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IV-1 Introduction

Complete genomes of HIV-1, HIV-2, and SIV sequences are
represented in the alignment.

For HIV-1, we include a single sequence from the pure sub-
types and groups N, O, and P. For HIV-2, we include a sin-
gle representative from groups A, B, and G, plus all available
subtype U genomes. For the SIVs, we include representatives
of all species for which full genome sequences are available.
The principle in deciding which sequences to include in this
alignment was to provide a representative sampling of all pri-
mate lentiviruses which have had complete or nearly complete
genomes sequenced. Many HIV-1, HIV-2, SIVsmm and SIV-
mac genomes were not included, but they can be found in the
HIV-1/SIVcpz and HIV-2/SIVsmm alignments.

The alignment was based on the previous version published
last year, produced by a hidden Markov model using HMMER
and manual editing using the programs BioEdit and AliView.
It is codon-aligned, meaning that the correct translation reading
frame has been maintained as much as possible; in the case of
overlapping frames, obviously only one will translate correctly.
We have tried to “reset” the alignment so that each new gene
starts in the first frame; this means some empty columns have
been inserted. The HIV-2/SIVsmm vpx gene is postulated to be
a duplication of the vpr gene and thus there may be two alter-
native alignments of this region of the genome, as there are for
the duplicated stem-loops of the TAR element.

The annotation is based on known protein coding regions in
HIV-1 and on annotations found in SIV sequence database en-
tries. The protein cleavage sites that create Gag p17, Gag p24
and other mature peptides from the Gag and Gag-Pol precursor
polyproteins have been experimentally determined for HIV-1
and at least one strain of HIV-2, but the study of analogous
cleavages in SIV polyproteins have not been published. Two
representative genomes have been translated: HIV-1 subtype B
strain HXB2, and SIV Mac239. The translations are provided
as a visual aid for finding landmarks in the genomes.
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IV-2 Sequences

Primate lentivirus (PLV) Sequences in the complete genome alignments.

Name Accession Country Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Uganda Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)
H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Ethiopia Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)
H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
H1O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Cameroon Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)
CPZ.CM.05.LB715 KP861923 Cameroon Barbian, H.J. MBio 2015 Apr 21;6(2) pii:

e00296-15 doi:
101128/mBio00296-15

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Cameroon Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Cameroon Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gabon Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Tanzania Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 KP004989 Cameroon D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52

(2015)
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 KP004991 Cameroon D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52

(2015)
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 KP004990 Cameroon D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52

(2015)
MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112

(1990)
H2A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
H2A.PT.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Senegal Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M62320
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U46016
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169816
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169811
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017383
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169968
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP861923
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535993
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373065
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373064
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373063
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535994
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382828
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091690
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424871
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424866
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424863
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP004989
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP004991
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP004990
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M33262
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30502
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082339
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M31113
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H2B.CI.x.EHO U27200 Cote
D’Ivoire

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Cote
D’Ivoire

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

H2U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
ASC.UG.10.RT03 KJ461716 Uganda Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)
ASC.UG.10.RT08 KJ461715 Uganda Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)
ASC.UG.10.RT11 KJ461714 Uganda Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)
COL.CM.x.CGU1 AF301156 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)
COL.UG.10.BWC01 KF214240 Uganda Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
COL.UG.10.BWC07 KF214241 Uganda Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Cameroon Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96

(2010)
DEB.CM.99.CM40 AY523865 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEB.CM.99.CM5 AY523866 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DRL.DE.11.D3 KM378563 Germany Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)
DRL.DE.11.D4 KM378564 Germany Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Ethiopia Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)
GSN.CM.99.CN166 AF468659 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
GSN.CM.99.CN71 AF468658 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.KE.x.lho7 AF075269 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB LC114462 Zambia Carr, M. Arch Virol 162(2); 543-548 (2017)
MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gabon Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Cameroon Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)
MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gabon Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)
MND-2.x.x.5440 AY159322 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-3.GA.09.09GabOI81 KF304707 Gabon Liegeois, F. Viruses 6(7):2880-2898 (2014)
OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gabon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SAB.SN.x.SAB1 U04005 Senegal Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Cote

D’Ivoire
Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Sierra Leone Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.06.FTq JX860414 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U27200
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X61240
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF208027
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC693505
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY530889
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ461716
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ461715
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ461714
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF301156
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF214240
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF214241
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ919724
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523865
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KM378563
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KM378564
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468659
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468658
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188115
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188116
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075269
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=LC114462
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M27470
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF367411
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF328295
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159322
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U79412
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340701
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070330
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF304707
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860430
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860432
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860414
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Name Accession Country Author Reference

SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 JQ864086 United States Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.H9 M80194 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SUN.GA.98.L14 AF131870 Gabon Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
SYK.KE.x.KE51 AY523867 Kenya Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
TAL.CM.00.266 AY655744 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAL.CM.01.8023 AM182197 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Uganda Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
VER.KE.x.AGM155 M29975 Kenya Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)
VER.ZA.10.VSAC4004 KR862336 S. Africa Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:

JVI00573-16
VER.ZA.10.VSAG1003 KR862363 S. Africa Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:

JVI00573-16
VER.ZA.10.VSAM0022 KR862356 S. Africa Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:

JVI00573-16
WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gambia Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864086
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860407
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80194
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523867
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L06042
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY655744
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM182197
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U58991
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M29975
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR862336
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR862363
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR862356
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM713177
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM937062
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5’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 ......TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAG...... 158
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .....C--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCA...GAA 162
H1O.CM.91.MVP5180 ......----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCA...GCA 161
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCA...GAA 161
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ACGCGT-----------TA-TGG--T-C-AAG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------AG-T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--CCCACCA 170
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 ......--------------T-T---AG-A----------G-----------C---G-T--T-------------T------A--C-G---A--------------A-----CG----------------------C-------T----T----------GCCT...CCA 161
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ......--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACA...... 158
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 ......--------A-TTA-T--AGTGC-A-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A--T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-TGTATCA 164
H2A.DE.x.BEN ......--C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------AG-A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--ACTCTCA 164
H2A.PT.x.ALI ......--------A-GT--T--AGTG-GA-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT--------A--A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--TGTCCCA 164
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO ......--------A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------AG-A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-TATGATA 164
H2B.GH.86.D205_ALT ......--------A-GTA-T-TAGTG-GA-------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT-----------A--GC----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---GTGCCA 164
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ......----T---A--TA-T----TG--A-----G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G-----A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--CCTGCAT 164
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ......-----------TA-TGG-----GA-------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A-CA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...... 158
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ......--------A-TTA-T----AG--A-G---G-TA-G-----GA--T-A-ATGC--TAA-TGA-TGG--AAT---GGA-----G-A-TGCA-GG--------A-----A--A--------G-GCTG------C-TC----TT--------------A---TTACAT 164
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ...................................................................-AT---TA------AG...GCAACAG-GG-GGT-GA--A-GGCAC-T-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--ACCATTG 100
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ......--------A-TTA-T--AGTG--A-G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T-C---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--CCTGTCA 164
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ......--------A-TTA-T--AATG-GAA------TAGA--AT-A---A---AC--GG-AA-GGA-G----AATAA-A--A----G---A--T------T----------A-CT-----C--TA--TA--A---G---CT--GG--AT----C-----A--TGTCTCA 164
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SUN.GA.98.L14 ......----------CTGGT-----AG-ACC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--AG-G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACCATTGAT 164
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............................................................................................................---A-C-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----ATAGAG 61
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ......----G--CA--TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--TGTCTCC 164
VER.KE.x.AGM155 ......----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T-----A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CCCTGCAT 164
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 0
WRC.CI.98.98CI04 ......----GTATA--T--TGG--T-CTA-----G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C--AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--ATTTAGT 164
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 CCAGAGAAGTTAGAAGAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATG......GATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAA 322
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 GA----GCAGA-AG-CT--GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-T......-CCCATGGATTT--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C- 326
H1O.CM.91.MVP5180 GA----GCAGAGAG-CTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-T......AATCATGGAGCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CC 325
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G-T---GCAGAG---CT--GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--......AACCATGGCTTT--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T-- 325
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 GA----.....................-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT------GA......--------TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA----------------- 313
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 GAG--AGT-GA-AG--CCAATG-AGG--AGA-C--TGTGCTGC--CAT-CAATGTGCCAG......CATGGCATG...--A--TGAA--TC----G--CC-GC-A---C-C--------T-A---C--CC-GAGA-----A---A------AA-------------A--- 322
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn GA----G-AG----GCGG-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A----------......--A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG 322
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 GAT---............--AC-GG-G-AT---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCAGTG-......--------TTG-G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-TGA---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGG 316
H2A.DE.x.BEN -A----............--AG-GG---AT---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA--CAT......-----TGA-C-TG-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT---A----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG 316
H2A.PT.x.ALI -A---A............-GGG-GG-CACT----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCA-GCAT......------A--C-TG-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T---AA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG 316
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO G----A............C-AG-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC-C-TG-......--------CC-CGA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-TG-----TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG 316
H2B.GH.86.D205_ALT G---C--CC.........CGAG-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGA-CTCCTC-TG-......------ATCC-TG-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-TG----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG 319
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GAG---............--ACG---CT-T----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG-A-GATCCTGAT-GAATAGATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--G..................-T-GA-T-C-GCCC-......G- 298
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ...TGTG-TGAGT-TA---ATCC-TC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG-TCC--......--A-----CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---..................-T-GACTT-ATA-CCCT-AAA-- 301
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GA---A............--AC-G--TT-T----GGCA-T--C--G-C-----C-CCCAGA--ATA-A-GACCCCGAT-GAAT-AACC-TG-------CC-G-TT----A-------CCAATG--G--G..................-TTGA-TT-AA--CAGGGA-AC- 304
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 --T---............A--CTTG---AT----GGGATGC------G--T---A-TCAGACC-C-CA--CA......CC---GGA-TTAG-G...--C-GG-T----GTC--CA-TCCA-ATAG----..................A-TAC--C--TTA----AAGG.. 229
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 GAG---............--T--G--TA-T------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCTATGA-......------G-CTG--A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------..................-T-GACT--GTT-CT-GGAGGCT 298
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GAT--A............--TC-GG---AC----CACATT--C--A-G--T--G-CACAGACT---CAGTG-......--------CTG-G----G--AC-G-CA----A------TCCAGAAT----T-A-AGCT-T-A---ATTTATTAA-T-C--A--AG-G--TGG 316
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SUN.GA.98.L14 GA---C............AGGG-TCCTAATC-TCCTTGTCAAGCCC---TG-A-TCC----A---A--GG-TAAT...--A-----TTG-G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C..................T-TGATTT-AG--CCATACAG-- 301
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GG-TGC............TTGG-GT-T-AG-----T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCT...GGGAC-GG-GAGTTC--AC-T......G-G--GAACC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--C..................T-TACA-CAGGCTG-G-GA-GGC 192
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AG--A............---C-G...-AT----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT-GGAAAGCGACCC-TGGAAA----C-TTG----GGA-A-TT-ATCCACT-CTAGCAG-TCAG..................T-CAAC-CGGACAGC-TTAAG.. 299
VER.KE.x.AGM155 GAG--A............--AG-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-------A-CACAA-------A-GACCCTGAT-G-ATAAATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--T..................-TT-A-T-CGACCCC-CAAGGG- 304
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 0
WRC.CI.98.98CI04 GA----TCTAAT--CAGCT-TC-GT-CTAC-----G-A--AGC-------T--A-GCT---AAG-A...TCA......--G--T--TTG-G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C......TGTGACTTTGTG-CAAGTAGA-TCCCTGGACAT-T 319
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 GAACTGC.......................................................................................TGACA...................................................................TCGA 338
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ---GGA-.......................................................................................-A-A-......................................................ACTGCTGACCTGA.... 351
H1O.CM.91.MVP5180 C--G..........................................................................................-A-......................................................................... 332
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--GGA-.......................................................................................-A-.........................................................AACTGC...TGAC-TG 348
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 A.............................................................................................-A-GGA.....................................................CTGCTTCCGGCAAC-AC 337
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 AG-----.......................................................................................-----.................................................AAGGACTTTCTATCA....... 349
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ----..........................................................................................---TG..............................................GCTGTAACCGCGCAGGCGC.AATA- 355
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 A-G-AAG...TCAGGCCTGTCAGAGGAAGAG...GTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGC---......................................................................... 407
H2A.DE.x.BEN -C--AAG...TCAGGATTGCCAGAGAAAGAA...TGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAA..................-A---GGAACAACCATACTTGGTCA..........................AGGCAGGAAGTAGCTA.CTAAGAA- 435
H2A.PT.x.ALI -T--AAG...TCAGGCCTGCCAGAAGATGAG...TGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGGATACCATTTAGTAAGAACAGGAAC......AGC---TTTGGTCA........................................GGGCAGGAAGTAACTACTG..AAA- 432
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO -T-TCAG...TCAGGAATGCCAGAGAAAGAG...TGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAG.....................-AGACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACT....................AGCTAACACTGCATAGAGAAGGAA- 439
H2B.GH.86.D205_ALT -T--CAG...TCAGGGCTACCAGAGGAGGAG...TGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGGATACCTACAGAT.....................-AGGCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACT....................AGCTGACACTGCACAA.GAAGGAA- 441
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C-TG-TTAAGGACATGCACGAACAT.........GCAAAGCGC...................................................-AGTGTCAG................................................................... 341
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 -C-GCCTGCGAAGATACAAAATACT......GCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG....................................-AG-CAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAA...GGCAACCGGGCTAGCGCATGCG-A- 426
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C.T.-TTCAG.ACATGCATGCGACA.........GTTGGTAAAGGAAAC.............................................-AG-CG.ACCACAGGCTTGCGGTTTCC........................TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AA- 392
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .-CA--TTCAGACTTGCATAGGATG............TGGTTTGTGTGGTTAAGC.......................................-AGA-GACTTGGTTGCCTGGGAGACGGGGGTTGG....ACATGGGCGGGCT......................... 318
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 -C--CCAGAGCAGGTGCCGTCAGCA.........CAAGGC......................................................-A--CACAAAACCACATCCTATG............................GAGTTGTCATGGTGATGACAT-AAG 377
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 T-GTAAG...TCAGGCTTGTCAGAGGAAGAG..GTAAAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTATTAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC---.....................GACAGC.............................................. 414
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SUN.GA.98.L14 -C--CCTGAAGAGTTCAAGCATGTT.........ACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG.......................................-AG-TTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCT...............AGGCAACGGGGCTAGC.GCAT.... 403
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CCG--TGCAGTTAGAGAGACAAACA.........GGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC...............-AGG-GACTCCATGGTGACAAGCTCGG........................CCCAGGGGA................ 298
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..........GACATGCATGGTCTT.........GTTAAGAGGAAG................................................-AG-CTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAG...............CTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAG 387
VER.KE.x.AGM155 -T---TTACAGACTTATATTCAACA.........GTTGGTACAGGAAAC.............................................-AG-CG.ACCACAGGCTTGCGGTTTCC........................TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AAG 395
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 0
WRC.CI.98.98CI04 A-TAGC-CAAGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTGAAGCGGCACAAG.................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGATGTGGTTTTGTGGTTACGCTACATCCT...GGACCTGTGTACCAACGAACT-A-C 453
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 GCTTGCT...ACA...AGGGACTTTCCG.....................CTGGGGACTTTCCAG....GG.AGGCGTGG.CCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGA..................GCCCT..CAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCT..TTTTGCCTGTACT 453
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .AGATTGCTG---CTGT--A-------A...GCAAAGACTGCTGACACTGC-------------TG..--AG--ACA--GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................----..----AG---------------C---..--C---T-----C 488
H1O.CM.91.MVP5180 .......CTG---CTGC----------A........GACTGCTGACACTGC-------------CGTG--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................----..-----G-------------------..--CC--T-----C 460
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AAGATTGCTG---CTGC----------A...GCAGAGACTGCTGACACGGC------------.GTGT--G---GACA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA.......................----..-----G---------------C---..-ACC--T-----C 487
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ............................................................................................................................................................T-C-C--T------ 14
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 A-AA-AACTGCAGACG-A-------TAC..TAAAGGGACTTTCCAGTATGG-A-TGG--...........AG--G-GT-G-T----T-T-G--TT.............................---CG.-T--GA-.A----------------.T-GCACT-----GA 462
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.LB715 .................----------A...CC.GGGGATTTCCGG....G--A-G-G-AA.CCGGGGC-GG-TT-G--AGTG-C.............TAA.......................----..-----G---------------C---..-C-C--T------ 453
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn AAC----G..-..CTG.A--------TAA....GGGACTTTCCAA.......-----G----......AAGG--GTG--T-A.------A.ACA---C----TTTT.................A----..--A-GA-------A-------C---..C-C---T------ 480
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

NF-κ-B-II NF-κ-B-I TATA Box
MAC.US.x.239 ..........-ACAGC-----------A......................CAA--GGA-GTT-C....--GGA-GTACTGGGGA--A-CCGG-C----AC-.......................---ACTTTCT-GA--T---A-TATCA----A.T--CGCT-----T- 517
H2A.DE.x.BEN C.AGCTGA..GGCTGC-----------A......................GAA--GGC-GTA-C....CAAG--A-G-AC.A----A--AG----T-G-GAA-....................-----CAT-CT-A---T---A-T-T-C-C---.TC--GCAT----T- 554
H2A.PT.x.ALI C.AGCTGA..GACTGC-----------A......................GAA--GGC-GTA-C....CAGG--AAG-AC.A----A--AG----T-G-GAA-....................-----CAT-CTC.---T---A-T-T-C-C---.GC--GCAT----T- 550
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO CTAGCTGA..TACTGC---.-------A......................GAA--GGC-GTA-C....A-TG--A-G-AC.A----A--AG-A---AG-.AA-....................----ATCA---CT---T---A-T-T-C-C---.T-G-GCAT----T- 557
H2B.GH.86.D205_ALT CTAGCAGA..CACTGC-----------A......................AAA-AGGC-GTA-C....A.TG--A-GA-C.AA---A---GT---TTG-GAA-....................----ATTA-ATCT---T---A-T-T-C-C---.TC-CGCAT----T- 560
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..............................................................................................................................................-A-TA--A-C---CT--.GCAT----T- 27
H2U.FR.96.12034 ...................................................................................................GAA-....................-----CAA-TGAT---T---A-T-T-C-C---CT--.GCAT----T- 50
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................TCCTATGCAAGGT--A--T--------.GTTGCTA---A-A..CA-CAT-GCAACTGA-----G-C-TGGGCGGTACGGGGAGTGGCCTA-CCG-TTTG--------A----C-A----.C-G-A--TATCCAC 130
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .....-ACTTTGCGGTT-----------..CCAGGGACTTTCCACA....GT---TGGA--G......-AGGC-GTACAGGGGC--TACTGGGA-T-GC-T........................T-CCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----AC 469
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TGGCTTGCTG--GAGC-----------A..............GGACGGG-G-----GG--T..................................................................GCC--CT-G-------------------..C-CC--T---T-G 514
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -AACTGCTGAC......----------A..AGCGGGACTTTCCAGG....GC---T-A-.........--GC--TCC--GGAGT--............C-T........................TACCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----AC 504
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............................................................................................................................GGAGTCTCTACTACAGAGGCT-AGG-...T-G-AT-TCTG-G. 39
MND-2.CM.98.CM16 ............................................................-GTCGGGT--GG-AGTG-TCAACCCAACCTGGCT-CATA-AAGC-GCTCGCTTTGCGC..TTGAAGTGAGTCTC---CTG-G-GGCTACCAGAT-.GAGCCTGGGTGTTC 107
MND-2.GA.x.M14 ...........................................................................................................................................G-G-GGCTACCAGAT-GAGCC--GG-TGTTC 31
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ..........-TCCTT--TTG-----.........GGTTTTGCCC..............................................................................................T---A---TCTG----..C-GC--T---TAG 373
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 AAC----GAC..TGAG-----------A...........................GGG-GGAGA....CTGG-CG--ACTGGGA-T..........-GC-T........................G-CCCGT-C-G--CA---------------..--GC-------AA 478
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ................-----------A......................CAA--GGC-GT--T....--GGA-GTACT...G---A--AG----CTG-.AA-....................----ACTT-TTCT---T---A-TAT-A----A.T--CGCT-----T- 517
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SUN.GA.98.L14 ..GC--GC..TAGAGT------------......................................................GACAG--AGGG--A-GC-T..........................ACC--CT-A-------------------.C--CGC.----T.. 485
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................-----C-GGGC...................GGGG-AA-G--CA--CT....-CTGC...................................................................---A----C-A----..C-G-AG--A-C-G 359
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAG----GATCAGCA..----------AGGG.TGGTGCGAG...........................--CG-TAC-T-GGAGT---.....................................TT-CCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----AC 489
VER.KE.x.AGM155 AAC----GAC.......----------A.GCACGGGACTTTCCAA.......................--CG--ACAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GC-T........................TACCCTCAGAG-------A------A----.CGC-G--T----AC 507
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 0
WRC.CI.98.98CI04 AACCATGCTA-TGGACT-----C-GG.-TGGAGACTTGGGAGGAGACTTG-..............................................................................GGTTT-G-CCT---A---T--A----..C-G-AG--A-C-- 542
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................................................GGGTCTCTCTGGTTAGACCAGA..TCTGAGCCTGGGAG..CTCTCT..GGCTA.ACTA..GGG.AACCCA.......................................... 513
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................................-------GG-TAGAG------G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.......................................... 548
H1O.CM.91.MVP5180 ..........................................................------TAG-TAGAG------G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.......................................... 520
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........................................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G.......................................... 547
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ..........................................................----------T-C-G-------..-TA-----------..------..-----.G-.-..---.------.......................................... 73
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ..........................................................--C---TGTCT-AGCT------..-----A--------..T-----..--.--GT-AGGGCATG-GA---.......................................... 525
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...........................................................-.-----.-CAC-G-------..--------C-----..------..-C-.-GTG....A--.------.......................................... 55
CPZ.CM.05.LB715 ..........................................................----------T-G---------..--------------..------..-----TCAG...---.------.......................................... 513
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...........................................................-.-------T-----------..-TA-----------..------..-----GCA....A--.------.......................................... 57
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........................................................-.-------T-----------T.---------.----..------..-----GCT.-..A--.------.......................................... 58
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...........................................................-.-------T-----------T.---------.----..------..-----GCT.-..A--.------.......................................... 58
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 ...........................................................-C---TG-CTAA-CTG-----..--------------..------..--TAGTGGCTGGCTAG-GA--G.......................................... 63
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...........................................................-C---TG-CT-AACTG-----..--------------..------..--TAGTGACTGGTAAG-GA--G.......................................... 63
CPZ.TZ.09.UG38 ...........................................................-C---TG-CT-AGCAG-----..--------------..------..--TAGCGACTGGTAAG-GA---.......................................... 63
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........................................................--------TC-C-.--------..-AA-----C-----..------..-----GTG--....-.------.......................................... 538
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...........................................................-.-----G--AC.--------..--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.------.......................................... 56
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin TAR element end
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG...... 651
H2A.DE.x.BEN C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGAGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTG-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 687
H2A.PT.x.ALI C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 683
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ....AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 132
H2B.CI.x.EHO C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 690
H2B.GH.86.D205_ALT C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---G..-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TAGGCCA..GTGTTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 693
H2G.CI.92.Abt96 ....................................................................................................--GCTA-.ACTCT-A...CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGY..GGCTC.CACGCTTG...... 55
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACT-G---GT...A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 160
H2U.FR.96.12034 C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA...............--T------CA-CACTGG---GT...A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG...... 184
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .....TGGAGTTCTGACTCTT.............................................G.CC-GG.CT.GCGCC-.GAGC----A-T-GCT-GC-AGCTATC-GC--TGCCT-AGT-TG-GTAGCTTG...CTTGGTTGAAGGGCTTGAGGGACTC...... 107
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.UG.10.BWC07 .............................................................................................CTCCTGC--G-CCTCGCCTGAGCCCC-AGTGG-TTGCAGGACACTCTGCCTTGCCTGGGCTCTGAGTAGCCTGCTTG 77
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .TGGAGTT...............................................GCATCCAGCGGG-CC-GGT-GGTA...AAGCG---------..-C--TGCCTAT-CAG-CCA.CCAGCCTG.-GCGGCCTGGGAGCCCTAGGTT.GGGG................ 228
DEB.CM.99.CM40 ............................................CGGGAGTC...GCGCCT-GCGAG-CC-GGTGAGTA...GAGCG---------..-C--TGCTCA--GGGA--G.CCTAGCT---GCGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGG................. 100
DEB.CM.99.CM5 ............................................CGGGAGTC...GCGCCTAGCGAG-CC-GGT-GGTA...GAGCG---------..-C--TGCCT----GTGACTACCTAGCT---GTGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGGTT............... 103
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C--............---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CC--.TTGG---CCGGGGGTAAG.GACTC......................... 551
GSN.CM.99.CN166 ...................................................................--C--C-T-TTTCAC.AGCG---------CC--TG................................GAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTT.....G 65
GSN.CM.99.CN71 ...................................................................--CC-CCGT-TCCAC.AGCG---------CC--TG................................GAGCTAGGTAGAGCGGCCTGGGAGCCCTTGC...CT 67
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 G...GAG......................................................--CT-GCTC-GG-GA-CAGCAGTC-CT------T.GAGCACACTG-.TC-GCTA.AGCA-TC-G--CTGGGAGGCTACACTTAGCACCCACCTGGGCCTGATCA..... 619
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB TC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............-------A---.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CT--.TTGG---CCAGGGGTAAG.GACTC......................... 586
MND-1.GA.x.MNDGB1 CAGATCCCCTTAGAGCAAGGACCA..................................-A---CTGAGT-ACT-GGTCTGAGCACCTCA--C--G-CTGATCACCTC-AGGT-G-G..-AACTC-TTGCTTG...................................... 135
MND-2.CM.98.CM16 TCTGGTGAGTCTT.GGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGT.................-GT--G-A--CCCCTGGCTTG...-AGCT-----CAGCTCG--AGGT-T-CCTGA...A-AGGCT-ATCGGGGGCTCCCTTGCTTGGTCTTGGTAGACCTCTAGCAGTCT 253
MND-2.GA.x.M14 TCTGGTGAG..................TCCTTGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGG-C-GT--G-A--CCCCTGGCTTG...-AGCT-----TAGCTCG--AGGT-T-CTGGA-A.--TCTCG-T-AGTGAGCACTCTTGCTTGGTTTTGGTAGACCTCTAGCAATCT 179
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 ....AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGTGCAGAGT..GGCTC.CACGCTTG...... 133
MON.CM.99.L1_99CML1 ............................................................................................A-C-GCTCG---CCA.-AGCGGC.CT---AGC--TTGGAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTG..........C 66
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................................CAG-TCTAGCTCCGCAGCG---------..-C---GGAACTAGGTAA-GC--..............................CCTGAGAGCCCTTG.....C 65
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................................................................TCTTC-GTCT-C-CAG...CG-------G-.C-CTCA.........................................GAACTAGGTAGAGCGGCCTGAGAGCC 59
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 A...........................................................-GTCT-GCTCGG-------CCT-GA-------A-T-CTT--GGCAGCCTGCTTTG-GC-CCTGGGTGTGCTTGGCAGGTGGTTAAAGAGTAAGAACCTCAG......... 475
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 AC..AGTCTCTGCTTGGAG.G.CTGCCAGATTGAGCC.TGGGT.GTTCTCTG...GTAA-TCTGAA-CA-C-T............---------T-.TTCGCTGGG-AAGGC-AGCCTAA-AGCA-TCTGGTGAGGTCTTGGTAGACCCTCGCCTGGCGACTGGCCATTG 626
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .....GTCGCTCTACGGAGAGGCTGCCAGATAGAGCCCCGAGA.................-GT------CAGCACTT--TAGGT.---------T-TT----ACTAA.ACTCT-A..ACCAGC-A-AGGCCA..TTGCTGGGTAGAC...GGCTC.CACGCTTG...... 132
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGT..GGCTC.CACGCTTG...... 651
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 C...AGTCACTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.................-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTG-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGT..RGCTC.CACGCTTG...... 134
SUN.GA.98.L14 CGGGAGTCTCTGCTCAGAGG....CTAGGCGACGACCCT...........................GA-AGGTC...........TCA---.A---CTGG--TGTC-.--CCTGA.............GTGAGCACTTGCTGA.GCACCTCACCCGAGCCTGATC.AGCT 596
SYK.KE.x.KE51 CGA.AGTTGCAGCTAGCTCTCCTCAGCGGCCTGGGAGCCC.TAGGAGAC...........................TG-TAG.AGCG---------CC--TG-CAGT.....-AA-GGCTAGT-AG..ACAAGGACTG.....ATCCACCTAGCCTCTACAATTCTCCGT 128
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CGG.AGTTGCAACTAGCTCTCTCCAGCGGCCTGGGAGCCC.TGAGAGAC...........................TG-TAG.AGCG---C-----CC--TG-CAGT......AA-GGCTAGTGAGG.TCCGGGTTTG.....GCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGT 487
TAL.CM.00.266 ...............................................................-G----.C.---GTG-TCACAGCGT--------AC--TGGCCACCGGTA-AGC....-..T--TGGG............AGACCT..TGCCGGTAAACGCTCAGTAG 85
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............-----------.TTCGCTGGT-AGCCT-ACCTG-TCTGG--ATCCAGGGGTAAGAGCCTC......................... 574
VER.KE.x.AGM155 TC..AGTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CT--.TTGG---CCAGGGGTAAG.GACTC......................... 589
VER.ZA.10.VSAC4004 .....GTCTCCTAGTAAGAGA.............................................-CA-C-T............---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CT--.TTGG---CCAGGGGTAAG.GACTC......................... 79
VER.ZA.10.VSAG1003 .....GTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CT--.TTGG---CCAGGGGTAAG.GACTC......................... 79
VER.ZA.10.VSAM0022 .....GTCTCTTACTAGGAGA.............................................-CA-C-T............---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-AC.CT--.TTGG---CCAGGGGTAAG.GACTC......................... 79
WRC.CI.98.98CI04 TTGCAGTCTTCTG....................CCTGAGGCTAGGTGCCTG...CGTA-T-GTC--AC-TGGCCTAGCTCTC-GA-T-----A-T-.GTGG-..................CCC--TTGGCTCAGAGACTCAGGTAGGAGTCTGTC.CTCGCTTG...... 663
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
Extensive secondary structure

H1B.FR.83.HXB2 .................................CTG..CT.T......AAG...........CCT.........C..AATAAAGC..TTGCCTTG..AGT....GCTTCA.AGTA...GTGTGTGCCCGTCTG.TT.GT........GTGACTCT.GGTAACTAGAGATC 596
H1A1.UG.85.U455_U455A .................................................................................----..--------..---....----G-.----...---------------.--AT-.........-------.-------------- 66
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .................................---CT.........T--C...........G--C...........--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----T-.............CA--C--.---GT--------- 626
H1O.CM.91.MVP5180 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.---GT--------- 598
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C.............GAC-CT----T--------- 625
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .................................---..--.-......---...........---.........-..--------..--------..---.....GC-A-A.--G...----------A--CA.--C-.........--A-----.----C--------- 155
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..-----.--..--A....-TG-T..-TC-...----------A---CA--C.........C-C-C-GGCCCTGGGG-------- 608
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................................---..--.-......---...........---.........-..--------..--------..---....------.----...---------TA----.--CA.........--T-----.----T--------- 138
CPZ.CM.05.LB715 .................................---..--.-......--A...........G-CT........-..--------..--------..---....---G--.----...----------A-TCCT--GTG......CTCG------.-------------- 601
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................................---..--.-......---...........---.........-..--------..--------..---....----.-.----...----------A--CA.--C-.........--A-----.----T--------- 139
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................................---..--.-.....A---...........---.........-..--------..--------..---....---G--.----...----------A-TCA.C-TT.........--------.----T--------- 142
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................................---..--.-......---...........---.........-..--------..--------..---...GA---A..----...--------T-A--CA.--GT.........--------.----T--------- 141
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..C----.--..--A....-TG-T..-AC-...----------A-T-C.A-A........CC-C-T--GCCCTGGGG-------- 146
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..-----.--..--A....-TG-T..-AC-...----------A-T-CA-AC.........C-C-T--ACCCTGGGG-------- 146
CPZ.TZ.09.UG38 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..C-----.-AG---....-T-....-AC-...----------A-T-CA-ACC.........-C----ACCCTGGGG-------- 146
CPZ.US.85.US_Marilyn .................................---..--.-......---...........---.........-..--------..--------..---....----T-.----...---------TA--C..--CA.........--------.-------------- 620
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................---..--.-......--C...........G--.........-..--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-----.---GT--------- 138
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 ................................CT--..--.-.....A---........CCCT--T........-..--------..-.---A-T..TTAGAAGTAAG-T.-.GT...------T---A---.C-CCTAGCCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTCA--A 751
H2A.DE.x.BEN ................................CT--..--.-.....A---........ACCT--T........-..--------..-.---A.-..TTAGAAGCAAGTT.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCT 786
H2A.PT.x.ALI ................................CT--..--.-.....A---........ACCT--T...........--------..-.---AAT...TAGAAGCAGGTT.-AAG...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCACCT 781
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ................................CT--..--.-....AA---........ACCT--T...........--------..-.---AGT...TAGAAGCAAGTT.-AGT...-----CT---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCT 231
H2B.CI.x.EHO ................................CT--..--.-.....A--A........CCCT--T...........------A-..-.----.A..TTAGAAGCAAGAC.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGCTCC-CT 788
H2B.GH.86.D205_ALT ................................CT--..--.-.....A--A........CCCT--T...........------.-..-.---A.A..TTAGAAGCAAGT..-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGC.GCC--GTCAC..TCGGTGCTCC-CT 788
H2G.CI.92.Abt96 ................................CT--..--T....ACA---........ACCT--T...........--------..-......-CC-AATTAGAAG-A-GCAAGTGT------T---A---.......CTCCTAGTCGCCGC--G-TC-C--C-GTG-T 153
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ................................CT--..--T......A---........ACCT--T...........--------..-.---AAT...TAGAAGCAAGTTA--....T------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCATCT 258
H2U.FR.96.12034 ................................CT--..--T......A--A........CCCT--C...........--------..-.---AGT...TAGAAGCAAG-TA--....T------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGAG-TTC-C- 282
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .CAGTCCCCTCGCGCTAAGGGTAGATAGGTG.CT-TGCA-.-....AT---AG.....................-..-------T.GA-TTTGAA..GC-TCAA--AG-G.TT-G...AGTAC-AGTTTCAC-TCCGCCTTCTC.......................... 214
COL.UG.10.BWC01 ....................................................................................-.T-CT-TGGTCG---GCTCT-CC-T.--C-CT.C-CGTCTG--ACT-.CC-CACTGCGCGTCCGCCGCGC.-CCTTT--CTTTCA 81
COL.UG.10.BWC07 GTAGAAGGGCAAGAGACTCTCCAGTCCCCGCGCGCTACGGG-AGCTA.GTTGCTTTGCTTGGAGGTGG......-..------A...G..AT......CCTTGCAAGGA-........C--A--T-GT--GA-T-AACGCCCGCC......................... 194
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ............ATGCTAGCTC.TCGGCACG.CT--..--.-.....AGCTGCATTCT.ATTG-CCAG.........-------..TG--GTAA....CAGCAA.............C----C---T-TCA-CA--CAGATCCTTAGTGTGGGGGCCT............ 335
DEB.CM.99.CM40 .............TAGGCACTCCTCGGCACG.CT--..--.-......GCTACGCTTCTATAG-CCAG.........-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-...................... 196
DEB.CM.99.CM5 .............AGGTA.CTCCTCGGCACG.CT--..--.-......GCTGCATTTT.ATTG-CCAG.........-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-...................... 197
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ................................CT--G.--.-....CAT-T...............AGCT....-..------...CC---TCGC...T-AGTC---AT-TT-G-G..TCAA----..TCA-.TGCT-CGCCGAGCCTCT...AGA---G-A..CCTC-- 646
GSN.CM.99.CN166 CTAG..........AAGACGGTAGAATTTCG.CT--..--.-...GCCT-AGGCT...TATGA--............------..CT-CCAAAG-..-TAA.CGAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG-.TC-AGGTCGGGCTTG......................... 168
GSN.CM.99.CN71 AGAG...........GACGGTAGATTCTCGG.CT--..--.-...GCCCTAGGGC...TTTAGTGGCT......-..-------.CT-C-AAAG-..TACAGCAAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG---G-GA-C-GGCTTGG......................... 176
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 GCCTAGGGAGC.TAAGGGCTCCTAG.......CT--..--......ACTTTAAA...G....---T........-..------AA.G----TCAT..T--TAGAAAG-AC.-AGC...TA----CT-ATAG-.AG-CTCTTTCTCCTTC-C-CTG.-T-C-G-GATCTCT 747
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ................................CTCAG.--.-....AG--AG......................-.T------...G------GC.ATT-AGAGCT-ATC.T-AG...T--A----..TC-A.TCACACGCCGCTTAC-CGT-AGA--A-T-CTTCTTA- 684
MND-1.GA.x.MNDGB1 ................................CT--..--A-..................TGT--T........-..-------TAAC-TAGAA...TTAGAGCAAG-G-.GTA-...----TAT--AT-G--CGCCTCTCTTCT......................... 211
MND-2.CM.98.CM16 CGGTGGCCAAGAGGCTGTGGGATTGACTACCGCT--..--.-....GCTTT.......TAAGTGCT........-..------AG.C--A--CAAGTTAAGAA.AAGCA-.GTG-...----ACT-G-C-A-.T--GTCTTTGGT.............AG-AACTCT.GG 378
MND-2.GA.x.M14 CT.AGGCCAGGAGATTGTGGGTTAGACTACCGCT--..--.-.....GCT.......ATTGATGCT........-..-------G.C--A---GA..TTAGAA.TAGCA-.GTA-...----ACT-GTCCA-.T--GTCCTTGAT.............AG-AACTCT.GG 300
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 ................................CT--..--.-.....A---........ACCT--T........-..--------..-.---A-T...TAGAAGTAAG-C.-.GC...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC..AA 230
MON.CM.99.L1_99CML1 CTAGAGAGTTGGTGAAGCTGACCCCGGCTCG.CT--..--.-......T--TA.....AGGC-T-ACAGCC...-..-------....................................................................-GCTT-A--GAGACTTG- 148
MUS-1.CM.01.CM1239 CTAG...........GAGAACTGGTTCTCGG.CT--..--.-..TGCTTC-AAGC...TTATTG..AGCCCA..-..-------TAG-A-AACC.AAG-CAAGTCT................................................................ 144
MUS-2.CM.01.CM1246 CTTGCCTAG...GGGTTGAGACCCCGGCTCG.CT--..--.-...GCAG-AA...GGCTTTTA-ATAGCC....-..-------TCC---AA......ACAACCTGCGA.........--C-A.----TCA-.C-GT--GGCGTCTAAGAGTAGAC---TG-CG-CACAG 193
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ................................CT-TG.--.GTGT.GAG--A......................-..------.................GCTGAG-AA-AGAAGACTC-C---CT-G-GTGTT--AC-CATCCAGGT-A.................... 549
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 CCAGTAGCAGAGACTCCG..............CT--..--.-...GCTT.-A.......TTG---.........-..-------.TC-------A..GT-TACAAG-AA-.GCA-...----------A-T-.A--CC-CAGGACAACCCT................... 730
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ................................CT--..--.-.................GACT--.........-..-------G.C-.--AACT...TAGAAGCAAGTC.-AG-...------T-T-A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGGGTCCCGGA 227
SMM.US.06.FTq ..........................................................................................................................................................-C.TCGGTACTCAC-. 14
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ................................CT--..--.-.....A---........ACCT--T........-..-------..C-.---A-...TTAGAAGTAAG-..-A...GT-----CT---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-C.TCGGTACTC-.A- 749
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 ................................CT--..--.-....AA---........ACCT--T........-..-------..C-.---AGT...TAGAAGTAAG-CA.....GT------T---A---.C-CCTAGMCGCCGCC--GTCA-.CTCGGTACTC--.A 233
SUN.GA.98.L14 TG...........GGGAGCTAGAGGCTC....CT--..--.-...TGC-GTACA...AG...---T........-..-------..CC------A..GT-TTACTGCAAG.CAA......----T-----G-TC-C.TCTTTCTCCTTCT....A.AACCCTGTTC-... 709
SYK.KE.x.KE51 TA..............................CT-A..--.-...TACT-CGCG..CTGATCAGCC........-..-------...-GTGT-AA..CTACAAGTAACG-..........---CT-T-A----T-CT-CCGGCGTCTCCC.AGAAGACGC--GG--A-C. 233
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TG..............................CT--..--.-...TGCTTACG...CTGATCAGCC........-.A-------...-GTGG-AA..-CGCAAGTAACGT..........C--CT-T-A----T-CT-CTGG.GTCACCTC-CGAA---GCTC--G--G- 593
TAL.CM.00.266 ACATCCCGCTGCTTGCTTCGCGAAG.........C-..--.-T.....--A........CATAGCC........-..-------...-GTGT-CA..-AG......AG-..--C-...--------AGCC-ATC-GTTGG.........AG-CGC.--CGGG-GC..... 189
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ................................CT--..--.-....AG---G.................CTATTGCT------...G------GC..TTAAGAGT--ATC.T-AG....CAA-----.TCA-.TGCGCGCCCTTCCTCA-GGAACCCTCGTTACTG-... 673
VER.KE.x.AGM155 ................................CT--G.--.-....AG--AG......................-.T------...C------GC.A.T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TAAT-CCTCACTC..-TGAA-G.--AG-AG...TTC- 682
VER.ZA.10.VSAC4004 ................................CT-TG.--.-....AGGC-G......................-TA------A..C------GC.A.T-AGAGCTGATC.T-AG...TAAA--TG--TCA-.TGCACGCTGC...TACTCTCG.TA-GG-A..TCCT-- 174
VER.ZA.10.VSAG1003 ................................CTCAG.--.-....AG--AG......................-T.------...G------GC.A.T-AGAGCT-ATC.T-AG...T--A--TG--TCA-.TGCACGCCGC...TA-TCG-TGA-AAG-A..TCCT-- 173
VER.ZA.10.VSAM0022 ................................CTCAG.--.-....AG--AG....................CTA.C------.....C----GC.ATT-AGAGCT-ATC.T-AG...T--A--TG--TCA-.TGCACGTCGC...TACTC-CAGG-AAG-A..TCCT-- 174
WRC.CI.98.98CI04 ................................CT--..T-.A.............GGAGTTTTGCA.TT........-------AGCC-TTTGCTTG-CAAGCA-TGAGTTT-GTAGTT-CAT-TA-A--ACAG-AG-AACCCTGGTTA-CT-GAGCT-GGACTTCAGAA 776
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U5 end
Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

H1B.FR.83.HXB2 CCTCAGACCCT.TTTAGTCA.GTGTGG..................................AAAA.TCTCTAGCAG....TGGCGCCCGAACAGGG.ACCTGA................................................................... 657
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------AC.-A---A-T.----A...................................----.----------....----------------.--TC--................................................................... 126
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................................---.----------....----------------G------................................................................... 36
H1F1.BE.93.VI850 ..............................................................................................--.--T---................................................................... 8
H1O.BE.87.ANT70 -------T-AC.--AGACT..-AAGCAG..................................---A----------....----------------.--T---................................................................... 687
H1O.CM.91.MVP5180 -------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------.--GC--................................................................... 659
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------T.-.ACG---A-T.-A-GCAG.................................----.----------....----------------.---G--................................................................... 686
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ---------A-.C-AGAC.T.-A---A..................................----.----------....----------------.--T---................................................................... 215
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 -------T-TCTGAAG-CT-A.....................................GCA----.------C---....----------------.--T---................................................................... 668
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------TAA.AA--TAGTC.CAG..................................G.----.----------....----------------.------................................................................... 198
CPZ.CM.05.LB715 -------TATCT..-----TGTGCG-TGCGG..............................----A----------....----------------.--GC--................................................................... 667
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .....................................................................................................................GTCTCTCTTGCTAGACCAGATTAGAGCCCGGGAGCTCTCTGGTCAGTAGAGAA 53
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------T.A.A--CTA-TGAGTA....................................----.----------....----------------.--T---................................................................... 198
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------A-....--GT-GTCTGCGC-G.................................----.----------....----------------.--T---................................................................... 202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------TA...AC-GTAGTCTGTGC-GCC...............................----.----------....----------------.--T---................................................................... 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....................................................................................................................GTCTCTCTTGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAATAGGAGAA 54
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...................................................................................................T---................................................................... 4
CPZ.TZ.00.TAN1 -------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------.--T---................................................................... 206
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------TT-.AAG-G-G-T.AA................................................................................................................................................... 167
CPZ.TZ.09.UG38 -------TTTGTAG-G-CT-A--..A...................................----.------C---....----------------ACGT-CG................................................................... 207
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A.....C-CT-A-.AA--A..............................GGTG.----.----------....----------------.--T---................................................................... 680
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------GTAA.A----CTGA-CAGA...................................----.----------....----------------.--T---................................................................... 199
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......................................................................................................................GTCTCTGTGACAGACCAGATCAGAGCCTGGGAGCTCTCTGGTCTTAGCAGAA 52
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

5’ LTR U5 end Lys tRNA primer binding site
MAC.US.x.239 ATAAG...AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T-------T--------.--T---................................................................... 843
H2A.DE.x.BEN GAGT-AC.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTCGCTTTGGGA..ATCCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 880
H2A.PT.x.ALI G.AGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACGGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 875
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AAAGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 326
H2B.CI.x.EHO AG.......AA.ACCCTGGT.C---TAGGACCCCTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------A..T----------------.------................................................................... 876
H2B.GH.86.D205_ALT GA......TAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCGAAGCGGG----.--C-------A..T----------------.-----G................................................................... 877
H2G.CI.92.Abt96 -GCGTAG-AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGRG..AACCAGAGCGGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................................... 248
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GGCT-ACAAG..ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGTTTTGGGA..AACCGAAACGGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................................... 352
H2U.FR.96.12034 TTAT-A......ACCCTGGTAC---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCAGAGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 373
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 ..........-.GCCCT....C....AGAGCGGGGCCTTTTTGCTG......TCCGGGAAGG---.GGC--T----....---------G------.--T---................................................................... 286
COL.UG.10.BWC01 -T-TT-CG-AG.ACCGTAG-..............TTCTCTCCTTAG...............--TCCA-CACGTG--AGA.G---TTA--TGGT--..-.T-CT................................................................... 150
COL.UG.10.BWC07 ..........-TCCCTAC-CTCA-ATTGCTGGGCTGAGGACTTGACCAAGCAGGTCTTGTCC--GAG-G-CTTGCA...G----------------.--T---................................................................... 283
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..............................GAACGGCTTGGGTTGATCTGTAAGAGACAGA--G-CA-C--C----....----------------.------................................................................... 403
DEB.CM.99.CM40 ..............................AATTCGGGTCGAGCGGGCTAGGCTCAAG.CG-G-G.GTC-------...T----------------.--T---................................................................... 263
DEB.CM.99.CM5 ..............................GTCGGGAGCTCAAGCGGCTAGGCTCTGGGCAGG-G.AAC-------...T----------------.--T---................................................................... 265
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TT.ACTG............................GG.TT..CTCCTGTACCCAGGTGGGAG---..---C-----....----------------.--T---................................................................... 710
GSN.CM.99.CN166 ............................................AGTCCG.GGTGGACACC-G-..--CA-C----....----------------.--T---................................................................... 219
GSN.CM.99.CN71 ............................................AGTCGC..GGTGGATACC-G-.--CA-C----....----------------.G-T---................................................................... 227
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 -ACT---GAGA.--GGAG-C.T---.............................GATCCGGG-C-.GGG--TC---....----------------.--T---................................................................... 813
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB TG.................................GGCTT.TCTCCT.ATCTCAGG.GGGAG---.A---C-----....----------------.--T---................................................................... 745
MND-1.GA.x.MNDGB1 ................AAACCTGT--TGTTCTCATTTAGAGAACAGAAGGACTTCTAGTTA-CCCTAGAAGCCTTTCAG.-------------.--.--T---................................................................... 295
MND-2.CM.98.CM16 TTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGGC..AGTAGAGAA----.--C-C-----....----------------.--T---................................................................... 471
MND-2.GA.x.M14 TTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGAG..AGTAGAGAA----.----C-----....----------------.--T---................................................................... 393
MND-2.x.x.5440 ................................................................................----------------.--T---................................................................... 22
MNE.US.x.MNE027 TAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................................... 324
MON.CM.99.L1_99CML1 GAGTCTG----.CA-CTGTG.CG-ATCAGGAGCGGGCTTGAGCCGGGGAG..GGGACAGCAG-C-.G-C--TCTCCA..G----------------.--T---................................................................... 243
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........G.C-CCTGTT.TAT-CACACTGAGAGCCTACCCCGGCGTGGTGTGGTTCCAG---.CAC--C----....----------------.--T---................................................................... 229
MUS-2.CM.01.CM1246 --CG-......................ACCTCGCGGG....................GGGA--T-.----CTC---....----------------.G-T---................................................................... 248
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ..............................................................--T.--C-A-----....----------------.--T---................................................................... 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ................................................................................----------------.--T---................................................................... 22
SAB.SN.x.SAB1 ...................................GGTTACTAAGGA..TCCCTGATAGAA----.--CT------....----------------.--T---................................................................... 790
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B TAA-....GAG..CCCTGGTAC---CAGAACCCTCTCACTCTTGGGGGCAACTCCTGAGTG----A-----G----T..T----------------.--T---................................................................... 321
SMM.US.06.FTq .....AG-AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTCGGGA..AACCGGAGTAGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................................... 104
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 A-AT-AGAAG..ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 843
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.H9 -A-A.AG.AAGS.CCCTGGT.C---TAGGACYCTTTCTGCTTTGGGAAAC..CGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................................... 326
SUN.GA.98.L14 .........AC.-GCTC-T-.ACTA--GAGCAATTACTGGCCGCCTA..GTGATCCGGGGCTG-C.GGC.------....----------------.--A---................................................................... 792
SYK.KE.x.KE51 ..................................................................G-G-CTT---....----------------.--T---................................................................... 265
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-G..................................................................-CTT---....-------.--------.--T---................................................................... 624
TAL.CM.00.266 ................TGGTCCC-C-CCCTCGGGTCGAGGGAACTTGGTGGGTGAAGAAATTT-CCCAC-AGC.......----------------.--T---GAACACCCAGGTTCTCTGTCCTGAGGGCCAAGCGGCTTCGGGGACCGCGGGTTTTGGGTCCCAAAGA 335
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...................................GG.TT.TCTT...ATCCAGGC.TGAG---T..---C-----....----------------.--T---................................................................... 728
VER.KE.x.AGM155 TT.ACTG............................GG.TTCTCTCTC.AAACCCAGGCGAG-G--.A---C----.....----------------.--T-..................................................................... 745
VER.ZA.10.VSAC4004 TT.ACTG............................GG.TTCTCTC...TGACCCAGGAGAG-G--.A---C-----....----------------.--T---................................................................... 238
VER.ZA.10.VSAG1003 TT.ACTG............................GG.TTCTCTC...CTGCCCAGGGGAG-G--.A---C-----....----------------.--T...................................................................... 234
VER.ZA.10.VSAM0022 TT.ACTG............................GG.CTCTCTC...TTACCCAGGGGAG-G--.A---C-----....----------------.--T...................................................................... 235
WRC.CI.98.98CI04 GGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------.--AA--................................................................... 825
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 .............................................................................................................................................................AAGCGAAAGGGAA 670
H1A1.UG.85.U455_U455A .............................................................................................................................................................---------TT.. 137
H1C.ET.86.ETH2220 .............................................................................................................................................................---------T--G 49
H1F1.BE.93.VI850 ..............................................................................................................................................................--------TAG- 20
H1O.BE.87.ANT70 ..............................................................................................................................................................--T-----T--- 699
H1O.CM.91.MVP5180 .............................................................................................................................................................---T-----T-G- 672
H1O.CM.98.98CMA105 .................................TGCCTTGAG.TGAGAAGCAGTGTGTGCT.CATCTGTTC...AACCCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAGATCACTTAGACTGAAGCAG.AAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACHTG.---T-----T--- 130
H1O.CM.98.98CMABB197 .........................................................................................AGATCCCTCAGACCACGTAGGCTGAAGCAG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACCCG.---A-----T--- 78
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .............................................................................................................................................................---A-----T--- 699
H1O.US.99.99USTWLA ......................................TAAGTAAGAAAGCAGTGTGTGCT.CATCTGTTC...AACCCTGGTGTCTAGAAATCCCTCAGAGCACGTAGCCTGAAGCAG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTG......----T--- 120
H1N.CM.02.DJO0131 ...................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCT.AAAGTGGTGTGTGCCCAT.CCATTCGGT...AACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGA.CCACCTGGACTGAGTGA.....AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG- 140
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ...................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCT.AAAGTGGTGTGTGCCCAT.CCATTCGGT...AACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGA.CCACTTGGGCTGAGTAG.....AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG- 140
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCT.AAAGTGGTGTGTGCCCAT.CCATTCGGT...AACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGA.CCATCTGGACTGAGTAG.....AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG- 140
H1N.CM.95.YBF30 .............................................................................................................................................................--A------TAG- 228
H1P.CM.06.U14788 ...................TAAAGCTTGCCTTGAGTGAGTAAAGCAGTGTGTGCTCAT.CTGTTCAG.....ACTCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGAGCACTTTTAGCCGAGTG.....AAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGG......-CCT-----T--- 134
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................................................................................................................................... 668
CPZ.CD.90.ANT .....................................................................................................................................................GGGACTTG-G-A-CT-CA--- 21
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .............................................................................................................................................................---------TA-G 211
CPZ.CM.05.LB715 ..............................................................................................................................................................--T-----T--- 679
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGACTTGAGCAGTGTGTGCCTAT.CCATTCAGT...GACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGA.ACAAATTAAGTAGGTG......AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA---T-----T-G- 212
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .............................................................................................................................................................---T-----TA-. 210
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .............................................................................................................................................................--A------TA-. 214
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .............................................................................................................................................................--A------TA-G 217
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 CCCACTGCTTAAGCCTC...AATAAAGCTTGCCTGAGTAACT.TGAGCAGTGTGTGCCCAT.CCAATTTGT...GACTCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGATATTAAGTGTCTGTGCGG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------T-T- 214
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .............................................................................................................................................................---T-----CA-- 17
CPZ.TZ.00.TAN1 .............................................................................................................................................................G-AGC-GG-.... 215
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...............................................................................................................................GTAAAAATCTCTACCAG..TGGCGCCCGAAC.AG-G-C...TT 204
CPZ.TZ.09.UG38 .............................................................................................................................................................G-CT--G--AC-G 220
CPZ.US.85.US_Marilyn .............................................................................................................................................................--A------TAC- 693
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .............................CCTTGAGTGAATTAGCAGTGTGTGCTCAT.....CTATTCAGAACTCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAG..AGTAAAGTAGCTGAGTAG...AAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA---T----CCA-G 131
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .............................................................................................................................................................---T----CCA-G 212
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CCCACTGCTTAACGCTCAATAAAGCTTGCCATTGAGTGAATTAGCAGTGTGTGCTCAT.....CTATTCAGAACTCTGGTGTCTAGAGATTCCTCAG..AGTAAAGTAGCTGAGCA....GAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA---T----CCA-G 211
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ................................................................................................................................................................T-----T--- 10
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...........................................GCAGTGTGTGCTCAT.......CTATTCAACCCTGGTATCTAGAGATCCCTCAG..ATCACGTAGACTGAAGTA...GAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTG.---T-----T--- 114
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ................................................................................................................................................................T-----T--- 10
MAC.US.x.239 ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A-G 880
H2A.DE.x.BEN ...............................................................................................................................AGAGGACTGAGAA.G..CCCTG.GAACTCG..--TG-GT-A-G 917
H2A.PT.x.ALI ...............................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..TCTAG.GAACACG..--TG-GT-A-G 912
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...............................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..CCTTG.GAACACG..--TG-GT-A-G 363
H2B.CI.x.EHO ...............................................................................................................................GGAAGAGTGAGAG.T..CTTCG.GGACACG..--TG-GT-A-G 913
H2B.GH.86.D205_ALT ................................................................................................................................GAAGAGTGAGAG.T..CTTCAAGAGCACA..--TG-GT-A-G 914
H2G.CI.92.Abt96 ...............................................................................................................................GAAGGAGTGAGAGT...CCTTT.GAACACG..--AG-GT-A-G 285
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGG...CTCCT.GAACACG..--TG-GT-A-G 389
H2U.FR.96.12034 ..................................................................................................................................AGAGTGAGAGT...CTTCTGAAACTCG..--TG-GT-AGG 408
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 0
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .................AAGAGGTCCCTGAGGGTCGCGGAAG.AAGAAGAGGAGACTGATC.GCCTCCTCA...GAAGAGAGGTAAGTCGAAAAAGGGGACTTACG.GGTGGA..GTCA.AGGAGGACTCTACGGTCTGCGCAAAAGTGAAAGTAAA-GTGCGCGCTCGT 430
COL.UG.10.BWC01 ....................................................................................................................................AAGGAGAGA...ATCTACGGTCTGC..--A----T--- 183
COL.UG.10.BWC07 ......................CTAGGACGGACACTAGGAGT.CGCGGGGCCACAAGAGAG.AGAGAAAAA...GAGAAGAAAGGAGCCTGATCAACTCCTGAGGTAAGTGGG.TCTAG.GAGAGACCTACGGTCTGCGCCCTGAAGAGAAGTTCCCT-A....--T--- 420
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................................................................................................................GCATC.CCAGTGTTCAGGCCCGAAGACGGTAGGGACGGAGAGG-TCT-TGGA--CC 458
DEB.CM.99.CM40 ..................................................................................................................GCTAC.CCAGAGCTC.GGCCCG........CAGGCGGTGTGCGG--TCTGGAAACC 309
DEB.CM.99.CM5 .................................................................................................................AGCATC.CCAGTGTTTGAGCCCG........AAGGCGGAGTGTGG--TCTGGAAACC 313
DRL.DE.11.D3 ...................................................................................................................................GC..TAAGAAGCCCCGACGCGAGACCCGC-TCGGTAAGT 37
DRL.DE.11.D4 ...................................................................................................................................GC..TAAGAAGCCCCGACGCGAGACCC-C-TCGGTAAGT 37
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................................................................................................................................GAAGAGGCATCGGCA-CG-CC-CTG 735
GSN.CM.99.CN166 ....................................................................................................AACAGCCCAG.GACTTCAA.GCCCGAAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCCGG-CTCC 287
GSN.CM.99.CN71 ....................................................................................................AGCATCCCAGTGACTTCAA.GCTCGCAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCC.G-CTCC 295
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 .................................................................AGGAGA...AGAGGCGCTGGCAAGAACCTCTGGAGGGAGGAAAAGCGCGCAG.........AAGAGGCCAGGAAGCTAGGACAGAGAAAGTCTGCTCGGG-CAGG 906
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..............................................................................................................................................GTAGCGGCAGCACCAGCTGAG----CGT 773
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 295
MND-2.CM.98.CM16 ..............................................................CAAGGGTTC...GAGTCATTCCAACCTGTAAGGGACGAAGGCGGCAGCCAGCCGGAC.CGACCCACCCGGCGAAGTGAGTTAACCAAGGAGCCCCG-CGCGC---ACT 575
MND-2.GA.x.M14 .................................................CAAGGGTTCGAG.TCGCTCCGA...CCTGTAAGGGACAAGCGGCGGCAGCCGGTCGGACAGACCCACCCG.ACGAAGAGAGTTAATCAAGGAGCCCCGACGCGCAGGACTC.A-GGTAAGC 508
MND-2.x.x.5440 .................................................CAAGGGTTCAGG.TCGCACCCA...CCTGTAAGGGACGAGCGGCGGCAGC.AGTCGGACAGACCCACCCG.GCG.AAAGAGTTAATTGAAGAGCCCCGACGCGCAGGACTCAA-GGTAAGC 136
MNE.US.x.MNE027 ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A-G 361
MON.CM.99.L1_99CML1 .....................................................................................................................................GTAACGACCCAGCGACTCGAGCCCGCAG-CG-ACAG- 280
MUS-1.CM.01.CM1239 ......................................................................................................TTAGCCCGCGAGGGGGT.AGGCGGTGTGACAGAGAGAAGG...CCCC...AGCCG..AGTGCGT-CC- 288
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................................................CTACATATCAA.CCCGTTCGG...AGGTTCGCGGCCGGCAGTCAACAGGCGGTGGAGCAGTCCCAGAAG.GCTCCATCCCGAAGG..CGAGACGCCTGAGGATCGCCT---CG-GT-..G 359
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..............................................................................................................................................GAGTGGCTGAGAGACCTC---GGCTA-G 50
SAB.SN.x.SAB1 ........................................................................................................................CTAAAGACGTCCCGGCCGCAGAGTAGACCAGCCTGAGG-CTCCTTT-ACT 840
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ......................................................................................................................A.GACG..........................GACT.CG..--TG-GT-A-G 343
SMM.US.06.FTq ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCAAGAGTACG..--TG-GT-A-G 142
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAG....CTCC.TGAGTACG..--TG-GT-A-G 879
SMM.US.86.CFU212 .....................TCTCGGTACTCGCTAACAGAAGACCCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGGCAACCGAGGCAGGAAAATCCCTAGCAGATTGGCGCCCGAACAGGGACTTGAAGGAGAGTGAGAGA...CTCC.TGAGTACG..--TG-GT-A-G 143
SMM.US.x.H9 ...............................................................................................................................AGGAGAGTGAGAG....CTCC.TGAGTACG..--TG-GT-A-G 362
SUN.GA.98.L14 ........................................................GGGAG.AGAGAGTGA..CGAAGAGACGTGGAGTGAAACCTTCAGAAGAAGTGAGCAGCTGCT.GAGAAGAAGGAAGGTTTCGACCTGGTGGAAGGCGCCGGG-AGTT----T-- 902
SYK.KE.x.KE51 .................................................................................................................................................................CTG--CT-G 274
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................................................................................................................................................CT-G-CC-G 633
TAL.CM.00.266 AGAGAGAGAAACTCCGAGGGGTCGTGAGAGGACGACAGTTCCGGAGTCGAGCCCCGGATCGGCGAAGACGACGCGCGTCGCAAAGTGAAAGTAAGGTAAGGAGCCGATCGGTCACCCCGGGCGAGTAGCCGCCGTGAGCGAGTGCGGTGCTAGGAAG-GTG-C-GA-AGG 505
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........................................................................................................................................................GTCAG-AA--CTTCACT 745
VER.KE.x.AGM155 ............................................................................................................................................GAGTGAAGGCACGTACAGCTGAG---ACGT 775
VER.ZA.10.VSAC4004 ...............................................................................................................................G........AATTGAGTAGCAGCAGCACTAGCTGAG----CGT 273
VER.ZA.10.VSAG1003 ...........................................................................................................................................TGAATAGCGGCATCACTAGCTGAG----CGT 265
VER.ZA.10.VSAM0022 ...........................................................................................................................................TGAGTAGCGACATCACTAGCTGAG----CGT 266
WRC.CI.98.98CI04 ...................................................................................................................GGGG.CGACTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGGATTC-CT---G--A-GT 879
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops begin
H1B.FR.83.HXB2 A......CCAGA.....GGAGC....TCTCTCGACGC..AGGACTCGGCTTGCTGAA...GCGCGCAC.GGCAAGAGGCGAGGGGCGGC.....GACTGGTGAGTACGCC....AAAAATTTTG.ACTAGCGGAGGC................................. 776
H1A1.UG.85.U455_U455A .......-----.....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------..TA---TT-----.------------................................. 243
H1C.ET.86.ETH2220 -......-----.....----A....-----------..------------------...-T--A-T-.-------------A.-----.....----------------..AATTTTTA----.------------................................. 156
H1F1.BE.93.VI850 -......-----.....-A--A....-----------G.G-----------------..GTGCAA---.-------------A.-----.....----------------GAATTTTTT-----.------------................................. 131
H1O.BE.87.ANT70 -......----G.....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C.....................AGACCTAGGGG 815
H1O.CM.91.MVP5180 -......----G.....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T---C.....................AGACCTAGGGG 789
H1O.CM.98.98CMA105 -......----G.....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AGCTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C.....................AGACCTAGGGG 246
H1O.CM.98.98CMABB197 -......----G.....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C.....................AGACCTAGAGG 194
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -......----G.....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG...AG-G--GA-TA........-A----..--G----T---C.....................AGACCTAGGGG 816
H1O.US.99.99USTWLA -......---AG.....-A--AAAACC..TC------AACA-G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCAC--...-AAG--GA-TA........-A----..--G----T---C.....................AGACCTAGGGG 237
H1N.CM.02.DJO0131 -......--G--..GGCT--A.....-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................................ 242
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -......--G--..GGCT--AA....-----------..-----------C-T--G....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................................ 244
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -......--G--..GGCT--A.....-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................................ 243
H1N.CM.95.YBF30 -......--G--.....--CTGAA.TC.---------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------......--..-----.---G----T--..CC.............................. 330
H1P.CM.06.U14788 -......----..TTTCT--A.....A-CTC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCAC-G.C---------...........------..TC--T--T-A-T.....................GACCCTAGGGG 249
CPZ.CD.06.BF1167 .GAAGCAGGG--......CGCGGAACC-.T-GACGC-A..------.-GC-TG--.....CT-----A.CA--------------TAAGT..........---A...........TTTTC----..--GTTA-T-TAC.....................AGCCCTAGGGG 777
CPZ.CD.90.ANT -....................-CTGTG...A--C-....---------TC-----C-...------GT.A---GA-------..----A.......AG---------C..TTCATTTTG-----..T-GCTA-T-AGC..................AATCCTAGGGGAAG 129
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -......--G--.....--CTGAATC-..-C------A.C------------T--.-...-T--A---.AA------------..----G.....--------------......--.T-----..-------T---T.....................AGACCTAGAGG 325
CPZ.CM.05.LB715 -......-----.AGTA-CG-AGCAGATCTCTCGACGCGG---------------.-..G-T--A---.A---------------A---G.....---------------T...---TT-----.--------T---T......................AGAAGGAGAG 807
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -......-----..GGCT--C.....---TC------A.C----------------....-T--A---.A-T-----------C-GACTC....C-GA-------GTTTTTT.....CT-----..-C-----T---T..................GGACCTAGAGGAAG 334
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......--G--.....--CTGAATCC..----G---..-----------C-T--.-...-T--A---.A--G----------..----G....--AA-----------......--..-----.---G----T--...........................CCAGGA. 316
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......A-T-G....A-C--T..TC-..--------G.G-----------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--C-----.--------T..........................AGGCTAG... 324
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -......-----.....-A--T..TC-..--------..------------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--T-----.-------CG-T.........................GGCTAG... 327
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -......--G--..GAA-T.......-----------..--------A--------....-T------CA-----G----------C-GC....----------------T.....--T-----.-------A-A--T................................ 321
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -......--G--GGA.A--CTGACTC-..-C------G.C-------A-------T-...-T--A--ACA--G----------C.G-TAC........---------A.......TTTTC----..-----A-T---T.....................AGACCTAGAGG 135
CPZ.TZ.00.TAN1 ...........-.....ACGCGG.CCC..--G-----..-------------.---C..A----AAT-..A------------C-..-ACTC..CGG----------......A--TTT-G---.....T---T--GC.....................AACCCTAGAGG 323
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GAGTAACAGG--.....ACGCGG.CCC..--G-----T.T------------.---C..A----AAT-.ACA.----------C-..-ACTC..TGT.---------A..........------..T-GT---T--GC.....................AACCCTAGAGG 322
CPZ.TZ.09.UG38 .........G--.....-CGTGG.CCC..--G-----..-------------.---C..A----AAT-..A------------C-GACTC...C-GT.---------TAA.......TT-G---..TC...--T--GC.....................AACCCTAGAGG 329
CPZ.US.85.US_Marilyn -......-----.....--CTGAA..A--TC------..G----------C----.-...-T--A---.A--G----------C-AACTC....C-GA---------A...........-----..-C---A-T---T.....................GGACCTAGGGG 805
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..............TTCT--C.....--CTC------.AC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T---TG..................GACCTAGAGGAAG 246
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................TTCTGA..C--CTC.CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG...................GACCTAGAGG 324
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..............TTCT--C.....--CTC------.AC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.ACTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T---TG..................GACCTAGAGGAAG 326
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -......-----..TTCT--......--CTC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCACAGAC--------...........C-A----..TC-----T---TG..................ACCCTAGGGGAAG 128
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -.........CCAGGGAA--AAACC.--CGA--CA...AC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGAA--------A............-----..--G----T---CA..................GACCTAGGGGAAG 233
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -......-----..TTCT--......--CTC------A.C--G-------CAGC-G-A..-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCACAGAC--------T............-A---..TC-----T---TG..................ACCCTAGAGGAAG 128
MAC.US.x.239 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGT 1015
H2A.DE.x.BEN GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CCGAG-TA-C..A.AAGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAAACTGTAGCC.AGAAAAGGCTT 1065
H2A.PT.x.ALI GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCAG-CCAAG-TA-C..A.AAGGCCG-CGTGT--AGC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAA.TTGTAGCC..GAAAGGGCTT 1058
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAAAGCGCAG-CCGAG-TA-C..A.A-GGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G-GC........CTACACCAAATACAGTAGCC..AGAAGGGCTT 510
H2B.CI.x.EHO GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-T-AACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAAAACGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT--AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTGCAA 1041
H2B.GH.86.D205_ALT GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-T-AACCA-GACG--GAGCTCCTGTAAAAGCGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT..AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTTGC. 1039
H2G.CI.92.Abt96 GCAGTAAGGGCGGCA.G-ATC-AACCA-GACG--GTGTTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.--CGTGA--AAC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTGCGC.AGGTA-G-GC........ACCAAAAATTTGTAGCCAAAAA...GGGCTGT 428
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA-C.....AGGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGTG.AA---GC-T--GGGTG--GG-AAGTAC--TC........ACCAAA.ACTTGTAGCCAGAAA...GGGCT.T 532
H2U.FR.96.12034 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCAG-CT..G-TA-C.....AAGC.--CGTGA--AGC-GG....AGTG..A---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAAATAGAACCAAA......GGGTTGT 545
ASC.UG.10.RT03 ..................-G-TCTAGGACAGT-G-AGGGTCCTAGGTCGG--GGTTGAGA-AAG-GTA............CCCACACAGC.........-G-GAG-AA--TTAGT-GTGGGAA-ACTC.............................ACGAGGCTACACT 102
ASC.UG.10.RT08 ...GTCCTAGACCCGACC-G-TCTAGGACAGT-G-AGGGTCCTAGGTCGG--GGTTGAGA-AAG-GTA............CCCACACAGA.........-G-GAG-AA--TTAGC-GTGGGGA-ACTC.............................ACGAGGCTACACT 117
ASC.UG.10.RT11 ..................-G-TCTAGGACAGT-G-AGGGTCCTAGGTCGG--GGTTGAGA-AAG-GTA............CCCACACAGA.........-G-GAG-AA--TTAGC-GTGGGAA-ACTC.............................ACGAGGCTACACT 102
COL.CM.x.CGU1 CGCGCAGT---G.AA.GT-GCAGACGAGAGAGC--AGAG---GAGT-CTCGC-A--GAAG-A-AAG-GCTCATTAG-AG-TCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCAGGTCGAGGG-GG-CT........GCAAGTGGAGTAAGCTGCGGCGCTCCAGGACCG 586
COL.UG.10.BWC01 -GTAAAAGGC-CGCGGC---CGCGCAGTGAGGA-GTGGC--ACGAGA-TGCTAG-GGA.GAGCACTCGACCAG---A-GAGAA-AGCT-ACTAG--G-TC-TCAGG-AGGGAGT-GCGCCCC--GG-A---CAGT-AAGGGCTTGTAGTGGGAGGTAAGCTGCGGCGCCT 352
COL.UG.10.BWC07 -GTGAAAGAG-TAGT.G-C--ACACAGTG-G-CTAAGGG--AGGA--CACGCTA-GGAAG-A-A.GGT.CCGCTAG--ACCTCT-GT--A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCT-GTCGCC-CAG-GGGAA-AG--ACAGGACTAGCAACGGAAGCTAAGCTGCGGCGGC 583
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CGTGCTGATCTCTTC.CT-C-AGACAA.GGCT-CGCAGCCAA-GGTA..AGCGGACGCCGAGTA.AGA.TC-GC---TGAG-CA-.-TG.....AGTG---TCTGCA-G-AGAATTCC-C-G-TGGGGG..AA-TAGAGAGTA.CCCCTGGTCCACTAGGGACG.GTGT. 611
DEB.CM.99.CM40 C.TGAGC-G-TCTCT.TCCC--CGGA-.AGCT-CGCAGC-AAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC--ATAAG--C-G-TGT....-TG.-TCTCTGCA-G-AGAGT-CC-C-G--G-GC-........AGAGAGGCTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTG 462
DEB.CM.99.CM5 C.TGAGC-G-TCTCT.TCCC-TCGAG-GAGCT-CGCAGC-TAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC---TG-G-AC-G-TGT....-TG.ACCTCTGCT-G-AGAGTGTC-C-G--G-GC-........AGAGG..CTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTG 465
DRL.DE.11.D3 -AAAAGGAA--TAAA.ATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---GCT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A.....-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGGCAAGTGAGGCAGAAGAAGCCTAGG...... 186
DRL.DE.11.D4 -AAAGAGAA--TAAA.ATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---GCT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A....A-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGACAAGTGAGGCAGAAGAAGCCTAGG...... 187
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -GTTGCTGAGCGTCG.................--GAGGG-C-----A-G-A.GG-TGAGA--CTA-GAGTTTTTTGCTACCTA-T-A--GAGAAAGGCTAG-CCGCGA-AGGGGCGCGGG-CCCATTAGT..........................GGCAACCAACCC.A 860
GSN.CM.99.CN166 -CGAAATTTGCTGCG.CA-CC-CTTG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTA.-AAG-GTG.-CAG-CTTCTAG-CCAG-TGG.....GT--.AAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA............................AAGAGGA 417
GSN.CM.99.CN71 -C..AACTTGCTGCG.CA-CA-CTAG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTG.-AAG-GTG.-CAG-CTTC-AG-CC.G-TGG.....GT--AGAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA............................AAAAGAA 423
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 -AGAGAAGACCTGCT.T-AGA-GAGGATAAGAAGGA-TTGACTGCTA-AAG--G-C-GAA-GTAAGGA.-AGT-AGAC-TCACC-G-AGA....-TGGCAGC--GC--GGGGCAGCCTTG-GA-A-G-G........TGTAATTCTGATCTAGTGTAACTGGGACACTAG 1062
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CGGACGCTA---AG.............................GAA.--G..GA-TGCGACGCA--CGA-T.G-.......-ACT---TAGGTA-G--TC-CGAGTGC-.GG..---GC-CGA-CCTAG............CAGGGAGCTAGGGAGGGCCGTAGTCAT.A 887
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......AG---GGC.ACTGA-ACTTGAGGCA--GCACTCC-C--G-AAGAAGCAGGTTGAA-GAG-G.T-G-CTG-T-TGAA-A--C-A....-GAG-TGAGTC-GTGGGACTG-CTT-ACAAG-A-T........AGTTGTACCCTAGTGTAAGGGGCAGCATAGTCA 444
MND-2.CM.98.CM16 CAAGGTAAGC-GTGC.ACCGAACAGT-G-G-GTGT-AGTCCAGGGTCCGC-AGA-C-AGC-A-AC-G-.C-AGGC-AC-CCA-TAG-CAA....A-GGAAAAGAGGG-AAGTAAGGCCGAGGCAA-G-G........AAAAGAGGTCCTTGTGAAAGAGGACAGGGGGCA 731
MND-2.GA.x.M14 GGTGCAC-........GTATTGTGGTAG-GAGTC-.AGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCTAAGG.CAACCCCA-TAG-T.AAAAGA....A-AGA-G-GAAGTAAGGCCG--GC-AAG--A-AGT........AAAAGGGCCTTCCGAAGGGAAGGGCAGGGGGCA 655
MND-2.x.x.5440 -GTGCACTGTA.....ATTGATTGAGAGAGAGTC-AGGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCGAAGG.CAACCCCA-TAG-CAAAA-AA....A-GAA-G-GAAGTAAGGCCG-CGC-AAG--A-AGT........AAGGGCTTCCTCCGAAGGGAGAAGCAGGGGGCA 288
MNE.US.x.MNE027 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-C-AACCA-GGCG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG.AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGT 495
MON.CM.99.L1_99CML1 TCCGCGAGA--CCTT.GCCGAGTGCGC-CGA-A-A--TGC-C-GCAA-AGGTAA-G-GAGATCG-GCG.-T-CCCTA-G-T--CAGACTA....-CG---GAC-GGAA--TATCC--G-GGGAAGGT-C........CAGAGGTGCTCCAAGAGGGAGCATAAAATAAGG 436
MUS-1.CM.01.CM1239 -G.ACCA--G--GGA.CAAGTGCTGCG-AGC-A-GAGGT---TGG-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGC....AGG-ACGAGAA--C-TGCGTG-G-GGAGAAACTCC..................................TGAGAGG 417
MUS-2.CM.01.CM1246 CCCGGCA-GGAGAAA.AAAGAGCTGCG-AGCAA-A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-CCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-T--GC-GGT...AGAC-AG---.GTC--CGCG-GG-GGAGAAAC-GCT.................................AGTAGAG 489
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ........................................................-AA.AG-GTTCG.A-TCCCT-AA--A-AAGTTGGTC.AT-AG-TGAGTG--CGGGGAAC-CG-GG--TAGG-CCT.............................ACAGGATAGG 666
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GTTCGGCG-G-CAGG.TCACCGCGGGAG-GGAAC-TTGACCAGG-AA-AGCTGCCTGGTG--TTCA-A.-TGCTAGA-AA--T-AGCTAG....CGAA--AAGCAGG--AACCCGGTCCGG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGAGCGAAGTCCT.......... 196
SAB.SN.x.SAB1 GAGTAAGA-C-GACG.GAAGAAAGGCGGA-CGTG-CGGAGT-CAGGTAAGA-GC-CCTGC-GA-C-GA.-A--CCCTCG-GCT-TGT-TG....TGT..-A--AG-GAGG.AAA--G-GAAG-CAGAC.........AGGGCTGACAAGGCTGGCTTAGCAGTGGCAGAA 992
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .............................ACG--GTGCTCCAGTAAATAGC-GG-GCC.G-TA-C.....AGGC.GCCGTGT--AGC-GGA....GTG.AA---G.-CT-CGACTG-C..CGGTA-G-G--A-TAAAACTTGAGCCAAGAAGGCTGTTAG.TCTACCCTT 125
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .............................ACG--GTGCTCCT-GAAAAGCG-GGACCGAGC--GT....ACGGT.GCCGTGT--AGC-AGAG...CTG..A---G.-CT-TGGTTGC...AGGTA-G-GCAAC-A..CTTGGT.AGCCGAAAGGGCTGTCTATC.CTTAG 123
SMM.SL.92.SL92B GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-T-AACCG-GACG--G....TTTGA....-CC........G-T--C.....A.GT.G---TGA-C-G-AGTACAG.GTAA-A---G.-CTGTGGG-.C...AG-AAGG-CCA...........AAAGG..TGTGAATA.TCCTACCTACGG 469
SMM.US.06.FTq GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA-C.....AGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGGC-AA---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GCA.ACA.AAAAGAGCC.AGAGGGCTGTAG..TTCTACTCTC 290
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GAGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA-C.....AGGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGTC--A---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GCA.AC..AGAAAAGTC.ATAGGACTGAGTT.CCCTACTTTT 1027
SMM.US.86.CFU212 GCAGTAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGT--AGC-GG....AGTC--A---G.-CT-TGGTTGC...AGGTA-G-GCA.A...-AACTAGT...........AGTT.GACAGTACTC 280
SMM.US.x.H9 GCAGCAAGGGCGGCA.G-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-CC..G-TA-C.....AGGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGTC--A---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GCA.AC..AAAAGAGTC.ATAGGACTGAGTT.CCCTACTTTT 510
SUN.GA.98.L14 GTGAGGG-AC.TTAC.CA-GCACTGTCAGGGGACA-GCC--A-AGTCCTAG----GGGGGAG-TC-CG.CTAGGTTA-TACT-TCAA-TA....-G-A-ACT----GTA-GTGG--T--AA-AAG-AGT........GTGTGTATAACTCTGTGTCTCGGAAGAGTGTCT 1057
SYK.KE.x.KE51 GGACCC.GAGAGAGG.A-AC--CAGTCAAAGG---CGCAGA-GAA--TGCGCA...CGAA-AAGAG-A.-CGGT-TCCGCCCTATGCCGA....TCGGC-ACC-G-TTGAGTAGGTG-G--C-CCGGCG........TCAGACTGCACGCGGCGGTCGGGGATAAATA.. 424
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GGACCCGAG--GAGG.T-AC--CAGTCAAAGG--GT-CGGATC-AA-AGGGATC-GCTGTC--TC-TA.---CGACC-GTGCT--T---T.CGT-GTGTACACACGA-A-GAGGT--GTGA-CCAG-GC.........CAGACTGC..CCACAGCAGTCGGGGAAATA.. 787
TAL.CM.00.266 CCTAGCTTA-CC.CA.G--G-GAGGACGGACG--G-.ACTT-........CAGGC-GGGGT-TGCAGGAA-TTC-T-CGT-CCTC-A-ACAAGCAC-C---AGAA-G-A....G-CTGC-CAG-................AGGAGCA.....CAG.GGACCTGCGGGTGG 638
TAL.CM.01.8023 .............CA.G--G-GAAGG--G--T--G-GACGC-........CAGGC-GGGGT-TGCGGGGAAGTCAGC-AC-CTTC-A-ACAAGCAC-C---.......AGAAAGGTG-CAGC-CAGAGGAG-.............................AGCTCAGGG 112
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GAAGGGGAGGA-GGGCAT..............................-AC.-A-TCGAGTTC-C-GGAC--GGT-A-TCG--ACGC-GGGAGGCGAA-AG--TCCGC-AGGAA----G-AC--CCAGG...............GAGGCAGGGGTGGTGC..AGG..... 862
VER.KE.x.AGM155 CGGACGCG.-A...............................GGAA.C-GC-GG-TGCGACGTGA.C-.....GAGAAG-..-CT---TGAGTA-G--TC-CGAGTGC-GGGAA---GC-CGA-CCTAGTT...........AGAGGACTAGGAAGGGCCGTAGCCGT.A 892
VER.ZA.10.VSAC4004 CGGACGCG.-A................................GAA---GC-GA-TGCGACGCA.GC-.AAG--....G..-ACTT--TGAGTA-GT-TC-CGAGTAC-GG...---GC-CGA-CCTAGC............GGGGAGCTAGGAAGGGCCGTAGCCGT.A 386
VER.ZA.10.VSAG1003 CGGACGCG.-A................................GAA---GC-GA-TGCGACGCAAGC-GA-GTGA-A-A..-ACT---TAGGTA-G--TC-CGAGTGC-GG...---GC-CGA-CCTGGT-..........AGGGTATCCAGGAAGGGCCGTAGCCAT.A 386
VER.ZA.10.VSAM0022 CGGACGCG.-A................................GAA---GC-GA-CGCGACGCGTGC-GA-GTGA-A-A..-ACT---TAAGT.-G--TC-CGAGTGC-GG..A----C-CGA-CCTGGTT..........AGGGTATCCAGGAAGGGCCGTAGCCGT.A 387
WRC.CI.98.98CI04 CAGCCTC-AGA-AGG.TAAG-AGGAGGGCT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGACTTAGAGG-.TAGCCTT-AGAC-CATA---TGAGTAGT-CA-A--G-GCTACT..........................GGGAGACAGGAGA.GTAACCAGGGGGGAAGC. 1019
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
H1B.FR.83.HXB2 .......................TAGAAGGAGAGAG......ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTA...TTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGA 914
Gag _M__G__A__R__A__S__V__.__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................------------A......---------------------...---------AA-A--------TC------G--------------------------C----------G-C-G------T----------------------G-- 381
H1C.ET.86.ETH2220 .......................-------------......------------------A--...-----A--C-A-A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----C-------A---------G-- 294
H1F1.BE.93.VI850 .......................-------------......------------------A--...------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A---------------------- 269
H1O.BE.87.ANT70 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GAG-AAG...-----------T-----T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G-- 966
H1O.CM.91.MVP5180 AAGGG.CGAAGTCCC...........T---.-GAG-AAG...-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G-- 940
H1O.CM.98.98CMA105 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GAG-AAG...-----------T-----T--G...--G-CA--AA-TA----G---GC--------G----A------A------ATCT--A--G-C------GC--------T----------------------G-- 397
H1O.CM.98.98CMABB197 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GAG-AAG...-----------T-----T--G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCG--A--G--------GC-------------------------A-----G-- 345
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GAG-AGG...-----------------T--G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G-- 967
H1O.US.99.99USTWLA AAGGG.CGAAGTCCC...........T--A.-GA--AAG...--A--------------T---...--G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T---------------A--------- 388
H1N.CM.02.DJO0131 .......AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-......--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G-- 384
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-......--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G-- 386
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-......--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A----------------------G-A-G------T----------------------G-- 385
H1N.CM.95.YBF30 ..........AGAAA...........GTA-.-----AGG...--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G-- 472
H1P.CM.06.U14788 AAGAGGCGAAGTCTC...........T---.-GAG-.AG...--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G-- 400
CPZ.CD.06.BF1167 AAGAG.CGAAGTCCC...........T---.T-AG-GGAG..---------------------...--G--G--A-AGA-G---------------TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C- 929
CPZ.CD.90.ANT G.TCGAAGTCTC...........---G-AC--GA--......-----A---G-G-----T--T...--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--------ATC------GC- 278
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-G---AAG...--------------------G...----CA-----GA----G-----C---------G-----C-T--A--C-------G-----------TGA-G------T----------------A-----G-- 476
CPZ.CM.05.LB715 AGA.......................................---------------------...----C---TA-TA----G---GAT-----G------A----------------T-------------TGA-G------T----------------------G-- 935
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GG.CGAAGTCTC...........---G.---AGAG-......------------------A--...----CG------CG-------GCT------------A--C---------------------------TGA-G------T----C-----------------G-- 482
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........................G-A-.---G-AGG...---------------------...----CA--A---A---------A-------------TAT--G--A--------------------C-TGA-G-----CT----------------------G-- 453
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........................-A-.-----AGA...------------------A-C...----CA--C---A-G------GAT---------G-----C-------C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G-- 460
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...........................-A-.-----AGG...--------------------T...----CA------A-------CA-------G------TATC-G-------------------------TGA-G------T----------------------G-- 463
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................AGA-G-AGAGAG-......---------------------...----CG--A---A-G------GAT------------TATC-CC------------------------TGA-G------T----------------------G-- 459
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.TG---AGG...-----------------TA--...----C---C--GCG-------GCC-----G------A--C-C--A----------G-----G---C-TGA-G-----------------------------G-- 286
CPZ.TZ.00.TAN1 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.T-ACAGGGGAA--------------------G...--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C----------CG-A--C--A---C- 477
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.T..CAGGGGAA---------------------...-----G--A-A-A-GC-T---ACT-------GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-- 474
CPZ.TZ.09.UG38 AAGGA.CGAAGTCTC...........T---.T..CAGGGGAG--------------------G...--GC-G--A-AGA-GC-T---A--------GCC--AAA-C-T--A--C--A--C-G-----G----TTG--------CC--A-------CG-G--T---T--C- 481
CPZ.US.85.US_Marilyn AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GA--AGG...--------------------T...C-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G-- 956
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GG.CGAAGTCTC...........---G.----GA--......--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----W-----------------G-- 394
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AAGGG.CGAAGTCTC...........T---.-GAG-AAG...--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----------------------G-- 475
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GG.CGAAGTCTC...........---G.----GA--......---------------------...--G-CA------CG---G---GCG------CG-------C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G-------T--------------G-- 474
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--......-----G--------------G...----CA-----CCG---G---GC------G-G----A--C-T-A------AA-T-------C-----TGC--------G---------------AA-----G-- 277
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GG.CGAAGTCTC...........---G.----GA--......-----------------T--G...--GTCA---A-TA----G---GAG-----------C--------------ATCT--A--G------CTGC--------T----------------------G-- 381
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG.......--------------------G...----CA-----TCG---G---GC--------G----A--C-C-A------A--T-------CC----TGC--------G----------------A-----G-- 276

Gag and Gag-Pol start
MAC.US.x.239 C.TTTTATCCAGGAAGG.GGTAA--AG-TAGAGTG-GAG...-----C-T----AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--CAAC-----------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT---- 1177
Gag _M__G__V__R__N__S__V__.__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D
H2A.DE.x.BEN GTTATCCTACCTTTAGACA..GG------ATTGTG-GAG...-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA------G--A-----C----C--C-----------G--C-GG-----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 1227
H2A.PT.x.ALI GTTATCCTACCTTTAGACA..GG------ATTGTG-GAG...-----C------AAC--C--C...--G--A---A--A--GC---CGA--TA----G----A-----C----C--C---------------C-GC----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 1220
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GTTATCCTACCTTTAGACG..GG------ATTGTG-GAG...-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA-----G---A-----C----C--C----------------GGC----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 672
H2B.CI.x.EHO TTCGTCTACTCTAGGACAGG.GTAC-G-AT-AGTG-GAG...-----C-------GC--C--C...--GTCA---AAGA-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C----------G---C-TGC--------------------GTG-AT--AT---- 1204
H2B.GH.86.D205_ALT ATTGTCTACTCTAAAGAGGGAGTAG-GCAT-AGTG-GAG...-----C-------GC--C--C...C-GTCA---AAGA--AC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----------G----TGC--------G-----------GTG-AC--AT---- 1203
H2G.CI.92.Abt96 GAAT.CCTACCTTGAATA.GTCAGGT-GAAGTGTG-GAG...-----C------AGC--C--C...C-GTCA---AA-A--GCT---GA--TA------G--A-----C----C--C--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G-- 590
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GTCTATCCTACCTTTAGACA.GG------ATTGTG-GAG...-----C------CAC--C--C...C-GTCA---AAGA--ACT---GA--TA-----GG--A-----C----CAAC----------GG--C-TGC-G------G-T--R------GCG-AC--AT-G-- 695
H2U.FR.96.12034 C.TGCCTCTGAGAAAGG.AGAGG---T-TATTGTG-GAG...-----C------AAC--.--C...--GTCA---AAGA--G-----GA--TA------G--A-----C----CAAC--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G-- 706
ASC.UG.10.RT03 ACA...AGGACTCCCACC...AG-GTTT-ATAG-GCACG...-----G-----GCAC----CGATGC-T-CT---AA-A-GC-T---AAG-AT--G--G--CA--C-------GAAA--C--A--G--G--CC-GA----G--------T------TC--AA---T-G-- 263
ASC.UG.10.RT08 GCA...AGGACTCCCACC...AG-GTTT-ACAG-GCACG...-----G-----GCAC----CGATGC-T-CT---AA-A-GC-T---AAG-AT--G--G--CA--C-G-----GAAA--C--A--G--G--CC-GA----G--------T------TC--AA-----G-- 278
ASC.UG.10.RT11 GCA...AGGACTCCCACC...AG-GTTT-ACAG-GCACG...-----G-----GCAC----CGATGC-T-CT---AA-A-GC-T---AAG-AT--G-----CA--C-------GAAA--C-------GG--CC-GA----G--------T------TC--AA-----G-- 263
COL.CM.x.CGU1 GTAGAGGGAGGTCATTA.........................-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAA-AA-AC------AGACCTAC-G---G-C---C-G-A-AA----AAG--AGG-TGT-----GA--------G-TAG----ATGT---CA---G--AG 728
COL.UG.10.BWC01 CCGGATCGGTGGAGGGAGATCACATA................-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAAAAAGACTC----GAAG-TAC-GG--G-AAAA--G-A-AG---AAAG--AGGCTGC-----GG-C--G---G-GAG----ATGT-T-CA---G--A- 503
COL.UG.10.BWC07 TTCGGGCCGGTGGAGGGAGGCCACTT-GA.............-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAAAAAGACTG----GAAG-T-C----GG-AAA-----A-AAG--AAAG--AGG-TGT--C--GA----G--C--CAGG---ATGT---CA--AG-G-- 737
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CGAG..GACACGAGAC................G-GCGAG...-----A---G-GCGA----C-CCG----CG---AA--CT-----CAA--TT-----GG-GA-----------AAA--T--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------GCT-----AT---- 760
DEB.CM.99.CM40 CAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG....................-----G---G-GCG---G-C-CCA----C-----CG-CT-----CA---TT------G-AA-A--G--A---AAA--C--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------G-T-A---A----- 612
DEB.CM.99.CM5 CAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG....................-----G---G-GCGA--G-CGCCA----CG----C--CT-----CA---TT--G-----AA-A--G--A---AAA--C--------G---TTGA----G--CC-C--C--------T-----A----- 615
DRL.DE.11.D3 ............................--TA---AAAG...-----A--A--C-------G-...C-T--G--A-AGA-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G--G-----GC-C--G---C-T--C----T-GCG-A---A----- 322
DRL.DE.11.D4 ............................--TA---AAAG...-----A--A--C-------G-...C-T--G--A-AGA-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G-----C-GGC-C--G---C-T--C----T-GCG-A---A----- 323
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTTGGACGAAGGGTTGGTAGGGGAC-GG...TC-GAGCA...-----C-G-G-TCAC----C-...C-GTCA---A--AGCC-C--CACG-TC--G--G---A--C--C-T--GAAC--G--A--G--G--CC--A-T------T--A--------G-A-AA--AA-G-- 1021
GSN.CM.99.CN166 GTAA..CAGACTCCCACC......---G-ATAG-GCAGA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-G--TC-C--A---AA------------G--C-TGA-C--G--CT----------CTC--AA-----T-- 576
GSN.CM.99.CN71 GTAA..CAGACTCCCACC......---G-ATAG-GCAGA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CG--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-GA-TC-C--A--GA-A--------G--G--CGCGA-C--G--CT----------CTC--A------T-- 582
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..........................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T--CA-T--A--G-CG---C-GAA--G------T--G-------CA-AA--AT---- 125
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..........................................-----AT--G-GAAC--C--C...C-C--TA--CA-ATTGAGA-AGAT-TTTGT--TG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C-GAA--G----G---AC-------CG-AA--A----- 125
LST.KE.x.lho7 TGGTAGCTTCACT.............................-----AT--G-TAAC--T--C...C-C--TA--CA-ATTGA-A-AGAT-TTTGT-GTG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C--AA--G----G---A--------CG-AA--AT---- 1200
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ACTCCTTTGGGCACGGAGGACAGGC-G-C.G-GTGCGTG...---------G-TA-C----C-...--GTCA---A--A--------GA--TT--G-----A--AC-TC-C--GAAC--T-----------CCG-------------A--------G---AA--AA-G-- 1050
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAGCA.....................................------AATG-GAAC--T-CC...--GTTA---ACT--T--G---AA--TT--G-----AA-A----A-AG---T--T--A---TGT----G---G-----CC-CTGT---TGT-AAG-T--AT---- 574
MND-2.CM.98.CM16 AGAAA.....................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-A-A----G--CGAGCT------G---A-----C----CTCC-----A--G-----CC-GC-G-----C---A------T-----A---A----- 861
MND-2.GA.x.M14 AGAAA.....................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-AGA----G---GA-CT-----C----A-----C----CTCC--------G-----CC-G------------A------T-----A---A----- 785
MND-2.x.x.5440 AGAAA.....................................-----C-----C-------G-...C-T--G--A-A-A----G---GA-CT------G---A-----C----CTCC-----------G--CC-G---------G-TA------T-----A---A----- 418
MNE.US.x.MNE027 C.TTTTATCCAGGAAGG.GATAA--AG-TAGAGTG-GAG...-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C--G--------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT---- 657
MON.CM.99.L1_99CML1 GCACG.....................................-----G-----GCAC--G-CGATGC-T--T--TACTA-------CAAG-AT--G--GG-G---C-T--A--GC-C--T-----G--G--CCTGA-T--G--------------TGC--A------T-- 569
MUS-1.CM.01.CM1239 AAGG..GAGACTCCCACA......GAGGAT--G-CCAAA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACCA-G--G---A-G-AC-----GG-GA-AC----A---AAA--------G-GG--CCT-A-C--G--C-----------TTC--A------T-- 576
MUS-2.CM.01.CM1246 AAAG..CGGACTCCCACC......---GAA...-GCGAG...-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-AA--TACTA-G--GA--AA--AT--G--GG-CA-A--------TAAA--------G--G--CCT-A----G--------------TTC---A-----T-- 645
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..........................................-----G----AGCAC--G-CGATGC-G-CT--TACTA-G--G---AAG-AT--G---G-GA--C-C--A---AAA-----------G--CCTGA-C--G--C-----------TTC--A----T-G-- 128
OLC.CI.97.97CI12 ATCGA.GCGCTCCATAGGGTTGGAG-CTC-G-T--AGAGG..-------G--C--A-AGTAAG...A--GA-CCT-AGTT---GA-GAAG-TA--G-GGG-CA-A--GC-TGA-AC---G-----GTGT----GGAGGGCG---G--AA-------GTACAA---T-GA- 830
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........................................------------------A-T...--G-CA---AA-A-GC-----GCC-----GC-G------C-TC-C--C---A-T-------------TG---------C---C-------T-T-----A----- 125
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........................................-----------------G--T...--GTCA---AA-A--C-----GCC------C--------C-TC-T--C--TA-C--------G----TGC-G------C----G--------T----------- 125
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........................---GAAG-GAG-AAA...--------------C---T-G...--GTCA---AAGA-GC----CGC-------TC-G--A-----C----C--C--G--A--G-----C-TGC-G--G---T-G---------T---AAA-A---A- 336
SAB.SN.x.SAB1 GGCTAGGTCGA...............GC--GA-AG-AAA...-----------TAAC-----C...-----T--TA-GA--C-----GC--TC---TC-G-CA-----C----CAAC--------G--G-----G----G----C---------------A---A----- 1141
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .AGACGG...............G------AGTGTG-GAG...-----C-----GAAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----A--G--G--C-TG---------C-T--G------GCG-AC--AT-G-- 273
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .ACAGG................A---T-ATTTGTG-GAA...-----C-----GAAC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--------G--G----TG--G------G-GA-T------GCG-AT--AT-G-- 270
SMM.SL.92.SL92B GATAGG................TAGA-GTA-AGCG-GAG...-----C-------GC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C----G------G--C-TGC-T--G-----TA--------GC---A--AT---- 617
SMM.US.06.FTq CGGAAGAGAAGAAGTGAG....GAGAGTAAGAGTG-GAG...-----C------AGC--C--C...--GTCA---AA-A-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----CAAC-----------G--C-TG--G--G---G----G------GCG-AC--AT-G-- 450
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GAGGAAA...............GAGT-G-AGAGTG-GAG...-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A-----C----CAAC-----------G----TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT-G-- 1176
SMM.US.86.CFU212 TGAAAGA..............AGGGT-.-A-AGTG-GAA...-----C------AGC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C-----------G--C-TG--G--G---G----G------GCA-AC--AT-G-- 429
SMM.US.x.H9 GAGAAAA...............GAGT-G-AGAGTG-GAG...-------T----AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A-----C----C--C-----------G--C-TGC-G--G---------------GCA-AT--AT-G-- 659
SUN.GA.98.L14 CAAAC.....................................-----A---G--AAC--CAC-...G-GGATA---A--TTG-GAGGA-C-TT----G-G-AGCTC-G-AA--T--A--G--A--G-CC--CC-GGC--G----G-----------G-T-AA--AT---- 1187
SYK.KE.x.KE51 ...............................-G-G-TC....-----A--AG-G-GA--G-CGATCC---CA--TA--A-GC-T---AA--AT--G---------C-TC----GAA---G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T------G-A-A------G-- 559
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............................-G-GACC....-----A--AGCG-G---G-C-ATA----CA--TA----GC----CA---AT--G---------C-CC-A--GAAA--G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T-------AG-A----T-G-- 922
TAL.CM.00.266 TGTTAAGTGCACACAC...............-G-GCAAG...-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C---TA-G-CC------AA--AT--G---G-GA-AC-G-----GAAA--G--A--G--G----TGG-G--G-----T--------TTC--AA---A-G-- 790
TAL.CM.01.8023 ACCTGCGGGTGGTGCTAA..GTGCGC-CAC.---GCAAG...-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C----A-G-CC------AAG-AT--G---G-GA-AC-------GAAA-----A--G--G---G-GG-G-G----G-G--------TTC--AA---A-G-- 276
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TAGATCTAGGTGGGCGACAGATCAGC-CCTG-GTGAGCA...-----A---G--CAC--G-C-...C-GTCA---A-GA-T--G--CAC--TT--G-----A--C---C-C--GAAC-----------G---C----------CT--A--------G---AAA-AA-G-- 1026
VER.KE.x.AGM155 ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGC-G-C.G-GT-CGTA...-----G---GCTA-C----C-...C-G-ATA--A--C--------GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAAC-----------G---C--A-T------T--A--------G---A-A--A-G-- 1055
VER.ZA.10.VSAC4004 ACTCCAGTGGGCTCGGAGGGCAGGC-G-CAGAGTGCGCA...---------G-TT-C----C-...--GTCA---A--A-------C----TT---G----A--T---C-C--GAAC----GAC----G--------G-G---CT--A--------G---A----A-G-- 550
VER.ZA.10.VSAG1003 ACCCCAGTGGGCTCGGGGGGCAGGC-G-C.GAGTGAGCA...-----A---G-TT-C----C-...--GTCA--TA-GC-------C-A--TT---C----A--C---C-C--GAAC-----------G------------------A--------G---A----A-G-- 549
VER.ZA.10.VSAM0022 ACTTCAGTGGGCACGAAGGGCAGGC-G-C.GAGTGAGCA...---------G-TT-C----C-...C-GTCA---A--C----G--C-A--TT--G-----A--T---C-C--GAAC-----------T--C-----G------T--A--------G---AA---A-G-- 550
WRC.CI.98.98CI04 .........TATAGAAGACCCAGGCATCT--ATAGCAGAG..------T-AG-GAATAGT--CTCGC--GCACCACATATT-GC--GG-TCTCC----GG-G-AT--GC-TAA---CTC------G------C-GAA---G---G--A-----CT-GTG-A--------- 1178
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........................................------T-AG-GAATAGCA-CTCAC--GCACCA-A-AT--GT--GA-TCTCC---GGG-G--C--GC-AAA--ACTC--------C------GAG-------C----T---CT-GTA-AA---T---- 128
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H1B.FR.83.HXB2 ACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGG 1084
Gag __R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__
H1A1.UG.85.U455_U455A -AA----A--C----C--------T---------G-------A---CAG--------------AT--------G-T--C---------A-----------------------------------GT------------A--------------TG--------------- 551
H1C.ET.86.ETH2220 -AA---T---C----C----A---T-----T-------C--------A-------A-TAA-------------G-T------------A----G-------A--------T---------G-----T-----------A-------A----------------------- 464
H1F1.BE.93.VI850 ------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C----------- 439
H1O.BE.87.ANT70 -A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C 1136
H1O.CM.91.MVP5180 -A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C 1110
H1O.CM.98.98CMA105 CA--------TG---------G--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGT--MCAR---C-C-GG--C---A--A--GTG----GG-----T--CA-C--ATATC-AG-T-T------GC--- 567
H1O.CM.98.98CMABB197 -AC-------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG------G-G---G-T--CA-------GA--CG---TT-GCA----C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----C--CA-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C 515
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C 1137
H1O.US.99.99USTWLA -A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----ATATAGAG-T--------AC--C 558
H1N.CM.02.DJO0131 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A- 554
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A- 556
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-G------GCC--GT----AAAC---T--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTTA-T--AC-A- 555
H1N.CM.95.YBF30 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC--- 642
H1P.CM.06.U14788 -A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C 570
CPZ.CD.06.BF1167 G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC----A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A- 1099
CPZ.CD.90.ANT G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC 448
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -A--------TG---C--C--G--AA-G----GTG-------A---CTTA--T-G--ACAG---T--G-G---G-T--GA-A--C--C--G----GG--GC----T----T---C--TC-----GTGT-A-GG-----T--CAGT-AC--C---G--G-------AC--A 646
CPZ.CM.05.LB715 CA----T--TTG---C--C-----TA-G------GG----------GA---GT--A-TAA-------G-----G-T--CGGA-----G-----G-G-T-------TC-C-T------TT---T-GT-----GG-----A-----G--A--TC--G-------------A- 1105
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -A-------TTG---C-----T--AA-G------GG---G--A---GA---GC--T-AAA----T--G-----G-T--CA-A-------------GC--GC----GC-T-T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A----A--TCCAG-GG-------AC--C 652
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-------GTG---C--A--T--CA-G--C---G-------T---GCC---T----CA----AT--G-----G-T--CA-A-----G-------G---GC-C--TC---T---C--CC-G---GTT--T--C-----T---A-T-AC---A--G--C-GA-T--AC--- 623
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GA----T--TTG---C--C--G--TA-G------A-----------GAG---T-GA-TAC----T--G-----G-T---A-------G------A-C----A---T----T---C--CA---TGGT-----GG--C--------G--A--C-C----------------- 630
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -A-------TTG---C--CTC---CA-G------A------------AG--GC-TT--CAG------G-----G-T--CA-A-----T-------G---------T--G-T---C--CA---T-GT---T-GG--C---------G----CCCAG-------T--A--A- 633
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A-------TTG---C--C-----AA-G--C---A-------A---GA----T--A-TAAC---T-G--G---G-T--CACA-------------G---A-----T----T---C--CC-----GT-----GG--C--A--------A--TAGAG----------A--A- 629
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A-------TTG-G-C-----T--AA-G------AA----------TAT--GT--T--AA-------G-----G-T---A-A-------------G-T-AC-G--C----T------TT-G--TGTGT-A-GG-----T---GCT--A-----AG--G----T--AC--C 456
CPZ.TZ.00.TAN1 G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-AGA-AGAG-CC----T--GG-A- 647
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC----A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A- 644
CPZ.TZ.09.UG38 G--C-----GA-G-----C-----CA-G--G-GCAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G-----TG-AG-C-TT--T--TCC----A-A-TC--C--G-T---C--CA-TTGCGTG--T-----C--A---G--G-AGA-A-AG-GC--A-T--GG-A- 651
CPZ.US.85.US_Marilyn -A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C 1126
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GA----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A-----TG-CTC---T--TC--C 564
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G--T--G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC------TC--C 645
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-G--T---TG--------AG--TA-G------G-Y--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-AC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTGT-G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC---T--TC--C 644
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -A----T---TG--------AG--TA-G------G-G--T------RAGA--T--T-A--G---T--G-----G-T---A-A-----C--C--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTT--G-GG-----T--CAG---ACAG--AG---GT------C--C 447
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -A----T--TTG--------AG--A---------G-------GAC-GAGA-GC-----CAG------G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--GA---T-GTA----GG-----T--CA-C--AT-CA-AG-GGCT--T--AC--C 551
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A-------TTG--------AG--TA-G--G---G-------T---GAGA--T----A--------TG-G---G-T--CA-A-----T-------GC--GCAG--GC-T-GG--C--CC-G-T-GTT--A-GG-----T--CA-GC-A-----CG--GCC------C--C 446
MAC.US.x.239 TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGTCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG--- 1347
Gag __R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__
H2A.DE.x.BEN TAA-----G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA------T--CCA-A-G--T--CA--GTTT--G-T----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------C--CTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG--- 1397
H2A.PT.x.ALI CA------G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------T--CCA-AG---T--TAA-GTTT--G------TAG-G-CA------------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGTAG-T-GG--C-----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG-A- 1390
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CA------G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA---G--T--CCA-A----T--TAC-GTTT--G-T----TAG-A-C------G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-A--CGC-GAAGAGA-AGCG-----T--TG-A- 842
H2B.CI.x.EHO GA----T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA----T-G-AA-GTCT--GG-----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-A-AGTC-T--------C--CTGCGT-A---T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG--- 1374
H2B.GH.86.D205_ALT CA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------A---CA-A----T--TAA-GTCT--GCT----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-----TC--CTGCGT-A-T-T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--AG--- 1373
H2G.CI.92.Abt96 CA------G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T--CCA-A----T--TTC-GTAT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGCCGAACAGA-AG-----C-T--TG-A- 760
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T---CA-A----T--TTC-GTTT--GCT----TAG-G-C------G------A-TT-A-AGAGCC-T--------TACCTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG--- 865
H2U.FR.96.12034 CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--GG-CAA------A---CA-A----TT-ATCGGT-T--GCT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG--- 876
ASC.UG.10.RT03 ------T-G-C-ATCAGACTC-T-A--G----ATAAG--G-----CCA-A-G--CT-A-AGGTCA-TGTT----TGGAAG-A-----G--C--GTCT--A-A---CC-C-T-GGATT---TT--GTTT-G-GG-----A---GC-GATG-TACAG--G-------AG--- 433
ASC.UG.10.RT08 ------T-G-C-ATCAGACTC-T-A--G----GTAAG--G-----CCA-A-G--CT-A-AGGTCA-TATC----TGGAAG-A-----G--C--GTCT--A-A---CC-C-T-GGATT---TT--GT-T-A-GG-----A---GC-GATG-TACAG--G-G-----AG--- 448
ASC.UG.10.RT11 ------T-G-C-ATCAGACTC-T-A--G----ATAAG--G-----CCA-A-G--CT-A-AGGTCA-TGTT----TGGAAG-C-----G--C--GTCT--A-A---CC-C-T-GGATT---TT-GGTTT-G-GG-----A---GC-GATG-TACAG--G-G-----AG--- 433
COL.CM.x.CGU1 C--C-GT-TTT-A-TATT--AG------A-GT--G--AC---AGTGGCT------T---A-A--G-GACG----TAG-GG-C-------------TGT-G--G--CC-----GGA...TGTT-TGTGTGT--C--CC----CAG--AATGGA-T--TG-G-----TC-A- 895
COL.UG.10.BWC01 C--GC--TGCC-C--CATA-AGT-----A--T----TC-G--AATAGC-GT----T-A-A-A--G-GAGG--C-TGAAAG-AG----G--T----TG--A-A---CC-C-GGGGA-TGC--TGTGTGTG------CT-----AG---TTGG--C--C--------AC-A- 673
COL.UG.10.BWC07 GA----GCA-C-A--CATC-AGT--C--A--T--G--C----AATAG--A-G--T--T-AG--AG-G--G--TCTGG-AGTT-----T-----G-TG--G-A-AGCC-T-GGGGA-TGC-CTGCGTATGT--C--CT-----AG-G-ATGG--CG--G-GC-T--TC-A- 907
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TA-G----GCC-CTCAGAG-CAT---------ACAAG--G--A---CAGG-G--T--AACCAG-T--AC---T-TGGAAGCA-----CAGT--GA-T--C-AG--TC-T---GGG---TGTTGTGT-A-A-GGGCCTGC---GC-G-TC-CC-A---G-G-----AG-A- 930
DEB.CM.99.CM40 CA----T-GCC--GCAG-A-CAT-A-------ATAAG---------CAGG----TT--ACTAG-T----G--T-TAGAAGCA-----CAGT--GA-TT-G-A---TC-----GGC-T---CTGTGT-A---GGGCATGC---GCC-ACC-CTC-G-GG-T------G--- 782
DEB.CM.99.CM5 CA----T-GCC--GCAGGA-CAT-A--G-----CAA------A---CA-G-G--CT-AACTAGAT-------T-TAGAGGCAT----CAGT----GC----AG--CC----CGGC-T----TGTGT-G-T-GGGCATGC--CGCC-ACC-CTC-G--G----T---G--- 785
DRL.DE.11.D3 T-------GCC-AC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---GTA--CTTT--TCTAG---CT-----G-----GA-T--A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG-AAG-GA-AG---C------AG--- 492
DRL.DE.11.D4 T-------GCC-AC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---GTA--CTTT--TCTAG---CT-----G--G--GA-TT-A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG-AAG-GA-AG--TC------AG--- 493
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ------T-GGT-AC--GAGAAA--T---------AA----------CA-A----CA-A-A-GTTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAACAGA-AG-G--------AG--- 1191
GSN.CM.99.CN166 GA---AT--GC-GTCCGAC-CT--TC-T----ATCA---G--G---C---GG---T-A-A-ATTG-CTTC--CCTAGAA-CA-----G-------CT--C-A---TC-C-T-GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---C--G-GG-G--T--AG--C 746
GSN.CM.99.CN71 GA---A---GC-ATCAGGCA-T--TC-T---T-TAA------G---CA---GG--T---A-GTCACCTCC----TAGAA-CA-AT--G--C---TCT--C-A-AGCC-C---GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---TG-G--G----T--AG--C 752
LST.CD.88.SIVlhoest485 TA-G--T-GTT-AGGAG-ACA-T--C-G--G---G----T-----C-AGAG---T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C---A-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G-----A-A---GC-A-----GCA- 295
LST.CD.88.SIVlhoest524 TA-G--T-GGC-AGGAG-AAA---TC--------G----G-------AGA-G--TT-----GTC-GTTGG--T-TATA--CT-----C--TA--A-T--G-A-G-TC--GTAGGG-----GTGTGT-A---G---CTGT--C-T-G-A---AGAG-C--T--T--AC--- 295
LST.KE.x.lho7 CA----T-G-T-GGGAT-ACAA--C--G------G-------G----AGA----C--ATCTGTCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G-AG--AGA---TC------TC--- 1370
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB G--C----GCC-CC--GAGAAA--C---------GAG-----A----A-AGG---A-A-A-GTT---TT---T-TAGAA-CA-------------GTT-G-A-AGC--G-T----CTC--GTGCGTG--G-----CA-T--C-G-GAACAGA-AG-G--------AG--- 1220
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA----T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC----A---GA-A----C--CTC-GTATGTTGG----TATA-G-CCA---------TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G-T-----A--T--GAG---AC-A- 744
MND-2.CM.98.CM16 CA----T-GCC--C--GAAAAG----------GTAAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TC--GC-G--C--C--CTGCTGCTG-G-A-GG--C--A---GCG-AAGAGA-AG---C---T--AG--- 1031
MND-2.GA.x.M14 T-----T-GCC--C--GAAAAA--A--------TCAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G-----GA-T---CTTG-GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A---GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---CT--T--AG-A- 955
MND-2.x.x.5440 CA----T-GCC-AC--GAGAAGT---------GTCAG-----A--CGA-A----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TT--GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A-T-GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---C---T--TG--- 588
MNE.US.x.MNE027 TA----T-G-T-AGCAGACA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGCCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG--- 827
MON.CM.99.L1_99CML1 TA------GTC-CTCGGACTCG--CC-G--G---CAG--C-------AGA-G--TT---A-GTTA-T-TT--TCTA-AG-C---------C--GTCTA-C-A---TC-C-T-GG--TC-CTT-GGTAT-G-----CA-A---GCCG-T-----A--TG-G-----AG-AC 739
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-G--T-G-C-CTCGGACTC---T--G--G---AA---G--A---CA-A-G--CT-A-A-GTT--CAT-----TAGAA-CA-----G--C---TCT--C-A----C-C-T-GGA-TCACGT--GTG----GG---A-C---GC-GA-G-G---G-GG-------AG--C 746
MUS-2.CM.01.CM1246 G--G----GTC-CTCAGA-ACG--CC----G-GCAAG--C--A--CCA--GC--C--A-A-GTAA-CTGC--C-TGGAAG-A--T--GAGC--G-CG--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA----GG---A-C---GC-GACG--ACAG-G--------AG--- 815
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TA-G--T-G-C-ATCAGAC-CT--CC----G-GCAA------A---CA-AG---C--T-AGGTAA-CAT---TCTAGAATCA-----G--C--GA-C----A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTG----GG-----T---GCTGATG-GACAG--G-------AG--- 298
OLC.CI.97.97CI12 --ATC-ATGCA-AG----A-ATGATC---G---TAAG----------A-AG---TG-A-A-A-AT---TG--T-TGGAAG--GG----A-TC-GA-GT-G-A-AGT--GCTG--C-TCTGTAT-GTTA-T-TG---T----AG--G-CC-TCCAG---G-A------TA- 1000
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GA----T-GCT-A-G-GA-ACAT-------TT--G---GG--A---GA-A----CT-A---GTC--TTTG--TCTGG---C------G-----G-GG--G-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCG-A--T-GG--C--T--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG-A- 295
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GA----T-GCC-A-G-GA-ACGT-------TT--G---T---A---CAGA----TT-A---GTC--GTTG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TT-TGCTGCG-A--T-GG--C--A---TCGGAAG-GA-AG-G-G------AG--- 295
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TAA---T-GCT-G-G-GA-CATT-----------G--AC---A---GA-A-----T-A---GTC--G-TG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCGTA----GG--C--A--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG--- 506
SAB.SN.x.SAB1 T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA----T--TA-TGTA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCGTGT-AGC----A-T--CGC-GAA---A-AG-G-----T--AG--- 1311
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA----T-G-T-AGCAGA-A-------G--GT--AA------A---CACA----TT--TC-GTTT--GCT----TAG-A-C------T------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--GTGCGT-A-T-GG--CA-A---GC-GAAGAGA-AG-G---C-----G--- 443
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA------G-T-AGCAGAAA-------G---T--AA------T---CA-AG---TT--TC-GT-T--GTT----TAG-C-CA-----C------A-TT-A-AGAGTC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG--CA-A--CGC-GAA--GA-AG-G---A-T--TG--- 440
SMM.SL.92.SL92B CA----T-G-TCGGCAGAAA-------G----GCAA------A---CA-AG----T-A-C-GTA---GCT----TAA-G-CA-----C--G---A-TT-A-A-AGC--G-T--G---T--CTGCGTAG-T-GG---C----CGC-GAA--GA-AG-G--------AG--- 787
SMM.US.06.FTq TA----T-G-T-GGCAGAAA-------G--G-ACAA------T---CA-A----T--CTCGGTCT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG--CA-C--CGC-GAACAGA-AG-G---C-T--AG--- 620
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CA------G-T-AGCAGAAA-------G--T-ACAA------T---CA-A----T--TTCGGTTT--GCT----TAG---C------T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG--- 1346
SMM.US.86.CFU212 CA------G-T-GGCAGAGA-------G----RCAA------T---CA-A-R--T--TTC-GTTT--GCT----TAACA-CA-----G------A-TT-A-AGAGCC-C--C-----T--CTGCGT-A-Y-GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--YG--- 599
SMM.US.x.H9 CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------T---CA-A----T--TTC-GTTT--GCT----TAG---C------T------A-TT-A-AGAGCC-T-----C--T--CCGCGT---T-GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG-A- 829
SUN.GA.98.L14 TA-G--T-G-C----CAAG-AA------AG----GTG---------CAGA-G--T---TC-GTCTGTTGG--T-TGTA-GCAT-T--T--TA-GA-C--G-AGG-C---GTAGG-------TGTGTG--TGCC---TGT------G-C--TCCAG----------AC--- 1357
SYK.KE.x.KE51 CA------GCC-CTCAGACCAG--TC-T----GTAA------T---GA------CA-AAA-ACCA-CTT-----TAGAAA-ACAT--C------A-TT-A-A--------T-GGC-T-AC----GTAG---GGGCC--C--CGC-GAA-A---CG-GG----T--GG-AC 729
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CA------GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA----------GA-A----T--CAC-GTC----TT----TAGAAGCT-AT--G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC-AA-AG--AG--G-------TG--C 1092
TAL.CM.00.266 GA-G--T-GCC-G-G-GAC-C---------G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TT-CATG-TAGAA-C--AT--C-------GGA-A-AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GCTG-T-----C--TG-G--T--AG--C 960
TAL.CM.01.8023 -A-G--T-GCC-G-G-GAC-C---T--G--G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TTCT--G-TAGAA-CA-AT--C-------G-A---AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GC-G-T-----A---G-G--T--AG-AC 446
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--C---------AA---G------CA-A-G--CA-A-A-GTAT-GAGC--GCTAGAA-CA-------------G---A-A-AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-GAACAGA-AG-G-----T--AG--- 1196
VER.KE.x.AGM155 C--C----GCC-CC--GAGAAGT-A--G--G---GAG-----T----A-A-G--CA-A-A-GTT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---GAA-AGA-AG-G--------AG--- 1225
VER.ZA.10.VSAC4004 G--C----GCC-CC-CGAGAAGT-AC--------GAG----------AGA----CA-A-A-GTA--CTTC--CCTAGAA-CA-----G--G----GTT-A-A-AGTC-G-T----CTC---TGTGTG--T--C--CA-T----G-GAACAGA-AG-G--------AG--- 720
VER.ZA.10.VSAG1003 G--C----GCC-CC--GAAAAGT-A---------AA----------CA-A-G--CA-A-A-GTC--TTTT--TCTAGAA-CA--G--C--G----G---A-A-AGTC-T-T----CTG---TGCGTA--T--C--CC-----AC-GAACAGA-AG-G--------AG-A- 719
VER.ZA.10.VSAM0022 G--C--T-GCC-CC--GAGAAGT-AC--------AAG---------CAGA-G--CA-T-AGGTT--CTTT--T-TGGAA-CA--C-----T----G---A-A-AGTC-C-T----TTG--GTGCGTAT-A------T----CAC-GAACAGA-AG-G-----T--AG--- 720
WRC.CI.98.98CI04 GAA---GTGTT-AG-CT--ACAT-AA---C----GA-AC---GAC--A-A--C-GA---A---TT--GC-----TAG---CAGAT------A-----G-G-A-AGCC-T-GGGGA-TGA-GTGTGTG--TGCA---T-----GC-C-T--TCCCTGC-CCA-T---C--- 1348
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GAAG--ATGTC-AG--GGGAAAT--A--TCT-GCCA------AGTG-AGA--C-CTGT-AG--TA--GCT--T-TGG-A-CAGA---G---A--AC-A-A---AGTA-T-GGGGA-TGA--AGTGTG--AGCA--CT-AT--A-T-AC--TC-AG---GT--T--TC-A- 298
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H1B.FR.83.HXB2 AAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA....................................................................................AACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCTGACACAGGA...CACAGCAAT 1167
Gag E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__D__T__G__.__H__S__N_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------A-T--A---------AT----....................................................................................--T--G-AC---C---GGA-------G---------A--------............ 625
H1C.ET.86.ETH2220 ----C--------------------A---....................................................................................---G-----C--C-----A-------G----G---A-CTGACA--.........GGA 541
H1F1.BE.93.VI850 --------------C----------A---....................................................................................---------C--C----GA----------G----------A---G............ 513
H1O.BE.87.ANT70 -G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGCG-AC--C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 1213
H1O.CM.91.MVP5180 -G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--AG--C---A-GGA--A-ACAAG-CCT-GG 1187
H1O.CM.98.98CMA105 -G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG.............................................................................................-GC-GGAARTCTGCG-AG--C---A-AGA-AACAAAAG--CA--G 644
H1O.CM.98.98CMABB197 -G--AA--C-A---T--A------TAATGGAG.............................................................................................-GC--GAAGTCTGCGAGC--C---A-GGA--ACACAAG-GCA--G 592
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--GTA-C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 1214
H1O.US.99.99USTWLA -G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG.............................................................................................-GC-RGAAGTCTGCG-AC...AA-A-RGA--ACACAAR--CA--G 632
H1N.CM.02.DJO0131 -G--G--G---------A-A--GATAA--GAG..................................................................AAAAAGGAACGGCAC--GTCC...G--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--C 652
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G-----G---------A-A--GA-AA-GGAA...........................................................................CAGCAC--G...TC-G--GC----AAT-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--C 645
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G-----G-----A---A-A--GA-AA-GGAA...........................................................................CAGCAC--G...CC-G--GC----AAT-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--C 644
H1N.CM.95.YBF30 -------G---------A-A--GA-A--GGAA...........................................................................CAGCAC--G...CCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...ACTGAT-GC 731
H1P.CM.06.U14788 -G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................----G-AAGA-AAC-T--...............GAGGG-----C- 632
CPZ.CD.06.BF1167 C---AG--A-A-TTG-GA-A--GA-A-T-AAAATAACGAGCAGTGAA............ACAACAGGAAATGAGGAAACCGCAAAAGGGAAAAAAGAGACAGCAGTGACATCT............-GTGGTCAGACAG--AA-ATCTACCC----TTGCCATCT--TGG- 1245
CPZ.CD.90.ANT ----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-ATGCAG.......................................ACACAAGCAGAAACAGGAAGTAGCCAAACCGCAAGCAGAGG--TGCT-CT-CGGCTGCTC-T-TT-AACAA-CAGTGGTGTCAGCGA--TCTT-G- 579
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----A-----AC--C-TA--A--C-C--T........................................................................GGAGAACAAGTA-GA----A-G----C-C--A-A-CA-T-A-AGCAGAC-GGGC-CTAGTGCTTC-TC- 744
CPZ.CM.05.LB715 ----C------C--C-G-CA---TG----.......................................................................................C---AGC-A--G---AAG......-A------A-CG----C-GCA...GA--GC 1179
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G------ACT--AC-GA-A---ACAGCGGCC................................................................................................CGR-A----G---TG--CCAACCACAGCCGCAG--AGA--GC 726
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------A--AT--AGA--GA-AATG..............................................................................AAAGCAG-AC---AAG-ACCTG--C--G-A----------GG-CAG-G-C-GCA-CTGAA-GC 715
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G--------T-CAC--ACA-C--TTAG-.......................................................................................C-G-AAC--C----G-A-A--G-------T--A-C-G-G-C-AGGG---ATG-C 713
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------TC--C--C-A.............................................................................................G-AGCGCAGC-----GG-AA----G---TG--T--A-CT--C-CCGACGGT-CT-GC 710
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-----------AC----A----T---GCAA.......................................................................................-AA-GC---GTGAA-GTAA--CAG-A---C-CGG-G-C-GAC-C----GGC 712
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----C---C-A---T-GA-A---TTTGTGCAAAAG.................................................................................G---CAGCA-C-GC-CAGG-AGC-------AAGC-A-GT-AGTCAA---C--C- 545
CPZ.TZ.00.TAN1 ----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T-...............ACTGTACAGAAAAAT...AACTCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGACAGAATGCAGGTGAAAAAGAGG-A-C-GTGCCACCT-GT-GCA-TAC--G-AACA-A-GG-G--C-ACAG-G-CACC- 799
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----CG-TA-A-TTG-GA-A-T-A-A-T-ACTACAGTA...AAAGATGATGCCGCAGCGACATCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGAGGAAGAGGGACAGCAGTGACACCT............-GTGGTAA-AGTG--AAT--CAG-AGAGT-AC-GTG-CACCT-G- 799
CPZ.TZ.09.UG38 ----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-..................ACAAAGCAAGAA...............AGTAGCTCCGCAGCGACATCTAGCGGACAGAATAAAAAT-CAG--GAG-CACCT-GT-GTAGC----AGAAT--A-GA-G--C-GCAGCGCCATC- 788
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C----TG--AC-GA-A--G-TA..........................................GTGCAGTTGCAGAAACAACAGGAAGAAAAAGAA....................................---CAGCA-CAG--GG--A-TGGC...--T--C 1215
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----C-----A--AT-TA------CCATGTCA..................................................................................................................AAAAGA-AGTC-GACAG-C--CC- 620
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----C-----A--AT-TA------TCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGCCGCCCTGA-............... 704
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----C-----A--AT-TA------CCATGTCA..................................................................................................................AAAAGA-AGTC-GACAG-C--CC- 700
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -G---A-T-CA--ATGGA----G--AATG................................................................................................C-G--GAGGA-AA-G............G--CA-GAGGG-----C- 509
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -G--AA--C-A---T-GA------T-A-G.............................................................................................GG-C-T---AACACAAGT--GCAGCAGACAGATCA-AGGAG-TCGC-G 628
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -G--CA-TACA--ATGGA----G--AATG................................................................................................C-----CG-AGAA--............GAGAA-GAAAG----CCC 508
MAC.US.x.239 ----AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAACAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-GC 1439
Gag E__A__K__.__Q__I__V__Q__R__H__L__V__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__T__G__T__T__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__P__K__T__S__R__P__T__A__P__S__S_
H2A.DE.x.BEN ----AAAG...--AC---CAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACTGGAACTGCAGAGAAA....................................AT--C-AATA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1489
H2A.PT.x.ALI G---AAA-...C-A---ATAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCAGAAATAGAAACAGCAGAGAAA....................................AT--C-AGCA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1482
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----AAA-...C-A-AG-TAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACAAAAACTACAGAAAAA....................................AT--C-AGTA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-GC 934
H2B.CI.x.EHO ----AAA-...-------CAC-GCGA--TCTAGCA.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TATGAG-A-AC--A-TAAA-CA-CT-GC 1457
H2B.GH.86.D205_ALT ----AAA-...-------CAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TA--AA-A-AC--AC-GCA-CACCT-GC 1456
H2G.CI.92.Abt96 ----AAA-...C-AG---T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACTGGAACTACAGAAAAA....................................GT--CT--CA--AGCAGAC--AT-GCA-CACCT-G- 852
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----AAA-...C-AC---TAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACTGGAACTGCAGACAAA....................................AT--C---CA--AG-AGGC--AC-GCA-CACCT-G- 957
H2U.FR.96.12034 ----AAAG...C------TAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GTGGAAACTGAAACTGCAGAAAAA....................................AT--C---CA--AG-AGAC--AC-GYT-CACCT-G- 968
ASC.UG.10.RT03 -----AA-A-AC----CAGAATTAG-TGCCACATG.......................................AGTGGCAAGAAGGAGGAGACCTCCGCG............................................................GG-G-AGG- 504
ASC.UG.10.RT08 -----AA-A-AC----CAGAATTAG-TGCCACATA.......................................AGTGACAAAAAGGAGGAGACCTCCGCG............................................................GG-G-AGG- 519
ASC.UG.10.RT11 -----AA-A-AC----CAGAATTAG-TGCCATATG.......................................AGTGGCAAGAAGGAGGAAACCTCCGCG............................................................GG-G-AGG- 504
COL.CM.x.CGU1 -G--AGA-A-G--AG----A----CTT-TAAAAAG.........CAGGCCATGATAGAAATGGCCAGCAAGGAGGAGGAGAAAGCAAAAAAGGAAGCAGAGAAA.................................................................. 990
COL.UG.10.BWC01 ----AGA-AG----G---------CCTTTAAGAAGCAA.........GCAATGATAGAACAGGCT...GAGGAACAAGAAAGGGCAAAAGCAAAAGAAGAAAAA.................................................................. 765
COL.UG.10.BWC07 -G--GGA--GG-GAG---CA--G-CCATGAAAAAACAG.........GCCATGATAGAGCAAGCA...GAAAGAACAGAACAACAGGCAGCACAAGAAGAACTAGAAAAAAGGC-G...................................................... 1011
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----AAAGA-GGCAG--A-ACTTAGAATTGCTCAAGTAGAAGCAGAGGACCAATTAGAAATGCAGGTCCTGCAGAAAAAAGCAGAGGCGGAAGCAGCAAAGAAACAAGGGGCAGTATC-GC-C-AGCCC--C--GCC--G-TTCA-T-A-CAG-CCC-CAA--GG-A-CA 1100
DEB.CM.99.CM40 -G--CAA-A-GGCAG-GT-CAGGAG-AT-AAGCAG.........GTGGAACAGGAGGAAGAATTAGAAATGGCCCTAATCCAAAGACAGAAAGAGAAGGAAGTAGAACAGAAA...C--CAA---C--C-G-A---AAG-CAGCAG-AGCCTCAG-C-GCA-C-CAG-CA 940
DEB.CM.99.CM5 -G--AAA-A-GGCAG-G-CTAG-AG-AT-AAGCAG.........GCAGAGCAGGAGGAAGAGTTAGAGATGGCATTAATTCAGAAGAAAGCAGAAAAGGAGTTAGAGAAAAAG......CAG--A-CTC-G.........--------A-CAGACAC-CAG--A-AA-CA 931
DRL.DE.11.D3 -----G-TC-A--AG--A-AC-GC-CTGCCATCTA.......................................GTGGAC......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A-AA--GGGA-AC-GCGACATCT-GC 587
DRL.DE.11.D4 -----G-TC-A---G--A--C--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAC......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A-AA--GGGA-AC-GCGACATCT-GC 588
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----G---TA-CAG-TA--C--C-CT-CCATCTA.......................................GTGGAC......AAAAATGAGAAAGCAGCT.................................A--AAGAA-AA---G---AC-GCG-CACCTGG- 1283
GSN.CM.99.CN166 -G---AAGC-GC-AG-CAG-AT-AGATGTCATCTA.......................................GAGGAGACCAAGGGT...AAAGAAAAGCAG..............................A-TA---ACC-CC-G-GGG-C-C-GGGGGACAGGCG 844
GSN.CM.99.CN71 -G---AAGA-GC-AG-TC--AT-AG-TGTCATCTA.......................................GTAGGAACAAAAGAG...AAAGAAACACAG..............................A-CA---ACC-CC-A-GGG-C-C-GGGGGACAGGCG 850
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG...........................................................................................................................GAAG----GC-G 342
LST.CD.88.SIVlhoest524 ----AA-TA-T--AG-GA-AATT-----GAACAAA.................................................................................................................................CCTGTG 336
LST.KE.x.lho7 ----CA-CAGT--AG--A-AAT---A-C-GCACCA.........GAAGCAGCAGGGAAG...AAA......................................................................................................C-A 1426
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -----G---TA-CAG--A-AC--C-CTGCCACCTA.......................................GAGGAAAAACAAAAAAGT.....................GCAGCTGCGCCACCTGGT-GCG-AA-GAA-AATTACA---GTA--GAGACATCTGG- 1330
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T------A-A--AT--A-A-TCATAAC-AGAAAG.........GAAGAAAAGCAG.........GAGGATGAA................................................................................................ 800
MND-2.CM.98.CM16 ----GAA---G--AG--A-AC--A---TCCATCTA.........GTGGCCGAAAAG.........GAAAATGCAGCATCAGAA...AAAGAACAAAGA......................................................G--AT-GTGACACCT-G- 1126
MND-2.GA.x.M14 -G--AAA-A-G--AG----AC--TGCTTCCATCTA.........GCGGCCAAAGGA.........GAAAGTGCAGCCTCAGAA...AAAGAAGAGAAA......................................................G--AC-GCGACACCT-G- 1050
MND-2.x.x.5440 ----AAA---G--AG--A-AC--CG-T-CCACCTA.........GTGGTTGAAAGA.........GAGAATGCAGCCTCAGAA...GAAGAAAAAGGAGCA......................................................AC-GCGACACCTGC- 683
MNE.US.x.MNE027 ----AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-G- 919
MON.CM.99.L1_99CML1 -G---AAGC-GC-AG--A-AATCAG-TGTCACTTA.........GCAGGGGAACAGGGA...GAACAGAAA..................................................................GCT-----C--G-C-G-TCC-CCAACAG--GGC 831
MUS-1.CM.01.CM1239 -G---AGGA-GC-A--CAG-AT-AG-TGTCATCTG.......................................GCGGACAAGCAAGGGGAA...GAA.........................................................AAGACAGCACAG--- 817
MUS-2.CM.01.CM1246 -G---AA-A-GC-A--TAG-AT-AG-TGCCACCTA.......................................GCGGAGAAAAAAGAAGACTCAAAAGGA................................................---T-----GCAA-AGC--CC 898
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -G--CAAGAGGC-AG-TAG-AT-AGATGCCATCTA................................................GTGGACAAAAAGGCAGGG.....................C--G-GRC--G-GGCGCGA---G--GA-CA...AC-GGAGGGGTT--C 396
OLC.CI.97.97CI12 -G--AAA-A-G-G-G-GA-A-TGA-AG--............................................................AAGAAAGAAGAG..................................................................... 1041
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----AG-GC-GT-TG-TA--A--C--TGCCATCTA.........GTGGAGAAAGAG.........GATACTGCAGGAGAA............AAAGAAAAA................................................-GTG-CAC-ATGACATCT-G- 387
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----A--C-AT-TG--A--A--C--TGCCATCTA.........GAGGACAGAGAA.........GATAGTGCAGCAGAA............AAAGAAAAA................................................-GTG-CAC-GCGACATCT-G- 387
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----G---CA--AG-GA-A---TGCTGCCATCTA.........GTGGAAAAAGCA.........GAAAATACAACAGAA............AAAGAAAAG................................................-GAG--AC-GCG-CACCT-G- 598
SAB.SN.x.SAB1 ----AAA--CG--AG--A-A--G--AGTGCCAGCA.........GAAATGACAGAA.........AGTGCCACAGCGACATCTAGTGGCCAAACTAAG...........................G--CTGCAGGCAA--AAGAA-AA---GC--AC-GTGACACCT-G- 1436
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTAGAAACAGGAACTGCAGACAAA....................................AT--C----A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCTGG- 535
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----AAAG...C------T-C-GA-A--CCTAGCG.......................................GTAGAAAATGAAACTGCAGACCAA....................................TT--CT--CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 532
SMM.SL.92.SL92B -----AAG...--A-C--TAC-GAGC--TCTAGTG.......................................GTAGAAAGTGGAACTGCAGAAAAA....................................TT--C---TCA-AGCAGAC--AC-GCT-CACCT-G- 879
SMM.US.06.FTq ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACTGCAGATACA....................................AT--C---CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 712
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGACAGA....................................AT--C--T-A--AGCAGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1438
SMM.US.86.CFU212 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACAGGAACTGCAGATCCC....................................AT--CGAA-AGYAG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 691
SMM.US.x.H9 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGACAAA....................................AT--C----A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 921
SUN.GA.98.L14 -G---C--A-A---G-CAGACT-----C-GCAAAA.........AATGAAGAAGCACAA...GCT......................................................................................................... 1410
SYK.KE.x.KE51 ----AAA-C-G--AG-GA-A--G-CTTGCAATTGG.........GAAGATGAGGAAACA...GTGACATCTAGTGGCCAAAAAGAAAATAGCAACGACACAGCG............-C-TC--GTGGC-G--A-GGAA--ATGCAGCTGCCAG---C-ATG-CATCT-G- 875
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----AAA-C-G--AG--A-A----CATGTAATTGG.........AAAGATGACCCACCAGCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATGGCTAGTGAGACATCT-GTG-CC-A--GGT--T------G-A-AA-CAAA-GG---C-ACA-CGCCA... 1250
TAL.CM.00.266 -G--CAAG-CAG-AG--AG-A--CGCTGCCACCTA.........GGGGAGAAAAAGGAA...ACAACAGAGGAGGAAAAA...............................................................-T-AGAA-GG--AC-GTGACATCT-G- 1055
TAL.CM.01.8023 -G--CAAG-CAG-AG--A--A--CGCTGCCACCCA.......................................GTGGAGAAAAAGGAGGAGAGCAAGGGA........................-C--C--AG---GG-----TCAGAAGTG--AT-GTGACATCT-G- 553
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----AG-G-TATTAG--A-AC--CGCTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAACT.....................GCAGC-GCGCCATCTGGT-GC-----GCA-AATTACA------CTGCGACACCT-G- 1306
VER.KE.x.AGM155 ---------CA-TAG--AGAC--TGCTGCCACCTA.......................................GTGGACAAAGAAAAAACTGCAGTT..................-CGCCACCTGGTGG-CAG---A--AATAACA-A-GAGG-AC-GCG...-CACC- 1335
VER.ZA.10.VSAC4004 -----G---TA-CAG--A-AC--C--TGCCATCTA.......................................GTGGAGAAAGAAAAAACT.....................GCAGC-GCGCCACCTGGT-GCG-AA-GAA-AATAGCA----CAC-GTGACATCT-G- 830
VER.ZA.10.VSAG1003 -G--AG--ACA-CAG--AG-A--C--TGCCACCTA.......................................GTGGAAAAACAAAAAATT.....................GCA-C-GAG-CATCT-GT-GC--AA---A-AATAGCAG-T--AA-GAGACACCT-G- 829
VER.ZA.10.VSAM0022 ----GG-G-CAGTAG-TAGAC--C-CTGCCACCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAAGT.....................-CA-C--CGCCATCTGGT-GC--AACT-G-AATAACATGCAGAC-GCG-CACCTGGC 830
WRC.CI.98.98CI04 ----AAA---A---G----A-TGA--G-TACAAAACAGAAAGAAAAGCCT........................................................................................................................ 1398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C---AA-TA-A--------A-TGAG--C-AGAGAA......GAAAAGGCA........................................................................................................................ 342
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
H1B.FR.83.HXB2 CAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGA 1337
Gag _Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D
H1A1.UG.85.U455_U455A ...AG---T-----------C--------A--TGCA--A------CCA-----C------T----------G--C--G-----------G--------------C--------------------A--------------------------G----------------- 792
H1C.ET.86.ETH2220 A---A---T--------T--------------T--G---------------------C--------G----------G-----------------------G--A-----------------G--A------------A----T-------------------------- 711
H1F1.BE.93.VI850 ...-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T--CAC--- 680
H1O.BE.87.ANT70 ----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T-- 1383
H1O.CM.91.MVP5180 ---ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T-- 1357
H1O.CM.98.98CMA105 ----AGG-T-----------------AACA--TGCG---------G-AACG------C----C--C--C--G--------------------G-C---------A--R--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TT--CT-T-- 814
H1O.CM.98.98CMABB197 ---ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A--TCA----------S--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G--G--A-TT--CT-T-- 762
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T-- 1384
H1O.US.99.99USTWLA ---ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C-------------T-TTT-CT-T-- 802
H1N.CM.02.DJO0131 A-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC--- 822
H1N.CM.04.04CM_1015_04 A-TA----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC--- 815
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A-CA----TAGG-----T---C----T-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC--- 814
H1N.CM.95.YBF30 A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC--- 901
H1P.CM.06.U14788 GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T-- 802
CPZ.CD.06.BF1167 ---ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG------C-A--T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA---T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T-- 1415
CPZ.CD.90.ANT GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T-- 749
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GGCACT--TGGG--------------A-----TGCT--A-----G---------ACTC----C--C--------C-----------------------G--------------T-AT--T--G--A-----A-----------TC-G-----------TCTA--TTTG-- 914
CPZ.CM.05.LB715 TCA------AG---C------G----AGCA--TGCA-----A--G-----G------C-AT-------C-----C--------C-----G-----G--------A-----A--T-----------A-----T-----CATG------G----------------T----- 1349
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-T-----TAG---C-T---AG----A-----TGCA--A------T--A-G------C----G--------------------T-----T--G-----G-----A---AA---T-AT--------------A------ATG--CC-G-----G-----G--T--C--G-- 896
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AGTA----TAGG--C--T---C-G--A--A--TGCT--A------------------C-GC-G-----C-----C--------T-----------G--------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--C----- 885
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AGT-GT---AG---C------------ACA--TGCA--A-----GCC------C------C-C--------------------C-----C--G-----------A-----A--T-----------A-----------CG----C---G----------------T----- 883
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ACT-----TAGG--C-TT--------AGCA--TGCT--------G-----------AC----C--G--------------------------------------A-----A--T-----------A--T--------CATG--TC-G-----------------T----- 880
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GGC-AG---AG---C-T---G-----AACA--TGCT-----A--------C------T-GC-C-----C-----------------------------------A-----A--T-----------C------------ATG--TC-------------------T--G-- 882
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G--A-A---AG---------AG-G--------TGCA-----A--G---A-------------G-----C----------G---C-----T----C---------A--A--C--T-----------C--T--A-----CATG--T-----------G--A--A--C----- 715
CPZ.TZ.00.TAN1 AGT-GG--TAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T-AT--------A-----A-----C--------G--T--G-----A-----TT-T-- 969
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G---GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG-------C-T--T--------------------T---------AC---G-----A----GA--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T-- 969
CPZ.TZ.09.UG38 AGT-G-...AG-CTG--T--AG-TA-CACAG----G-----AGC-GCAAGG------C-T--------C--------------T-------GGAC---G-----C--A-GG----AT--------------A--C--------T-----T--G--G--T-----TT-T-- 955
CPZ.US.85.US_Marilyn ATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C----- 1385
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AACA--TGCG--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C----------CG--------A-----C----A-------A-A--T--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T-- 790
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T-- 871
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G--ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C-----G----C---------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T-- 870
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 GGAACA--T--------T-----T--------TGC---A--A--------C------C-GC-G--T--C--G--R--R-----C--------G-CG--T-----A--A--C----A---T---A-C--C--T------ATG--C-----------GT-T-TA--CT-T-- 679
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---ACAG-A-----------------A-CA--TGCA-----A------ACG------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T--GA-T--T--T------ATG-----------------T-T----T-T-- 798
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GGAACA--T-----C--T--------------TGCG------------A--------C-AC-G--T--C--G-----------T-----G--G-C------------A--C----A---T--GA-T--C--T------ATG--C------------T-T-TA--TT-T-- 678

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 GGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------TTG------CT-T-- 1606
Gag _G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__G__.__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E__G__C__T__P__Y__D
H2A.DE.x.BEN GG-AAA--AGG---C-----CG-GCAA--AGCGGGT...--CA-CTAT--C---GT-C-AC-GAGC--CC-----C-----------------T----G--G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1656
H2A.PT.x.ALI G-ACAGG-GGG---C-T---CG--CAA--AGTAGC-...--CA-CTACACC---GT-C-GC-GAGC--CC----C---G----T---------T----------A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1649
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GG-AA-G-AGG---C-T---CG--CAA--AGTGGC-...--CA-CTATACC---GT-C-AC--AGT--CC----CC-------T---------C-------G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1101
H2B.CI.x.EHO -GCC-A......GC---T--AG-GCA---A-TAGCT...--CA-TTATTCC--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------C---------T--------------AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C----------GTG------TT-T-- 1618
H2B.GH.86.D205_ALT GGC-GA......-----T--AG-GCA---ACTGGCT...--CA-CTAC--C--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------T--------GT----------A---AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C-----------TG------TT-T-- 1617
H2G.CI.92.Abt96 GGCAGAG-AGG---C-----AG-GCA---AGTAGG-...--CA-CTAT--T----T-C-AT--AGT---C-----------------------T-G--------A---AAG---G-GG--------G-G--AGGA---CAG--GC-G--------CTG-CTA---T-T-- 1019
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GGCAGA--AGG---------AG--CA---AGTGGGA...--CA-TTAT-------T-C-TC-GAGT---C-G---C-C-----T-----G---T----G-----A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG--------------CTG---A--CT-C-- 1124
H2U.FR.96.12034 GGC-G---AGG---------GG-GCA-----TAGGT...--CA-TTAT-CC--C-TAC-TC--AGT--------AC-C-----C---------C-G-----G-----AAAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C-----G--CTG---G--CT-T-- 1135
ASC.UG.10.RT03 GCCTCAG-A-----C--T--A--T--TAG---TGCA-----A--GCATCAG--------TT-G--C--A----TCC-C--GA-----A---C-ACCA-T--G-----AAAA--TTCAG-------AG-TG--C-A--CCAG---C-G--------CTGT-TA--CT-T-- 674
ASC.UG.10.RT08 GCCTCAG-G--------T--AG-T--TAG---TGCA-----A--GCATCAG--------TT-G--C--A----TCC-C--GA-----A---C-ACCA-T--G-----AAAA--TTCAG----G--AG-TG--T-A--CCAG---C----------CTGT-TA--CT-T-- 689
ASC.UG.10.RT11 GCCTCAG-G--------T--A--T--TAG---TGCA-----A--GCATCAG--------TT-G--C--A----TCC-C--GA-----A---C-ACCA-T--G-----AAAA--TTCAG-------AG-TG-TT-----CAG---C----------CTGT-TA--CT-T-- 674
COL.CM.x.CGU1 ......TTGG-C-TG...--A-----AACAGGGCCT...CAAGGGCCA--G...--TCAACCCCTGAGCCCC-GGACGTTA-G-GCCTGGGTTAAGTGT-T----GGA-GAA-TGCT--TTCCT--GCT--------C-T---T-AT--TACG--G--A-TAG-TT-T-- 1145
COL.UG.10.BWC01 ......TTGG-T-TG...--A-----AA-T-C-CCA...CAAGG-CCT-CC...--TCAACCT-T-AG-CC--GGACTTTA---GCATGGGT-AAGTGT-TG---GGA-GAA-AGCA--CTC-C-TGCC----------TG--T-AT---AC---G--T-TAG-TT-T-- 920
COL.UG.10.BWC07 .........G---TG...--C-----AACA...GGG...CCA---GG-CCTATG--TAG-CCCCT-AG-CC--GGACTTTG--GGCATGGGTGAAGTGT-TT---C-A-GGA---CTG-CTCCC-TGCT--A------CT-----AC--CACG-----T-TAG--T-T-- 1163
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GTA--A--GGGC--C-----A--CC-CAGAC-AGGG...--A--GTAT--G---AT-C-TC--AGT--A--G-TAG----AA-T---A----T-C------G-----AAAG---TC------GA-AG-C--TC-T--CCA--TTC--G----G--CTGT------T-T-- 1267
DEB.CM.99.CM40 ACACCATCAGTT--C--------CT-AAGAC-GGGG...CAA--GT-T--G---AT-C-AT--AGC--C--G-TAG----AA-C---A----T-CT-----G--A---AAA--TTCT-----GA-AG-T--TC-T---CA--TC--GG----G--CTGT-----CT-T-- 1107
DEB.CM.99.CM5 A-CCAACCAGCT----TT--A--CC--AGAC-AGGA...CA----TAT------AT-C-TT--AGT-----G-T-G-G--AA-C---A----T-C---G--G--A---AAA--TTC------GA-AG-G---C-A---CA--T---GG-------GTGT--T--CT-T-- 1098
DRL.DE.11.D3 GGCAGGTCAAG---------C--TCA-GTTGTT-AT...CAA--GGCA-----C-----T--T-----A--------G-----C-----G--G---A-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-------TG--CC-G--------CTG--T-AGCT-T-- 754
DRL.DE.11.D4 GGCAGGTCAAG---------C--TCAAGTTGTT-AT...CAA--GGCA--G--C-----T--T-----A--------------C-----G--G--GA-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-------TG--CC-G--------CTG--TTAGCT-T-- 755
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GGC-AATCAAG---------AG----AA-TC-G-AT...AATGCCTG------C---C-TT-G--T--GC-C--G--------G-----C---TGC--G--G--A--AAGG-GGG-AG-------AG-C--------CCA----C-C-----G---TGTCT-T-CT-T-- 1450
GSN.CM.99.CN166 GTA--T--T-----C------G-GA-TAG---TGC---A--A--GTATCA----------C-CAATAG-----T-C-T--GA-T-------GCA----G--G-----AAAG--TGCT-----GACAG-TG--T-----CAG--T-----------CTGT-TA--CT-T-- 1014
GSN.CM.99.CN71 GTA--T--T--G--C-----C-----TAGA--TGCT-----A--GT-TCA---C------C-CAACAGC---GTCC-T--GA-T-------GCA----G-----A---AAG--TGCT-----GACAG-CG-TC-----CAG--TC--A-------CTGT-TA--TT-T-- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---AAA--TGGC-----T--AC-CA-CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CAC-C-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AA------ACAG-GG-A--------T--CC-CA-----AA---TTTG---G-T-- 509
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CA-AA--TA------TT---T-GA-TAGAG-A-AT...CAAAG-TG---C---ACCC-TC-------C-----AA-TC-AA-------G---A----------T-G--GA-GG-AG------ACAG-GG-T-----------TC-GA-----AA----TTG---G---- 503
LST.KE.x.lho7 ---ACAG-GGG------T--CC-GA-AAGAG-A-AT...CA-AG-TG-------ACAC-TT----G--C-----AA--C-AA-------G---A----G-----C-GA-G--GG-AA------ACAG--G-A-----------C---A-----AA---TTTG--TG-T-- 1593
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GGCCAA--T--G--C-----AGCGCAA--AC-GGGA...AATGCTTG-------GT-C-GC-C--C--C--G--G--------C-----G----C------------AAAA--TG-GG-----A-AG-G---------CA---CC-C--G--G---TG------TT-T-- 1497
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......--TA-G----T----G--CAAAG-G-TGCAGCA--A--GTATCAGT--ACTC-A---AGT-----G-T-A--C-GA-----------AC---G-----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--C--------GA----------A-T-AGT--T-- 964
MND-2.CM.98.CM16 GGCCG-TCAA----------A---CA-ATA-TA-AT...CA-ACCCCA--C-------GA--T-----GC-C--GC-G-----G---------TGCA-----------AAG--T---------A-AG-G--------CAT---C--G--T-----GTG-CT---CT-T-- 1293
MND-2.GA.x.M14 GGCCG-TCAA-------T-----TCA-ATA-TA-AT...CAAAC-CCA--G-----A-GA--T-----A--------------C-----C---TGTA-T--G--A---AAA-----T------A-AG----T-----CAT---CC-----------TG-CT----T-T-- 1217
MND-2.x.x.5440 GTTCG-TCAA----------C--TCA-GTA-TA-AT...CAAAC-CCA----------GA--T-----A-----C--G---------------TGTA----G-----AAAG------------A-AG-G--T------ATT--C--G---------TG--T---GT-T-- 850
MNE.US.x.MNE027 GGCAAA--AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTATACC--C-TAC-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G------AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------CTG--T---CT-T-- 1086
MON.CM.99.L1_99CML1 GTACC---TGG---C------G-C---AGA-CACAGGG---AGGCT-CCA---------AG-GGAG---C-GCTCC-C--GA--------C-G--CA-T--G------AAA--TGC----------G-GG--C-C--CCAG--TC----------CATG-TT--CT-T-- 1001
MUS-1.CM.01.CM1239 --AACT--TGCT--------C--CA-AAG----CCA-----A---T-TCA---C---T--C-TAATG------TC-----GA-------GTC-A----G-----A---AAA--TGCAG-------AG-GG-A------CA----C--G--------A-A-TA--CT-T-- 987
MUS-2.CM.01.CM1246 ACCAGTG----G--------AG-CA-AAGA-CAGCA-----A--GTATCAG------T-TC-TAGC-----GCTA-----AA-C------TC-AC------G-----AAAA--TGC---------AG-GG--C----CCAG--CC-----------TG--T---CT-T-- 1068
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ACAACA--T--G--------A--TA-TAGA-CA-CAA-T-----GT-TCAG---------C--GA---C---TTA-----GAGT-------GCAC------G------AAA--TGC---------AG-GG--T-----CAG--C---A----G---CT--T---TT-T-- 566
OLC.CI.97.97CI12 ......CAGTT-GCCATG--A---A-CAGA--TGCT-----AATCT-T-AG---GT-C-GC-GG-TA-------CC-GC-AAGT----------C-T-G-----C-G--G---T-AAT-----A-AG-G--TC-A-----T--G--TG-T--G---TTGCTG---G---- 1205
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GGTCAA--AGG---------C-----AACA-TT-AT...CA---GCCA-A---C---C-T--T--T--C--G--G--G-----C-----G--G--G--T--G--A---AAG--TG-AG-------AG-G-----------G---C-T-----G--CTG--TA--TT-T-- 554
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GGCCAA-AAGG---------A---A-AACAGTA-AT...CA---GCCA-AG--C---C----T-----AC-G--AC-T-----T-----G-----G-----------AAAG--TG-GG-T------G-G-----------G---C-T---------TG--TA--TT-T-- 554
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GGACAA--AGG------T------A-TACT-TA-AT...CA---GCCT-AG---A-TC-T--------A--G---C-------C-----C--G--G-----G-----AAAA---TCAG-------AGCG--------C--G---C----------CTG--TA--CT-T-- 765
SAB.SN.x.SAB1 GGT-G-TCG-G---------C--T--CAGTGTT-AT...AAT---TG---C--C---C-AT-G--C--A--G--AC-T-----T-----------GA-T--G--A---AAG-----TG----G--AG-----------AGC--CC--G----------T-T---TT-T-- 1603
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GGCAAAG-AGG---------AG--CA---AGTGGGA...--TA-TTACACC--CTTAC-AT--AGT---C----C--------C---------T--A----G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CA----C----------CTG---T--CT-T-- 702
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GGCAAG--AGG---------AG-TCAA--AGTAGGA...--CA-TTAT--T--C-TAC-TT--AGC--CC-C--G--G-----T-----T--GC----G-----A---AAG--TG-AG-------AG-C--AGGT---CAG--G--G---------TG------CT-T-- 699
SMM.SL.92.SL92B GGA-GA......--C--T--AG-GCA---AGTAGGA...AATA-TTAT--G--CACTC-AC-G--C--AC-G--AC-C-----G-----C---C-G--------A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C----------CTGT--A--CT-T-- 1040
SMM.US.06.FTq GGCAGAG-AGG----------G-GCA---A-TAGG-...--CA-TTAT--C--C-TAC-TT--AGT--A-----AC-G---------------T-G--G---------AAA--TG-AG-G--G--AG-G--AGGA--CCAG---C----------CTGT------T-T-- 879
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GGCAGAG-AGG---------AG-GCA---AGTAGGT...--CA-TTAT--C--C-TAC--T--AGT--A-----A--------T---------T-G-----------AAAA--TG-GG----G--AG-G--AGGA---CA---GC----------CTG---T--CT-T-- 1605
SMM.US.86.CFU212 GGCA-G-AGGG---------AG-GCA---AGTRGGT...--CA-TTAT--Y--C-TAC-AT--AGY--C--G--A-----C--C---------T----G--R--A---AAA--TG-GG----G--AG-G--AGG----CAG---C-R--------CTGT--T--TT-T-- 858
SMM.US.x.H9 GGCAGAG-AGG---------AG-GCA---AGTAGGT...--CA-TTATACC--C-TAC-TT--AGT--A-----A--------T---------T-G-----------AAAA--TG-GG----G--AG-G--AGGA---CA---GC----------CTG---T--CT-Y-- 1088
SUN.GA.98.L14 ......TCT-------TT--AG-GCA-AGAG-GGGA...CAAA-TTACA-T------C-TC-C--G--------AG-GC-AA-------G--GA----G----------GA-GG-AA------ACAG-GG-A------G----T---ATGAC------A-TT---G---- 1571
SYK.KE.x.KE51 GGC-G-TCAGG----------C--A-TAGA---CCA--AAAT---TG-A-T---GTA-GGG-CAACA-C--G--------AA-C------G-G-C---GA-CAGC--AAAA--TGATG-CTC-C--G-C--AC-A--CCA-ATT---A-------TTTT-TA--TT-T-- 1045
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CTAGA...GG---C--T--AC-GC-CAGA--TCCT--AAAT--GTG-A-T---ACA-GAG-CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC--A--------TTT-TT--TT-T-- 1417
TAL.CM.00.266 GGCCAA-CAGG---------C---A-AAGA--TGCA---CA---GTATCA---------AC-G--------GCTGC----GA-----A-TGCCACTA----G-----AAAA--TGC---T---ACAG-GG-GC-C--C--G---C--G-G-----GTG--T---CT-T-- 1225
TAL.CM.01.8023 GGCCAT--TGGG--------C--TA-AAGA--TGCA--ACAA--GTATCAG---------T-G-----C---CTGC-G--AA-----A--GCCACTA-------A---AAA--TGC------GACAG-GG-GC-T--C--T---C--G--------TG--TT--TT-T-- 723
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GGCAGACATGGT---------G----A--AC-G-AT...AAT---TG-------ACTC-TT-G-----AC-T--CC-------------T---AC---T--G--A--AAGG---G-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------GTG-TTAAGTT-T-- 1473
VER.KE.x.AGM155 GGT-G-----------TT--CGC-CAA---C-AGGG...AATGC-TG---G---GTAC-AC-T------C-C--CC------------------C------------AAAA--TG-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------CTG-------T-T-- 1502
VER.ZA.10.VSAC4004 GGTCAG--T-----------AG--CAA--AC-AGGG...AATGCCTG---C---ACCC-AC-C--T--A--G--CC-------T----------C------G--A---AAG--TG-AG----GA-AG-C--------CCA----C-C--G--G---TG---T--GT-C-- 997
VER.ZA.10.VSAG1003 GGCAGA--TGGT--------AG-GCAA--AC-GGGA...AATGC-TG------CGTTC-TC----C--GC-C---C-G-----G-----G----C---G--G-----AAAG--TG-GG----GA-AG----------CCA---TC----------GTG---A---T-T-- 996
VER.ZA.10.VSAM0022 GGCAGG--T-----C-TT--AG--CAA--AC-GGGA...AATGC-TG---C---GTAC--C-C--C--AC-C--C--------C----------CG--G--G-----AAAA--TG-AG-----A-AG-G---------CAG--------------CTGT--A--CT-T-- 997
WRC.CI.98.98CI04 ......TCT-----CATG--AG--T--AG--CAGCT...CAAGG-CCTCA-TGGG-TC-TC-G--T--A-----CA--C-GA-T-----G---CACA----G--T-GA-GC--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----TTTGG-T--T-- 1559
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......TCAGTG---ATG--AG-CC-TAGAGGACCA...CAAGG-CCACA-TGGG--C-TC----C--G--G--CA-TC-AA-----------CATA-------T-G--GA--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----ATTGA----T-- 503
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H1B.FR.83.HXB2 TTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCAT...GCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAA 1504
Gag __L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__.__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------T-TG-----G--TGT------------C--G-----T-----------------T-----------------------G-----C--GT-A------------...------------C--------------------------------------------- 959
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------T-----------------------------------------C--------------G--------------C--GT-A------------...---------G-------------A--------C------------------------- 878
H1F1.BE.93.VI850 ------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------...---------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T---- 847
H1O.BE.87.ANT70 -A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G- 1550
H1O.CM.91.MVP5180 -A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 1524
H1O.CM.98.98CMA105 -A-T--T--T--------TG-CA-A--A--------G-G---TT-A---G--C----G--AGTA--T-----------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 981
H1O.CM.98.98CMABB197 -A-T--Y--T--------TG-CA-A-------------G---TT-A-----A-----G--AGTA--------T-----A-----T--------GACT--C---CCA-CG...AT------GT-GC-------A-----A--G-------CA-----------T--T--G- 929
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG...--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T---- 1551
H1O.US.99.99USTWLA -A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...AT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 969
H1N.CM.02.DJO0131 -C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C-...-YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G- 989
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G- 982
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G---GT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------G--T--A--C-----T--------G- 981
H1N.CM.95.YBF30 -C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T---------- 1068
H1P.CM.06.U14788 CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T------- 969
CPZ.CD.06.BF1167 -C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G--C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT---...--------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T------- 1582
CPZ.CD.90.ANT ---------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT---...-----A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G- 916
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G-T-----A-----G--TG-T--A-----------G-G----------G-TC---G----GT---------A------------------C-GA-------T--T---...--C--C--C--A--T-----A---C-A---------C----T-----T--------G- 1081
CPZ.CM.05.LB715 ------T--------G--T-----A-----------G--------------A--------AGTA--T-----------AT-------------GA-A-----CA-T---...ATG--------A-----------A--------G--------------T---------- 1516
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G-C--T--T-----T--TG-TA-A--A--G--C--G-G---T-----GG-------G--AGT---------------ACTG--------C--GACC-----T------...-----T--A--A--------A--AC-------GG--C-A--------------T---- 1063
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C------------T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGTT--------------A-----G-----C--G-GA--------A---...ATG-----A--AC-------A--AG-A--G--G-----A--------T---------- 1052
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------T-----------T-----A--------C--G-----------G--C---------GT---T-----------ACA------------GC-------TA-C---...ATG-----A--A-----------A---------------------------------- 1050
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -C-------------------------------C--G-----A---------C-------AGTA--------------------G-----C--GC-C--------T---...-----A---G--C-------A--A---------------------------------- 1047
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------------T---A-A-----------G-----A--------C--------AGTG--------------------G-----C--GACA--C--TA-A---...--------A---C-T--------A-----G--------A-----------------G- 1049
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G-G-----A-----G--TG-TA-A--A-----C----G---T-----GG-AC--------GTA--------A-----A--G--G---------T-A--C---T-A---...-----A--AG-G--------T--A--------G-----A--C--------T-----T- 882
CPZ.TZ.00.TAN1 -C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AGT---------------A-----G-----C----CA-----C-CT---...-----A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T--T-----G- 1136
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G--------------G--AGTA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT---...--------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G- 1136
CPZ.TZ.09.UG38 ------T--T-----T--TG-TA-T----AT-----------A---------C----G--AGTA-----------G--A-----C---------ACA--C----CT---...-----A--CCAACA-G-G--GAT-C--C----G----CA---GC---T--T------- 1122
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC-----...-----C-----A--------G--------------C--------------T------- 1552
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-C-----G--AGT---------------A-----------C--GCA---C----CAGTG...-T---A---C-GC--GTG--A--AC----G------TCA--GG-A--T--T------- 957
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG...-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G- 1038
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-T--T--T-----G--TG-CA-T--T--------G-G---AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GC----C--G-CAGTA...-T---A---C-GC--GT---A---C----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G- 1037
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CA-C--T--T-----C--TG----A--T--G-----G-G---GT-A--GG----G--G--TGTA------------------------------ACA-----C-CC-CA...-T-------T-AC-------G--A--T----------CA---G-G--T--T------- 846
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CA-C--T--T--------TG-CA-A--A--------G-GG---C-A---G--C-G--G--RGT---------A-----A-----T-----C---ACT--C--GCCAGTG...-TG--A--AT-GC-------G--A--A--G------GCA-----------T--T--G- 965
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CA-T--T--T-----T--TG--A-A--C--G-----G-G---AT-A--GG----G-----TGTG--T-----------------------C--GT-A--C--T-CC-CC...-T------GT-AC-G-----G-----A--G-----T-CA---G-G-----T------- 845
MAC.US.x.239 CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T-TT--A--C-----G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA......-CT--A...CA--A---A--AC-T--G--G--GTCA---TCA--T--T------- 1767
Gag __I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__.__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__
H2A.DE.x.BEN -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AT--C--------T--------AA-C-G-----TT--T-----A-----A-----C------TCGCA---C---A-A-CA......--C--CT-AC--G----A---C-C-----C-----A--GTC-------------- 1820
H2A.PT.x.ALI -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC--------------------AA-C-GG----TT--------A-----A-----C------GTT-CA-----CA-A-CA......--C--CT-AC--G----G---C-T-----------A--GTC-------------- 1813
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC-----------T--------AA-C-GG--A-TT--T-----A-----A-----T-----CGC-CAA--C---A-A-CA......--C--CT-AC--G-G--G---C-C--G--G---------TC------------G- 1265
H2B.CI.x.EHO -A-T--TCAG---T----TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-GG----TA--T-----------A-----C-----CCA-CA-------TC--CA......--C--A--GC--G----G--AC-C--G--------A--GTCA--------G---- 1782
H2B.GH.86.D205_ALT -A----TCAG--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G---A-TA--------------A-----C-----CCAGCAA--C--GTCA-CA......--C--A--GC-GG----A--AC-T--G--C-----A--GTCA--T---------- 1781
H2G.CI.92.Abt96 -A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A---------------------TA-T-G---A-TA--T--------G--A-----K------CTTCAA------CAA--A......-----GCCGC--G----A--AM-C--G-----G-CA---TCA--T--------G- 1183
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -A-C--TCAA---------TGT--A--R-A------G--------------CA-T-G---A-TA--T-----------A-----T-----C-T-CA-A----TCAA-C-......--C--AC-AC--G----G---C-T--------T-----GTCA------------- 1288
H2U.FR.96.12034 -A-T--TCAA---T----TTGC-----A-A---------T--T--------TA-C-GG--A-TA--T-----T-----A-----T-----C-C-CA---C---AAC--A......--C--ACCAC--G----G--AC-T-----G-----A--TTC---T--T------- 1299
ASC.UG.10.RT03 -A----TCAGC-CA-G--TG-CA-A----A--------G---GG-A--GC-TA-C-----TGTAG-T-----------A--C-CT------CAGT----C---CA--CA...---CA---GCAGC-CAAC-CAGGCT-----T-C---TCA--G--------T-----GG 841
ASC.UG.10.RT08 CA----TCAGC-CA-G--TG-CA-A----A--------G---GG-A--GC-TA-T-----TGTAG-T-----------ACACACT-----CCAGT----C---CA--CA...---CA---GCAGC-CAAC-CAGGCT-----T-C---TCA--G--------------GG 856
ASC.UG.10.RT11 -A----TCAGC-CA-G--TG-CA-A----A--------G---AG-A--GC-TA-C-----TGTAG-T-----------A--CA-T-----CCAGC----C---CA--CA...-T-CA---GCAGC-CAAC-CAGGCT-A---T-C---TCA--G--------------GG 841
COL.CM.x.CGU1 -A-G---TTG-----C--T-TTT---ATACT-------G-TT-CCT--GG-C--G--G--TGAG--T---A-AA-G--A-A---G-AT--CCT-C-A-----G--C--G......CA---ACAACAG-A---AGCAT-A--GC-G--T-CA-C-TCA--T--CA----C- 1309
COL.UG.10.BWC01 CA-G--TTTG----------TCT-A-ATAC--------GGTT-C-T--GG-TC-C-----CGAG------A-AA-G--A-A---G-AT---CTCCAAA---------CG......CA---ACAACAG-A---G---C-A---C-G----CA-CTTCA-----CA----G- 1084
COL.UG.10.BWC07 CA-G---TTG---T------TCT---ATACC-------GGTT-C-C--GG-C-----G---GAAC-A---A--A-G--A-AG--G-AT---TTGACA--C-------CA......CAA---CAACAG-A---GGCAC-A--GC-G--C-C--CTTCA-----CATG--G- 1327
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CA-C--TGGGT-A--C--TG-CA-A--A-ATTTA----GG--A-----G--AA----G--TGTA--------------G--C--G------TT-CAA--C---CAA--G......CA---A...C-C-A---A---T----------CTCA---GCA--T--T-----G- 1428
DEB.CM.99.CM40 CA-T--TGGTC-A--T--TG--A-T--A-AT-T---G-GG--T-----G--CA-T-----TGTA--T-----------A-----G------TT-CAA--C---CAA--A......CA---G...C---AG--G---C-T--G------TCA---GCA------------- 1268
DEB.CM.99.CM5 -A-T--TGGGC-------TG-CA-A--A-AT-TA----GG--A--------TA-------TGTG--T-----------A-----G-----CTT-CAA--C---CA---A......CA---A...C---A---T---C-T-----G---TCA---GC-------------- 1259
DRL.DE.11.D3 CA-C--TCAG---T----TG-TA-T--A-AT--C----GT--TC-C-----AG-------C-T---T-----------A--T--C--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC-G-A---GGT-C-T--GA-C--CTCA--GTCA-----T------- 918
DRL.DE.11.D4 CA-C--TCAA---T-G--TG-TA-T--A-AT--C----GT---C-C-----AG-------C-T---------------A--G--C--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC---A---GGT-C-T--GA-C--CTCA--GTCA-----T-----G- 919
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -G----TCAG-----C--TGT-A-A--A-AC-----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AGT---T-----A-----A-----G-----C--GACA--CAG-CCA-CA...--T--C--GT-AC--G----G---C-A-----C--G-CA--GTCA--T---------- 1617
GSN.CM.99.CN166 -A-G---CAA-----C--TG-TA-A--A-ATT------GG--AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G-----CCTTT-A-----G--A-CA...----CA---CAAC-GGTG-CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------G 1181
GSN.CM.99.CN71 -A-G---CAA-----C---G-T--T--A-ACT------G---AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G------CTCT-A-----GCA--CC...--G-CA--CCAAC--GT--CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------G 1187
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------TG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GACA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC--T-AT-C--CA--TG-T------G 676
LST.CD.88.SIVlhoest524 C-----TGT----T----TG-TA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-------TCAT--AGCG--A----GA--T------------CA------CCA---G...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGG-T-A---ACT----AT-C--CA--TG-G-----G- 670
LST.KE.x.lho7 ------TGTT---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC-----------AA-------TCA---AGTG-------G------G---------CA---C--GCAA--A...CAGCCAG--CAAC--GG---GGGTT-A---ACT--T-AT-C--CA--TG-G-----GG 1760
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CA-C--TCAA--------TGTTT-A--A-AC-----G-GG--AC-A--G--AG-------A-T---------------A---A-T-----CTT-CAA-----CCC--CG...--T--A--CC-AC--G----G--AT-------C--T------TCA-----------T- 1664
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---G--T-T------G--TG----A--A-AT-----G-G---A------G-C--------TGTA--T------C----A------------CT-ACA-----TCAA--A...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGGAT-A--GACC--TTCA--CTC---T---------- 1131
MND-2.CM.98.CM16 -C-C--TGG------C--TG-TA-T--A-AC-----G-G---GC-T-----AG-G--G--TGT---------------------C---A-CTTGAGA--C---CAAGTG......--T-----GC-C-A---TGTCT-----A-C----C---C-----T--T--T---- 1457
MND-2.GA.x.M14 CC-C--TGGT---T----TG-TA-T----A------G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCAAGTA......--A---T-GC-T-A---GGT-C-----A-C----CA-----------T------- 1381
MND-2.x.x.5440 CC-C--TGG------C--TG-CA-T--A-AT-----G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCCTGTG......--A-----GC-C-A---AGT-C-A---A-C----CA----A------T------- 1014
MNE.US.x.MNE027 CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-A------------T-----G--TA-C-G---A-TT--A--C-----G--------T-----CCTGCA---C---CAA--A.........G--CCACA--A---A---C-T--G--G--GTCA---TCA-----T------- 1247
MON.CM.99.L1_99CML1 CA-C--TCAGC-A------G-CA-A--T-AT-----G-GG--AC-C-----TA-T--G--TGT---------------G--CA-T-----CTT------C---CA--CG...C--CAA--GCAAC-CAAT-CAGG-C--G----C----C---GGCC--T---------G 1168
MUS-1.CM.01.CM1239 CA-G--TCAGT-------TG-CA-A----AT-----G-GG--T--A--G--CA-------TGT---A------C----A------------CTGC-A--C---CA--C-...CAGCA---GCAGC-CAAT-CAGGCC--C-GAGC---TCA---TCA-----------GG 1154
MUS-2.CM.01.CM1246 -G----TCAG-----C---G-CA-A--A-AC--C--G-GG--A--A---C-AA-------TGTGG--------C-G--A-----CA-A--CGTTT-A-----CCAA-CA...A--CA---ACAAC--AAT-CAGG-C-A--GT-C---TCA--GGC---TG-G--G---G 1235
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CA-G--TCAG---T----TG-CA-A--A-A------G-GG--AT-A--R--CA-------TGT---------AC-------T--T------TTGT----C--GCA--CA...---CAA--ACAGC-CAAT-CAGGAT-A---TC----TCA--CTCA-----------GG 733
OLC.CI.97.97CI12 GA-C--T---C--T-G--TGT---T----ACT------GG--T------G----G--G--AG----------------A-A---G-AT--C--GCA-------CA--CA...AT------AT-GC-GGTG--A--A--TCC-CCG-------CT-----T----T----- 1372
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G----TCAA--------TG-CA-A--A-A--------G---AT-A-----AG-G-----AGTA--A-----T-----A-----C------CTTAG------CAAT-CA......-----AC-AC--G----A---C-A-----G--G-CA--T-----T--T------- 718
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A----TCAA---T----TG--A-A--A-A--------G---TT-------AG-G-----AGT---------------A-----T------GCTAGA-----TAAT-TA......--A--AC-AC-TG----G---C-T-----G--T-CA-----C--T--T------- 718
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -A----TCAA--------TG-CA-A----A---C--G-GT--GC----G--AG----G--AGTG--------------A-----C------GCTAGA--------A-CA......--C--G--AC--G----G--AC-T----------CA-----------------G- 929
SAB.SN.x.SAB1 -A-C--TCAA-----C--TG----A--A-A---C--G-GG--AC-A-----AG-G-----TGTT--------A-----G-----T-----CCTTAGA--C--GCC--CG...CA-CA---CCCA--T-AG--AGT-C-A--G--C---CAA--GTCA--------G--C- 1770
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A-C--TCAA---T----TTGT-----A-A------------A-----G--AA-T--G--A-T---T-----------A-----T-----CTTGCA------TAATGTA......-----AT-GC-GG----A---T----------G--T--CTCA-----T------- 866
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA-T--TCAA-----T--TTGT--T----AG--C--------A--------AA-T-G---A-T---------A--G--A-----C-----CTTGCA------GCA--CA......--T--AC-CC--G----G--AC-C--G--G-----A---TC---T---------- 863
SMM.SL.92.SL92B CA-T--TCAG-----T--TTGT--A--T-A------G--------------TA-C-G---A-TA--T-----------A-----C-----CCT-CAA--C---AGAGGACAACAGCC-G-GCAAC-GG-T--AGG-C-A--G------TCA---TCA-----------G- 1210
SMM.US.06.FTq -A-T--TCAA---T----TTGT-------AT-----G--------------TA---G---A-T---A-----------G--T--T-----CCT-CAA--C---CA--CG...ATG--C--A--AC--G----G---C-C-----C--G------TCA-----T------- 1046
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G-----TT--A-----A--------C--T------TT-CAA--C---CC--CA......--T--ACCAC--G----G--AC-T-----G-----A---TCA-----T------- 1769
SMM.US.86.CFU212 -A-C--TCAG--------TTGT-----A-A---C--R-----------G--CA---GG--A-T---------A--G--A--T--T-----CCTGCAA------CAA-CA......--T--A--AC--G----A---C-T--G--C-----A--RTCA--T---------- 1022
SMM.US.x.H9 -A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G---A-TT--A-----A--G-----T--T------TT-CAA--C--RCA--CA......--T--A--AC--G----A--AC-T-----G-----R---TCC-----T------- 1252
SUN.GA.98.L14 CA-C--TGTG-----G--TG-CA-A----AG-------G---T-----G---A-------TCAT--AGTG------AG------------C---A----C--TCA---G...CAGCCTG-ACAGC--GG---AGGCC-A--GACT--T-AT--T-CA-----------GG 1738
SYK.KE.x.KE51 CC-C--TGA------T--TG-CA-T--A-AT-------G---A------G--A-C-----TGTG--T----------GGT-T--------CCT-CAA--C---CAA-C-...CA-CA--AGCAGC-TGT--CAGG-C-A-----T--T--T-CCTCA------------- 1212
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -C-C--TGG------T--TG-T--A--A-AT-----G-G---------GG-AA-T-----C-T--------------GG--G-C-------CTT-AA-----CCAA-CG...CA-CAA---GC-C---A--CAGGAT----G--T--CTCC-CCTCA------------- 1584
TAL.CM.00.266 CA-C--TCAA-----T--TG----A--A-AG-----G-GG--A-----G--CA----G--C-T---T------C-G--AT----G------CAGA-------CCA-......AT---T--AC-AC--G----A---T-A--G------GCA--G--------------G- 1389
TAL.CM.01.8023 -A-C--TCAG-----T--TG----A--A-A------G-GG--------G--CA-T-----T-T---A------C-G-----C---------CAGA----C--CCA-......AT---T--AT-AC--G----A---C----G--G---GCA--C---------------- 887
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CA-T--TCAG---T----TGTCA-A--A-AC-------GG--A-----G--TA-C--G--AGTA--------T-----A--CC-G-------T-ACA--C--CCCA-CA...-----A--GC-AC--G----G---C-A--G--C-----A--TTCA--------G---- 1640
VER.KE.x.AGM155 CA-C--TCAG-----T--TGTCT-A--A-AT-----G-GG---T-------AG-G-----A-TA--T-----------A--CC-G------GT-ACC--C---CC--CG...-----C--CT-GC--G-G--A---C-C--G--T--GG-----TCA--T--------G- 1669
VER.ZA.10.VSAC4004 -A----TCAA-----T--TGTGC-T--A-AC--C----GG---T-A-----AG---------T---T-----------A--CA-T-----CCA-ACA------CCA-CA...-----T--AT-AC--G----A---C-------T--G--A---TCG-----T------- 1164
VER.ZA.10.VSAG1003 CA-C--TCAG---T-G--TGTGT-A--A-AT--C----G----C----G--AG-------A-T---T-----A-----A--CC-G-----CTTGACA------CC--CA...--------AT-AC--G----T---C-A--G--T--C--A---TCA------------- 1163
VER.ZA.10.VSAM0022 -A-----CAG-----T--TGTGC-A--A-AC-------GG--AT-A-----AG-G--G--A-T------------G--C--CC-G-----CCTGACA-----TCCA--A...-----A--A--AC--G----A--AT-A--G--C---C-A--CTCG-----T-----G- 1164
WRC.CI.98.98CI04 CA-T------C--T----T-ATA-A--T-AT-----G--T-----------TA-------A-TAG-A---------AT-CA---C---------ACT--C---CAA-CA...--------A--A--------A--A-----GC-G----CA--GTCA--T--------GG 1726
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CA-C--T--TC-AT-G--T-ATA-A--A-AT-----------------G--AG-T-----A-TAG-G-----A---ATAA----------C---ACA------CCA-CA...-T---A---C-GC-C-----GGCT------A-T----CA---TCA--T---------G 670
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H1B.FR.83.HXB2 CTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...............AATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAG 1659
Gag T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__.__.__.__.__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------C---G----A---------------------GGC...............-----------------G-----C--C----G-------------------------------------------------GTT------T----------------G-----A 1114
H1C.ET.86.ETH2220 -A-------------------------C----------GGG...............--C------G-T-----G-----C--C-----------------------GC-----------------------------GT-------T---------A------------- 1033
H1F1.BE.93.VI850 --------------------------CA---------GGGC...............--C------G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A 1002
H1O.BE.87.ANT70 -A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------- 1708
H1O.CM.91.MVP5180 -A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T-GA............GGGGC-AACT----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A 1682
H1O.CM.98.98CMA105 -A-----C----AG--A--G-----TCA------T--C-GG............CCC----A------------------C--C--C-G--A-------G-GT-A---C----C-----G--G-A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A 1139
H1O.CM.98.98CMABB197 -A-----C-A--AGGCA--------TCAC----CT--C-GG............CCC--C-A-T----------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A 1087
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A 1709
H1O.US.99.99USTWLA -A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT-GG............CCAGG-AAC-----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--------A 1127
H1N.CM.02.DJO0131 -A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...............-----T---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A 1144
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A 1137
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--CGAG-----------A 1136
H1N.CM.95.YBF30 -A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------TGC-...............-----T---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A 1223
H1P.CM.06.U14788 -C---------AAA--------G---ACC----------GG...............--CAAT---G-A--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--- 1124
CPZ.CD.06.BF1167 -A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T-C-......CCTCAAAATC-AGG-GGAG-T-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A 1746
CPZ.CD.90.ANT -A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T---CA......CCTCAACAG---GG-GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A 1080
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----C--C--AT-G-----G-----T------GCA---GCA...............--C-----C--------------C--C----G-------G----T--A--GC----C-G-G------A-------T-T--AGTA-----C--T--T----AG-----------A 1236
CPZ.CM.05.LB715 -----------A-A-----G--G-----C--------T-G-...............--C--T--C--T-----G-----G------------------G-T-----GC-----------------------------GT---T-----A-------AG--G--------A 1671
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -C-----C--T--AGCA-----G--T-CT---------GCA...............--------CG-T--------------C----G-------G-GG-T--A--GC-T--C---G-G-----------------AGT---T--C--A-----T-AG--G-----T--- 1218
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-----------GGC---G---G---C---------TGCC...............-----T---G-T-----------T-------G----------G--T-------------G--T--------------T---G----------A-----C-A---G--------A 1207
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C--------TG-A--A--------------------T-GC...............--C--T-----A-----------------C--------------TA----GC-G-----GG----C--------C------GTT-----C----------AG-----G-----A 1205
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -C--C--C---A-C--A--G--GG----G--------T-GC...............--C--T-----T-----------T--C-----------------TT----GC-------G-------A-------T-----GT------A--A-------A------G-----A 1202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A-----C---A-----------G-G-----------C-G-...............--C--T----C---G--------C-----C--G---------G-TT-A--GC-T---------------------------GT---T-----A--T----AG-----------A 1204
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----------T-G--A--G---G--------------TCC...............--------AG----T--------G-----C-G-------G-GG-AT-A--GC-T-----GG-G------------T-----GTT-----CT---------A------G--G--- 1037
CPZ.TZ.00.TAN1 -C--------G--A--A------G--CTG----------CC......CCACAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--------A 1300
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C--------AACA--A---------CAG----------CA......CCTCCAGCAC-AGG-GGAG-A--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G------ 1300
CPZ.TZ.09.UG38 -C-----CT-AG-A--A--G---G-GCAG----------CC......CCTCAGGCAC-AGG-GGAG-A--------G--C--C-----------------TA-A--G-----C---T----T--G-----C------GTT--T---T-A-----T-A---G--------A 1286
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...............--C-----C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A 1707
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A--A-----T-AA--A------G---CT----------GG............AAT---AAT---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C-----T--T-AG--G-----T--- 1115
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT--CAAC---G-G-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--- 1196
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT---AAC---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--- 1195
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 GC-----C--T-AG-------------C------A----GA...............GCCAAT-----A-----------C--C----G--AG------G-G------C-T-----GG-G----A------C-----C-TT-----CT----T----AG--G-----T--A 1001
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -A-----C----AG--A--G--GG-CCAC----CT--T-GG............GCT--CAAT-----------------T--C--C-G--A-------G-AA----G-----C--G--G----A------C--T--AGTG-----CT-A-------AG--G--------A 1123
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -C--C-----T-AG--A--G--G----C------A-----A...............-----T-----A-----------C--C----G--A-------G-GT-----C-C------G-G----A--------------TT-----C----------AG--G-----T--- 1000
MAC.US.x.239 -A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C----------A---A--A-A------A--TG---A------G-----A 1925
Gag T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__.__.__.__.__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L__D__V__K__Q__G__P__K_
H2A.DE.x.BEN -A--A--C--AG-AG-T-----G--CCAG------TAT-GG............CCAC-AAAT--CG-A--G-----GA-C--C--C-G---------CCAAA-A--GC-GC-A--GTGT--C----A---C-A---A--T-A---CT-A-------A---G--------A 1978
H2A.PT.x.ALI -A--A--C--AG-AG-A-----G--CCAG------TTC-GG............CCACGGAAT---G-G--------GA-C--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGT--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A------------- 1971
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -A--A--C--AG-AG-A--G--G--CCAG------TTT-GG............CCAC-AAAT---G-A---------AGC--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGC--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A---G--------- 1423
H2B.CI.x.EHO -C--C--C--AG-AG-A-----G---CAG------TAC-GA............CCCC-AAAT---G-------G---A-C--C----G---G-----TCAGT-A--GC--C-G---TGT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A----------AG-----G-----A 1940
H2B.GH.86.D205_ALT -C--C--C--AG-AG-------G---CAG------TAC-GG............GCCC-AAAT---G-------G---A-C-------G---------TCAAT-A-----GC-G---TGT--CC-------C-AT-------A---AT-A-------AG--G--------- 1939
H2G.CI.92.Abt96 -C--------AA-AG-A--------TCAG----CACAC-GG............CAGC-AAAC-----A---------A-T--Y----G---------CCART-A---C-TC-A---TGT--C--G-----Y-AT--A--A-A---C--A--TG---A------G-----A 1341
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -C--C--C--GG-GG-A-----G--CCA-------TAT-GG............CAAC-AAAC-----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAAT-A---C-CC-A---TGT--C--G-------AT--A--A-A---C------G---A------G-----A 1446
H2U.FR.96.12034 -A-----C--AG-GG-A--G--G---CAG------TAC-GG............CCGC-AAAT--A--A--G--G--TA-C--C---CGG--------CCAAT----CC--C-A---TGT--T--------C-AT--A--T-AT--CT-A--T----AG-----G------ 1457
ASC.UG.10.RT03 TAT-ATCAT--A-A--A-----GC---A-----------GA............GCAGTAGAC--AG-AAAT-----------A--C-G--A-------G-AA----TC-GC-G-G-TGT--C-A------C-A---AGTT-A---------------------G-----A 999
ASC.UG.10.RT08 TAT-ATCAT--A-A--A-----GC---A-----------GG............GCAGTAGAC-AAG-AAAT--G--------A----G--A-------G-AA----TC-GC-G-G-TGT--C-A------C-A---AGTT-A---------------------G-----A 1014
ASC.UG.10.RT11 TAT-ATCAT--A-A--------GC---A---------C-GA............ACAGTAGAC-AAG-AAAT--G--------A--C-G--A-------G-AA----TC-GC-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTT-A---------------------G-----A 999
COL.CM.x.CGU1 AC--A--CT-AG-AGCA------G-G-CT---GGAGAG..............................--CA---CCA-C-------GGG-C------G-A-A-A-TC-GG-A--GG--A-CCAG--TGCA--A--AT--TCTG-A--A--T--T-----G---AGT--A 1449
COL.UG.10.BWC01 AC--A--CT-AG--GCA-----GG---CT---GGAGAG..............................-------C-A-C--C--C-G-G-------TG-T-A-A-CC--G-A--GG-GA-CCAG--TGC---G-----ATCAG-G--A-----C--G-----GAGC--A 1224
COL.UG.10.BWC07 -A--A--CT-AG-GGCA----------C----GGAGAG..............................-------C-A-C-------G-G--------G-G-AAA-C---G-A--GG--A-TCAG--AGCA--A----G-TCAG--T-------C---------G----A 1467
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -C-AC--C--AG-AG-A--------T-C-----------GAGCCCAGGGAGTGGGAGGAGG---C--AGAT------C---------G-------G----TT----TC--C-A-G-TGT----A--------AT-------A---CT----TG-G-A------G--C--A 1598
DEB.CM.99.CM40 -A-AC--C--AG-GG-A-----G----C---------C-GACCAGCAGGTCAAGGAC-AGG---C--AGAT------C----A----G-------G-C--A--A--TC-GC-A-G-TGT--G-A------C-AT--A----A---CT----TG-T-A------G--C--- 1438
DEB.CM.99.CM5 -A-AC--C--AG-GG-A--G--G----CT--------C-GGCCAGCAGGACAAGGAGCAGGC--A--AGAT------C-G--A--C-GG------G-C-----A--C---C-G-G-TGT----A------C-AT--A--T-A----T----TG-T-AG--G--T--T--- 1429
DRL.DE.11.D3 -C--C--CT-TA-AG-A--G--G----AG----CC--C-GA............GCCC-GGACT-C---AAT--G----C--------G-CA----G-GG--T-A--G--GC-A-G-TGT--G-C------C-AT--AGT--A---CT----TG-G-AG-----T--T--A 1076
DRL.DE.11.D4 -C--C--CT-TA-AG-A--G--G----A-----CC--C-GA............GCCC-AGATG-C---AAT--G----C--------GGCA----G-GG--T-A--G--GC-A-G-TGT----C--------AT--AGT--A---CT----TG---A---G--T--T--A 1077
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----C--CT-AA---------------AG----CCTTC---............GCC------AGA--AGAC-----G-C-CAA--C-G--A----G-T--TT----C---C-A--GG----GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C--A-----TC----G-----T--A 1775
GSN.CM.99.CN166 T----TCA--T-CCA-T--G--G----AG-----C----GG............CAG--C-A----G--AAT--GTC---T--A----G--AG-----C--TT----CC-GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T-------C-A------C--T--A 1339
GSN.CM.99.CN71 TA--ATCA--T-C-A-T--G--G----AG-----T----GG............CAG--CAAT--AG-TAAT--G-C---T--A----G--A------C---T----C--GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T---G---C-A---G--C--T--- 1345
LST.CD.88.SIVlhoest485 TC--CTCA--AG-AG----G--GC---CC----CC--T...............GCAG-CA-C--AG-GGAT------A-----------GA----G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----TC--CAA--AGTT--TG-AA-------C-A---G--G-----A 831
LST.CD.88.SIVlhoest524 TC--ATCA--AG-AG-A-----GCA--CC----CA---...............GCAG-CA----C--AGAT-----GA----C------GA----G------A--CTA-GG-G---G-G--------AC--CAG--AGT---TG-AA---------A---G--T-----A 825
LST.KE.x.lho7 TC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT---...............GCAG-CA-T---G-AGAT------A-----------GA----G-C--T-A--CTA-GG-A---G----C-----CC--CAA--AGTA--TG-CA-------C-A---------C--A 1915
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -C--C--C-ATG----A-----GC-G-AG-----CTAT-CC............GCC--C--TAGAG-AGAC-----G-CC-------GG--------C---T----G---C-A---TGT--T-A------C-A---AGT-TCAG-G--A-----C--------G--T--A 1822
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----TC---AG-GG-A------T-G-C--------AT-TG............CAAC-AAATG-A---AAT------AC---C-----G--T-----T--A-----CA-G----G-T-G----A--GTC--T-T--A-TA--T--AACA--TG-------G--------- 1289
MND-2.CM.98.CM16 -A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CT----GG............GAGC-AGATG-AG-AAAT--G----G---A------CA-------G-TT-A--GC-TC-G--GTGT-----C-------AT--AGTA-A---C----------AG------------ 1615
MND-2.GA.x.M14 -A--A--C-G-A-AG-A-----G----A-----CA--T-GA............CAGC-GGA--AGG-AAAT-----G-C---C-----GCAG------G----A--GC-GC-A---TGT--G--C-----C-A---AGTG-A--------------A------G-----A 1539
MND-2.x.x.5440 -A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CA--C-GG............CAGC-AGAC-AGG-AAAC-------GT--A--C---CA-------G-A--A--GC-GC-A---TGT-----C-------A----GTA-AT---T-A-----C-A---G--------A 1172
MNE.US.x.MNE027 -A--------AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-------GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C-A--------A---A--A-A------A--T-----------G-----A 1405
MON.CM.99.L1_99CML1 TCT-GTCC--A-CC--AC-G--G----AG-----A--C-GG............GCT--CAAC--CG-T-AG--CTC---C--C--C-G--A----G-C---T----CC-GC-GCG-TGC--C-A------C-A----GT--A----T----T--C-A---G-----T--A 1326
MUS-1.CM.01.CM1239 TA--ATCC----CCA-T----------A------A--T-GG............CAA--CGAT-----AAAT--G-C---C--C-----G-A----------A----G---C-G-GGTGT--C-A--------A----GTT--T--AT----T--C-AG--G--------A 1312
MUS-2.CM.01.CM1246 TGT-ATCA--G-CAGCA----------A---------T-GA............CAGC-AGAC--AG-AAAT-----GA-T--A----G--A------C---T----CC--C-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTA-A---CT----T--T-A------C--T--A 1393
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TCT-CTCA--A-CAGCA--G--G----A------A--CCGC............CAA---GA------AAAT---TC---C-------GG-A------C-----A--GC-GC-A-GGTGT--G-A------C-A----GTG-A------A-----------G-----T--- 891
OLC.CI.97.97CI12 -C-------ATT-G---C-G---C-G-CT---G-A-ATGCA............GGA.........--AGAT-------C-C-C-----G------G-T---A-A--G--GC-G--GT-G--G-AG------TCG--AGTT-CAG-G--A-----C---------G-T--A 1521
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -C--C--C-ATA--GCT-----G----CC----CA--C-GA............GCA---AAC--A--AG--------A-C-------G--AT------G-A--A--GC-TC-A--GTGT----A--------A---AGTA-A---CT----T----AG--G--------A 876
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A--A--C-GTG--GCA-----G----CT---TCA----GA............GCT--CAAC--A--AAT------GA-C-------G--AT-----T--T-----G--GC-A---TGT-----G-------A---AGTA-ATG-------T--T-A---G--------A 876
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -A-----CT-AA-AGCA-----G----CT----CC--C-GA............GCA--CAAC--C--TAAT--G--CA-TC-G--C-G--AT--------AG-A--G---C-A---TGG----A------C-AT--AGTG-A---C--A--T----AG-----------A 1087
SAB.SN.x.SAB1 -------C--AA-A--A--G-------A-----CC--C-GA............GCAC-GAATG--G--AAT------A-T---------G-------C--------TC-CC-G---TGT--C-A------C-A---AGTA-A----T-A-----T-A------G--T--A 1928
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A--A-----AG-GG-T--G-----CCA-------TAC-GG............CAAC-AAAC---G-A-----T--GA-C--C----GG--------TCAA-----C---C-G---TGT--C--G-------AT--A----A---C--A--TG-G-A------C--C--- 1024
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -A-----C--AG-AG-A---------CAG------TAC-GG............GCTGCCAAC--C-----G--G--CA-C--C--CCGGC-------CCAAT-A--T---C-A---TGT--T--------C-AT--AGT--A---C-----T--C-AG-----G--C--A 1021
SMM.SL.92.SL92B -A-----C----CAAGT-----G----A-------TAT-GG............GCAC-AAAC--AG-------G-----C--C----G---G-----CCAG------C-CC-A---TGC--C--G-------A---A--A-A---C-----TG-T-A------T------ 1368
SMM.US.06.FTq -------C--AG-AG----G--G----A-------TAT-GG............CAGC-AAAT-----A--------TA-C--C--C-G---------CCAG--T--GC--C-A---TGT--T----------AT--A--A-A------A--TG---AG--G--------A 1204
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----------AG-AG-T--------CCA-------TAC-GG............CAAC-AAAC-----A--------CA-C-------G---G-----CCAAT-A--GC-GC-G---TGT-------------A---A--A-A----T-A--TG-G-A------------A 1927
SMM.US.86.CFU212 -C--C--C--AG-GG-A--------TCAG------TAC-GG............CAGC-GAAT--G--A--G------A-C--C--C-GG--------TCAA--T--G--GC-A---TGT--G--G-------AT--A--A-A------A--TG-G-A---G-----C--A 1180
SMM.US.x.H9 -------C--AS-AG-C--------TCA-------TAY-GG............CAGC-AAAC-----A--------CA-C--C--C-GR--G-----CCAAT-A--GC-GC-G---TGC-------------AT--A--A-A----T----TG-G-A------------A 1410
SUN.GA.98.L14 TA--ATCA--AG-AG-A--G--G---CAG-----CTATGGC......CTTAATGGAGCAA--AGAG-TG-----CA---C--C------G-C---G-C--AGA---CA-GG-A-G-G----T---C-CC--CAGA-----TCAG-AG-A--A--T-----G--------A 1902
SYK.KE.x.KE51 -A--C------A-C--A----------AG-----A--T-GA............CAG--CAAC--A--T-AG--T---C-G--C--C-GGCAG--------T--A------C-A--GTGT--GCA-G-C--C-AT---GT--AT---T-------C--G--------T--A 1370
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--A--CT-AA--GCT--G-------A------T--T-GG............CAG--CAAC--AG-A-A------------A----G---------C--T--A--GC-GC-G--GTGT--GCAGG-C--C-A----GTTTCT--CT-A-------A---G--C-----A 1742
TAL.CM.00.266 -A--A--C--T-CCGCT-----GG-G-A-----CC--C-GA............GCAC-GAAC--CG-AGAT--G----C---A--C---------G-C---A----C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTT-A---A-----TG-G-A------C--C-G- 1547
TAL.CM.01.8023 -A--C--C----CAGCA------G-G-AG----CC--C-GG............CAGC-GAAT--AG-AGAT--G--GTCC--A--C--G--G---G-C---A-A--C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTG-A---C-----TG-G-A------C--C-GA 1045
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A--C--CT-TG--GCT--G-------AG----CTTTT---............GCT------AGAG-AGAT------CGT--C--C-G-G-----G-T---------C-CC-A---TGT----A------C-AT----T-TCAG-C--------C--------GG-C--- 1798
VER.KE.x.AGM155 -C--------AG-G--A--G--GC---AG-----CTAT-C-............GCT--C---AGGG-AGAT-----G-CC--C---CG---------C-----A--G---C-A---TGT----A------C-AT--AGTGTCTG--T-A--T--C--------G--C--A 1827
VER.ZA.10.VSAC4004 -C--------AA---------------A------CTAC-CA............GCA------AGA-CAGAT--G----CC-----C-GG--------------A--GC-GC-A--GTGT----AG-----C-AT--AGT---TG--T----T--T--G-----G-----A 1322
VER.ZA.10.VSAG1003 -A--------AT-A-----------T-A------CTAC-C-............GCT-----TAAGG-AGAT-----T-CT--A----GG--------T--TT----GC-GC-A---TGT----A------C-A---GGT---TG-C--A-----C--------------A 1321
VER.ZA.10.VSAM0022 -C--C--CT-AT-A--------G--C-A------TTAT-CG............GCC--C--TAAAG-AGAT-------CC--C----G---------T--AT-A--CC--C-A---TGT----A------C-AT--AGT---TG-C--A--T--C-----G--T--C--A 1322
WRC.CI.98.98CI04 TA--AGC-T-AG-AG----TG--T-G-CC---T--G-TC-A...............--------A--AGAT-------C-G-G--C-----G---G-GC-TAG---GC--C-A--GG-----CA---T---GTG--AGTT------T-A--T----AG--G--------- 1881
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TA--ATC---TA-GG-----G--T---C----C-AG-TC-G...............C-A-----A--AGATA------C---A-----------------TAGA---C--C-G--GG----GCA---T---GTA--A--ATCT--CT-A--T--C-A------G-----A 825

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2018:PLV
G

enom
es

239



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

H1B.FR.83.HXB2 GAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGAT 1829
Gag _E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M
H1A1.UG.85.U455_U455A --------C--G--T--------TA-A----T---------C-----T---------A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G-------T------------- 1284
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T--------------------C-----------------------------------A--C-------G------A--G----G----T--T------------- 1203
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A---G--------------------- 1172
H1O.BE.87.ANT70 -----A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G----- 1878
H1O.CM.91.MVP5180 -----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT------------- 1852
H1O.CM.98.98CMA105 -----A-----------------T--A-----C---GTAT-------T--A-----A--T--A--A------------------------C--C-T--T------T-C--T--------C--ACAG-----G---T----A--R----GA-----CT-------G----- 1309
H1O.CM.98.98CMABB197 -----A--C-----T--------T--------C-----AT-G-----T--A-----AAGT--A--A------------------------C--C-T--T--------C--T--------C--ACAG--C--G---T----A--G----GA--C-GCT----G--G----- 1257
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT------------- 1879
H1O.US.99.99USTWLA --G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT-------G----- 1297
H1N.CM.02.DJO0131 --------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT------------- 1314
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G----- 1307
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------T---------A-------C---GT-T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--CC----------A--G----GAT-CT-CT-------G----- 1306
H1N.CM.95.YBF30 --------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G----- 1393
H1P.CM.06.U14788 -----A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT------------- 1294
CPZ.CD.06.BF1167 -----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A--------C---CCA-----------------------T--AC----A--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C- 1916
CPZ.CD.90.ANT --G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T- 1250
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-------A---T---------A----T--------CA-G-----T-----------T-----A--G----C------------C---C-T-----G--------T-----------C---CAA---C----G--CC----T--G-G---CT-C-------------- 1406
CPZ.CM.05.LB715 -----A--C-----T-----G---A-A--T-----G--CT----G--A-----G--CA-------A-------C------------C------C-T--G--G-----T----------------AC--C--G-G----C----T----GA--C--C-----G-------- 1841
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --G--T--C--G-----------TA-A-----C-----C--G--G--A--A--G--AA---------------CC--------T--T---C-CY----A--------T--------C-----A-A---C--G-GG--C--A-------GA--C--CT-------G----- 1388
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --GA-T--------T--C-----TA----T--C--------------A-----G--CA-T-----A-----G--------------G--AC-C--A--A--------A--T--T--------A-A---CC-G-G------A-------GA--CT-C--G--G-------- 1377
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----A--C-----------G---A----T--C-----AT-------A--A-----CA-------A--------------------C------C-T--A--G-----T-----------C--A-G---CC-G-G---------T----GA--CT-CT----G-------- 1375
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --GT-A--C-----T-----G---A-A--T---------T----G--A--A------A----A--A--------------------C--T--A-----G--------T--T------------T-C--A----G------A--G----GA-----CT------GGGATGA 1372
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----A--------T-----G---A-A--T--C--------------T--A-----AA-C--A--T--------------------G------C-A--G--------C---------------CAA-------G---TC----T----G---A--CT------------- 1374
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--T-----------------TA-A-----C---GT-T-------A--A--G--------A--T--G-----C-----------G---C-CC----A--G-----C---------------CAA--AC-T-GG---C-A-------GA-----C-----G-------- 1207
CPZ.TZ.00.TAN1 -----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC----A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T-----------C- 1470
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A-----C--T---CCA--G----CA------------------C--A-A--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C- 1470
CPZ.TZ.09.UG38 -----A--C-----T---------A-------C---TGCA-C-----A--A--G--C--T--ACCA-----G-C---------------TC----A-----G-----A--T-----C-----ACAC-----G--G---C-A----A--GA--A--CT----G------C- 1456
CPZ.US.85.US_Marilyn --G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G- 1877
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----A--C---------------A-A-----C-----C--C-----G--A-----AAGT--A--T-----------------------T---C-AA-T--G-----C--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C-------------- 1285
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C-------------- 1366
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T--G--------------------T---C-AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--G--G-G---A--C-------------- 1365
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----A--------T-----G--TA-A-----C-----C--C-----A--A-----CAGC-----T-----G-----------------T--AC-AA-R--------T--T------------CAA-----G-----TC---------G---C--C--G----------- 1171
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----A--------T---------A-------Y------T-------T--A-----AA-C--A--A--------------------G--AC--C-T--T--G-----C--T--------C--ACAG---C----GT----A--G----G------CT-G--G-------- 1293
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --G--A--C-----T--------TA-------------C--C-----A--A-----CAGT-----T--------------------T-----A--A--A--------T--T--C-----C---CAG---C-G-----CC-A-------G---C--CT-G--G-------- 1170
MAC.US.x.239 --G--A---CAGAG----------A-------C----G-T-------A--A--GA-AGATGCA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGTGAATC-C--C------------C- 2095
Gag _E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N__P__T__L__E__E__M__L
H2A.DE.x.BEN -----G--CCA-AG----------A-------C----GCT-G--G--A--A---A-AGAC-CA-CA-----------------CC----GC--C-AA-A--G-----C--------C--C---TTAG-AC------G-C----GATGAATC-C--C--------G---C- 2148
H2A.PT.x.ALI --G--A--CCA-AG---------TA-A-----C----GCT----G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C----A--G-----C--------C--C--ATTAG-GC-G----G---A--GATGAATC----CT-------G---C- 2141
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --G--A--CCAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G--G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----------------CC----AC--C-A--G--G-----C--------C------TTAG-AC------G-C-A--GAT-AATC----CT-----------C- 1593
H2B.CI.x.EHO --------CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A------A-AGAC-CA-CA------------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C--ATTAG-GC-T--G-GC------ATGAACC-C---T-----------C- 2110
H2B.GH.86.D205_ALT --G-----CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A--A---A-AGAC-CA-CA--G---------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C---TTAG-GC-T--G-GC------ATGAATC-C--CT----G------C- 2109
H2G.CI.92.Abt96 ---------CAGTCT--------TA-A-----C--G-G---R-----A--A---A--GAT-CA-CA------------------C-G--AC-AC--A-T--------C--------------ATTAG-AC----G-GG------ATGAATC----TT----G------T- 1511
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --GT-T---CAGAG---------TA-------C--G-GCT-G--G--A-----GA-AGAC-C--CA--G--G------------C----AC--C--A-T--------A--------C------CTAG-G--G----GT------ATGAACC----T--R--R--G---C- 1616
H2U.FR.96.12034 --G--A---CA-AGT--------TA-A-----C----G-T-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA--G--------------TC-G--GC--C--A-T--G-----T--------C--C--ACTCG-G-------GT-----TATGAATC----CT-------G---C- 1627
ASC.UG.10.RT03 --GAG---C-A---------------A-----C---TG---G-----A--A--G---GAT--ATCA--C--------------TAC----C-C--------G-----T--------A--C---G-C--C-----G--CA--...----GA--C-GCT-----------C- 1166
ASC.UG.10.RT08 ---AG---C-A---------------A-----C---TG---G-----A--A--G---GAT--ATCA--C--------------TTC----C-T---A----G-----T--------A--C---G-C--C-----G--CA--...----GA----GCT-------G---C- 1181
ASC.UG.10.RT11 ---AG---C-A-------------A-A-----C---TG---G-----A--A--G---GAT---TCA--C--------------TAC----C-C--------G-----T--------A--C---G-C---C----G--CA--...----GA--C-GCT-----------C- 1166
COL.CM.x.CGU1 --GGAT----A-AG----------A-A--T---TC-G-C-----G--A--A-CT--AG--GGA--AA-C--GGCC------G-TA-T-AT---C-AA-A--GC----C-----T--C--C--A-GA---C-G----G-C--...-AGAA-C-AT-TT-G-----C---C- 1616
COL.UG.10.BWC01 ---GAT----AGAG---------TA-A-----C-C-G-G--------A----C---AGGCTCA--AA-C--GC-A------G--A-T-AT---C--A-A---C----C--------A-------GA-----G----G-C--...-AGAA-C-AT-C--T-----C---T- 1391
COL.UG.10.BWC07 --GGAT--C-A-AGT---------A-A----TCTC-G-AT-------A--A-C---AGG-GGA--AA-C--GC-A------G--A-C-AT---C-AA-T--GC----C--T-----A--C--A-GG--C--G----G----...-AGAA-C-CT-CT-G-----C---C- 1634
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --G--A--C-AG-----C------A-------C--G--CT-G--G--A--A--G--AGAC----CA-----------------CACC---C-TA--A-T--------T-----------C-G---A--C--G--G--T--------TAATC----T-----G--G---C- 1768
DEB.CM.99.CM40 -----A--C-A---T-----T---A----------G--CT-------T--A-----AGAT----CA-----------------CACC---C-CA--A-T--------A-----T-----C-G--TC--CC-G----G---A--T-AGAATC-C--CT-G-----G---C- 1608
DEB.CM.99.CM5 --------C-A------------TA-A-----C-----CT-G--G--T--A-----AGAT----CA--C--------------CACC---C-AA--A-T--G-----T-------------GA-TA---C------GG--A----AGAACC-C--TT-----------T- 1599
DRL.DE.11.D3 -----A--C-AG-----------TA-A-----C---G-C--C--G--A--A--TA-AGATGCA-CA------------------C----G---C--A-A--------A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GA-GAACC-C-GT--G-----G---C- 1246
DRL.DE.11.D4 -----A--C-AG-----------TA-A--T------G-C--C-----A--A--CA-AGATGCA-CA------------------C----GC--C--A-A--G-----A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GATGAACC-C-GT--G-----G---C- 1247
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --------CCAG------------A-A---------G-C--G-----A--A-----AC-------T--T---------------C----T---C-TA----G-----C--T--G--------ATTG---C-G----G-------ATGAATC-A--CT-G--G------C- 1945
GSN.CM.99.CN166 --G-------AG--A---------A-A----T---GTGCT----G-----A-----AGAT----CC--G---------------C--T-GC--C----T--------T--------A--C---CTG--C--G-----CA--...----GA--C-ACT-G---------C- 1506
GSN.CM.99.CN71 -----A----AG--A---------A-A----T----TGCT----G--T--A--G--AGAT----CA-----G------------C--TTGC--C----T--------T--T-----A--C---CTG--C--G--G--CA--...----GA--C-GCT-G---------C- 1512
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----A--C-A---A----C---TA------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T---------G-A-------A---G-AGA--C----A--------A-------------G--TGG-AA-------C--A---GA--G-----GTT-------C----- 1001
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----A--C-AG-------CT--TA------T---GG-CT-------A--AGG--G------T--A--G---G-G-------A---G-AAA--C-A--G--G-----A-----T--C--C--A-TGG-AA----G--C--A---GA--GT--C--TT------------- 995
LST.KE.x.lho7 --G--T----A---A----C---TA------T----G-A--G-----A--AGG--GC--T--T--A-----GG-G-------AG--G-AAA--C-T--G--G-----A-----T--C--C-G-TTAG--A--------C-A---GA--G---AT-T--------G----- 2085
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --G-----C-A---T--------TA-A-----C---G--A-------A--A---A-A---GGA--A------C-A-----------G-GTC--C-CA-------C--C--------A-----AGTA---C----G-GTC-----ATGCACC-A---T-G---------C- 1992
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---G-T----A------------TA-A-----C--TGTAA-G-----A--A---------GGA--A-----G-TG------CAGC-GCATC--C-TA-AG-------A--------A--C---CAG-----G-G-AGC--A--GAA--GA--A--TT----G------T- 1459
MND-2.CM.98.CM16 --G--G--C-AG--------G---A----T--C---G----GC-G--G----GGA--GAT-CAC-A--C----CC---------C----T---C-CA----G-----T--------------AT-C--CC-T----GGC-A--CATGAATC-CT-TT-------G---CC 1785
MND-2.GA.x.M14 --G--T--C-AG--------G---A-A--T------G----GC-G--G----G-A-AGAT-CAC-A--C----CC---------C----A---C-CA----------C----------------GC--C--G----G------CATGAACC-CT-TT-----------T- 1709
MND-2.x.x.5440 --G--T----AG--------G--TA-A-----C---G----GC-G--G----GCA-AGAT-CAC----C----C---------GC-G--A--AC-CA----G-----C--------------AG---CCC-C----GG--A--CATGAATC-C---T-G---------T- 1342
MNE.US.x.MNE027 --G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTGG-GC-G--G-GGC----TATGAATC-C--C------------C- 1575
MON.CM.99.L1_99CML1 -----A--C-A---T---------A-A-----C---TGC--C-----A--A---A-AGAT----CA--C--------------GC-G--GC--C-------------C-----------C--ACTC--CC----G--CA--...----GT----GCT-G--G--C---C- 1493
MUS-1.CM.01.CM1239 --G--A----AG--T-----G---A-------C---TGCT----G--G------T-AGAT--A-CA--T--G-----------CTCC--T-----A--G--G-----T--------G------CTC--CC-G---AGCA--...----GA--C--CT-----------T- 1479
MUS-2.CM.01.CM1246 -----A--C-A---T-----G--T-------T----TGCT-------T--A--G---GAC--A-CA--C---------------C-GT--C--C-A--G--------C-----C--G--C--ACTCG-C--G-----CA--...----G---C---T--A----G---T- 1560
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -----A----AG--G--------TA-A-----C---TGC-----G--A--A--GA-AGAT----CA--G--------------TACC--A--------A--------A--T-----A--C--AG----CC----G--CA--...----GA--C--CT-G---------T- 1058
OLC.CI.97.97CI12 --G--T--CTC-------------A------T---GG-CT-G--G--A-------GG--C-------------CA-----------G-AGC----AA-A--G-----T--T-----C--C--AGGAG-C--G-----G---...GT-AAAC--T-G--G-----G---C- 1688
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----T----A---T-----G--TA----T------G-A--T-----A--A--G--AGAT-CA-CA-----------------TC--T-AC-T---A-T--G-----A--------C--C-----AG-GC-G--G-GGC-A---ATGAATC-C--T------------C- 1046
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G--A--C-AG-----------TA-----------G-CT-G-----A------A-AGAT-CA-CA-----------------TC-G--AC--C--A----G-----C--T--T--C-----A--AG--C------GTC-A--CATGAACC-CT-CT-G---------T- 1046
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --GT-A--C-AG--T-----G--TA-A--T------G-CT-G-----A--A--G--AGAC-C--CA------------------C--T-AC--C--A-A--------T--------C-----A-TGG-AC-C--G-GTC-----ATGAACC--T-TT-----------C- 1257
SAB.SN.x.SAB1 -----T--C-AG--T--------TA-A-----C--GG----G-----A-----GA-AGAC-CT-CT-----G--C---------C-GT-TC-----A----G-----C-----------------AG-GC-C----GG--A--CATGAATC-A--C--------G---C- 2098
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G--T---CAGAG----------A-------C--G-GCT-G-----T------A-AGACGC--CA--G---------------C-G--AC--C--A-T--------T--------C------CTAG-AC-T----G-C-----ATGAATC-C---T-G--G--G---C- 1194
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G--T---CAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA-----G------------C-G--GC--C--A----------T-----T---------CTGG--C------GG-----GATGAACC-A--CT-G---------C- 1191
SMM.SL.92.SL92B --G------CA-AGT--------TA-------C----G-T-G-----A-----GA-AGAT-C--CA--G--G------------C----AC--C--A-T--G--C--C-----T-----C--ACTAG-A-------GG-----CATGAATC-C--C--------G---C- 1538
SMM.US.06.FTq -----T---CAG-C---------TA-A-----C----GCT----G--A------A-AGAT-C--CA-----G-----------TC----GC--C--A-T--------A--------------AGTG--C-------GTC----TATGAACC-C--C-----G-------- 1374
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --G--A---CA-AG---C-----TA-A----------G---------A------A-AGAT-C--CA-----G-----------CC----AC--C--A-T--------T--------------ATTGG-GC-C--G-GTC----TATGAATC-C--TT-----------C- 2097
SMM.US.86.CFU212 --G--A---CA-TCT---------A-------C----G-T-G--R--A--R---A-AGAT-CR-CA--W--G-----------TC-G--AC--C--A-T-----C--C--------Y-----ATTGG-------G-GTC-----ATGAACC-C--T--------R---C- 1350
SMM.US.x.H9 --GT-A---CA-AG---------TA-A-----C--G-G---------A--A---A-AGAC-C--CAS-G--------------TC----AC--C--A-T--------C-----G--C-----ATTGG-GC-C--G-GTC----YAT-AATC-C--TT-----------T- 1580
SUN.GA.98.L14 --G--T--C---------AC---TA------TC--GG--T-------A--ATC--GC---G----A------G-G-------A---G-AAA--C-A--G--------A--------------ATTGG-AA----G---C-----GA-A-TC-AT--T----G--G----- 2072
SYK.KE.x.KE51 ---A-A----AG--T-----T--TA-A------C-TTG---T-----A--A-----GGAC-C--CT------------C-C---C-GT-A--AC-AA-T--G-----A-----T--G--C-GA-GC---C-G------A---TCAA-...C-A--CT-G---------C- 1537
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---ATT--C-A-------------A-A-----CC-TTGCT-------A-----G--GGAC-CATCA--C---GGG---C-A--TC----AC-----A-T--------C--------A--C-GACAG--CC-C--G---A---TCAA-...C----CT-G--G------C- 1909
TAL.CM.00.266 -----A--C-A-------------A-------C-G-TG---T--G-----A---A-AGAT----CA------------------C-G--GC----------G-----T--------G--C---G-C--C--------CA----C----GA--C--CT-----------C- 1717
TAL.CM.01.8023 --G-------AG--G--C------A-------C-G-TGC--T-----A--A---A-AGAT----CA--C---------------C-G--GC----A--G--G-----C--------A--C---G-C---C-G--G--CA----T--CCA---G--C--G---------T- 1215
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G--T----AG-----C------A-A--T---C--G-C--T-----A--A---A-AC-C--A--T-----------------------AC--C-CA----G-----C-----------C---TTGG----G----G-C-T---AT-CATC-A--T--------G---C- 1968
VER.KE.x.AGM155 -----A--C-A---T---------A-A---------G-AA-------A--A---------GGA--A--C---C-A------------T-T---C-CA-T--G-----C-----------C--AGTA-----G--G-GCC-A--GATGCACC-C--T--T---------C- 1997
VER.ZA.10.VSAC4004 ---G------A-------------A-A--T--C---G-CA-------A--A--G--C---GGA-----G---C-A--------G-----TC-C--AACT--------C--------A--C--AGTC--CC-G----GCC-A--TATGCACC-C--C--T---------T- 1492
VER.ZA.10.VSAG1003 -----T--C-A---------G---A-A--------GG-CA-T--------A-----C---GG---T-------TG-----------G---C-CC-C--T--------C-----T--G-----AGTC---C-G----GG--A--CATGCATC-C--TT-G--G--G---C- 1491
VER.ZA.10.VSAM0022 -----T--C-AG--T--------TA-A--------GG-AA-------A--A--G------GGA--A------C-A--------T--G-GTC-CC--A-A--G-----C--T-----G-----A-TC--CC-C--G-G------CATGCACC-C--C--G---------T- 1492
WRC.CI.98.98CI04 ---GAT----A-ACT-----G--TA-A--------GGTC--G-----A--A----GAG-C-CA--A--G---C-G-----------C-AA--A---A-A--------T--------------AG----C-----G-G---A...-A-CA-C-A---T-----------T- 2048
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---GAT----A-TCT--------TA-A--T-T---GGTC--T-----A--A----GAGTT-CA--A-----GC-A-----------C-AG--AC-AA-A--------A--T--------C--ACAG-----G----GCC-A...-A-AGTC-A---T-----------T- 992
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

H1B.FR.83.HXB2 GACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACAAATTCA...GCTACC...............ATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGA............................... 1950
Gag __T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__N__S__.__A__T__.__.__.__.__.__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T------CA-C-GA--...AGC..................---------------------------GG--CG.................................. 1399
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------G--------T-C---C--A--------G--------G----------------AC---A--...A-C..................-------------A-A---------A-GG--CT-A-............................... 1321
H1F1.BE.93.VI850 ------------------G--------TA----------------------C--G--------T----C-...------...--C..................-------------A-A-T-------A-GG-------............................... 1287
H1O.BE.87.ANT70 -GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGAT...TTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-............................... 2014
H1O.CM.91.MVP5180 -GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCTTCT-CCCAGC-AGAT...TTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-............................... 1988
H1O.CM.98.98CMA105 -GT---C-----A--------------AACT--------C-----AC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGAT...TTG-GAGGAGGGTGCACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CAAGGAAGG-A-............................... 1445
H1O.CM.98.98CMABB197 -GT---C--------------------AA-T-----A--C-----AC-A--A--G------GCTAC--CCCA-C-AGAT...TTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA--TAGG---............................... 1393
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------GCTGC--CC...C-AGAT...CTG-AGGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAACCCA-GTAGG-A-............................... 2012
H1O.US.99.99USTWLA -GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-TC--CCCAGC-AGAT...CTA-AAGGAGGATAYACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-............................... 1433
H1N.CM.02.DJO0131 ---G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA--G---CAG...A--GCAA---GT...............G-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G............................... 1435
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CAG...G--GCAA---GT...............G-CT-TG-A--A-----A--C----AAGG-AC---G............................... 1428
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A-----T-C-GCA--G-C-CAG...G--GCAA-C-GT...............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-AC---G............................... 1427
H1N.CM.95.YBF30 ---G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA--G--GCAGC-GC--...A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G............................... 1517
H1P.CM.06.U14788 --AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAGCCAAGAATTAAAA...GGAGGG...TAT-CAACAGTTTTT-TGCAG--TGGA--G---............................... 1427
CPZ.CD.06.BF1167 ---T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC-A--A-----C---CAG---AC-CAGC-GAATGTTAA--TGGTACAGGGGAGAGCAGCGCCTCAAGGA-A-A-AGGGGCA........................................... 2043
CPZ.CD.90.ANT A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCTTCT-CT-AT---G--CAG-GA---.........GCAGTC...T-TC--------------GGA-AT-GAGG-G--AAA............................ 1380
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------C-----A--G-----------A-C---------------C--A--------T----CAATG--CCA--G-CA-...--A-GAACA.........GAC--TT-CT-T----A---GCCAGGGGCA-C--C----............................... 1533
CPZ.CM.05.LB715 ---------C--------G--G--C--T-C---------T-----AC----A--G--C-----T----C--ATGC-A--.........GTA............--G---CA-AG-G--AATTT-AAAG-CCCT..................................... 1953
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------C--A-----G--------A-C---------T--G--------------T------------CA---C--C...A-A-GT...............G-GT-TT-------G------AA-G---GA-C--CT............................... 1509
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------C--A--G--G--------A-CT--------------AC-A--A-----C----CA--G-C-CA--CAG--...A---GT...............G-TT-T-----A-----A-------AAGG-AT----............................... 1498
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------C--------C--G--T--A-C------A--C--G--C--A--A-----T-----T----C--ATGCAG--..................ACAGTC--T--------A--G--A-------AAGGA-C--A-............................... 1496
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -C----C-TC--------G---------A-------A--T-----CC----A-----------T----C-CA-C-CAGT.........AAT..................GATGCA-AGA-GC-A----AAGG--C--A-............................... 1484
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------C--C-----------G--C---TCT-----A--C-----A-----A-----------T--G-C--AC-CCA-TGTTATG........................-----A-----T---G---A--TT--G-A-............................... 1489
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------C--C--A-----------C--G-CA--------T------C-A--A-----T---------A--CA-C-GA--...AGC...............TCA---T-C-----A----CAGGGGGA--A-CT-CTCCT............................... 1328
CPZ.TZ.00.TAN1 C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------GC-TC--C----GCA............GGGGGA......GTA-AT---C-----...--AGGAAAA--ACCA-CCTT-AAA............................ 1591
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC--------------GCAAC--CT--T---A--......GTAGGA.........GTA-AT---C-----...--AGG-AAG-AACCATT----............................... 1591
CPZ.TZ.09.UG38 T-----T--C-----------------TTC-----------A-A-AC----A---------GCATC--C--AC-G-G--......GTTGGGGGA......ATA-AT---T-A--A...--AGGAAAG-AACC-...CTGAGG............................ 1580
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A-G-A---CC-C...T-A...............AGCG--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G............................... 1998
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --AT--C-----------G--------TACT--C-----------C-----A---------GCAGC--CCCACTCAGATCTAAAA...GGGGGATATACAGCA...G-CT-TAT-CA-AAAGGGGGA-AC--T---G-GATT............................ 1421
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --AT--T-----------G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G------GCAGC--CCCACTCAGAT...TTA-AAGGAGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAAAC-ATC-AGGG-TT............................... 1502
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --AT--T-----------G--------TACT--C--A--------C--R--A--G------GCAGC--CCCACTCAGATYTAAAA...GGGGGATATACAGCA...G-CT-TAT-CA-AAGGGGGGA-RC--T---G-GATT............................ 1501
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CC-ATC-AG-CAGCCAAGA-TTGAAAGGAGGGTAT...-CAGCAGT-TTCATGC-AAGAG-A...--G---............................... 1304
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --T---C-----A--G-----------AACT--------T-----AC-A--A---------GC-TCT--CCACC-AGATCTA.........AAAGGAGGATAC...-CAGCAGTATTCATGC-AAGAG--...----ACCCA.........AATAAGAGA.......... 1429
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --AT--T-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CC-ACC-AG-YAGCCAAGA-TTGAAAGGGGGATAC...-CAGCAGTCTTTATGC-AAGAG-A...--G---............................... 1303

Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 ---G--T-----A--------G--G--G--A--G-----T---T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTCGCAC--...-TGC-AATCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA........................................... 2213
Gag __T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__.__V__P__I__P__.__.__F__A__A__A__Q__Q__R__G__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN A--C--C--C-----G-----C-----A-----G--A--C--GC-AA----------CC-A-AAG-G-CT-TGGGAC--...AGCC-TATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACA-.................................................... 2257
H2A.PT.x.ALI A--C--C--------------G-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TG-CAC--...---C-TATCCCA......TTTGCGGCAGCC--ACA-.................................................... 2250
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A--C--C--------G-----T-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TGGCAC--...--CC--ATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACAG.................................................... 1702
H2B.CI.x.EHO A-----C--C-----GA-------C--A--G--G--------GC-AA-------G--TT-A-AAG---CCTTG-CAC-T...T-C---AATCCG......TTTGCCGCCGCT--ACC-A-AGCAGGG........................................... 2228
H2B.GH.86.D205_ALT A--G--C--C--A--GA-------C--A--G--G--------GC-AA----C-----CT-A-AAG-G-CCCT--CAC-T...--AC--ATACCG......TTTGCTGCCG-T--ACA-AAAGCAGGG-A-........................................ 2230
H2G.CI.92.Abt96 ------C-----A--GR----------A--G--A--A--C--GC--A-----------T-A-AAG---CCTT---CC-TACA--CCTACCA......TTTGCA...GCTGCT--ACA-AAA-CAGGAG-A........................................ 1632
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ------T--C--A-----G-----T--A--G--A-----T---C-CA----A-----GC-A-AAG-G-CCCT-GC-C-CGGAC-CCTGCCC......TTCGCT...GCTG-C---CA-A-A-CAGGAG-A........................................ 1737
H2U.FR.96.12034 A-----C-----A---A----------A--A--A--A--T--GC-GA----A-----CT-A-AAG-G-CCTT-C-AC-TATGC---TACCC......TTTGCA...GCAG-C--ACAGA-AGGCGGCCCA........................................ 1748
ASC.UG.10.RT03 T--------C--A--C--------G--ACA-T-----A-C-AGC-G--A--A-----C---GCATC--CTTTC...CA-...AAG--AGGAAATTACAACATGG-GCA-GGC-CAC-----CCGAAAG--GCT-GC--GGGGCCAATG...................... 1308
ASC.UG.10.RT08 T--------C--A--C--------G--ACA-T-----A-C-AGC-G--A--A-----T---GCATC--CTTTC...CA-...AGG--AGGGAATTACAACATGGCGCAAGGC-CACA----CCGAAAG--GCT-G---GGGGCCCATG...................... 1323
ASC.UG.10.RT11 T--------C--A--C--------G--ACA-T-----A-C-AGC-G--A--A-----C---GCATC--CTTTC...CA-...AAG--AGGGAATTACAACATGG-GCAAGGC-CAC-----CCGAAAG--GCT-GC--GGGACCAATG...................... 1308
COL.CM.x.CGU1 AG-------C--------G--------A-A---C-------AG--GC-A--A--G--T---CAG--GT-CCAGC-AGAG...AGA...............ACC-AC-----TG-A....................................................... 1713
COL.UG.10.BWC01 -G----------A--------------A-A-T---------A---C-----A---------CAG--GT-T-GGC-AGA-..................ACAATG-AC-----AG-A....................................................... 1488
COL.UG.10.BWC07 --GT-----C--A--G--G--------A-A-T----A--C-AG--CC-A--A-----C---CAAGGGA-GCA---GAT-...-GCCTGGTGGAA............................................................................ 1725
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CAT-----C--A--G------------CAA--G--A-----GC-CA----G--G------GT-TC--CC-TG-GGGAG...-GAGGAGGC.........CTT-CC---G-A--ACAGA-G...GGACCAGGAGGGCC-..............................A 1893
DEB.CM.99.CM40 ACAT-----C--A--G--G-----C--ACAG--A-----C---C--A----G--G--T---GC-TC--CCTT---AGAG...--AGGGTCC.........CTAGGC---G-A--ACA-A-G-GAGGACCCCCTGGTTCT............................... 1735
DEB.CM.99.CM5 -CAT-----C--------------T---CAA--G--A--CC-TC-GA----G--G--T---GC-TCG-CCTT---AGA-...--AGG-TCC.........CTGGGG---G-----CA-A-AGGAGGACAAGGAGG-G-T............................... 1726
DRL.DE.11.D3 -TT---T--C--A--T-----------A--------------G--CA----A-----T-----AG--CA-CAG-CAG-T........................------------CA-AATCCCCCC---GGT-C-CCG...............CGGGGACCCAGGGGAC 1377
DRL.DE.11.D4 -CTG--T--C--A--------------A--------------G--CA----A-----T----AAG--CA-CA-GCAG-T........................------------CAGAATTCCC-C--AGGT-C-CCG...............CGGGGACCCAGGGGAC 1378
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-T---T--C--------------G--ACAA--------T-AGC-AA---TA---ATG-----TA-T-G-CAG..............................-AT---G-C--AGTG--ACC-CAG-AA--GGGCCCC..............................C 2055
GSN.CM.99.CN166 T--------C--A--G-----G-----AACT--C--AT-T--GC-C--A--A-----C---GCAAC--CCCTC--AGGC...A---GTTCA.........TAC-AC---G-----............-AAGG--CCCCT...............GGAAGG...CAA.... 1630
GSN.CM.99.CN71 T--------C--A--G-----G-----AACT-----AT-T---C-C-----A--G--C---GCAAC--C-CTC--AGGC......-G-TCA.........TAC-AT---G----A............--AGG--CCCC-...............GGAAGG...CAA.... 1633
LST.CD.88.SIVlhoest485 --AG--C--------------------A-C------A-G--AGA-------A--G------GCAAC--CC-TGC-AAGT...CAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TG-GCAG...GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAG 1156
LST.CD.88.SIVlhoest524 --A------------------------T-C------AAG--A-A-C--A--A--G------GCAAC--CC-TGC-GGGG...CAG-TGAAA.........CATC-C---G-----CA-ACACCACC---A--TGC-CA-...GGGAGATTTGTAAGAACGGGGGGAGGTG 1150
LST.KE.x.lho7 --A---T--------------------T-CT-----A-G--A-A-A-----A---------GCTTC--CC-T-C-GCA-...CAAGTAAGA.........CAA-AC---G-----GTCACTCCGC----A--TGCGCA-...GGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAG 2240
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C-----C-----A--G------------CAGT-C--A--C-A-T-GA---TG---ATG---CAG---A-GCAGGGACA-........................-AC---G-----CA---GGGCCCA--AGGA-C-CCG..............................C 2108
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GA------------------T--G--ACAA-----A--C---T-AA----A---ATG-----AAC---GGT-GGACA-.........TCA.........CAA-ATT-TG-----CAGA-AGGGCC-CAA-GA.....................GGACCAGTTAGACAAC 1590
MND-2.CM.98.CM16 -CT---C--C--A--G--------C--TAAAT----A---CA-A-GA----A--G--T----AGG---CCCAGTCA........................GCTG------------ATTCGGGAGGGCCACCG-GGG-C.....................CCCCCGAGAC 1910
MND-2.GA.x.M14 ACT---------A-----G--G-----AAAAT--------CA-A-GA----A--G--C---CAGA-GA-GCAGTCA........................GAAG-C----------ACTCGGGGGGACCACCG-GGG-T.....................CCTCCGAGAC 1834
MND-2.x.x.5440 -CTG--C--C--A--G-----------TAAAT-C------CA-A-GA----A--G--C---CAG----C-CAGGCAG-T........................G------------ACTCGGGGGGACC-CCG-GGG-T.....................CCCCCGAGAC 1467
MNE.US.x.MNE027 ---G--T--C--A--------------A--A--A-------A-T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTTGCAC--...-GGC-ACTCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGAAGGGACCA........................................... 1693
MON.CM.99.L1_99CML1 ACAG--------------G-----T--AATG--C--AT-T--GA--C----A-----T---GCAGGG-C--T-GCCAAC...............ATGCCCATG-AT---G-A---GCCA-AGGACCACCCC-A..................................... 1611
MUS-1.CM.01.CM1239 -CAG-----C--A--G--------G--A-CA------T-C--GC-AA----A--G--T---GC-TCG-CCCTT...AG-...CAA-A-AGT...CAGCTG...-AC---G----AG--.........GCC-GAGGG-A-..................GGCAGCCAGGGAG 1610
MUS-2.CM.01.CM1246 ACAG--C--C-----GA-T-AG------ATG--C---T----GC-GA----A-----C----CTA-T-CTTTG...AGG...CAA-A-ACCATTAACACCATC-AC---G-A--A---......CAG--TCC-AGG..................GGAGTAATGGGAAAAA 1700
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ACAG-----C--A--------------A-CAAGC-----T---T-A-----A-----C---GTTG-C-CGTTT--CAA-ACA-GAG-AACAGCC............---G-C-------CAGCACCA-TACCTAG-..............................GGAC 1186
OLC.CI.97.97CI12 ------C-----A--------G-----A---T----A--------C--A--A-----GC----A-C---GCAG.................................---G----ACAGA-ACCAGCACCA..............................GGAGGAGGGC 1795
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-----C-----A--------------ACAGT----A--C--G--CC-A--A-----C---CAA----CG-AT-GCG-T.....................ATC...---GCT--A-TGA-AGG-GGGCAA-GA...............TCAGGCCCGCCAAGAGGACAAG 1177
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -CT------C--A-----T---------CAA--C-----T-----A-----A-----C---CAG--T-CT-AT-GCATG........................--G---GCT--A-TGA-AGGGCAAG-A-GG...............TCAGGGCCACCAAGAAGAGGTG 1177
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-----C--------G------------CAG-----A--TC-G--AC-A--A--G--C---CAAATGA-GCA--G-AAT........................--C---GCT---CA-TCAGCAAAC.....................AGGGGGCCTCCAAGAAGATCAG 1382
SAB.SN.x.SAB1 T--T-----C--A--CA-T------G-ACAA---------C-TC-AA----G-----T----CAGCG-CCTTTC-GCA-...CAA--AGTT......GGGAAC--CT-TG-----CA---GGCAAGACCC-GGGGTCCC............TTAGGGGGAAGAGGTAGAC 2247
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-----T--C------A-------G--A--A--G---------C-GA----A-----CT----GG---CCTTTC-GC-T...-GAC-GCTCCCT......TTTGCGGCAGCC---CA-A-AGGAGG-G-AGTGAGG.................................. 1321
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------C-----A-----G--------T--G--G---------T-AA----A-----CC-T-AGG-G-CCCTTGGGC--...A-CCAGCTACCA......TTCGCGGC-GCC--ACAGAAGGG-......CC-..................................... 1309
SMM.SL.92.SL92B A-----C-----A--G--------C--A--A--G-----CC-CC-CA----A--G--C----AAG-C-CCCTC-CGGGG...T--TTAGTG...............GCAGCA---TTTA-GGGAGCAGC---AGGCCA-..............................G 1660
SMM.US.06.FTq -T----C-----A-----G--T-----A--A--A-----T--GT-AA----A--G--CT-A-AGAGT-CTTT-GCAC--...-GAGTACTTCCA......TTTGC-GC-GCC--ACAGAAAGGAGGACT--GA..................................... 1498
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ------C---------A-------G--A--A--A--A--T---T-AA----A------T---AAG-G-C-CTG-GAC--...-ACCAACTCCCA......TTTGC-GCAG-C--ACAG...--AGGACAA-GG..................................... 2218
SMM.US.86.CFU212 A--R--C-----A--G-----G-----A--A--A-----T--GC-AA----A-----CC---AAG---CCCT--CAC--...-GGC-ACTCCCA......TTTGC-GCAGCC---TT-A-AGGAGGACCA--A..................................... 1474
SMM.US.x.H9 ------C--------------R--G--A--A--A--AS-T---C-AA----A--G---T---AAG-T-C-CTG-CGCA-...-GGC-ACTCCCA......TTTGCRGCAG-C--ACAG...--AGGACAARGA..................................... 1701
SUN.GA.98.L14 --G---C--C--A--G--T--G--G--GA-------A-G--AGA-CC----A---------GC-TCT-CTTTT-GGCAG...CAAGTAGGA......AGACAAGCT---G-----CA-AA-TTACCACCC-GAA-C--CCAGGGGAGGTTTGTAAGAATAGGAGGAGGAG 2233
SYK.KE.x.KE51 TCA---T--C--A--G-----------ACAAT-C--A----A-C-A--A--A---------GTAATGAC-CA-C-CAGC...TTG..................GGC-----A--AG-GCCA-GACAAG-A-G-A-TCCC............................... 1655
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CA---T-----A-----C---------TTA--C-------A-C-CA----A--G--C---GTAATG-CCCAGC-G---...-TA..................-AT---G-A--AG-GCCATCAAAAG--........................................ 2018
TAL.CM.00.266 CCAG--C-----A--G------------CAG------AGC--GC--A----A-----T---GCAG---CCTT---A......CAA-A-ACCCAACAAGTCATAGCC---G-A--ACAG--GC-AGGAG-CCCA............AGGGGGAGAGGGGGACCTAGAAGGA 1869
TAL.CM.01.8023 -CAG--------A--G--C--G-----TCAG------AGC---C-CA----A-----C---GCGG-G-CCTTG--A......CAG-A-ACCCAGCAAGTCATAGCC---G-A---...--AC-GGGAG-TCCG............AAAGGGAGAGGGGGACCAAGAAGAA 1364
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ------T--------------------A--A-----A----AGC-CA---TA---------CAA---A-GCA-GGAGTT........................-AC---G----A...--AGCACCGC-AGGAGGT--G...........................GGCA 2084
VER.KE.x.AGM155 ------C-----A--G--G-----C--AA-TT-C--A--C-A---CA----A---ATG---CAGA-CC-GCAG-G-CAG........................-AC---G-A---CAG--AGG-GGA---GGAAG-CC-............................... 2112
VER.ZA.10.VSAC4004 A-----T-----A--------------TCAGT-------T-A-C-GA---TA---ATG---CAG---T--...C-G---...AA-CAA...............-AC---G-C---CAG--G-CAGGAG-CCCAAGGG--CCAAAAGGGCCTAGA................ 1625
VER.ZA.10.VSAG1003 A--T--C--C--A--G-----G------CAGT---------A-T-GA---TG---ATG---TC----A-G-ATC-ACAG...CAACAG...............--C---G-A---CAG--G--CCC---A--G...G--CCGCCA......................... 1615
VER.ZA.10.VSAM0022 ------------A--------G--C--GCAAT-C-----C-A-T-AA---TG---ATG---CAA---C-G-ATC-ACAG...AA-CAG...............G-C---G-C--ACA---AGGGGGAG-ACC-AG-C-TGGCCCCCCA...................... 1622
WRC.CI.98.98CI04 ---T--------A-----------G--A--AT----AAGC-AGA-AA----AC----CT-ACAGG-G-CTTTG...AGC......T-TCAG............GC----G----ACA-CAGCCAG-G-AACCT..................................... 2160
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------------------------T--A---T----AAGT-A-A-AA----AC-----T--CAGG---CCCTG...--C...CAAT-ACAG............GC----G-A--ACAGCAGGCAG-C-A-........................................ 1104
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H1B.FR.83.HXB2 ........AAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAG.................................................................................GGCTGTTGG 2031
Gag .__.__.__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W_
H1A1.UG.85.U455_U455A ........-GA-GAA-------------C--------------A---CT-----A------T------------------.................................................................................--------- 1480
H1C.ET.86.ETH2220 ........-GAGCAA----A--------C--------G---------CT------------------------------A.................................................................................--------- 1402
H1F1.BE.93.VI850 ........-GAG-------A-----T-----------------A----T------------------------A------.................................................................................--------- 1368
H1O.BE.87.ANT70 ........GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A------------.................................................................................--T--C--- 2095
H1O.CM.91.MVP5180 ........GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G-.................................................................................--T--C--- 2069
H1O.CM.98.98CMA105 ........GGACC-A-A--A--------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A----------G----.................................................................................--T--C--- 1526
H1O.CM.98.98CMABB197 ........GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-------C-A--A-----A-G----.................................................................................--T--C--- 1474
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A.................................................................................--T--C--- 2093
H1O.US.99.99USTWLA ........GGACC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A.................................................................................--T--C--- 1514
H1N.CM.02.DJO0131 ........-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG-.................................................................................--------- 1516
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG-.................................................................................--------- 1509
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........-GA-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A--G--C--T-A-----------G-GGA.................................................................................--------- 1508
H1N.CM.95.YBF30 ........--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA.................................................................................--------- 1598
H1P.CM.06.U14788 ........---CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G-.................................................................................--R------ 1508
CPZ.CD.06.BF1167 ........GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T-----A-----------A-----A--A-G----.................................................................................--A------ 2124
CPZ.CD.90.ANT ........-GACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A.................................................................................-----C--- 1461
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........-GA-AAA-A--A--C-AT--------A--G-----C--TCTG--------C--T-A---A--A----G----.................................................................................-----C--- 1614
CPZ.CM.05.LB715 .....AAG-GA-C-A----A--C-AT--C--------G-----C---CT------G--C----AA-----C--A-GG--A.................................................................................--------- 2037
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........-G--AAA-C--A--C--T--------------------TTT---A-----C-----------A--A-GG---.................................................................................--G--C--- 1590
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........----CCA-C--A--C--T--------T-----G--C--TCT---A-----C--T-A---A-----A------.................................................................................-----C--- 1579
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........-GAG--A----A----------------------------T---A--------T-AA-----C----G---A.................................................................................--------- 1577
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........-GA-----C--A--C--T-----------G-----T----T---T--G-------A------C--A-G---A.................................................................................--------- 1565
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........-GA-----G--A--C--T--C--------G-----T----T---A-----C--T--A--------A-G---A.................................................................................--------- 1570
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........-G--GA--C-----C-----------A--G-----T--T-T---A--------T-AA--------A-G----.................................................................................--A------ 1409
CPZ.TZ.00.TAN1 .....AAGGGTCAGC-GC-------T--C-----G----T---C--T-----A--------T-----T--A--A--G--A.................................................................................--T--C--- 1675
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .....AAGGG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T--G--A-A---C--T--A-----A--------A.................................................................................--------- 1675
CPZ.TZ.09.UG38 .....AAAGGCCAGC-GC----------------G---CC------T-----------C-----A-----A---------.................................................................................-----C--- 1664
CPZ.US.85.US_Marilyn ........-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A.................................................................................--G--C--- 2079
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..AAGAAGGG-CCA--A--A--C-----------G--G-T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----.................................................................................--A--C--- 1508
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..AAGAAGGGACCA--A-----C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----.................................................................................--A--C--- 1589
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..AAGAAGGGACCA--A--A--C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----.................................................................................--A--C--- 1588
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ........GG-CCA-----A--C--T--C-----A--G-TC--A--T-T---A-AG--C--T-A---A-------G---A.................................................................................--G--C--- 1385
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ........GG-CC-A-A--A-----T--C-----A-----------TTT---A-A------TC-A--A-----A-G----.................................................................................--T--C--- 1510
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ........GG-CCA--------C--T--C-----A--GCT------T-T---A-AG--C--T--A--A--G----G---A.................................................................................--A--C--- 1384
MAC.US.x.239 .....AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--.................................................................................--A--C--- 2297
Gag .__.__R__K__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W_
H2A.DE.x.BEN .....AGA---GCAA---G--A--GG--C-----A--G--G--A---T-G--A---C-G---C-A--A-----A-G-C--.................................................................................-----C--- 2341
H2A.PT.x.ALI .....AGA-G--CAA-------C-GG--------A--G---------T-G--A---C-A---C-A--A--C--A---C--.................................................................................-----C--- 2334
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .....AGA-G--CAA-------C-GG-----C--A--G---------T-G--A---C-A---C-A--A-----A-G-C-A.................................................................................-----C--- 1786
H2B.CI.x.EHO .....AAG-G--CA--G-CA--C-GG--C--C-----G-CG--A--T--------GC-G----A---------A-GGC--.................................................................................--A--C--- 2312
H2B.GH.86.D205_ALT .....AGAGG--CA--G-CA--C-GG--C---------C-G--A-----------GC-A--------------A-G-C--.................................................................................--A--C--- 2314
H2G.CI.92.Abt96 ..AAAAGG-GC-CAA-A--A----GG-----------G--G--A--T----TT---C-G-----A-----C--A-G-C--.................................................................................--G--C--- 1719
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..AAGAAA-GC--GA-A--A--C-GG--C--------G-----A---T----A--GC-G---C-C--A--C--A-G-C--.................................................................................--G------ 1824
H2U.FR.96.12034 .....AGG-G-CCA--C-GA----GG--C--------G-----A-----T--A--GC-G--T-AA--------A-G-C--.................................................................................--A--C--- 1832
ASC.UG.10.RT03 ..AAAAACCCT-A-CC--G---------------AC-GTTC--A----TGT---A-C-G---CCACA---G-AA--G-TA.................................................................................AAG--C-TT 1395
ASC.UG.10.RT08 ..AAAAACCCT-A-CC--G---------------ACG-TTT--A----TGT-----C-A---CCACAG--A-AA--G-T-.................................................................................AAG--C-TT 1410
ASC.UG.10.RT11 ..AAAAACCCT-ACCC--G---------------GC-GTTC--A----TGT-----C-G---CCACAG--A--A--G-TA.................................................................................AAG--C-TT 1395
COL.CM.x.CGU1 .....GTA----CA-CA--A--C---------CAGGG-AT-------TT--------TG--TCCCAAAAGACCA-T-GGAGGAGCCGGTCGA..................GGAAGAGGCCGAGGACGGGGAGGCTTTAGAGGAGCTCCCAGAAGGCCAGTGA-G----TT 1860
COL.UG.10.BWC01 .....GTA--A-CA-CA-----C--TC-G-----AG--AT---A---TTGCAG-AGC-G---CCAAAAAGAG-AGC-GGAGGATTTAGAGGAGGAGGAATGAGAGGAAGAGGAAGAGGAGGAAGAGGAGCCTGGGGAAGAGGAAGAAACCCAGGACCTCTGAAA--C-TT 1653
COL.UG.10.BWC07 .....GTG-GC-CA-C--G---C-----------GC-G-T---C--TTTG--A--G--C---CCTAAG--C--AC-GTTTCCAACTAGGGGA.........AGAGGAAGCTCAAGAGGAAGAGGAATAATGAGAGGAGGAATGAGAAGAGGAGGACAAGCCAAG--C-TT 1881
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GACCTGGG--T-GAA---GA--C-AT--------AC--ATT--C--TGTTCAA-AGG-C--T---AAG--C--A-C-GTT.................................................................................A-A--C-TC 1982
DEB.CM.99.CM40 .....AGA-GACAGA---GA--C-----------AC--ATT--A--TCTCCAA-AGG-C----AAAGA-----A--G-CC.................................................................................AAA----TT 1819
DEB.CM.99.CM5 ..CCTAGA-GACAGC---GA--C--T--------AC-GATT-----TGTGCAA--GG----T-AAAAG-----A---GTT.................................................................................AAA--C-TC 1813
DRL.DE.11.D3 CCCCTCCA-GA-ACCC--GA---CCA--C--C--GC-GT-T--A--T--CCTA---C-A--T-CAAAG-----A------.................................................................................--A--C-TT 1466
DRL.DE.11.D4 CCCCTCCA-GA-ACCC---A---CCA--C--C--GC-GTTC--A--T-ACCTA---C-A--T-CAAAG-----A------.................................................................................--A--C-TT 1467
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GAGGG......CCGC-A--A--C--T------------TTT--A--T-TGCAA--GG-A----A---A--A--AC-G-TC.................................................................................AAA--C-TT 2138
GSN.CM.99.CN166 .....GGA--A-CCCCA--A----AT--------AC--TTC--A---CT---A---G----TCCTAAA--C-AAG---GA.................................................................................AAG--C-TT 1714
GSN.CM.99.CN71 .....GGA--A-CCCCA--A----A---------A--GTTT--A--T-TC--A---G-C--TCCCAAA--C-A-G---GA.................................................................................AAG----TT 1717
LST.CD.88.SIVlhoest485 GCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--.................................................................................--A--C--- 1245
LST.CD.88.SIVlhoest524 GCCCAAGA-GACC-C-C-CT--------------G--GCC---A--TT----A-A--TG------CAG-----AC-GG-A.................................................................................--------- 1239
LST.KE.x.lho7 GTCCCAGG--ACCCC-C-CT--C-----------A--GCC---T--------A----TG-----ACAG--C--AC-GG-A.................................................................................--T------ 2329
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GAGGA......-ACCC-CGC--C-----------A---TTT--C--TTT-CAA---------GCA-AG--A--A--G-T-.................................................................................AAA--C-TT 2191
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTACTGGA-G--AACC--TC--C-----C---AAT-----------TGT---A--GTTC-T--A---------A-GG--A.................................................................................--G--C--- 1679
MND-2.CM.98.CM16 AACCTCCT-GA-ACA-C-GA--CCCT--C-----A---TTT--T--TGGGCTG--GG-C--T-TAAG----C-A------.................................................................................--A--C-TC 1999
MND-2.GA.x.M14 AACCCCCT-GA-ACCCC-GA---CC---C-----A-GGT-T--A--TGTTCTG---G-C--T--ACT---C--A--G---.................................................................................--A--C-TT 1923
MND-2.x.x.5440 AACCCCCT-GA-ACCC--GA--CCC------C--A--GTTT--A--TGT-CTG--GG-------A-----A--A--G-GA.................................................................................-------TT 1556
MNE.US.x.MNE027 .....AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--.................................................................................-----C--- 1777
MON.CM.99.L1_99CML1 ..AGGAAGGGACAACCC--A--C-----------A---TTT-------TG--G-A--------AA-----CCAA-GG-G-.................................................................................AAA----AC 1698
MUS-1.CM.01.CM1239 GTCCCAGGGGA-ACCC--G-----A---C-----GC-GTTT--A----TG--A----GC---CCCAAG--A-AA-CT-G-.................................................................................AAA--C-TC 1699
MUS-2.CM.01.CM1246 AGAGGGAA--C-GCACACGT--C-A---C-----AC--TTT--A--TTTG--A---G-----CCCAAG----A-TCT-CC.................................................................................A-A----TT 1789
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CAAACAAC-GACAGCC--G---C--T--------AC-GTTT--A--TCTG--A-AG--C--TCCCAAA--C--AGT-GTA.................................................................................AAA----TT 1275
OLC.CI.97.97CI12 CTCAGCAAGG--GGC-G-G-----AT--------T-G-TTT-----T--TAAA-AT-----TTCACAAAAGG-TCC-....................................................................................ACA--C-AC 1881
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GAGGAAAG-CAT-CT-G--A----A---C-----A--GTTG-------TTT-A---T----T-AA-----C--A-G---A.................................................................................--A--C--- 1266
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GAGAAAGACCAG-ACCA--A----A---------A---AC---A--T-TTT----GTT---T-A---------A-G---A.................................................................................--A--C--- 1266
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAGGAAATCCA-A-T-A-GA----A---------T--GCC---A----TTT-T---T----T-AA--------A-GG---.................................................................................--A--C--- 1471
SAB.SN.x.SAB1 CTCTGAACCCA-A-A----A----A---------A--GCCT--T---CTG--T---TT---T-A-----------G-C-A.................................................................................-----C--- 2336
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ........-G-CCAA-C--A----GG--------G--G-----A----GT--T--GC-A--T-A---A-----A-GGC--.................................................................................--------- 1402
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ........-GC-AA--C-GA--C-GG--C------------------T----G--GC-G--T-AA--A--C--A-G-C--.................................................................................-----C--- 1390
SMM.SL.92.SL92B GGAATAAGCCT--CA-C-G------T--C-----A--GAC---A---T-T--G---C-G-----A--T--C--A-GG---.................................................................................--A--C--- 1749
SMM.US.06.FTq ........C-T-CA--A-----C-GG--------A--G--G--A---T-T--A-A-C-A-----A----------G-C-A.................................................................................-----C--- 1579
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ........-G--CAA-C-------GG--------A--G--G--A---T-T--A---C-A--------------A-G-C--.................................................................................-----C--- 2299
SMM.US.86.CFU212 ........-GA-CA--C--A----GG--------A-----T--A-----T--A---C-G--T-AA--T--A--A-G-C-R.................................................................................-----C--- 1555
SMM.US.x.H9 ........-----AA--W------RG--C---R-A--G-----A---T-T--A---C-A-T---A--------A-G-C-R.................................................................................-----C--- 1782
SUN.GA.98.L14 GACCTAGG---CCCA-G-CT-----T--------T---CC---A--TCT---A-ATC-G-----A-AG--A-A----GGA........................................................................CCACCCGGCTC---C--- 2331
SYK.KE.x.KE51 ..AGGAGAGG-CCAACA-GA--C--T--------GC-GTT---A--TCTTCAA-A-G-C---CCTAGG--A-AA--GCTT.................................................................................AAG--C-TT 1742
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .....AGATCA--GA----A--C-A---------GC--ATT-------TGCAA-A-G-C----AAAAG--ACTT---GCT.................................................................................AAA--C-TT 2102
TAL.CM.00.266 ACCCCCCAGG-CAGA---G-----AT--C-----A---TTT--C--T-T---A-AG--C---CC------GCC--G-C--AAGGTG..................................................................CCGCCAGGCACT--C-AT 1973
TAL.CM.01.8023 CTCCCCCAGGACAAA-C-GA----AT-----------GTTT-----T-TT--A-A---C--TCC---T---CA---GCCACGGGGG..................................................................CCTCCGGGGA------TC 1468
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GAGGCAGAGGCCCACCCCGC--C-----A-----AC--ATT-----T-T-CAA-A-G----TCCAAGAG-AG-ACC---C.................................................................................AAA--CCTA 2173
VER.KE.x.AGM155 .....AGACCCCCGCCA-------A---C-----A---TTT--C----TGCAG--GC-G--TCCT-AG--A--A----TA.................................................................................AAA---CTT 2196
VER.ZA.10.VSAC4004 .....GGACCACCA...-GA--C--T--------A---TTT--A---TTGCAG--------TCCA-AA--A--A--G-GC.................................................................................AAG----TC 1706
VER.ZA.10.VSAG1003 .....AGACC-TCC-CA--A-----T--------A-GGTTT--A--TCTGCAA-----C---CCA-AA--C--A----TA.................................................................................AAG--CCTT 1699
VER.ZA.10.VSAM0022 .....AAACCA---...-G---C--T-----C--A---TTT-----T-TCCAA-AG-----T-CA-AA--A------CTT.................................................................................A-A---CTA 1703
WRC.CI.98.98CI04 .....AAAGGACCAA---GA--------------AC-GATT-----T-TG--A-A-G-C--TCCCAAG--A-A----CCAGTCCCCTTGAGA......................................................AGAGGACAGGGACCCACT--C--- 2271
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .....AGAGGACC-C-A-GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G----T-A-AAA--A-AA-GGTCTCCTCAGCAAAGG............................................................GGACCTCCCAC---C--- 1209
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start Gag p1 end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

H1B.FR.83.HXB2 AAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT...........................GAGAGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTCCTACAAGGGAAGGCC.........AGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.........AGAGCCAAC 2156
Gag _K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__G__R__P__.__.__.__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__E__P__T
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__G__K__A__.__.__.__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__R__A__N_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----C--G--A--------------------C--C---...........................--------------------------A--T---------A-------G-----.........-----------C------------.........--------- 1605
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------------C-----C...........................-------------------------GAC-T---------A-------------.........---------C--------------.........--------- 1527
H1F1.BE.93.VI850 ----------GA--------------------C--C---...........................--A-----------------------A--T---------A-------G-----.........C--A-----C--------------.........--------- 1493
H1O.BE.87.ANT70 ---------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G-----.........ACCAGC......-CA 2217
H1O.CM.91.MVP5180 ---------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........ACAAGT......GT- 2191
H1O.CM.98.98CMA105 ---------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........ACAAGT......GCA 1648
H1O.CM.98.98CMABB197 ---------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGGC-CG-----.........---C----A-G-G----AACA-GTGCCCCCAGC......--- 1605
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A--------------ATA-------C-GGGGGGCACG-----.........---C----A-GCG-----.........ACAAGT......GT- 2215
H1O.US.99.99USTWLA ---------C-------T-----------G-----C-GGAAT........................-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGGC-AG-----.........---C------A-G----AGCA-ATGCCCCCTCC......-G- 1645
H1N.CM.02.DJO0131 --------GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---A--G--A--.........---C--C--C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C-- 1656
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---A--G--A--.........------C--C-CC----CAGC-A-AAGGAA...------C-- 1646
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------GC----------T----------------AAAAT.....................GAA-GA------------------------GG----T--C---T---A--G--A--.........------C----CC----CA-C-A-AAGGAA...------C-- 1645
H1N.CM.95.YBF30 --G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA-------------------------G----T--C---T---A--G--A--.........---A--C--C-CC----CA-C-A-AAGGAA...------C-- 1735
H1P.CM.06.U14788 --G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A------------------------C-GGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-G-A----AACA-GT.........-C-A--G-- 1636
CPZ.CD.06.BF1167 --G------C-------T--T--GC----G--C--C--A.....................CAGTCAA-A--TGGA-TA--------------ACG-ACC--C-GG-GGGG-T-C--A--.........---A------G-G----ATCAGAGTCAGACTCAGA-T-AGGA 2264
CPZ.CD.90.ANT -G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACA..................AATACAG--A-A-TA--------------ACCGACC--CA-G-GGTG---GT-CAGACC......------C---G-G----AGGAGGAAGTAGT...G-------- 1604
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------GC----G-----------------C---T-A...........................-G------A-TA---------------GG----------CG--GC--G-----.........---C--C---G-A----A---GA-.........--------- 1739
CPZ.CM.05.LB715 ---------C-----------AG----C-G-------AACTAAGC...........................A---T---------------A---------CT-A---GC--G-----.........------C----C------------.........--------- 2162
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------C-A--G--G--T--G--A-----------AGCT.....................GGA--C-----------------------AGGT---T--C-G-GG-GC--GG-AT-.........-AA--GACCAGGGA-CTT-CTG-AGGGCAGGAAG--A--C-- 1730
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------GC-A--G-----T--------G--C--C-GAAGT.....................GGA--A--G-----G---------------G--------CT--C---A--G-----.........---A-----C-CC----CA-C-A-AAGGAA...--------- 1716
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------GC----------T-GG---C---------ACATG........................-G--AG...-T---------------AC------------C-C----------.........---A--C----C------------.........------C-- 1702
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --G-----GC-A-----G--T--G----G-A----C--AAAT........................--A-----------------------AC-----------AG------------.........---------C-------AG-----.........---A----- 1693
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------GC-A------------CA----A-C--CC-CGAT........................AT-CA--G---G--------------A---------C--CG---A--G-----.........---------C--C----AG-----AGAACCACC---A----G 1707
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--------A--------T--G-----G--C--CCAAAAT.....................GAA-GA-------TG------------GG-GG----------CGG-GC--G-----.........------C----CC--A--G-AGGT.........G--A----- 1540
CPZ.TZ.00.TAN1 -GG------C-A--G-----T--------G--C--C--CACCAGAAAC...............AACAGC-CTGG--TA--------------ACG-ACC--C-TG-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----A--CC--............AGAG-A 1809
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GG------C----G-----T-----------C--C--A...............GCCAGAACTAACA-T-CTGG--T---------------ACG-ACC--C-T......-T-GG--TGCAGACCAGGGAATTT-G-G-AAA-C-A-CC-GAGAAGGAGAAGCCC-AGGA 1824
CPZ.TZ.09.UG38 -GG-----TC----------T--G--------C--C--AGGAAGA...............CCCAACA-TTC-GG--TA--------------ACG-ACC--C-TA-GGGG-T-C--A--.........----------G-G----A--CC--.........----AAGGA 1801
CPZ.US.85.US_Marilyn --G-----GC----------T-----------C--C--AGCAGGA.....................A-C-----------------------ACAT---T-CC-......ATCGT--AGCGGGGGATC-AA--GACCAGGGA-CTT-CTGGAAAACAGGAAG-----C-- 2222
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.................. 1627
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.........GC-A----- 1717
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------GC-A--G--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.........GC-A----- 1716
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---------C-------T-------------------AA........................TCA-G---------W------------------------C-TGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-R-A----A.........GCAAGT-C-A----- 1513
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------C----G--T--T--------------C-AA........................AAT-GA--G-----A---------------TA-------CTGGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A.........GCAAGC-C-A--GT- 1638
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---------C-A--G--T--T--G--------C--C-AA........................ATA-GA-A------A--------------A---------C-GGGGGGCAAG-----.........---C----A-G-G----A.........GCAAGTGC------- 1512

Gag p8 Nucleocapsid end Gag p1 Spacer start Gag p1 spacer end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 -----------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------GGG---------CCTTGGTCCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GCTCA..................... 2404
Pol _F__F__R__P__W__S__M__G__.__.__K__E__A__.__.__.__P__Q__F__P__H__G__S__.__.__.__.__.__.__._
Gag _K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__R__Q__A__G__F__L__G__L__G__P__W__G__.__.__K__K__P__.__.__.__R__N__F__P__M__A__Q__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN --G-----C---CC-------ATC---GC-A-C--CC-G...........................--A--------AGG----------TT-GG-CCA-GGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGT--C-CA..................... 2448
H2A.PT.x.ALI --------C---CC------T-TT---GC-A-C--CC-A...........................--A---------GG----------CTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGTA-C-C-..................... 2441
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --------C----C-------ATC---GC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TT-GG-CCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C-----C-C-GT-GC-CA..................... 1893
H2B.CI.x.EHO ---------C--C--------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TTCGG-CCCTGGGG......AAAG-A---.........TC-C-----C-CCGTCCAGGC..................... 2419
H2B.GH.86.D205_ALT -----------AAC-------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TTAGGACCCTGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..................... 2421
H2G.CI.92.Abt96 --G-----G---CC---C---ATT---GCCA-A---C-A...........................-----------AGG----------TTTGGACCTTGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..................... 1826
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --G-----C---CC-------ATC---GCGA-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..................... 1931
H2U.FR.96.12034 -------A----CC-------A-C---GCTAGC--CC-A...........................--A-CCA---TGGG----------CTTGG-CCTTGGGA......AAA--A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA..................... 1939
ASC.UG.10.RT03 --G-----C-GA--G--C--TATGGCA-G-C-G---CGAGCCTCA............GAAGGTGCAC--G--GGA--A---------------GCT-TTTTAGA......CAAGCAT-TGGGGCCCAGGAA-GGCCCCAGGA-CTT........................ 1523
ASC.UG.10.RT08 --G-----C-GA--G--C--TATGGCA-G-C-G---CGAGCCTCT............GACAGTGCAC--G--GGA--A---------------GCT-TTTTAGA......CAAGCAT-TGGGGCCCAGGAA-GGCCCCAGGA-CTT........................ 1538
ASC.UG.10.RT11 --G-----C-GA--G--C--TATGGCA-G-C-G---CGAGCCTCT............GAAGGTGCAC--G--GGA--A---------------GCT-TTTTAGA......CAAGCAC-TGGGGCCCAGGAA-GGCCCCAGGA-CTT........................ 1523
COL.CM.x.CGU1 -CC--CAATC-----------ATGCAA-G-------C-C...........................A-C-AG-----A------------GCA-C-A--GGGGT......--AGCTA-AGAC...............AGCCATCTT-CCC--.................. 1964
COL.UG.10.BWC01 GG------CC-ACT---G---ATTCAACG---C--CCAA...........................A-C-AG-----A------------GCAGG-A--GGGAT......A-ACCT--A.........GACCGCAA-CT---CCCCAGC..................... 1760
COL.UG.10.BWC07 GG-------C-ACTT------ATCCAAGC-ACC--CC--...........................A-T-AG----TG-------------CACCAG--GGGAT......--ACCTA-A.........GACAGC-G-CT-C-CCCCA-A..................... 1988
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ------CA-C--AC---G---ATGGCA---A-C--CC-A...............AAAGCAGCTCCTC--TC-A--AA---------------AC-TCCCTGGGG......-A-G--AG-CCC...CAGGAATTTCA-AGAG---CAACAC-A...GACATGG-GCAT-GG 2125
DEB.CM.99.CM40 --------GC-------C---ATTGCA---A-----GGA........................CAGACTCCGAG---A--------------T-CTCCCTGGG-......CTCC---AGACC...CAGGAACTT-C-AGAAGGA-TTG-......GAAGTA...CATCC- 1947
DEB.CM.99.CM5 --------T-----G--C---AT-GCA--GA-C---GGA........................CAA-TACC-AG---A--------------TGCTCCCTGGG-......CTCCC--AGACC...CAGGAATTT---GGAAGG--TTG-......GAAATA...CATCC- 1941
DRL.DE.11.D3 -G-------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C..............................CCA-A-----TG--------------T-CTCCCTGGGG......CA-CG--AAACC...CAGGAATTT-CC--AGGCCTC........................ 1573
DRL.DE.11.D4 -GG------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C..............................CCA-A-----TG--------------T-CTCCCTGGGG......CA-CG--AAACC...CAGGAATTT-CC--AGGCCTC........................ 1574
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --G--C--C--AATT--C--TATGGCA-----C--C-AG...........................A-TG-------A------------T-TGG-CATTGGGGAGGAGC-AA-CCAAGAAATTTTGTGCAAT-CAGAGGAG-C-CAGTTGGTCT............... 2266
GSN.CM.99.CN166 --------C-GA-C---G---TTT-GC---CCA----GA...............ACAGGGACACCAATC-AGG--CT-T---------ACCTTGG-C--GGGCG......CC-CC-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTTC-TGCTGCC...-ACAG-CC- 1854
GSN.CM.99.CN71 --------C----C-------TT-GCT-GGC-A--C-AAACA...............GGAACACCA-CC-AGG--CT-----------ACCTTGG-C--GGGCG.........-C-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTCC-TGCTGCC...-TCAG-CC- 1854
LST.CD.88.SIVlhoest485 --C-----T-GCA---A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TC-----------CT-TGGACCCTGGAG......-AATG-T--TCC......---A--C----C-TT--TGG-GGGGAA......T-CAGG-GT 1376
LST.CD.88.SIVlhoest524 --C-----TGCTA---AC---AG----GCCC-G--CC-AAAACCA.....................A--G-GA---TG------------T-TGGTCCCTGGAG......-AATG-A--TTC......---C--C----CAATC-TGG--GGGGC......T-CAGG-GT 1370
LST.KE.x.lho7 --C-----C-GTA---AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-A.....................AAACCAA-AG--A---TG-----------AT-TGGTCCCTGGAG...--GCAA-CCT--AGG......CAATT--CC---A-T-G-AG--G-.........T-CAGGG-G 2460
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -----------AAT-------ATGGCC--G--C--C-AA..............................G------T-------------T-TGG-C-ATGGAT......---T-C-AAGCCGAGAAATTTTCTCGCCGCCACTCCTG-GGAGGAACC......C-GGC- 2319
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--...............AAGCCAGCTCAGC--CAGAG--T-------------T-TGG-CCTTGGGG......TCCCTCCAAACC......G-------A--C.............................. 1792
MND-2.CM.98.CM16 --G------G-TCT-------AT-----G-A----CC-A..............................-AGAT--TG--------------T-C-CCCTGGGG......CA-TG-CAAACC......CA----C--C-C.....................G-C-ATGC- 2106
MND-2.GA.x.M14 --G-----GG-CAC------TATG----G-A-C--CC-A..............................-A-AT--TG--------------TGCTCCCTGGGG......CA-TG-CAAGCC......CA----C----C.....................T-CCATGC- 2030
MND-2.x.x.5440 --G------G-TCC------T-T-----GGA-C--C..............................CCA-AGAT--TG--------------T-C-CCCTGGGG......CA-TG-CAAGCC......CA----C--C-C.....................T-CCATGC- 1663
MNE.US.x.MNE027 ---------C-AATG--C--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------AGG---------CTTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GC-CA..................... 1884
MON.CM.99.L1_99CML1 --T-----CC-ACCG-------TCGCC-----C--CC-GCAGCCCCCC............AAACAAA-C-A-GG--TG--------------TCCT-TCGG-C-......CAAG-A-GGGCC......-A----C--C-C--TC-C-TCTGTGCAGCC...CAGCG--C- 1841
MUS-1.CM.01.CM1239 ----------G---G------TTGGCA---C-G--C-GG..................TCTGAAGGT-CC-A-TC----------------G-TCCTCTTGGCCT...-C--A-----AGGCC......-A----C--C-CC----C-TCG-TTTTACC...-AC-G-CC- 1839
MUS-2.CM.01.CM1246 --G-----T------------TTGGCC-G-C-G--CCGA...............ACCGACACAGGCA-A--CGCT-TG---------------GATCTCGGC-T...-CG-TCTC--AAGCC......GA----C--C-CAGTT-CATCG-TCATGCC...TAC-G--C- 1932
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --G--C--C-GA--G-----TATGGC---GC-A--C-AC.....................ACATCAACTG-CAG--TG--------------TCCT-TTGG-C-...-C--AA----GGACC......-A----C--C-CAGTC-C-CAGTTGGTGCC.........G-- 1406
OLC.CI.97.97CI12 --G-----G--ACC---C---AT-GCA---A----C-GG.........GTGGGAGGACAACAACAAC----CA---TG--------------ATGGA--GGAGG...G--A-C-GA---TCCCCTCAACAT-C-ACAGAGGACAGAG-TGGACATCTT...TCCCT-TG- 2036
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G------G----G-AT---ATCC-T--G-----CC--..............................-AG----TA--------------TGCTCCCTGGAA......-CAGG--AAACC......GA---------C-TTA-C-TCCGTGACACCCTCT-CT---GG 1394
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G------G-T--G-AT--T-TT-----G--------C..............................-AG----T------------A-GTGCGCCCTGGAG......TC-GG--AAACC......GA----C----CGTT--CTTCCTTGACTCCCTCT-CT---GG 1394
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---------TCCCC--AC--T-TCT-------C--C--A..............................-AG--AATA-------------GAC--CCCTGGGG......TCAGG--AAGCC......GA----C----C-TT--CTTCCTTGACTCCCTCT-CT---GG 1599
SAB.SN.x.SAB1 --------C-GCCC--AC--T--G------------CAA..............................-A-----T-------------TTTGG-CCCTGGGG......CA--G--AAACC...CAGGAATTTCCC---GACCTC--TCAGACCAAC...--CT--CC- 2464
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --------C--ATC---C--TGTT---GCTA-A---C-A...........................--A---------GG---------ATTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA--TCCAGCAGGGGCT-A--C- 1530
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------T--AATG------ATC---GCCA-A--CC-A...........................--A---------GG---------ATTTGGTCCTTGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA-ATGCCTCAGGGCCT-A-... 1515
SMM.SL.92.SL92B --------GG-A-------GTATTCA-GCCA-C--CC-A...........................A-CCAGA----GGG---------CCTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT-CAG-C......AACATC-TT-A-... 1868
SMM.US.06.FTq -----------AATG--C--TATC---GCTA-A---C-A...........................----------TGGG---------CTTTGGTCCATGGGG......AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CAGATGCCTCAGGGGCTTA-... 1704
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GGG--C-----AACG--T--TGTT---GCCA-A--CC--...........................--A--------GGG----------CTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C--C--C-CCAT-GC-CAGATGCCTCAGGGGCTAAT... 2424
SMM.US.86.CFU212 -----------AATG--C---GTC---GCTA-A--C--A...........................--A--------AGG---------RTTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GC-CA-GTACATCAGGGGCT-A-... 1680
SMM.US.x.H9 --G--------A-C---C--TGTT---GCTA-A--CC-C...........................--A--------GGG----------CTTGG-CCATGGGG......AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GC-CAGATGCCTCAGGGGCT-A-... 1907
SUN.GA.98.L14 ------------ATG-----TA--CAAGCTC-A--CC-A........................CAA-GA-A-----TG------------T-TGG-CCCTGGAA......CA-GG----GCC......------C----CAGTC-TGCCTT-TGCTCC...GCC...... 2456
SYK.KE.x.KE51 --C------GGAACG------AT-GCA-GGC-G----GACAACCAAGAAAAGGACAAGGCAACCCTCCTCC------C--------------AGGG---GGGAA......CA-G-AA--CCC......--CA-------C-GT--TG--GGAGACACC...-ACAG-CC- 1897
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T--------AAC--------T-GCA-GG-CC----GGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCCA-TTGC---------------------AGGA---GGGGT...-TCCA-G-----CCCAGCCAACTTCCCAG-GAGGAGCGAGCC-T-TGCTCC.........CC- 2260
TAL.CM.00.266 --G-----C--ACC---C---AT-GCA---C-A--CT-C...........................TCAGC------C---------------TCT-TTTTAGG......-AA--TC--ACC......G-TC-GAGGA-CGAG--ATTTT--.................. 2086
TAL.CM.01.8023 --G--C--GC--ATG-------GTGCCGC-C-G--C-GA...........................C--CC------A---------------GCT-TTTTAGG......-AAG-TC--CCC......G-TC--GGGA-CGAG--A-TTC--AGTGGT...GC-A--C-- 1596
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --------G---CC-------TT-GCA--------CCGC...........................AGTG-------C-------------GA--GCCAA-C-G......-----CAAAGCCGCGCAATTTTTTAGAG-AAGGCG-AGCCGTTCCGACGGCTCCC--G-T 2310
VER.KE.x.AGM155 ------------CC---G---TT-GCA-----C--C-GG..............................G------TG------------T-TGG-C--TGGAT......---G-CAAAACC...AAG-AATTT-CCCGCAGCC-CTCTTGGGGCGGA...-CCAAGTG- 2324
VER.ZA.10.VSAC4004 -----C--C--AAC---C---ATGGCA--------C-GG..............................G------TG------------T-TGG-C--TGGAT......------CAAACC...GAG-AATTT-C-CGCCGCC-CAGCTGGGGAGGA............ 1825
VER.ZA.10.VSAG1003 ------------CC------TATGGCA-----C--C-GG..............................G-G----TA------------T-TGG-A--TGGAT......---G--CAAGCC...GAGGAACTTCC-CGCAGCC-CTCCGGGGGAGGA............ 1818
VER.ZA.10.VSAM0022 --------C--ACC---C---ATGGCA-----C--C-GG..............................G------TG------------T-TGGAC--TGGG-......---G--CAAACC...GAG-AATTT-C-CGCCGCC-CTCCTGGGGAGGA............ 1822
WRC.CI.98.98CI04 GG-------G-AATT-----TGTGCAA-G-A-C--CC-A.....................AAAAGTAGA--G---AT---------------TGGGA-AGGGCA......-ATGCCCT-AAACAATTACCCAGT-CAAAAGGT---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC- 2411
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GG----------ACC--C---ATCCA----A-C--CC-A.....................GAAACAAGA--G----TA--------------TGG-C-AGG.........-CAG-----.........CTCC--CAA-TA--CAGTTCA..................... 1319
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H1B.FR.83.HXB2 AGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGAGACAAC................................................................................................AACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGATAG 2227
Gag __A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__
Pol _S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__R
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------C---A-T---TG--ATG----A-A---T...................................................................................................G--CT-----GC---A-----...--T--A-- 1673
H1C.ET.86.ETH2220 ------------GAGTCT-AGACCAGAGCCAAC--CCC--C-ACC.....................................................................AGAGAGCTTCAGGTTCGAGGAAGC---A--TT---C---------...--T--A-- 1625
H1F1.BE.93.VI850 -----------C----------G---TCA-A-AG----T---...................................................................................................C---T---C---------...--A--A-- 1561
H1O.BE.87.ANT70 CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAA-T-AAG-G..............................................................................ACAGGAGAATCAGGAACA........................-A-AGG-GGCCCGA 2285
H1O.CM.91.MVP5180 CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA-G-A-T-AAG--...............................................................ACAAGAGAATCA...GAGTCAGAAGGGGGATCA........................---AGA........ 2263
H1O.CM.98.98CMA105 CC--T--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAAACAAAG-G..............................................................................ACAGGAGAGTCAGGAACA........................-A-GGG-AGTCCGA 1716
H1O.CM.98.98CMABB197 CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAAAT-AAG-G..............................................................................ACAGGAGAATCGGGAACA........................-A-......CCCGA 1667
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CC-AT--G-CCC-CC--TGACGGA-GAAAT-AAG-G..............................................................................ACAAGAGAATCAGGAACA........................-A-GGA-GACCAGA 2283
H1O.US.99.99USTWLA CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA-GTA-T-AAR-G.....................................................................GCARGA...RAATCAGAATCAGGGGGA........................---......CTCGA 1713
H1N.CM.02.DJO0131 ------G---CT-----AT-ATG-----CA--AG--.................................................................................GAGGAGCACACA............GGGGAAGG---G------GAA...C-C-- 1730
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------G---CT------T-ATG-----CA--AG--.................................................................................GGGGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C-- 1729
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------G---CT------T-ATG-----CA--AG--.................................................................................GAGGAGCACACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG----C-----GAA...--C-- 1728
H1N.CM.95.YBF30 ------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--....................................................................................GAAGAGCACACAGGGGAAGGAGATG-AGG----C-----GAG...--C-- 1818
H1P.CM.06.U14788 ---------TAT............................................................................................................GGAGGAGGAGGAGATGACTCAGAA-AAG----R-G----AAA-GA-GAC- 1698
CPZ.CD.06.BF1167 -CAGAGT-AGAC-C--GAGAAACTAGTG-A-AA--C................................................AGAACCCTCAGCTCCTCC......................................................AAT...-GA-GAG- 2329
CPZ.CD.90.ANT ---T-----CAT-----T--A......-CA--AG---CA..............................................................................CAAGAGGACTCAGAAGGGTCTC-AGGGGGAGG--G-A-T.............. 1676
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----------C------T-ATG---ACCAA-AGA-.........................................................................................................GGAGAAGA-CC-AG----ACA-GAAGAG- 1804
CPZ.CM.05.LB715 ----------ATG--------TG---T-CAACC-A-..........................................................................................GACAGCTCAGAA--TGGAAGTGA--G--G----ACA-A-AGAG- 2242
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-----CAT------T--TG---A-CA.......................................................................................GGAAACAACAGTGAACAAACAGGGAGAAAAGA-AG--AT---GGT-GA--A-- 1813
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------T---AT------T-ATG---A-CA..........................................................................................GGAGGAGAAGACCACACAGGGGA-AGAGAG-G-AG-AA-GGA-AA--C-- 1796
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------G---AT---------TG---T-CA-CC-A-.............................................................................................AACCACCCAG-AA-AGGAGG-C-G-G-A--GGACAA--C-- 1779
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---T------AT----------G---TCA---AG--.............................................................................................GGAACCTGCCCAGAAGGAGG-AGT-A--AGCGA-GA--C-- 1770
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T---------AT------T--TG---T-CA--A.......................................................................................TCAGAAAATAGATTCTCTG-AA-AGRAGGTC-G-A-C--GGAR-A--C-- 1790
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---T-----TCC-----C----G---A--CA-AGC-----CA..........................................................................................GACAGG--AGAGT-AGA--GG-G----GAGTA-A-C-- 1620
CPZ.TZ.00.TAN1 --GGAA..................................................................................................................GGCTCAGGAGCAGGAGAC-G-A-AGA-A-CAGT-GT-CCAACTG-CCC-C 1865
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GCAAGAGGG--TGC---CAG-GCCTA---CCCCTCC....................................................................................................................................-A 1862
CPZ.TZ.09.UG38 GAAGAAT-AG---C---CACCAGT-GAGCCATC--CCC--CT..............................................................................................................................GA 1845
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T------AT----GAT---G---A-CAA-A-------GT......................................................................................................GA-A---G--A-AC-GGGAAA-GA-A 2290
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................................................................................................................GCAACCAACAGCCCCACC--TGGAGGAGG-AG--A----AAC-AG--A-C 1677
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------AT........................................................................................................................GGAGGAGGGAGAAAAGG---T-AG-A-ACCAGAA-AG- 1767
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----------AT........................................................................................................................GGAGGAGGGAGAGAAAG-A-T-AG-A-ACCAGA--AG- 1766
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---------TAT......................................................................................................GGAGGAGGAGGAGATGACCCAGAG......-AAA------G----ACA-GA-GACA 1575
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----------AT......................................................................................................GGAGGAAGTGATGAAAGGAAAGGA...............-A-TC-GGAT-AAGGG- 1691
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---------CAT......................................................................................................GGAGGAGGAGGAAGTGACCCAGAG............C-GA---A-GGAAGG-CCGA 1568
MAC.US.x.239 --TG-AT-AG-GGCT--TGCCA-CTG--CCCCC...................................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGAAAAG----GAG-AAGCAGAGA--AGC 2523
Pol _S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A
Gag __V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__
H2A.DE.x.BEN ------T-AG-GGCT--TACCA-CAG-ACCTCCG-CAGA......TCCAGCAGCGGAACTGTTGGAGAGATATATGCAGCAAGGGAGAAAGCAGAGGGAGCAGAGGGAGAGACCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTGCTG-A--TCG-......-C-GAGAGA--C-C 2606
H2A.PT.x.ALI --TT--G-AG-G-TTA-CACCA-CAG-ACCCCC--CAGA......GCCAGCAGCGGACCTGCTGGAGCAGTATATGCAGCAGGGGAGAAAGCAAAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTT-CTG-A--TCG-......-C-GGGAGA--C-C 2599
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AT---G-AG-GGCT--CACCA-CAG-ACCCCCGATAGA......CCCAGTAGAGGACCTACTAGAGAAGTACATGCAGCAAGGGAAAAGGCAGAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATACAAAGAAGTGACAGAGGACTTCCTG-AG-TCG-......-A-ACAAGA--C-C 2051
H2B.CI.x.EHO -C---A...G-GGATAGTGCCATCTG-GCCCCCGAT--ACC-...AGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCTGCAGATCCAGCAGAGGAGATGCTAAAGAACTACATGCAACTAGGGAAG-AG-AGAAGG-......-A-CAGAGA--G-C 2577
H2B.GH.86.D205_ALT --TG--T-AG-G--T--CACCATCTG-ACCCCCGAT--ACC-...AGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCTGCAGATCCAGCAGTGGAGATGCTGAAAAGTTACATGCAGATGGGGAG-CAA-AGAGAG-......-AGCCGAGA--G-C 2582
H2G.CI.92.Abt96 --T---T-AG-GTCT--CTCCATCAG-ACCACC...................................................GATGGACCCAGCAGTAGACCTACTGAAGAATTACATGCARCTGGGGAGGAAGCA--AGGA............-C-GAGAAAC-A-C 1933
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GAT---T-AG-GGTT--CACCA-CAG-GCC...................................................CCCAGCAGACCCAGCAGTGGATCTGCTGAAGAACTACATGCAGATGGGCAGGAAACA--AGGA............-AGCAG-GAA-G-C 2038
H2U.FR.96.12034 --T---G-AG-G-CT--C-CCA-CAG-CCC...............TCCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCAGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTAAAGAGCTACATGCAACAGGGCAAG-AA-AAAAGG-......-A-CAGAGA--G-C 2088
ASC.UG.10.RT03 ......................................................CCCAGTAGTACAGCCATCAGCTCCACCTTTGACTCTGCAGGCAGACACTTTTCAGGAGGAGAACTTAGGCCCAGCTGTAGGGAT-CAAAAGATC-C......A--AGG........ 1625
ASC.UG.10.RT08 ......................................................CCCAGTAGTACAGCCATCAGCTCCACCTTTGACTCTGCAGGCAGACACTTTTCAGGAGGAGAACCTAGGCCCAGCTGTAGGGAT-CAGAAGA-C-C......A--AGACAAC-AT- 1648
ASC.UG.10.RT11 ......................................................CCCAGTAGTACAGCCATCAGCTCCACCTCTGACTCTGCAGGCAGACACTTTTCAGGAGGAGAACTTAGGCCCAGCTGTAGGGAC-CAGAAGA-C-C......A--AGG-AAC-AT- 1633
COL.CM.x.CGU1 ...GAAGATGAGCA-AGA-C-GCCAC-CA-............................................................................................................................................ 1991
COL.UG.10.BWC01 -ATGAGCAAGATGC---AGCAGGA-GGAC-............................................................................................................................................ 1790
COL.UG.10.BWC07 GATGAGT-AGAGGA--GAACC-TCCAAG--............................................................................................................................................ 2018
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAAGTACAT-CCG---G-AGGGGACGAGAT....................................................................................CTTCTCCTCTTCCAGGGTACCGGA-CAGAAA--......C---C-GCA-GA-GAGA 2205
DEB.CM.99.CM40 G-AGAGCA---C---TCAGG-ATAC--GAC....................................................................................TACCAGGGTACCAGTACAGGGGCAGGAGAA-AAC-CCC--AG---GGAAA-A-CGA 2033
DEB.CM.99.CM5 --AGAGCA---C---TCAGG-TTAT--AAC....................................................................................AACCAGGGTACCTGTGCAAGGGGA--GGAATG---CCC--G----CACAA---CCA 2027
DRL.DE.11.D3 .............................................GCTGACCCCATCAGCTCCTCCATTGCCAGGATACCTCCAGGAGGATCCGGCCGAGAGGATGCTCCAAAAGTACATGGAGCAGGGAGCTCAGCAG-AGAGA-AA----G...AC-ACAA-A-CAGA 1695
DRL.DE.11.D4 .............................................GCTGACCCCATCAGCTCCTCCAATGCCAGGATTCCTCCAGGAGGATCCGGCCGAGAGGATGCTCCAAAAGTACATGGAGCAGGGAGCCCAGCAG-AGAGA-AA----G...AC-GCAA-A-CAGA 1696
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................--A-CCA---G-CCCCCC..................AATGGAAACAGCTTACGATCCAGCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGCCTGAGAGAGGAGAG............A--ACA-A-A-GGA 2376
GSN.CM.99.CN166 G--GGA...G--G--AGAACC-CA-CA................................................................................................GCTCAATCTCTCGAC-C-AGTAGGGG-ACCC---AGCAA-GGACAGA 1925
GSN.CM.99.CN71 G--GGA...G--G-T-GAACC-CA-CA................................................................................................GCTCAACCTGTCTCCGC-GGTGGGGG--CCC---A-CAA-GA-CAGA 1925
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...AGT----TC--CTCC-CC...................................................AATGGAAAGGAACTCAACAAAAGCAGAGAGAGCCTTAGAAACATACAGGAACCTCGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-A-CAG- 1477
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...GATT--TTC--C-CCACC................................................CATGGAGAAAGTGCCTCCAACAAGAGCAGAGAGGGCAATAGAGACATACAGGAACCTAGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-AACA-- 1474
LST.KE.x.lho7 ...AATT---TC--CTCC-CC...................................................AATGGAGAGTGCTCCAACAAAAGCAGAGAGAGCACTGGAGACTTACAGGACTTTAGGACAACAGCTG-AAAG............-C-GCA--A-CA-- 2564
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CAGTG-C--TCC...ATCGACGGC......................................................CTACGACCCTGCAAAGAAGCTCCTACAACAATATGCAGAGAAGGGAAAACGATTGAGGGAGCAAGA............-A-GAGA--ACC-C 2420
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................................................GGCACAAGAGGTGACTCCAACAGCTCCACCATTAGAGGAGAAACCTCTGCAGAAAACTCTGAGCACTTATCAGAAATTAGGGAGAGGGCT...............CAGGCA-AA---GA 1896
MND-2.CM.98.CM16 -TTGA-C---AC...-GC-CC....................................TCCAATGCCAGGGATGGAAGACCCAGCAGAGAGAATGCTGTTAGATTACATGAAGAAAGGGCAACAGCAGAAAGCGGAAAGC-A...............AC-GGAAAA--A-- 2222
MND-2.GA.x.M14 -CTGA-C---TC--CACC-CC.......................................GATGCCAGGGATGGAGGATCCAGCAGAGAAGATGTTATTAGACTATATGAGAAAGGGGCAACAACAGAGGGCAGCAAAGGAGA-............CA-GCA-GA--AG- 2149
MND-2.x.x.5440 -TTGA-C---TC--CACC-CC.......................................GATGCCAGGGTTGGAAGACCCGGCAGAAAAGATGCTGTTAGACTATATGAAGAAAGGGCAACAACAGAGGGCAGCAGC-GGAG-............CC-GAAAGA-GA-A 1782
MNE.US.x.MNE027 -ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC...................................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAAAACTACATGCAGTTGGGCAAACAGCAG-GAGA............AAGCAAAAG--AGC 1991
MON.CM.99.L1_99CML1 GA-T-TG----C..........................................................................................AGGGACTGCGGAGCCAGTCAATCTCAACCAAGAGATTGG-T----.........-A-GAC-GG--CCC 1912
MUS-1.CM.01.CM1239 GC-AGAG-AG--G-GAGA-C-GGTCAA-CTCTCCCC-C--GT..................................................................................................................--GTCCCAA-GAT- 1895
MUS-2.CM.01.CM1246 CC-AGATA---C----CCGG-G-AC-TCTCCCC-CTAGT-GGGCCCAAGGA.........................................................................................................A--GCCA--C-AG- 1997
MUS-3.GA.09.09GabOI81 G----------GGACTG-GGAGCCAGTCAACT-TTC-C-.............................................................................................GAAGGT-GGGGA............-CCGCA-AA-GAGA 1471
OLC.CI.97.97CI12 -C-TA-C-TG--......................................................................................................ACAGATTTTGGAGAAGGGAACAAG..................---AAA-AGAGAGA 2086
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GATGGAT-AGT-C--CCC............................................................TGCGGAAGCCATGTTAAAGAGATACTTGGAGCAGGGGAAAAAGCAGAAGCAGCAAAAGAGGCAGGA............---GAAAAGCCAGC 1492
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-TGGA--AG--.................................CAATCATGCCTCCCAGTACGA.........TCCAGCAGAAGCCATGCTAAGGAAATACCTGGAACAGGGCAGAATGCAGAAACAGCAACAGAGG-AGGA............A--GAA-G-TCAGA 1510
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GATGGAGAGCA-TT-..............................CGACCCTGCAGAAGAGAT...........................GCTAAAGAATTATCTGAGGAGGGCAGGGGAACAAAAGAGACAACAGAGGCAGGA............A--GAGCAA--AGA 1700
SAB.SN.x.SAB1 -ATGGA--GG--TT-C---AGGCC-GAG-AAAATTG-TATG-AGACAGACCTCCGACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGGCAGAAACAGCAGTGGCA...............AA-CCACT--CC-C 2619
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A-GG-G--CCC-AT-GA...........................TCCAGCTGTGGCGGCGCC..................CCCAATGGATCCAGCTGTGGACATGTTGAGGAACTATCTGAAACTAGGTCAGCAACAG-GAGA............-AGGAAAGAA-GGC 1643
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .............................................ACCGACAGCCCCCCC........................AGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTGAAGGACTACATGAAGTTGGGAAGGAAACAG-AAGA............-AGCAGAGA--G-C 1604
SMM.SL.92.SL92B .............................................ACCGTCAGCACCCCC........................AGATCCAGCAGCCCGGATAGTCAA...GGAGTATCTAGAGAAAGCACAGAGGGA--AGA-............AAGGAG-AGC-GGC 1954
SMM.US.06.FTq .............................................GCCAACGGCCCCTCCAGAAGACCTAGC............AAGGGATCCGGCGGAGGATCTCTTGAAGAGGTACATGCAGCAGGGCAGGAAGCAG-GGGA............-AGCAGAGA--G-C 1805
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .............................................ACCAACTGCTCCCCC........................AGAGGATCCAGCTGTGGATCTACTGAAGAATTACATGAAGATGGGCAGAAAGCAG-GGGA............-A-CAGAGA--G-C 2513
SMM.US.86.CFU212 .............................................GCCAACAGCACCCCC........................AGCAGATCCAGCTGTAGAYCTGTTAAAGGAATACATGAAACAGGGCAGGAAACAG-GAGA............-A-CAGAGA--G-C 1769
SMM.US.x.H9 .............................................ACCAACTGCTCCYCC........................AGAGGATCCAGCTGTGGATCTACTGAAGAATTACATGAAGGTGGGCAGAAGGCAG-GGGA............-A-CAGAGA--G-C 1996
SUN.GA.98.L14 ................................................TCTAGAGGATCTGACATTGGGGAACAGAATGACACCACCCCAGTCAAAGGCAGAGAGAGCTCTGGAGACCTACAGACTGTTAGGACAGGGCCTCAG.........AGCAC-GCA-AA--GGA 2569
SYK.KE.x.KE51 -C-AG-GGAG--......T-GGCCA-GGCA-CA-C-----TGGGGAAATTATGCTTCACCCCAACAGAAGCACATAGCAATGGCCACCCCGCTACAGCCACAGTCCTCTCCAAAGACAGTCAAGGACCTCTTGGTCCCTGGGAAA---TC......A--GAA-AAAGA-- 2055
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TCTGGAGGACAT.....................C--AGATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGCACAGATGAGCCAACAAGCACAAGCGAAGGCACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAACAGGGAAGTGCTCT-G--............-A-GGA-AGC-GT- 2397
TAL.CM.00.266 ......-GTG-TGC-ACCA-CGGCAC-GCCAA-...................................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACGTGGACCCCACCAGCC-AGAA...............GCCC-AAGA-A 2184
TAL.CM.01.8023 C--A--G--GAT........................................................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACATGGACCCCTCCGACC-AGGA............T-CCGCAG-ACCCA 1682
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GC-TG-G-AC-G...ATT-CC--C......................................................AGGTTCGCCAGCTGCGGGAGCATACGACCCAGCCAGGAAACTGCTGGAGCAGTATGCCAA--AGGG............A--TCAATT--G-A 2411
VER.KE.x.AGM155 GC----T---CCGA-C-A...................................................CTCTACACCTTACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAAGGGAAACAAATGAGAAATCAGAA-AG.........AA-CCCC--AGCGA 2434
VER.ZA.10.VSAC4004 .....................AGATCGAACCTC............TCCCACTGCTCCCCCTCCACCGACGGC......ATACGACCCTGCCAAGAAGCTCCTCCAGCAATATGCAGATCAAGGGAGACAGCTCAAGGA-CA..................GAG-AGACC-C 1938
VER.ZA.10.VSAG1003 .....................AGT...AAT-AC.........CCCCACAGCTCCCCCTCCACCGACCACAGC......CTACGACCCAGCCAAGAAGCTCCTCCAACAGTACGCAGAGCAGGGGAAGCGACTCAGGGA-CA..................AAG-AG-CCTC 1931
VER.ZA.10.VSAM0022 .....................TG-...GAATT-.........CCCAACGGCACCCCCCCCACCGACCACAGC......CTACGACCCTGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTACGCAGACAGGGGGAGGCAGCTGAGGGAGGA..................GAGAAGACC-C 1935
WRC.CI.98.98CI04 G--...-A--AT-CC-TCTGCTCCTC-AAT-AGG---GATC-AAACAT...........................ACAAGAATTAGAGAAATACCTCCTGAAAGGAGCTCAATTGAAGGAGCAGGCACAGGCAAA.....................AA-GGAAGA--AGA 2530
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........-A--AT--ATGCAG--GTGAATACCTTTGGGC-AGTGGT...............GCCAACAGCACCAGTGGATCCTACCATGCAAGAACTAGAGCAATATCTTCTGAGAGGAGCTCAGATGAAGAGGGA..................-A-AGA-AAAGA-A 1447
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H1B.FR.83.HXB2 ACAAGGA......ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTG............CCAGGAAGATGGA 2379
Gag D__K__E__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol __Q__G__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__.__.__.__.__P__G__R__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---G---......--A-AC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G-TA-----------------------------------C--------C--A-A----............-------A----- 1825
H1C.ET.86.ETH2220 ---G---............AG-C-------------AA-------------------A--T--T--------A--------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-A----............-------A----- 1771
H1F1.BE.93.VI850 --GG---ACTGTA...CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A----............-------A----- 1716
H1O.BE.87.ANT70 -.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A----- 2434
H1O.CM.91.MVP5180 .............G-----C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--A............GA----------- 2408
H1O.CM.98.98CMA105 -.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G--------G------------------ACCA-C--ACAA---............GA---T-A----- 1865
H1O.CM.98.98CMABB197 -.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T-T-GC---AG-T-----C--GT--TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A----- 1816
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -.........CGA---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---............GA-----A----- 2432
H1O.US.99.99USTWLA -.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G--------G------------------AGCA-C--ACAA---............GA-----A----- 1862
H1N.CM.02.DJO0131 -G--CTCTCTATA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--A............GA-----A----- 1885
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--A............GA----------- 1884
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G--CACTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA--------T-----C--------T------------A----------ACAA--A............GA---G------- 1883
H1N.CM.95.YBF30 -G--CTCTCTGTA...CCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--A............GAG----A----- 1973
H1P.CM.06.U14788 -G--A--GTT......---C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---A............GA----------- 1850
CPZ.CD.06.BF1167 TG--TC-TTGGAACAGCA-GGA-GGCTT------G-AA--CA---------G-----AA-GA-GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T-C---CC-T-AG--A............AA----TC---C- 2487
CPZ.CD.90.ANT ................ACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA----............-A-----AC---- 1818
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GG--CAGACTATA...CCC----C------------AA-------------G---------A--C--G---GA----AA------T--TGT-----C--G-----C-----G--T------------A--C----C--TCAA--A............-AG----TT---- 1959
CPZ.CM.05.LB715 -G-----GAGTCTGTACCC-----------------AA--T----------G-----AG--C-----G----A-----A--A--CT----A--G--A--G-----C-----G--------------GC-------GC-AGAA--A............GGG----A----- 2400
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -GCCCCTGTA......CCC--AA-----C-------AA-------------G---------C--GG-G----A----A------G--G-TA--------GC----C--------T-----------GA----TA-TG-ACAA--A............A------------ 1965
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G-GCTCTCTGTA...CCCA--C-------------AA-------------G------A--C-T---G----A-----A--AG--A----A--------TC-------------T------------A----------ACAG---............GA-----A----- 1951
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G--CA-GCTGTA...CCC---C-------------AA--T-----------------A-T-----------AG-C-----CT-CT-G--A-G---A--G-----------G--------------GC-------TT-AGAA--A............GGG-----G---- 1934
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -G--CA-GCTGTA...TCC--AGC------------AA--T-----------------G-T------G---GA----A---A--GT----A-----A--G--------------------C-----GC----------AGAA---............GG---T------- 1925
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G--CAGACTGTA...CCC------GGA--------AA--T-----------------G-T---G--GC--GA-----A--AGTTA----A--G-TA--------C-----G---------------C----G-----AGAA--A............GAG----A----- 1945
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A-----GAG......CCC--TC-ATC---------AA-------------G---------C--C--G---GAG---CA--A------TGT-----C---C----------G--T-----------------TA-T--ACAAC-A............GA---G-A----- 1772
CPZ.TZ.00.TAN1 CACT---GATGACGA--A-AGGCGGGTTC-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG-CCA---A---G-CTGTC-------T--------T-----------C-GT--T--TTGTA-C--C-AA--A............AAG---CAG---- 2023
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TGG--ATGGGCCCCA--A-AGAAGGGTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-A............AA----CAG---- 2020
CPZ.TZ.09.UG38 TGG-ACCACT......-A-GGAAGGGTT--------AA---A---------G-----AA-GA-G--TG-G--AG--CAA--A---G-CTGTC-------T-----C--T-----------C-GC--T--TTGTA-TC-T-AGC-A............AAG---CAG---- 1997
CPZ.US.85.US_Marilyn -GG-...GCC......C-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-T............GA---G-C----- 2439
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CAGGAA-GGAGGA---T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-G---------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ACC---A............GA---T--G---- 1835
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G---- 1916
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AA-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G---- 1915
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -G-----GTT......----------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G-------------A--TA-TTGT------T-------C-----G--T-----C------G----TA----ACC---A............GAR--T------- 1727
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GGG-TC-GGGAGAG--C-----A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GCG--A--C-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--C-T--C--ACAA--A............GA-----A----- 1849
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -GG----ACT......------------C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG----A--------A--TA-TTGT------T-------------G--T-----C------G----TA----ACCA--A............GA------G---G 1720

Pol Protease start Gag p6 end
Gag end

MAC.US.x.239 CTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----TAT--C-G--------G--T------T-TA-TG--AC--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT- 2681
Pol __L__Q__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q__P__V__E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__L__.__.__.__.__G__P__H__Y__
Gag P__Y__K__E__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
H2A.DE.x.BEN CTC-CAGAGAGGAGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCGT-C--C-A--AT--G-CGGTA----TCT--C----C-----G--T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GGG-AC-AT-AC- 2764
H2A.PT.x.ALI CAC-CA-AGAGGTGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCCT-C--T-A---C--G-C-GT-----T-T--C----C-----G--T--C--CT--A--G---C--G---AGAG--A............GGGA-C-AC-AT- 2757
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CATGCAGAGAGACGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GC-C-TG-T-A---C--G-C-GTA----T-T-GC----C-----G--T--C--CT--A--G---C--GCG-AGAG--A............GGGA-C-AT-AT- 2209
H2B.CI.x.EHO C-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC--CT--T-A---T---TC-GTA----TAT--C----C--------T-----CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGCA-C-AT-AC- 2735
H2B.GH.86.D205_ALT C-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC-TGT--C-A---T--GTC-GTA----TAT--C----C-------TT--C--CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGTA-C-AT-AC- 2740
H2G.CI.92.Abt96 C-T-CA-GGAGGTGACAG-RGAH--GCTGCA------C--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----AAA-T--G-C-GTA----TA--------C-----G--T-----CT-TA--G---C--G---AGAA--A............GG-A-T-AT-AT- 2091
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG------AG-A-----TGC-C-C----A---T--G-CGGTA----TAT-------C-----G--T--C---T-TA--G-G-C--G---AGAA--A............GG--T--AT-ATC 2196
H2U.FR.96.12034 CAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------A-------AA-A-----TGC-T-C----A--------C-GTAA---TA---C-GA----C--G--T------T--A--G---C--GG--T-AA--A............GA-CC-TAT-AT- 2246
ASC.UG.10.RT03 .GG--A-GACAAGGGA--C--T--ATC-C-----GTCA--C--------GG------AA-A---T-CTGCTTAG-G-A-A-----GA-GTT--CCTA-----G--C--G--T------------A--A-CC-T--TCA-GACA-A......GAACTAGG--AT-AC---C 1788
ASC.UG.10.RT08 GGG-AA-AACAAGGGA--CC-T--ATC-C-----GTCA--C--------GG------AA-A---T-CTGTTTAG-G-A-------GA-GTT--CCTA-----G--C--G--T------------A--A-TC-T--TCA-GACA-A......GAATTGGG--AT-AC---C 1812
ASC.UG.10.RT11 GGG--A-GACAAGGGA--CC-T--ATC-C-----GTCA--C--------GG------AA-A---T-CTGTTTAG---A---A---GA-GTT--CCTA-----G--C--G--T------------A--A-TC-T--TCA-GACA-A......GACTTAGG--AT-AC---C 1797
COL.CM.x.CGU1 .G-G---GAAGGGGGA-AG--TC-ATC-C---T-G-A---T-----C--AG------AA-A--T-T-G--G-AG---AA--A---AAGTGCC----G--G--------------------------T--TA-----GAAGA-G-T......CAATTAA----CGCT---- 2154
COL.UG.10.BWC01 .G---AGAGACGAGAACAC--TG-ATC-C---T-G-----T-----C--AG-A----AA----G-T-GC-G-A----AA------AA-TGTC-G-TC--C--------------------C------A--A-----TCAGA-A-A......GATATAAA---G-CC---- 1953
COL.UG.10.BWC07 .GG--ATGGACAGGGAAGGAATC-ATC-C---T-G-AA--C--------AG-A----TT-T---TGGGC-G-AT---AA--A---AG-TTCC-G-TG---G----------G--------C------C--A-----GAAGAGA-T......CAATTAA----C-CC---- 2181
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CG-G-AGAGGGAA-TACCCAGA----T-GGA-T-G-A---C--------AG-A----AG-AAC-------G------A---AAG-AGGGT-C-G-T---------------G-----------TA--A-TC-T--G-AAGA-A-T......CAACTTA-CTC-CCC-TTG 2369
DEB.CM.99.CM40 GG-GA-GGAAGTA...CCCGGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC----G--C-C----AA--AAG-AA-GTCC-G-TG---A----------G-----------CA-TA-TTC-----AAGA-A-A......GATTTAGAG-C-CCT---- 2194
DEB.CM.99.CM5 GG-GA-GGAAGTA...CCCAGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC-G--G--T-TG-G-AA--AA--AGGGTCC-G-TG---A----C-----T------------A-TA-TTC---G-AAGA---A......GATTTAGAT-C-CCT---- 2188
DRL.DE.11.D3 -G----GCCCCTACAA-G-GG-C-AC-AC--------T--T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G-A----AA------AAGGTA--G---T--C----C---------------------A-TC---G-T--GAA--A............A------A----- 1853
DRL.DE.11.D4 -G-G--GCCCCTACGA-G-GG---AC-AC--------T--T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G------AA------AAGGT---G---T--C----C---------------------A-TC---G-T-AGAA--A............A------A----- 1854
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AC--A-GGAGAA-GAAGTGGAGGATGT----T-G--C--C--------AGGA----AA-GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C-GT-C----CT-G--------------------C--TA--A-TC------A-GAC---CACTTTCCCCCA-ATAA-CC----C 2546
GSN.CM.99.CN166 -GG----GAGCAGGAACAC--TC-ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAAGGA-G-CTCC--------A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G--G--C--C--CA-CG-CC----CTCAGCAA-T......GAATTAGATAC-CC----- 2089
GSN.CM.99.CN71 -GGCA--AAAGAGGAACAC--T--ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAGAGA-G-CTCC--G-----A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G--G--C-----CA-TG-CC-----TCAGCAA-T......GAATTAGACAC-CC----- 2089
LST.CD.88.SIVlhoest485 TTCCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAATA----G-C-GT-TCT-----TC-T--C--TA-G-----------CA-C--TTC-----ATTCAG-T......AAAATAGAG---CCT-AT- 1641
LST.CD.88.SIVlhoest524 TTCCAC-GAAGTGTG--G-CGAGCCTTGCCTGAATTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AG-A-G--CT-G-CAAT------GA-GTAACT--C-----G--C--T---------------A-C--TTCT----ATTCAG-T......AGAATAGA----CCT-AT- 1638
LST.KE.x.lho7 T-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCCCTGCCTGAATTCACTCT-...-CCAG------AA-A-AA-GT---TT-G-CAAT-------C-GT-TC---A--G--G--C--T--G--T-----C---A-T--TTC-----ATTCAG-A......AGAATAGA----CCC-AT- 2725
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C--G-A-CCCGGA...A-GGGAGGACTA----T-G-AC--C--------AG-A-G--AA-AAAA-TTG-T-GA----A---T--G-C--TCA---TCT-G-----------------------CA-CA--A-----CA-GAC--AGCA......TTAA-G---TC----C 2581
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GG----GAAGAG-GA-G-GGA---TCA------G--TA-T------CAAG-A----AA-A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT-TAAG-------C-------------T--------CA-C--TA-T----GA-A-A-A......AAATTAAA-----AT---C 2060
MND-2.CM.98.CM16 -G-G--GTCCATACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G------AA------AA-GT---G--CT--C-G--C--------T------------A-CA----TC-AGA---A............AA---T-AT---- 2380
MND-2.GA.x.M14 ------GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A---A---AAGGTA-----C---C-G--C--T------------------A-CA----TG-AGA---A............A------AT---- 2307
MND-2.x.x.5440 -G----GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A-------AAGGTA--G--A--TC-------T--------C---------A-TA----TT-AGAG--A............A------AT---- 1940
MNE.US.x.MNE027 CTT-CA-GGAGGTGGCAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCTC-T--T-A---A--G-CTGCA----TA-----G--------G--T------T-TA-TG---C--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT- 2149
MON.CM.99.L1_99CML1 CA-----GACGAGG-G-G---T--ATC-C---T-AGCA--T--------GG-A----AA-AAGAT-TG-GCT---------A---AAGGT-TCCATG-----G--------T--C--C--C---A-TA--C----TCA-CACG-A......AATTTAGGG-AG-AT---- 2076
MUS-1.CM.01.CM1239 GAGC-AGCGACAGGAA-AG--T--ATC-------GTCA--T------CAGG-------A-TAGAGA-G---T-----AA--A---G-GGT-C-CATG--GC-C--C-----G--------C--CA--G-CC-G--TTCC-ACA-T......CAGATAGATAA-CC----- 2059
MUS-2.CM.01.CM1246 ---G-A-AGACAG-AA-AC--TC-ATC-------GTCA--T--------GG------AA--AAA---G--G-C--TAAT-----G-C-GT-TCCATG--CC-G--C--C-----G-----C--CA-CA-CC----CTCAGA-A-A......AAAATTAGT--GGA--T-- 2161
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -GG-A--AACCAGGAAAAC--T--ATC-------GTCA--C--------GG------AA--AGA---G--G------A-------AGGGT-TC--TC---C----C-----G--T-----C--CA--A-------GTCTCACA-A......GTCTTAAA---GGA----- 1635
OLC.CI.97.97CI12 TG-----GGAGAAGAAACC--T--ATC-C-----AGCA--T--------AG-A----AA-GA-AGAGC-GT-T----AA--A--G-A-GTCACT--A--G-----------G--------C------A-TA-G-GG-A-GA-A-C......TACATGGA---T-ATG--- 2250
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -GGG-AGAGCATACGAAG-GG-A--GT-C-------AT--T--------A-------AG-AAC-TGGG-C-CC----A---T---AA-GTA-----C--T-----C-----T--T-----------CA-CAGT--C--AGAA--A............GG--AT-AT---- 1650
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -GGG-A-AGCCTACGA-G-AG-AC-TG-C-------AT--T--------A-G-----AG-AACT-TGG-C--T----AA------AAGGTA-----C--C-----------G--------C------A-TA-T-GG--AGAA--A............GG--A--AT---- 1668
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAG---GAGCATAT-A-G-AG-C-----C-------AT--G--------A-G-----AACTACA-T-GCTC-A----AA-----GAA-GT---G-TC--------C--------------C------A-T----G---AGAA--A............GG-AATGAT---- 1858
SAB.SN.x.SAB1 -AC--AGCCCCTACGA-G-GG---AC-GC-----------T--------AG-A----AA-GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA-GTCACT-----------C--------------CT-----A--C-G-GT--AGAA--A............GG--AC-AT---- 2777
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CTT-CA-AGAGGT-AC-G-AGAC--GCTGCA-----AT--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----A---T--G-C-GTA----TA-----G-----------T-----CT-TA--G-G-C--G---AGAA--A............GGGCT-G-T-AT- 1801
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A------GCTC-T----AA--A--G-CTGT---G-TAT-------C--------T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GG-TT--AT-AT- 1762
SMM.SL.92.SL92B CTT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T-----C--AG-A----AG-A----G-GC-CTA----A---T--G-CCCTA--G-T----C-G--C-----G-----C--CT-CA--G---C--GG--AGAG--A............GGTCC-G-G-AC- 2112
SMM.US.06.FTq CAT-CA-GGAGGTGAG-G-GGA---GCTGCA------T--T--------AG-A----AG-A------GCCC-T--T-AA--T--G-C-GTA----TAT-------C-----G--T--C--CT--A-TG---C--G---AGAA--A............GG-TT--AT-AT- 1963
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCCT-C--T-AA-AA--G-CCGTA----TAT-------------G--T------T--A-TG---C--GG--AGAA--A............GGTCC--AT-AT- 2671
SMM.US.86.CFU212 CTT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG------AG-A--G---GCGC--G-C-A---T--G-CTGT-----TAT--C-G--C-----G--T-----CT-TA--G---C--G-G-AGAA--A............GG-AC--AT-AC- 1927
SMM.US.x.H9 CTT-CA-GGAGGT-AC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCCT-C--T-AA-AA--G-CC-TA----TAT-------------G--T------T--A-TG---C--GG--AGAA---............GGTCC--AT-AT- 2154
SUN.GA.98.L14 -GG-AAGGGGGGA-TGTC-GGAGCC-TGC-T...G-ATATG------CCAG-A-----T-A-AG-AGG-CTTC--TAAT-------CTGT-ACT---T----G--C--G-----------C---A--G-GTCT---GATTC-G--......TCCATAGA---TCAC---- 2730
SYK.KE.x.KE51 -G-T-A-GGAGAAGGGACC--T--ATC-C-----TCAA--T--------AG------AA-GA-GGA------TG---AA---ACCAAGGTAAC-ATGT-GC-G--C-----G--------C--CA--A--AG----CAAGACA-C......CAGTTA-ATCA-CCT---- 2219
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GG-----GGAGACCAA-AG--TC-ATC-C--T-----C--T--------AG-A----AA-GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--GGT-C--ATGT--G----------G-----------TA--A-TAG----GAAGA-A-T......CAATTA-ACCA-CC----T 2561
TAL.CM.00.266 CA-CCACAACAAGGGA-AG--TC-ATC-C--TT-GGCCAGT--------AG------AA-A----A-G-GCT-----AA--A---GAGGT---G-TA--CC----C--------------C---A-TA--C---T-GGAGAAA-A......GAATTGGA----GT-CCCC 2348
TAL.CM.01.8023 -GC-AC-GACGAGGGA-AG--T--ATC-C--GT-AGCCAGT--------AG------AA-A--A-AGG-GCTC----AA--AAGGGAGGT---G-TA--CC----------G--------C---A-CA--C-----GG-GACA-A......GAATTAGA----GTGCCCC 1846
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GC--A-GGAGAAGGAACTGGAGGACTA----T-G--T--C--------AGGA----AA-GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C-GTAC---T---G--------------T--------CA--A--A-G---GAAGA-A-CCAT......TTAGA----C-C---C 2575
VER.KE.x.AGM155 ----TCCAGATTGGAACG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAGG--CTGT-TA-----A--AACTGCCGTTA-G--AT-------------G--------C--TA--A--A-G--T-CAGA---A......CAATTAAGG---TC----- 2595
VER.ZA.10.VSAC4004 C-CCCA-AAATCCGGA--GGGAGGATTA----T-G--C--C--------AGGA----TA-GAAAGA---TCTC---AAT--C-TC-C-GTCATG-TC--T-----------G------------A-TA-TA------CAGA-A-T......AATTTGG-----CC----C 2102
VER.ZA.10.VSAG1003 CACCCA-GAACCC-GAA-GGGAGGACTA----T-G-A---C--------AGGA----AA-AAGA--C---C-T---AAT--C-TC-C--TAA---TA--TC-T-----------------C--TA-TA-CA------CAGACA-T......CAATTA-A---TTC----- 2095
VER.ZA.10.VSAM0022 CACC-A-GAACCCGGA--GGGAGGACTA----T-G-----C--------AGGA----AA-GAGG---G-GT-T--TAAC--C-TC-CC-TTA-G-----C-----C-----------------TA-CA--A----G-CAGA-A-A......CAATTAG-----CAT---- 2099
WRC.CI.98.98CI04 -G-GA--AACGGGG---CCAGAG-GGC---------AA--T-----C-AA-CA----AA-GA-ACA-TGT-TA----AA--AA-TAGTGTCTC---CT-G---------------------------A----TATCCATTTAAAT............AATAAG-AT---C 2688
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TGC--A-GGAGGGGAAAGTAGAA-ATC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGT-TC--T--TC-AG-GAGTGTCTCT--GT----------------------C--T---G----T-TTCAATTA...............GA-----AT---C 1602
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H1B.FR.83.HXB2 AACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATA...............GGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGT 2534
Pol K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__.__.__.__.__.__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------A--------------------------------------------------T--------T------A-A--GA-----...............-----------G--------------------------------G---A----------------- 1980
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------A-----------------T--------------------A---A----------T------A-A--G------...............---------C-------------------------------C-----CA-----------C----A 1926
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G------...............--------G--------------G------------------------A----------------- 1871
H1O.BE.87.ANT70 -------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--- 2589
H1O.CM.91.MVP5180 C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A 2563
H1O.CM.98.98CMA105 ----------------A--T--A-----C-----A--G----AGG-A-----GA-TG-GACAG-------AGAA---AGAG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAC-A--- 2020
H1O.CM.98.98CMABB197 C---------------A-----A-----------A-------A-G-A------A-TG--ACA--------AGAA---AGGG---TACAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--- 1971
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G...............--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--- 2587
H1O.US.99.99USTWLA C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGCAG...............A-G-----------G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G 2017
H1N.CM.02.DJO0131 -G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C 2040
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C 2039
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------------------------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C 2038
H1N.CM.95.YBF30 ----------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG-T...............--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C 2128
H1P.CM.06.U14788 ----------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TAT...............--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A 2005
CPZ.CD.06.BF1167 -C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA--GA-A-C--TG-A-...............ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC----- 2642
CPZ.CD.90.ANT -G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC--...............-CA------C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A 1973
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------------------------C-----T-----G-A---A------A-TG--TCA-----G--AGAG--GA-A----TGCA-...............--G-----G--G--G-----A-----------T--------G------A-T--A--A-----A--G 2114
CPZ.CM.05.LB715 ------------------------------------------AG--------AA-T----CA--------A------A-A-G---AG--...............--------T-----------C--------T--T-----A--G-----CA-A--A-----A-----C 2555
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------------------------------------A---A------A-C---GCA--------TGAA--CAGA-----A-C-...............--C-----G--G--G-----A-----A--G--T--------C------A-A-----A--------C 2120
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------------------------G-------------A----------A-TG-GA-A-----G--ACAA--GA-A-----AG-T...............--C-----C--------G--A--------T--T--T------------T-TC----A--A------ 2106
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------G--------A-------------------------AG--A------A-T----CA--------AG-A---A-A--G--AC--...............--------T-----------C-----A--A--T--C--A-----G--CA-T--A-----A-----A 2089
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------------------------------C--A-----------A------A-TG-TACA-----C--A------A-A-G---AG--...............--------T-----------C--------A--T--C--A-----G---A-T--------A-----A 2080
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GG--------------------------------A-----------A-------------C---------T------A-A-G---A---...............-----------------G--C--------G--T--T--A--G------A-C--A-----A-----G 2100
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G-------T-A-----A--C--------A-----T-------A---A------A-TG--GAA--------AGAG---A-A-G--TAGA-...............A-C------C----G-----A--T--A--T--T--T--A---------G----A--C--AT-A--A 1927
CPZ.TZ.00.TAN1 C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC-G-...............-CC--T--CC----G---GAA--C--CA-T--T-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A 2178
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------CC--------T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-CAATA-AG---TA-G-...............-CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C 2175
CPZ.TZ.09.UG38 CT-------CT-----------A--G--C---G-GCC---G-ATG-A---T-CA-C--T-CAG-TC-G--AG-AAATA-AG---TA-C-...............-CC--T--TC-------GGAC--C--CA-T--T-----A---------A-TC-ACAA--AT-A--A 2152
CPZ.US.85.US_Marilyn G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG...............---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A 2594
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------G---------A--C--A-----A-----T-------AGG-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG--...............--G-----C-----T-----A--C--G-CA--T--T--A---------G----A--AA-A-----G 1990
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------G---------A--C--A-----A-----T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGG----TAG--...............--G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A 2071
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------G---------A--C--A-----A--C--T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG--...............--G-----T-----T-----A--C-----A--T--C--A-----G---A-T--A--AA-A-----A 2070
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -G--------------------A-----------T-------A-G-A-T---RA-TG-TAAA-----G--AGAA--GAGAG---T-TCT...............--G-----------T--C--A--C--A--A--T---G-----------A-CC-A--ATTAG-G--- 1882
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 C------------------T--A--G--------A--G--G-A-G-A-T-A-CA-TG-GACAG--C----AGAA--CAGGG---T-CAG...............--A--------G--G--------T-----T--T--TG----------CA-A-----AGG-T-G--- 2004
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T---------------A-----A-----A-----T-------A-G---T---AA-TG-TAAA--------AGAA--TAGAG---T-CAT...............--G-----------T--C--G--C--A--T--T-----A-----G--CA-T-----ATCC-----C 1875
MAC.US.x.239 CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--G 2836
Pol T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I__K__.__.__.__.__.__G__T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G_
H2A.DE.x.BEN CT--------AG----------A--G--A-----A--CACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA--A-GAC----GA---C--AA-------CT----C------A-TC----AGCCT-A--C 2919
H2A.PT.x.ALI CC--------AG----------A--G--A--C--A--TACC-A-G-A-----AG-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-A-...............-CC--CA--A-GAC---TGAC--C--AA----T--TT----C-----CA-T-----AGCCT-A--C 2912
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GT-----G--AG----------A--G--A--C--A--TACC-A-G-A---A-AA-TG--GAA---AG-G-A-TAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA--A-GAC---TGA---C--AA-------TT----C-----CA-TC----AGCCT-A--C 2364
H2B.CI.x.EHO CC--------AG----T--G--A-----A-----A--TACC-ATG-A--CA-AA-TG--GAA------G-AGTA---A-A-G--TA-G-...............-CA------A-GAC---GGAC--C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-AGCT-A--C 2890
H2B.GH.86.D205_ALT CC--------AG----A--G--A-----G--C--A--TACC-A-G-A--CA-AG-TG--GAA------G-AGTG---A-A-G--TA-GG...............-CA--TA--A-GAC----GA---C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-ACCT-G--C 2895
H2G.CI.92.Abt96 GT--------AG----A-----A-----A-----T--TACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA--TA--G-GGTA---A-A-G-ATACAG...............-C---T--TA-GAC---GGA---C---A-A--T--CT-------G--CA-T--AGT-A--C-A--C 2246
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -C--T-----AG----A-----A-----A--------TACC-A-G-A---ACAA-TG--GAA--T---G-ACTA--GA-G--G-TC-GG...............-CC--CA-CA-GAC---GGA---C---A-A-----TT-----------A-TC--GTCA-AT-A--A 2351
H2U.FR.96.12034 CT-------CTG------A---A-A---G--C--T--TAC--A-A-A-T-C-CA-TG--AA----A--G-A-TG--CA-A-C-AT--G-...............-----CA--A-GAC----GAC--C--AA----T--TT----T--G-----T-----AG-AC-G--C 2401
ASC.UG.10.RT03 -C--------T---------G-A--T--CAA---T-G-----A-GCA---C--AGTG-TGAA------TGGCAG---A-A-G--TA-C-...............-AGGA------G--G---GAC--T--CA----T-----G--G------T-C--A--CA-AT----G 1943
ASC.UG.10.RT08 -C--------T---------G-A--T--CAA---T-G-----A-GCA---C--A-TG-TGA-------TGGCAG---A-A-G--TA-C-...............--GGA---G--G--G---GAC--T--CA----T-----G--G------T-C--A---A-AT----G 1967
ASC.UG.10.RT11 -C--------T---------G-A--T--CAA---T-GG----A-GCT---C--AGTG-TAG-------TGGCAG---A-A-G--TA-C-...............-AGGA------G--G---GAC--T--CA----T-----G--G------T-T--A--CA-AT----G 1952
COL.CM.x.CGU1 C-G--GT-CAA--TCA------A--G--AGCA----G-----A-------AGAG-T-A-A-TC--A-G--GG-A---A-AG--TAC-G-...............--AGATA-C---A------AC--C--CA-A--T---G-A--T------A----A-AAG-AGGGAAA 2309
COL.UG.10.BWC01 C-G--GT--AT---CA------A--T--AAA---T-GG--T-A-------A-GG-T-AGAAGG--CT---AG-A---A-AG--TA----...............--AGATA-T--G-----------C--CA-A--T-----A--T------A-T----AGG-TGGGAAA 2108
COL.UG.10.BWC07 C-GT-GT--CA-----A--T--A-----A-C-----G--C--A---A---A-GA-T-GGG-T--GA----AG-A---A-GG--TA--A-...............--AGATA--C--T-G-C-GA---T--AA-A--T--TT-A--G-----C--TA-AGGGG-AGGAAAA 2336
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TC-------CAG-------TC-G-----------A--T------TGT---CCAGG----GAA--CC--TGTCAA--TA-GGT---AG--...............--GGA---CC----G---GAG-----CA-T--T--TT-A--G--G---T-C--AG-A-CCC-A--C 2524
DEB.CM.99.CM40 CC-------CAG--------T-A--------C--A--T--C-A-TGT--CCCAGG----GAA--T-C---GGC-AATA-GGT---AG--...............TCAGATC-----------GA---C--AA-T--T--TC-A---------TAT--AG-AA-A--G--G 2349
DEB.CM.99.CM5 CC--G----CAG-G------T-A--G--A--------T----A-TGC--CCCAGG----GAG--TA----GGCA-ACA-GGT----G-T...............TCAGAT--G--------TGA---C--AA--------T-G-----G---TAT---G-AA----G--G 2343
DRL.DE.11.D3 -G---C----T-----A-----------AACC--T--T--G-----A---TT-A-TTGTGAA--CA-G--AGCA--GA-A-TTA--CAT...............-C-T----G--------C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-CTG-A-AT-A--A 2008
DRL.DE.11.D4 -G---C----T-----A-----------AGC---T--T--G-AG--A---TT-A-TTGTGAA--CA-GG-AGCA--TA-A-TTA--CAT...............-C-T----G--G-----C-----C-----A--T--T--A--T------G--C--TG-A-AT-A--A 2009
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTT-C--GG-AG----A--T--A-----AGGG--TC-T--C-A-G-A---C-GGG-G---AAG--C--T-GGAG-ATA-A-TCATC-CC...............--CT--A-TC--A-----AG------AA----T--T--A---------A-T--AG-----GCA--C 2701
GSN.CM.99.CN166 C----------G----------A--G-----A--AC-------GG--C--A-A--TG--GAAG--ATCT-TAA--AGA-A-G-ATC-A-...............-C---T---C-G--T-----C-----A--A--T---T-A---------TGC--A-G-A--T-A--G 2244
GSN.CM.99.CN71 C--------C-G-------G--A--G-----A--AC------AGG-AC--AGA--TG--GAAG-GATCT-TAA--A-A-A-G-ATC-A-...............-CC--T---C-T-----G--C-----A--G--T---T-G---------TGT--A-GCA--T-A--A 2244
LST.CD.88.SIVlhoest485 C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G-----A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA--GA-G-C-A-AG--...............--G------C--T-------------A--AG----TG-A---------A-T--A---AGTG-G--A 1796
LST.CD.88.SIVlhoest524 CT----G-G-AG-------T--A--G--ACAA--T-------A-G-A-TCAGGG-TG-TT-T---C----AGCA--GA-G-CCA-AG--...............--G-----T--GC-------A--C--A--AG-T---G-A--------CA-T--A-AC-CTC-A--G 1793
LST.KE.x.lho7 CT----G-G-AG-------C--A--G--GCAA--T-GG----A-G-A---AGAG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-CTA-AG--...............--G-----C---T----------C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A---GCA--G--G 2880
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB G---C-----C-----A-----A-----AGG-T-AC----T--GG-----A--A-TG--GAAG--AT-T-AGAA-ACA-A-C-TTA-A-...............--GG----C---T-------A------A-A--T--T--A---------T-T--AG-C---GCA--A 2736
MND-1.GA.x.MNDGB1 -G--------T-----------A--T--AAACT-A-G-----A----------A-TG--TATG-------AA-A--GA-GGG-A-AT-T...............--G--------GA----------T--AA-AG-T-----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--A 2215
MND-2.CM.98.CM16 -----C-G--T--T--A-----------A-CA-----T----A-----T-TTCA-TTGTAAAG--AC---AGCA--CA-A-CTA-ACAC...............-C-T----CC----G--C--C--------A--T--TG-A--T------G--C---AGA-AT-A--A 2535
MND-2.GA.x.M14 ----CC----T-----A-----------AGCA--T-GG--G-A-------TTCA-TTGTAAA---AC-G-AGCA---A-A-GTA--CAT...............-C-T----GC----G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-TC-T-AGA--T-A--A 2462
MND-2.x.x.5440 -G---CG---T-----A-----------AGCA----G-------------TT-A-TTGTAAAG-------AGCA---A-A-TTA--CAT...............-C-G----TC-G--G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-T-AGA--T-A--A 2095
MNE.US.x.MNE027 CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--A 2304
MON.CM.99.L1_99CML1 C---T---G-AG----------A--G--AA-G--AG----T-A---A--CA-AGCA----AAG-GAT-T-TGAA-ACAGAG-G-T-TGG...............-CA-----------T-----A--T---A-A--T--TT-A--G------G-C--AG--A----G--G 2231
MUS-1.CM.01.CM1239 -T--C---T--G-G--------C--G--AAAC--ATC---C---G-A---AGAGG-G---AAG--TCTT--AA--AGA-A-C-AT--AG...............-CA-----G--G--G-----------CA----------G--G------TGT--A-G-A-AT----A 2214
MUS-2.CM.01.CM1246 CT--C---G-AG-G--A--TT-A--G--GC-G-----T----A---A---A-GGG-G-GA-AG--A--T--AA--AGA-A-G-ATAG--...............-CC-----C--G--GA-T--------CA----T--CT-A--G------TGC--AT-AA-AT-G-AA 2316
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CT---------G----------------AC-A--A--T------G-A---AGAA-TG-GGCA--TAG-T-TCAG-ACA-AT-CATAG-G...............-CC-----TC-------G--A--------A--T-----G--G-----CTGT-----AA-AC-G--G 1790
OLC.CI.97.97CI12 TT--T-G---T-----------A--G--AGC---T-GG----TG--A---AGATGT-GGA-A-G-ATTT-T...-AGA-AG--ATACA-...............-AGG----------G---GA------A--T--TG-GG-A-----G---G----AG-AGCAG-A--G 2402
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T----A-------T--A-TTGTAAA--------AGCA--GA-AGTTA-ACAT...............-C-CAT-----------T--A-----G--A--T--------G------G----ACACA-AT-A--A 1805
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -G--------T--------T-----T--A-A---A--T--G-A---A---T-CA-TTGTAAG--------AGCA--GA-AGT-A-ACAT...............-CCCAT-----G-----G--A--------A--T--T------------G-T--ACACA-AT-A--A 1823
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CC--------A-----A-----A--G--A-A---T--T----A---A---A-AA-CTGTGAA--T-----AGC----A-A-GGA--CAT...............-C-CAT--GC----G-----A-----A--G--T--T--A--G------G-T--A-AGA-AT-A--A 2013
SAB.SN.x.SAB1 ------G---A--T--A-----A-----A-G---T--T----A-GCA--CC-CA-TCAGGAGG--A----AGAA-ATA-A-CTTG--A-...............-C---CA-T--G------GAA-----A--T--T--T--A---------G-C--AG-A--AT-A--A 2932
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CC--------AG----------A--G--A-----T--TACT--GG----CACAA-TG--AAT------G--CTA--TA-A-G--TA-A-...............--G--CA-TA-GAC----GAC--C--AA-A--T--TT----C------A-T-----AGCAT-A--C 1956
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------AG-G--T-----------A-----T--CAC--A-G-A--CC-GA--G-TAAA--TC--G---TA--GA-AG---TA-G-...............-CC---C-GA-GAC---GGA-------A-T-----CT-----------A-T--A--AGCAT-A--A 1917
SMM.SL.92.SL92B C-----G---TG-------G--------A--C--A--TAC--A-G-A---AGAACAG--AAA------G-T-TA---A-GGT-ATA-G-...............-AA---C--A-GAC----GA---C--GA-A--T--TT----C------A-TC-AG-AGCAT-A--G 2267
SMM.US.06.FTq CC------G-AG----A--G--A-----A--C--T--TACC-AGG-A--CA-AA-TG--GCA------G-A-TA--TA-A-C-AT--GG...............--A-----CA-GACG--GGA---C--AA-------TT----C-----------A--AAGAT-A--G 2118
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CC--T---G-AG----A-----A-----C--C--T--TACC-A-G-A---A-AG-TG--AAA---A--G---TA--CA-GGTGAT--AG...............--A---A-TA-GACG---GA---C--AA-T--T--TT----C------T--C-A--AGCT--G--C 2826
SMM.US.86.CFU212 CC-----G--AG----A-----------------T--TACT-A-G-A---A-AA-TG--GAA------G-ACTA--GA-A-G-AT--G-...............--A---C-CA-GAC----GA---C--AA----T--TT----C------T-AC-A--AGCTT-G--- 2082
SMM.US.x.H9 CC--T-----AG----A-----A-----C--C--T--CACC-A-G-A---A-AG-TG--AAA---A--G-A-TA--CA-AGT-AT--AG...............--A---A-TA-GAC----GA---C--AA-T-----TT----C---------C-A--AGCT--G--C 2309
SUN.GA.98.L14 -G--C-GGG-AG-G--T--T--A--G--ACAA--T-G-----A-G-A----CAG-TG-CT-TG-------TA-G-ATA-A-C-----C-...............--A-----G--G--G--G--A-----A--AG-T--C--A--G------A-TC-TT-AGCCT-A--G 2885
SYK.KE.x.KE51 CC--------AG--------T-A-----AAAC--A-GG--------A---A-C-----CAGAT-TC----AGAAA---CAG-T-GG-G-ATAAAGGAAGTAGAG----GTC-TC----------------A--A--T--TT-A--------CA-A----GCA-AT-G--A 2389
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C---------AG----A---T-A-----AAAC--T-C---T--G--A---AGAA-T--TAGAT-CACTG-TGT-AA--CCTC--GA-A-AGAAAGCAAGTAGAG--G--TC-T-----G--T-----G--A--A--T---T-A-----G---A-AC-T--CA-AT-G--A 2731
TAL.CM.00.266 -C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC--AC----GCA-AGT---AG-GCC---GAA---C-GTGGGAAAACA-A-G---A-GG...............-AC-----T--GA-T-----A--G--AA-T-----TC-A--G------T-T--AG-AA-AT--A-- 2503
TAL.CM.01.8023 -C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC---C-G---CA-AGC---AC-GGAG--GAA--C---TGGGAACACA-A-G-----GG...............-AC---------A----G--------AA--------T-A---------T-CC-AG-CA-AT----G 2001
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GG--T---G-AG----A--T--A-----GGGA---TC-----A---A-----CA-T--TT-AG-GA-T--AGA----A-AG--A---G-...............----AT---C--A-T-----A-----AA-A--T--TG-A---------A-TC-AG-A-CTT-A--A 2730
VER.KE.x.AGM155 G---------AG----A--------G--AGGGT-A--C----A-G-A------A-TG--GAAG--C--T-GGAA-ACA-G-T-TTA-G-...............--A-----CC-CA-----G-A--T--CA----T--C--A--------CT-T--AG-C---GCA--A 2750
VER.ZA.10.VSAC4004 GG--C---T-A-----A--C-----G--AGGCT-A-G-----A-G-A---A-CA-TG-TACAG--C----AGAG-ACA-A-C-TTG--T...............--C--GA-C---A----G--A--C--AA-T--T-----A--------CT-T---G--AGTGCA--G 2257
VER.ZA.10.VSAG1003 G---C---T-A-----A--T--A--G--AGG---T--T----A-G-A---A--A-TG--G-AG-------AGAA--GA-AG--CTA--T...............--C--T--T---------GAA--T---A-T-----T--C---------T-C--AG--A-CGCA--G 2250
VER.ZA.10.VSAM0022 G------GT-A-----------A-----AGGCC-T--T----AGG-A---TTAA-TG-CAC-C--A-TT-AGAA---A-AG-GTTA---...............--G--CA-T---------GAA------A----T--T--A--------CT-C--AG-CA-TGC---- 2254
WRC.CI.98.98CI04 ----T-G---A--T--A-----A-----CAC---G--T--T-A-TTA---AGGA-A----AA---AG---T-TA--GA-A-C--TAGA-...............-CAGATA-TA-GAC----AAA--T--AA-T--T--T--A--T------G-A--AGAAA-A--G--- 2843
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------G---A-----A--T--A-----AAC---GC------A--TA---A-AG-TG-CAGA---A----T-TA---A-GG---TA-G-...............-CA-ATT--A-GAC----AAA------A-A--T-----A---------G--C-AGAAA-AT-G--A 1757
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
H1B.FR.83.HXB2 TGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTA.........CCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAA 2695
Pol _C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__.__.__.__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K
H1A1.UG.85.U455_U455A --T--------------A-----T--------A------.........--------------A----A---------------G--------------------------G---------------AC-----------AT-----------------A----------- 2141
H1C.ET.86.ETH2220 C----A-----C-----A-----T--C-----A------.........--------------------------------------C--------------------------G------------AC--C-------GA---A-----GC-------A----------G 2087
H1F1.BE.93.VI850 --T--------------AG----T--------A------.........-----------G-----------------------G-----------------------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------- 2032
H1O.BE.87.ANT70 --T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G 2750
H1O.CM.91.MVP5180 --T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G.........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G 2724
H1O.CM.98.98CMA105 --T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........-------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--A-----RC-A-----A----------G 2181
H1O.CM.98.98CMABB197 -----AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CA---A------C-A-----A----------G 2132
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G 2748
H1O.US.99.99USTWLA --T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G 2178
H1N.CM.02.DJO0131 --T--------------A--A--T--------A------.........--------------A-----G-------------G---A-----------T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G 2201
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --T--CC----------A--A--T------A-A------.........--------------A-----------------------A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G 2200
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --T---C----------AT-A--T------A-A------.........--------------A------------------G----A-----------T-------C----------G-G--G---AG---------------A--------------A--------T-G 2199
H1N.CM.95.YBF30 --T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A-----------T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G 2289
H1P.CM.06.U14788 --T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA---.........--------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA---- 2166
CPZ.CD.06.BF1167 --T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---.........AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A------------C-AT-CAG---G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG- 2803
CPZ.CD.90.ANT --T--------------A-----TAAAG----A--A--G.........--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A----G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G 2134
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----AC-GGTA--C--T--C--TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A-----------C--G----G-A-A--G--------T--AT---C---------T-----C--GAC------A---CAG--A-----------------G--A--T-- 2275
CPZ.CM.05.LB715 --T--------------T--C--T--------A------.........------GC------------G--------A----G---C--------------------------------------GAC---------C-----A--------------A--G-----T-- 2716
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --T-----------C--T--A--T--C----GA-----G.........--------------------------------T-G---A-----------C--A--------G-----C-----T---AC----------CAG--A--------A-----A--G-------- 2281
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T---C----------A--A--T--------A--CA--.........-----G-----G--------T-----------G-G---A-----G-----T--------------------G---C--AC---------------A--------A-----A--------C-G 2267
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --T---C----------T--------------A------.........------C----------------------G--------A-----------C--A-----G--------T-----T---AC------C--------A------C-------A----------G 2250
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------------C-----C--T--------A------.........-------GT--------------------G----GG--C-----G--------A----------------G-------AC---------------A--------------A----------G 2241
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --T---C-----------------A----A--A------.........--------------------G-----C--T----G---------G-----CC-A-----------------------GAC------------------------------A----------G 2261
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --T---C----------A--A--T--A---ACTC----G.........----------------------CA-----A----GG--A--G------------T--A-------G---G-G------AC-----------GG--A--------A-----A----------G 2088
CPZ.TZ.00.TAN1 --T--C-----------T--------A--A---GTA---.........AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA-G--G-----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC 2339
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T-----------C--------TAAAG----AGTA---.........AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A-----------TC--T-TA----G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGC 2336
CPZ.TZ.09.UG38 --T---C-------C--------TAAAG----TGT----.........AAG--G--GC----AGAG-----------G-----G--A-----------CC-CT-TA----------TG----T---AC---G--C--C-ATTCCT-A---G-------A--G-----TGC 2313
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--------------T--C---T-----A-A------.........-------G------A-----------------T-G---A--G----------------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G 2755
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T--CC-------------A-----C--A---GTA---.........--C---TCT-----------G--------A--T--------G--------C---T--A-----------G----C---AC--CC------CAG--A------C-------C--G--A----- 2151
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--CC-------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----------G--------A--C-----C--G--------T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A----- 2232
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--C--------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----A-----G--------A--C-----C--G--------T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A----- 2231
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --T---C----------------------A--AGTA---.........-----------G--------------C--G--T-G---A--G--------TC-AT--A-----------G----T---ACT-CT--C---CA----------C-A--G--A-----AA---- 2043
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----A--------C-----A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G--------AC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G--A----G 2165
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --T--------------T--C-----C--A--AGTA---.........-----------G--A-----C-----C--G--T--G--G--G--------T--AT--A----G------G--------ACT-CT--C--CCA---T------C-------A-----AA---G 2036

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 ATGT--C-------------AGCTAAAG-A---C-----.........AA---CGCC-------------A------A------T-G--G--G--------AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG- 2997
Pol _M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__V__.__.__.__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L__S__K__E__K__I__V__A__L__R__E__I__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E
H2A.DE.x.BEN ATGT-A--------A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........AA-----C---G--------G-AA-----A----GGC-G-----------CC-A---A----G------G-----C--AA---G--C---GA-A-A--------A--G--CC-GC-AGA-G- 3080
H2A.PT.x.ALI ATGT-A-----CC-A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........GAG----G--------------AA--C--G------T-A-G---------C--A---A-----------G-G---C--AA------C---GA-A-A-C-----GA-----CC--T-AGAGG- 3073
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ATGT-A------C-A--AG-CGC-AAG--A--AC-AA--.........AA-A---TGC-G----------A------A------C-G-G---------C--A---A-----------G-G---C--AA---G--C---GAGA-A-------GA--G--CC-GC-AGAGG- 2525
H2B.CI.x.EHO ATG---C-------C--AG-AGCAAGG--A--AC-A---.........AA---CC-G--------T-A--AA-----G------A-C-G---------CC-AT-CA----G------CT---CC-CAA------C---GA-A-A--------A--G--AC-GT-AGA-G- 3051
H2B.GH.86.D205_ALT ATG-----------C--AG-GGCAAAGG-A--AC-A---.........AA---TG-G-----A--T----AA-----G-----GA-C-G---------TC-AT-CAGG-----G---CT---CC-CAA------C---GA-A-A-----------G--AC--T-AGA-G- 3056
H2G.CI.92.Abt96 ATGT--C----------A---GCAAAGG-A---C-A---.........AA-----GGC----A--T--C--------G------A-C-GG--------CC-AT-TA-G---------C-----C-CAGG---------GACA-A------C--------C--T-GGA-G- 2407
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ATGT--C-------C--AG-GGCAAAGG-A--A--A---.........AA-----C-C----A--------------A------A---G---G-----RC-AT-TA----G------G-----C-TAA----------GA-A-------GC----G--AC--T-AGAGG- 2512
H2U.FR.96.12034 ATGT--C----C-----A--AG-AAAAGAA-CACTA--C.........ATT-GGGG-C----A-----C-A------A------T-A-G---G-----T--AT-TA-G------T--G--------AA---G--A---GAGA-A-----------G--AC--T-GGA-G- 2562
ASC.UG.10.RT03 GTG--------CA-GGTAG-AG--AAAT--A--C-GAC-.........GA----CGGC---GAGA---G-AA-----A--C-----C--------------A-GT-C---G------C-G---C--AA---G--AGTACA---T----T-G-TA----AC--T-GGA--- 2104
ASC.UG.10.RT08 GTG---C-----A-GGTAG-AG--AAAT--A--C-GAC-.........GA----CGG-----AGA---G-AA--C--A--T-G---C--------------A-GT-C----------C-G---C--AA---G--AGTGCA---T----T---TA----AC--T-GGA--- 2128
ASC.UG.10.RT11 GTA---C-----A-GGTAG-AG--AAAT--A--C-AAC-.........GAG---CGG------GA---G-AA-----A--C-----C--------------A-GT-C----------C-G---C--AA---G--AGTACA---T----T-G-CA----AC--T-GGA--- 2113
COL.CM.x.CGU1 -TAGTAG--GC-CAATTATCAGATAGG--CCCAGTCACC.........AAG--G-CG-----AGAG--C--------G--------A--G--G-----C--A-GCA-----------G---GT---CA-A-G--A---GA-AGAT-----GCA--G--A-----AGA--- 2470
COL.UG.10.BWC01 ATAGT----GC-CAATTGTCAGA-AGA--CCC--TAACT.........AA------GC-C---GA------------G----G---A--G--------C--A-GCA-------G---G---G-C--CAGA----A---GA-AG-C-A-----A--------G--AGA--- 2269
COL.UG.10.BWC07 ATAGTC---GCACAG-TGTCAGC-AAC---CCAGTGAC-.........AA---GTC-C-G-----T--GC----C--A--C-GG--G--G--------TC-T-GTA----------TG---GGC--CA-A-G--A---GATAG-C----GGCA-----A-----AGA--- 2497
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -T-T-GA----CA-G-TAGAG--T-AG---C-ATA-ACC.........-----G--------AGA---G-A-TCA--A--------C---------G-C-CT-GCC-G-G----GAT-G--GC-CTCAG-G--A-A--GGGA-AGAT-GTGGA-G-A--CC---GG-TCC 2685
DEB.CM.99.CM40 GTAT--A----------AG-ATTAGA-TA-ACC...............--------------AGAG--GGCA-----A-----GA--------------C-TT--AGG---------G-G--C---AA---T--C-TA-AGCCC---AT-G---C---AC-G--AGTCCC 2504
DEB.CM.99.CM5 GTAT-CA----------AG-ATTGGACT--ACA...............--------G--G---GAG---GCT----------GGA-------G-----CC-TT--AG----------G----C---AA---G--CATA-GGCCT----T-G-A-C---AC-G--AGTCCC 2498
DRL.DE.11.D3 GCT---C-T--C-----TG----T-AAG-A--AC-A---.........AA-----C-C----A--------------A-----GA-A-----------CC-CT-CA-G--G-----TG----C--GAA------A---GA-C-A-----G--------TC----AAGT-G 2169
DRL.DE.11.D4 GCT---C-T--C-----TG----T-AAG-A--AC-A---.........AA-----C-C----A--------------G-----GA-A-----------CC-CT-CA-G--------TG----C---AA---G--A---GAGC-A-----G--------TC----AAGT-G 2170
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ATG-AA---GT-A-GGGAG--CTAT---G-C---T--AG...GAAACAAA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G-----------C--AT--AG---------TG----T---AC------A--C-A-C-A------G----G--A---T-A--T-G 2868
GSN.CM.99.CN166 GTA--------CA-GGTGCAGCAGAAG--A--AC-CA--.........GA---GC-CC-----G------AA--G--A-----GA-C-----G-----CC--T-TAGG-----G---G-G--C---ACCC----AACACA-------CTT-GATT---TC--T-GGA--- 2405
GSN.CM.99.CN71 GTA--C-----CA-GGTGCAGCAGAAAC-A---C-C---.........GA---GC-CC----AT------AA--A--A-----GA-------------C---T-TA-G-----G---G-G--C---ACCC----AACACA---A---CTC---TT---CC--T-GGA--- 2405
LST.CD.88.SIVlhoest485 GCA-AA---GTAC-AG-ACAATTAAG-GACA-A-TACCT...ATCACAAAG--C-G---G--------CTGT-----T--C-G---A-----G-----T---T--A-------G---G-G-GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A----- 1963
LST.CD.88.SIVlhoest524 GCT-GA---GTG--AG-ACAATTAAG-GAGA-A-TACCT...ATAACAAAG--GC-T--G--------GTGT-----G----G---A-----G------C-AT-CA-----------G---G----CA--C-------GATAGAT-A-----------------A--CCC 1960
LST.KE.x.lho7 GC--AA--G-T---AG-TCAGTTAAG-GA-A-A-T-CCT...ATTACAAAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A--G--G-----TC-AT--A----G------G---GCC--CA--CT------GATAG-T-A-----A-----A-----A--TCC 3047
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GT--AAC-TGT-A-GGGGCAATTAT-AGAA-CA-TCCCC...ATAACT-----C-G-C----AGA---GGCCA-A--A--TTGT--A--G--------TC-AT-TAGG-----G--------T--GAC---T------GACTCCT-A-----A--G--A-----A----G 2903
MND-1.GA.x.MNDGB1 G-A-AA----TA--GG-ACAATTGT--GA-A-A-TACC-...ATAACAAA---G--------A------G-A-----A--C-G-A-A-----------T--A-GTA----G------GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A--GG-------A------AGT-G 2382
MND-2.CM.98.CM16 --T--AC----------AG----TAAAG-A--A--A---.........AAG----C-C----A-------CT--C--A--T---A-A---------------T-TA-G-----G--TTT---C---CA------A----GTC-A-----G--------CC-G--C--T-- 2696
MND-2.GA.x.M14 --T---C-G--------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A--------------A----G-A-------G------C--T-TA-------G--TTT---C---CAGAC---A---GAT--A--------------C-----C--T-G 2623
MND-2.x.x.5440 --T--------------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A-------CA-----A--G-G-A-A-----G------C--T-TA-------G--CCT---C---CA------A--C-ATC-A--------A-----C--G--C--T-G 2256
MNE.US.x.MNE027 ATGT--C-------C-----AGCTAAGG-A---C-----.........AA---C-CC-------------AA-----A------T-G-GG--G--------AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG- 2465
MON.CM.99.L1_99CML1 GTA--CC-C--CA-GG-TGC-G-GGGAGACCTCCAACCCCCATCTTTAGAG--C-CT-----AG------AA--G--A-----GT-G-----G--------AT-CAG------G---G-G--TC-TAC-C-----AC-CA-------CTT--ATT---AC--T-GGA-CC 2401
MUS-1.CM.01.CM1239 AT---C--G--CA-GATACAGGAAAAA--A--AC-CA--.........AA---GGCC------GA---GGCAA-A--A----TG--C-----G------C----TC-------G--T--G--C----A--GC--AGT-CAGC-A---TT---ATT--ATC-G--AGA-G- 2375
MUS-2.CM.01.CM1246 ATA--AC----CA-GGTA--GGCAGGACAGC-ATTGAA-...CCCACTAA---T-GCC-T--AGA-A---AAA-A--G----TG--A------------C-CT-TA-G--G--G---G-G---C--AA-------AC-CAGA-A---AT---ATT---TC--C-GGAGG- 2483
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -T---A--G----G-GT-CAG-C-T--T-A--AC--C-C.........AA---T-GGC----AGA-----AA--A--G--T--G--A------------C-A----C----------G-T------A--A-C--AACACAG------CTT---TT----C--T-AGAGG- 1951
OLC.CI.97.97CI12 ATACG-C-GGTC-GCG-ACAGCTTT-AGA-A---TCCCT...ATTACTAAG-----------AGAG---CACA-GCCT---C-GA----G--------T--A-GTA-G-----G---G----T----AGA----A---GACAGAT-----G-A-----T--G--ACAG-- 2569
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GCTT-A-----------A--A--TAAAGCA--A-TAA-T.........AA----G-G------GA---TCA------A----G---A--G--G-----CC-C-GTA-----------G----C---AC------A--C-AT-CA-----------G--A------AGT-G 1966
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GC-T-------------A------AAGGCA--A--AA-T.........GA---G-----G--A------CAA-----G--T-----A-----------T--A-GCA-------G---G----G---AC-----------AT-CT--------A-----A-----A--C-- 1984
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GC---AC----------A--A----AA--A--A---A--.........AAG---G--------T-T---CAA-----A---CG---A---------------T--A-----------G----T---AC---------C-AT-CA-----G--------A----------- 2174
SAB.SN.x.SAB1 GTT---C-------GA-ACAA--AGAG--A--AC--A--.........AA---CC-C------------CAA-----G----GGA-A-GG--------T---T--A-----------G-G--C---AAG-CC------GA---CT-A-----AC----AC-TT-GGA--G 3093
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ATGT-A-----C-GC--AT-GGCAAAGG-A--AC-A---.........AAG----CT--G----------AA--A--A------T-A-----------GC--T--A-------G---G-G---C-CAGG-----C---GA-A-A--------A-----AC--T-GGA-G- 2117
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ATTT--C------A---AG-GGCAAAAG-AC-AC-A---.........AAG----C-C----A-------A------A------CAA-G---G-----CC--T-TA-------G---G-----C--AA---G------GA-A-A---------------C--T-GGA-G- 2078
SMM.SL.92.SL92B GT-T---------AC--AG-GGCAAAGG-A--ATA-AC-.........AA------G--G---GAG-----------G----G-T-A-----------C--AT-TA-G-----G---C--------AC---G--C--CGAGA-A-----------G--AC--T-GGA-CG 2428
SMM.US.06.FTq ATGT-------------AG-AGCTAGGG-A--AC-A---.........AA---G-C-C----A-----GCA------A------T-A-G---G--------AT-TA-----------G-G-----GAA---G--C---GA-A-A-----G-----G--CC-GT-GGAGG- 2279
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ATGT--------C-C-----AGCTAAGG-G---C--A--.........AA-----C-C----A-----G-AA--A--A------T-A-G---G-----GC-AT--A-------G----TT------AG------C---GA-A-A--------A--T--CC-GT-AGAGG- 2987
SMM.US.86.CFU212 ATGT-C-----C--C--A--GGC--AAG-G---C-G---.........AA-----C-C----A-------AA-----A--------A-GG---------C-AT--A-------G---C-G------AA---G--C---GA-C-------------T--TC--T-AGA-G- 2243
SMM.US.x.H9 ATGT--C-----C-C-----AGCTAAGG-G--RC--A--.........AA-----C-C----A-------AA-----A------T-A-G---G-----GC-AT-GA-------G----TT------AG------C---GA-A-A-----G--A--T--CC-GT-AGAGGR 2470
SUN.GA.98.L14 G-A-GA---GT---AG---C-CTTAG-GAAA---TCCC-...ATTACAAA---T--G-----AGA---GGCC-C---A--------G-----------CC--T--AGG--G------G---GCC--CAGA--------GATAGAT-----GCA-----A--G---AGC-G 3052
SYK.KE.x.KE51 GCA-AA---GTAA-GATAGCACAAAAAT-A--AC-AA-G.........AA---CC--C----------G-A---GCTA--T---T-A-----G-----TC-----AG-------C-TG-G---C-GCG--C---AGT-T----T---CTTG-AA-G---C--T-GGA--- 2550
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GT--AA---GTAA-GGTTCAA-CAG-AT-A---C-A--C.........AA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A--------------AT-G-T---G---T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C---CTC----C---AC--T-GGAG-- 2892
TAL.CM.00.266 GTT--AC-T--CA-GGT--GCTCAGAC--ACC--TAACC.........AAG--T--------AGAG--T-A---ACC---C---A-C--G--------C--A--CAG----------G---GGC--CA-ATC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-AGAGG- 2664
TAL.CM.01.8023 GTA--AC-T---A-GGT--GC-CAGAA--ACCAGTAA--.........AA------G--G---GA-----A---ACC------GA-C--G--------C-----CA-G---------G---GGC-GCAG-CC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-GGAGG- 2162
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GCA-GA----TAA-GGGACAGCTAAA-GAGA-A-TACCC...ATAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A-----------CC-AT-------------------CC-GAC------AAC-CAG-CTC-A-----------A--------T-- 2897
VER.KE.x.AGM155 GC--AA---GTGA-GGGGCAATTGT-GCAGACA-TACC-...ATCACC--G---CGC------GA---GGCCAGA--A---CG-T-G--G---------C-CT-TA------------T---CC-GCA---------C-A-ACAT-A--GG-A-----A---T-AAGC-G 2917
VER.ZA.10.VSAC4004 ATG-AA---GTAA-GGGACAATTAAGCGA-A-A-TACCC...ATTACA--T-CT---------GAG---GCCA-A--T--C---A-A--G---------C-CT---C---------C-----CC-CACG--C--A---GAG--C--------------A---C-AA-C-G 2424
VER.ZA.10.VSAG1003 ATG-AA---GTAA-GGGAGCATTAT---CAA-T-TACC-...ATCACAAA---G--T--G--AGA----GCAA-A--A--TTGCT-A------------C--T-TA----------TCT-------CA-C--------CAG--A--------A-----A---T-GA-T-- 2417
VER.ZA.10.VSAM0022 ATG-GA--GGTAA-GGGACAATTAT--GA--CT-TACCC...ATTACCAA----GCTC----AGA----GCTA-A--A--GTGTA-A------------C-TT--AGG---------G----CC--CAGC----A--C---C-A-----------G--A---T-AA-C-- 2421
WRC.CI.98.98CI04 ATGCA---GGCC---G-ACAATTAT-AGA-A---TACCC...ATAACAAA-----GT--G---------TGCACA--A----G---G--G--G-----T--AT--A----G------G---GGC--CAGA----C---GATAGAT-A---GCA-----A------AGT-- 3010
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ATGCA-C--GCA---G-ACAATTAT-AGA-A-A-T-CC-...ATAACAAA---CTC------A--T---TGTC-A--A----G-A-A--G--------TC-CT--A----G-----TG-G-GGC--CA-A-G--A---GATAGAT-A---GCA-----A-----AAGT-G 1924
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H1B.FR.83.HXB2 AATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA................ 2849
Pol __I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------------------------T-----------G-----C-----------G-----------------------C-----A--------G--------------------------C--G---A-A--G--TC--................ 2295
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------C-----T-----------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------................ 2241
H1F1.BE.93.VI850 -----------------------------------------------------------G---------G----------------A------------A-----------T--------G-----------------------T---------................ 2186
H1O.BE.87.ANT70 ---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G................ 2904
H1O.CM.91.MVP5180 ---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T---................ 2878
H1O.CM.98.98CMA105 -G-A--A-----------W--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG----C--G--------GC-G-----C--T------T-A--C--------A-----T--T-----G--A--G-----T--C--------G-GG--T---................ 2335
H1O.CM.98.98CMABB197 GG-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----------A--G-----TG-------------------G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--T--C-----A-GG--T---................ 2286
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---................ 2902
H1O.US.99.99USTWLA ---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C--R-----A--------T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T---................ 2332
H1N.CM.02.DJO0131 ---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---................ 2355
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A---................ 2354
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C---------------------------------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-G-----C--------A-----A---................ 2353
H1N.CM.95.YBF30 ---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---................ 2443
H1P.CM.06.U14788 ---------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-T................ 2320
CPZ.CD.06.BF1167 -G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C-----A--G--A-----T--T-----G--A-----------------C--A---------................ 2957
CPZ.CD.90.ANT ---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-----A-----A-----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A---................ 2288
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A--A--------C--------------TA-T-----A--T--A--G-----T---T-A------------------------------T-A-----A-----C-----T-----------A-----G--C-----C--C--A---------................ 2429
CPZ.CM.05.LB715 ---------------------------A-----------T-----A--G-----T-----A------------------------------T-A-----A-----------T--------G-----G-----------C--C--T--G------................ 2870
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---A-----A--------T--T-----A---A-T-----------A--G-----TG--GAA--------------G--------T------T-A----GA-----A--G--------------C--------C--------C--G-----A---................ 2435
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-----------------T---------A-T-----T-----A--G-----T--C--------------------------------GT-A--C--A-----------T--T--------A-----------C--------A------C--................ 2421
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---A-----------C-----T--------T--G-----T-----A--G-----T--C--A-----------------------T------T-A-----A--------------T-----------------------T--C--T--G--A---................ 2404
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -G-A-----------------------C---A-T-----T-----A--G-----T--C--------------------------------GT-A-----A--------------T--------C--GC----------C-----T---------................ 2395
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---A-----A-----------T-----A---A-------T--T--------G--T--C--A--------------------C---------T-A-----A-----C-----T--T--------C--GC-------------C--T--G--AC-G................ 2415
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A--T--------------T--------CA-------A----G---G-----------A--G--------------------T------T-G-----A-----A-----T--T--------A--G-----C--T-----C--T-----T---................ 2242
CPZ.TZ.00.TAN1 -G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G-----A-----------T--T-----GT-A--GC----------C-----G---------................ 2493
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--A--A--A--------T--------A--CA-------A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A-----A-----A--G--T--------GT-A---C----G--------C--T-----A---................ 2490
CPZ.TZ.09.UG38 ---------A-----------T-----A---A-C-----A--T--------G--TG--T----------------G--------T-----GT-A--C--------A--G--T---------T-G--GC----------C-----A-----AC--................ 2467
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A---................ 2909
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------------T-----A--TA-T-----------A--G-----------C------------C-G--------T-----GT-A-----AC----A-----T--T-----------G-----G--C--T--C--A-G----C-T................ 2305
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------------T-----A--TA-T-----------A--G--------------------------G--------T------T-A-----AC----A--G--T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T................ 2386
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------------------T-----A--TA-T--C--------A--G-----------K--------------G--------T------T-A-----A--G--A-----T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T................ 2385
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---------------------T--C--C--TA-C-----A--T--A--G-----T--C-GC--------G-----------C-----G---T-A-----A-----A-----------------C--GC-G-----C--T--C--A-GT--TC-T................ 2197
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---A--------------T--T-----A--CA-------T-----A--G-----T--C-----G--------------------------GT-A-----A-----A-----T--------G--A--G-----T--C--------T-GG--T---................ 2319
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------------C--T--C--C--TA-T-----A-----A--G-----T--C-G------------GC----------T-----GT-A-----A-----------T--T--------C--GC-G-----C--T--C--A-G---TC-T................ 2190
MAC.US.x.239 -GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G--T-AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A----G-GTC-----G-----TAC------C-----------------C--T-----AC--................ 3151
Pol __A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q__D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--T--------G----AG-AC--------G-TGC-GA-------T--------A------GTG--------T---ACA---A----GC-------T-----C--G-----AC--................ 3234
H2A.PT.x.ALI GGCACCT--AACT--C--T--T-----C--CAC------A--------G--G----AA-AC----------TGC--A-------T------T-A--C---GT---------T---ACA--GA----G-----G--T--------A-----A---................ 3227
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--C--------G----AA-AC----------TGC--A-------T--------A--C---GT-------------ACA---A-C--G--------T-----C--A-----AC--................ 2679
H2B.CI.x.EHO GGCGCCT---ACT------------T-G--CACC--C--------A--G-------AA-AC--------G-TGC--A----------------A--C---GT---C-----A--TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A-----AC-G................ 3205
H2B.GH.86.D205_ALT -GCACCC---ACT-----------C--A--CACC--------------G-----T-AG-AC----------TGC--A----C--T-----GT-A--C---GT---C--G------ACA-----CA-C-.G--T--T--C--C--G-----TG.................. 3207
H2G.CI.92.Abt96 -GCACCC--CACC-----G--T--C--A--CACC---A-T--C-----G--G----AA-AC----------TG---A----C--------------C-G-GT---C--G-----TACT-----C--G--G--C-----T--C--T-----T--G................ 2561
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -GCGCCC---ACC-----T--T-----A--TACC-----T--------G-GG----AA-A-----------TG---A----------------A--C-GAGT------G--T---ACA--G--G--------T-----T--C--T-----AC--................ 2666
H2U.FR.96.12034 -GC-CCC--CACT-----------C-----CACC--------------G--G----AA-AC----------TG---A----C--T-----GT-A--C-GAGT---------T--TA-T-----C--G-----T-----C--C--A-----AC--................ 2716
ASC.UG.10.RT03 ---A-----A-----C---------T-----------TGT--T-G---G--G----AA--A--------G-TGC--A-T--------GA----A---G--CAC--A--G-----AGCA-----A--G--G--G--C-----C--A-----T---................ 2258
ASC.UG.10.RT08 ---A-----A-----C---------T-----------TGT--T-----G--G----AA--A--------G-TGC--A-T--------GA----A---G--CAC--A--G-----AGCA-----A--G--G--G--C-----C--A-----TC--................ 2282
ASC.UG.10.RT11 -G-A-----A-----C---------T----------CTGT--T-G---G--G----AA--A--------G-TGC--A-T--------GA----A---G--CAC--A--G-----AGCA-----A--G--G--G--C-----C--A-----T---................ 2267
COL.CM.x.CGU1 -GCA-AATTA-GG--------T-----A---A-----TG---T-G---------T-AA-A-G-------G------A----------G--G--A--C--------A---------AT------C--------G--------C--A-G---TC-T................ 2624
COL.UG.10.BWC01 -GC--CA-A--G------T--T-----C---A-----TGT----G------G--T-AA-A-G--------------A-------T------T-A-----------A-----T----TT--G--A---CA---G--T--------T-G-------................ 2423
COL.UG.10.BWC07 GGCA-C-TTA-G---------T-----C---A-T---TG------------G--T-AA-A-G-------------GA----C--T--G--GT-A-----A--G------------------A-A--GC-------T-----C--A-G---A--G................ 2651
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TGCCTCA--CACC--------T--CT-A--T--G--------T--A--G-------AG-AC----------TG---A-----C-T------T-G--C---GC---A---CCAG-T-----G--C--GAC---G--C--G--C--A-----TC-G................ 2839
DEB.CM.99.CM40 GGCA-C---CACC--C-----T--CT-------G----TA--------G--G----AA-G---G---C---TGC--A----C--A----CCT-A--C---GCC--A--G--GG-G-----G--G--GAC---T--------C--AT-T-CAC--................ 2658
DEB.CM.99.CM5 C-CA-A---CACT--C-----T-GCT----T--G----TT--------G--G----AG-A-----------TGC-TA----CC-G----CC---------GCT--C--G--TG----------G---AC---G--C--G--C---T-G-----G................ 2652
DRL.DE.11.D3 ---A--T--A--------------C--A--G--G---TGT--T--A--G-----TG----C------------C-------------GC--T-A--C--AGC---A--G-------TT--G--G--G-----G--------C--A-G---A---................ 2323
DRL.DE.11.D4 ---A--T--A------G-------C--A--G--G---TGT--T--A--G-----TG----C--------------------------GC-GT-A-----AGC---A--G-------TT--G--G--G--G--G--------C--G-G---A---................ 2324
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G--A--AGGA--------T--T-----A-----G-----------------G--T-AA--AC---------TGC-T-----------G-----A--C--AGCT-----------T-TT--G-----GC-G-----T--T--C--A--G--CC-T................ 3022
GSN.CM.99.CN166 ---A--A--A--------------CT-A-----C-----------A--G--G----AAT-AC---------TGC--A-------T---A--T-A---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G-----T--G--C--A-----AA-TCCGCACCCTGCAGGAC 2575
GSN.CM.99.CN71 G--A-----A--------------CT-G-----C-----------A--G-------AAT-AC---------TG---A----------GA--T-G---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G--G--T--G--C--A-----AC--................ 2559
LST.CD.88.SIVlhoest485 -GCA-ATG-A-G---C-----T--C--A---A-C--------------G--G----AA-A-G-G---------C-GA-T-----T---C----A---GCTTT---A------C-TCAT-----A--------C--T--------T-----AA--................ 2117
LST.CD.88.SIVlhoest524 -G---AT--A-G------T-----C--C---A-C-----T-----------G----AA-A-G----------G--GA-----------A--T-A---G--TT---A--------TCAT--GC-A--G--------------C--A-----AA--................ 2114
LST.KE.x.lho7 -G-G-AT--A-GG--C---------------A-------T--C-----G-------AA-A-G----------G---A-T---------A-G--C---G-ATT------------TCAT--GC-A--------T--T-----C--A-----TA-C................ 3201
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ---A--AGGG------G----T--C--C--------CTG------A--G--G--TCAAT-G----------TGC--A----C--T--G--G--A------GCC--C--G-------TT-----C--GC----------T------T-----C--................ 3057
MND-1.GA.x.MNDGB1 GG-A-AT--A-G----AAT--------A--TA-C--------------G--G--T-AA-A-G--------------A----C--T------T-A--C---TT---A--G--T--TCAT---T-A--G-----T-----T--C--A-----AA--................ 2536
MND-2.CM.98.CM16 G--A--T--A--------T-----C--A--G--G---TG---C--A--G-----TG-A--C-GC-----------G--------T---C-GT-A--C--AGT------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--T-G---TC-C................ 2850
MND-2.GA.x.M14 ---A--T--A-----------T-----A---------TGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T--GC--T-A----GAGTG-----G--T----TT--G--G--GC-------C--------G-G---C---................ 2777
MND-2.x.x.5440 -G-A--T--A--------------C--C--------CTGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T---C----G--C--AGTC-----G--T----TT--G--G--G--------CA-------A-G---CC--................ 2410
MNE.US.x.MNE027 -GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G----AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A------GTC-----G-----TACA-----C-----------------C--T-----AC--................ 2619
MON.CM.99.L1_99CML1 --CC-A---CA-T--C-----T--CT-A--CTGT-----------------G----AG-GC----------TGC-CA-------------------C---GC------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--A--G--AC-T................ 2555
MUS-1.CM.01.CM1239 G--A-----A--C-----T-----CT-----TGT-----A--C-G---G-----T-AAT------------TG---A-------T---C-G--A---G--GCC--C-----G---ACA--G--A--GC----G--C--------A-----A---................ 2529
MUS-2.CM.01.CM1246 -GCA------A-T--C-----T---T-A--------C-------GA--G-------AG--A------C---TG---A-----------A-G------G--GTG--A-----A--TGCA-----C--GAC---G--C---------T--------................ 2637
MUS-3.GA.09.09GabOI81 GGCA-----A--C--C--T------T-A---TGT-----T--T--A--G--G----AAT-A----------TG---A-------T---A--T-G---G----C--C----------C------A--GC----C-----C-----A-----AC-G................ 2105
OLC.CI.97.97CI12 -GCA-A-G--TC-----A--GG-----C---A-----TG------A--G--G----AA-A-G-G-AT-----G--GA-------T--G-CT--A---GCAGCC--A-----T--------G--A--------------T-----A---------................ 2723
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---A--A--A--G--------T---------A-----TGT--T-GA--G-----TTCG--C-----------GC-------------------A--------G--A--G--T----TT--G--A--GC-G--G--T--------A-G---A--G................ 2120
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---A-----A--------T--------G--TA-T---TG---T-G------G--TTC---A--------------G---------------T-A--------------G-------TT--G--A--GC-G--------------T-GG--T--G................ 2138
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---A-----A-----C--C-----C--A---A----CTGT--T--A--G------TCC--A--------------G--------T--------A-----------A--G-----T-TT--G--G--GC-G--------------A-G---A---................ 2328
SAB.SN.x.SAB1 ---A-----A-----------T--C--C-----C-----A----G---G-----T-AA---C-G-------T-C-CA-G--C-----GC-GT-A-----A--T-----------TCA------C--G-----G-----C--C--A-----C---................ 3247
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GCACCT--CACT--------------A--TACC-----A-----A--G-------AA-AC--------G-TGC--A------C---G-----A-----AGT---C--G-----TAAT--G-----GC-------------C--A-----A--G................ 2271
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GGCCCCA--AACT--------T-----C--TACC--C--T-----A--G--G----AA-AC--G-------TG---A-------T------T-G--C---GT---A--G------ACA---A----G--------C--T--C--A------C--................ 2232
SMM.SL.92.SL92B -GCCCCT---AC------T--T-----A--GACC-----T--T--------GA-T-AGGAC--G-------TGC-CA--------------T-A--C--A-TG--A-----A---ACA-----A--GC-G--T--C--------G-----CC--................ 2582
SMM.US.06.FTq -GC-CCT---ACT--------------G--CACC-----------------G----AA-A---G-------TGC--A----C-----------A----G-GTT--A--G--T---ACA---------C-------------C--T-----AC--................ 2433
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -GCCCCT--AACC-----G--T--C--C--CACT-----T--------G-------AA-A---------G-TGC--A-------T------T-A------GTC-----------TACA-----A--G--------------C--T-----AC--................ 3141
SMM.US.86.CFU212 -GC-CCA---ACC--------------A--TACT-----T--------G-------AA-AC--G-------TGC--A----------G-----A-----AGTC-----G--T---ACA-----G--G--G-----T-----C--A-----A--G................ 2397
SMM.US.x.H9 -GC-CCT--AACC--------T--C--C--CAC------T------R-GR-----G-A-A---------G-TGC--A-------T------T-A--C---GTC--------T--TACA-----A--G-----G--------C--TR----AC--................ 2624
SUN.GA.98.L14 GGCA-AC--A-GG--C--T--T--C--A---A-T-----T--------G-------AA-A-G----------G---A-------T----T---A---GGT-TG-----------TCAT--GT-A--G-----G--T--T-----A-----A---................ 3206
SYK.KE.x.KE51 GGCCTCC---AC------T--T-----C-----T----TA---C-A--G--G----AATTA--------G-TGCCTA-G-----T--GA----C---G-AGC---A--G-----T--------A--G-----------T-----A-G----C-C................ 2704
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -GC-A-T---ACC-----T--T-----C----------TA--T-G------G----AA-AG--------G-TGC-CA-T-----T---A--T-A---G--GCC--A-----T--T-TC--G--A-----G--------C--C--A-G---AC--................ 3046
TAL.CM.00.266 GG----A--G-----------T---T-------G--C--T--C-GA--G--G----AA---C---------TGC-CA----C---C-C-CC--A---C-AGC---C---------GC------A---CAG--G-----T--C---T----CC-G................ 2818
TAL.CM.01.8023 G--------G-----C--------CT-------G-----T--C-GA--G--G----AG--AC---------TG--GA--------C---CC--G---C--GC------G-----TGCA--G--C---CAG--G--------C---T-T--AC--................ 2316
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GG----AGGA--G-----T-----------C--G---TGT--CCG-----------AA--AC-G-----G-TG---A-------T----CT--C-----AGC---A--G-------TT--G--A--------T--T--C-----A-----A--G................ 3051
VER.KE.x.AGM155 GG-A---GGA--C---G----------A--------CTGT----G-----------AAT-AC-G-------TGC-G-----------G-----C--C--AGCT--A----------TT-----C--------T-----C-----A---------................ 3071
VER.ZA.10.VSAC4004 ---A--AGGA--------T--T--C--C---A-C--CTGT--T--------G--T-CCT-AC-------G-TG-----------T--G---T-A-------TG--C--------T-TT--G--A--------G--C-----C--A--G--AC-G................ 2578
VER.ZA.10.VSAG1003 G-----AGGG------G-C-----C--A-----------A----G---G-------AA--AC-G---C---TG---A----C--T--G--G--A-----AGTC-------------TT-----G--------------------G-GG--A---................ 2571
VER.ZA.10.VSAM0022 G--A---GGA--G-T-G----T--C--C--T--------A----GA--G-------AA--AC-------G-TGC--A-------T--G---T-A-----AGT---A----------TT--G--C--G--G--G-----------A-G---CC-T................ 2575
WRC.CI.98.98CI04 -GC-TCC--A-G---------T--------TA-------A-----------G----AA-A-G-------G--GC-CA-------T---A--T-A---G-AGT---A--G-------TT-----A--G--G--C--T--T--C--A-G---AC--................ 3164
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GGCA-AAG-AA-T-----T--------A---A-C-----A----GA--G-----T-AA-A-G--------------A-------T----G---A---GCAGT---A----------TT--G--A--------C--T--T-----A-G-------................ 2078
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H1B.FR.83.HXB2 ..AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCA 3017
Pol .__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..--------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A-----------G--C--------------------------------AG-C--G--------------------G------------------ 2463
H1C.ET.86.ETH2220 ..-----------------G--------A--------G-----------C--------T----------GT-----A--A-----------C-------------C---------A--------------------A--T-----C--C--------------------- 2409
H1F1.BE.93.VI850 ..-----------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T--A-----G--C--------------------A--------------- 2354
H1O.BE.87.ANT70 ..--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--- 3072
H1O.CM.91.MVP5180 ..--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--- 3046
H1O.CM.98.98CMA105 ..--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TG----------CC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----A-YA-----C-----------C--C--G--A-----------G--- 2503
H1O.CM.98.98CMABB197 ..--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--G-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-G-----C-----------C--C--G--A-----------T--G 2454
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G 3070
H1O.US.99.99USTWLA ..--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G-------------C-----AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--- 2500
H1N.CM.02.DJO0131 ..C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G--- 2523
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..--GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G------ 2522
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..--GC-------G-----------CT-------A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A-TT---------------G----------------T--T--------C-----T------T-A------------G-G------ 2521
H1N.CM.95.YBF30 ..--GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G--- 2611
H1P.CM.06.U14788 ..C-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G------ 2488
CPZ.CD.06.BF1167 ..-------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A-GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T 3125
CPZ.CD.90.ANT ..--GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C------------ 2456
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..---G----G-----------------A--------------------C--TTG---TC-----A-G-----------------A-----C--A--T------G----T-----A--T--------C-----------T-----TT-A-----A-----------G--T 2597
CPZ.CM.05.LB715 ..--G--------------T--T---T----------G-----T---------TGC---C--------A-T--T-----A-----A-----C--T---------G-G--T--------------A--C--G-----A--------A--C--G------------------ 3038
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..-----------G--------------A--------A--C--T--------CTGC--AC--------AGT--T--A--A--C--A------------------G-------------------A-----------A--T--------A-----A-----------G--- 2603
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..--G--------------------G--A-----A--A-----T--C------TG-------------A-T--T--A--------A--T---------------G----T-----A-----T--T--------C--------------G-----A--C------------ 2589
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..--G-------GG-----C------T-------A--A-----C--C------TGC---C--------A----T--A--A-----------C-----------------------A--------A--C--------A--------T--A--G------------------ 2572
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..---C-------------------TT-A-----A--G--C--T--C------TG----C-G------A----T--------C-----T-----------C---G-------------------A--------C-----T--------A--G--A--G--------G--- 2563
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..-----------------------G-----C--A--G-----T---------TGC---C----------G--T--A--A--C-----C--C------------G----T--------------A--A--G--C-----------A--C--G------------------ 2583
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..--G--A--G--------------G-C---------A-----T--------CTGC------------A----T--A--------A--C--C-----C------G----T-----A--T-----T--A--G--C-----T-----T--A-----A-----------G--- 2410
CPZ.TZ.00.TAN1 ..-G---A-G---TATG--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T---A-C----------AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T 2661
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..-------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C----------AG----T-------------T-A--T--A--------G------ 2658
CPZ.TZ.09.UG38 ..--G----GGGGCATG-----------------A--G-----T--------TA----TC-G---CC---------AC----------T--------T--C---C-T-----CA-T--------A-AA----T------T------T-G--T--A--G-----G--G--- 2635
CPZ.US.85.US_Marilyn ..--G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G--- 3077
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..--------------------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T 2473
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..--------------------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T 2554
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..----------G---------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T 2553
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ..---C-A-GG--------------GT----------A-----T-----C--CTG---T------CC---T--TC----------A--T-----A---------G-G--T-----A--------AG-------------------A-----T-----C-----R-----T 2365
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..--G--A--GC----T--C-----TT-A-----A--A--C--C-----C---TG---A-----CCC---T-----A--A-----A--T-----T--T------G-------------------AG-G-----C--A--------C--C--G--A-----------C--T 2487
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..--GC----G--G--------------A--------A-----T-----C--CTG----------CC---T-----------C--A--T-----T---------G----T-----A---------G-C-----C------------T-A--T--A--G-----G------ 2358
MAC.US.x.239 ..GC---A-GG---AG-A-T------------A-A--------------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----C-----TT----ATCAG----T----CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--- 3319
Pol .__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S_
H2A.DE.x.BEN ..GCC--A--G---AGGA-CT-TA--T-A-----A--G-----C--------CA-A--AC--C-------T--T---C-----------------C----AGCAG--------AT-GA------A-AA------ATA--T--A--CT-G-----A--------G------ 3402
H2A.PT.x.ALI ..GCC-------G-AG-A-C--T--G--------A--G-----T--C-----CA-A--AC-GC----GAG---T--AC----------------TC----ATCAG---------CAGA------A-AA------ATA--T--A--CT-A--G-----------G------ 3395
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..GCC-----G---CG-A-T--T--C--A-----A--G-----T--C-----CA-A--AC--C----G--T--T--AC----------------TC----ATCA----------CTGA------A-AA-----CATA--T--A--CTCA--------------G------ 2847
H2B.CI.x.EHO ..GC-TCA--G---AG-A----------A-----A--A-----C--C--CAGT--C--AC-----CC---------AC-A-----A--------TT-G--AGCAG----T----CAGA------A-AG-------TT-----A--C--A--------------G-----C 3373
H2B.GH.86.D205_ALT ..GC-G-A----GGAG-A--------A-A--------A-----C--C--CAGTA-C--AC-----CC-A-------AC-------A-----C---T-G--ATCAG---------CAGAG-----A-AG-----CATT--T--A--T--A-----A--G-----G--G--C 3375
H2G.CI.92.Abt96 ..GC-G-A----GGAG-A--------------A-A--G-----C--C--CAGCA----TC------T---T------C----C--A--T--C--TT----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--C--A--G--A--------G--C--- 2729
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..GC-G------G-AG-A-------------C--A--A-----C-----CAGCA----TC--------C-A------CCA--C--A--T--C--TC----ATCAG---------CAGA------A-AG-----CATC-----A--T--A--G--A-----------G--- 2834
H2U.FR.96.12034 ..GCTG-------GAGGA-------T--A-----A--G-----C--C--CAGCA-C--GC-GTG-------------C-A--------T-----TT----ATCC--T--T----CAGAG-----A-AA-----CATC-----G---T-G--T--A--C------------ 2884
ASC.UG.10.RT03 ..CCC-----GGC-CAG--TT-CA--G-A--CA-CAAA-----C--C-A-G--A-C--GC--C----G-----TCAA--A--C--A-----C---------TCAG-G-----CAT-GG------AGAA----------TT--G--A--G--------G-----G-C---T 2426
ASC.UG.10.RT08 ..CCC-----GGC-CAG--TT-CA--G----CA-TAAA-----C--C-A-G----C--GC--C-C--G-----TCAA--A-----A-----C--G------TCAG-------CAT-GG------AGAA----------TT--G-----G--------G-----G-C---T 2450
ASC.UG.10.RT11 ..CCC------GC-CAG--TT-CA--G-A--CA-CAAG-----C--C-A-G----C--GC--C----G-----TCAA-GA--C--A-----C--A-----CTCAG-G-----CAT-GG------AGAA----------TT--G--A--G--------G-----G-C---T 2435
COL.CM.x.CGU1 ..-T-G-A--G-CCCATA--------T-A---A-A--A-----C-----C---A-------G---CCG--T-ATCAA-----C--A--T-----A--C--ATCAG-G------TT-G---------C-------GT------A-----A--G-----T--------G--T 2792
COL.UG.10.BWC01 ..GT-G-------GAATA-T------T-A---A-T--G-----C-----C--TA-A---C----CCC---T-ATCAAC-------A--C-----A------TCGG-G--T---TTAT-------C-C---G---ATA-----A---T-A--C-----C--------G--- 2591
COL.UG.10.BWC07 ..C-TG-------GAACA-T-----T--A--CA-A--G-----C-----C--T-----AC-G---CC---A-ATCA------C--A--C-----AG-C--ATCAG----T--CAT-T-T-----ACAA------GT------G--C--G--G--A--C------------ 2819
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..CC-C------GGCAGA-------TT----CA-A-CA--------C-A---TA-A--A------CC-TC---TGCTC-------G--------T-----ATCAG-T--T--CACAG-C--T--AGAG--G---G---T--GG-----G-----A-------GT-C---- 3007
DEB.CM.99.CM40 ..CC-C-A-TGG--CAGA-C--T--CT-A---C-T-CA-----C----A----A-AG-AC----CCC-ACA--TGCA--A--C--A-----C--AG----ATC-G-C--T---ATACA------AGAA------G---T--GA--A--G--T----------GC-CT--- 2826
DEB.CM.99.CM5 ..CC-C-A-TGG--CAGA-------C--A--CT---CA-----C----A----A-A-----G---CC-C-G--TGCACGT-----A-----C--A------TCGG-G------ACACA------AGAG------G---T--GA--A--A--T--A--C----GT-C---- 2820
DRL.DE.11.D3 ..---GCATGCG--CAGA-C--C-----------A--------C--C--C---TGC--TC-G---CCG-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--------T-----C--------------------C--- 2491
DRL.DE.11.D4 ..---G--TGCG--CAGA-C--------------A--------C--C--C---TGC--TC-G---CCG-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--------T-----C--C-----------------C--- 2492
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..C-G--A--G--GCA-A-C------A-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A---TGCA-G--A-----A--A-----A-----------C--CTCAG----T---ACAGGG--------A--G-------T----TGT--G--T-----------------T 3190
GSN.CM.99.CN166 TAG-GC-A--GG-GCAT-----TA--A-A---A--AAA-----T----A-AGTA-A--A--GT----G--T-----------C--C--T---T-AG-----TCAG----T---C--G-C----CTGAA--G-------T---A--CT-A--G-----T-------CG--G 2745
GSN.CM.99.CN71 ..G--C-A---G-GCAC-----TA--A-A---A--AAA--C--T----ACAGT--A--A--GT-------A-----A-----C---------T-AG----ATCAG--------C----C----CTGAG--G-------T---A--TT-A--T-----T-----G-CG--T 2727
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..--G--ATGC--GCA-A-------GG-A---A-A--A-----C------AGTA-----C-G---CC-----AT--AC----C--A-----C--AG----ATC---T--T--CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT 2285
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..--G--ATGC---CA-A-T------G-A---A-A--A-----C-----CAGCA-A--T------CCT--T-A---AC-A--------G--C--T-----GTCAC--------C--GA------A-AA-----------T------T-G-----A--------G--GAGT 2282
LST.KE.x.lho7 ..--G--ATGC---CAGA-T------G-A--CA-A--A-----C-----CAGTA-C--T------CC-A-T-A---A--------A--------T------TC-C-C--T---C-AGAG-----A-AA--------------------G-----A--G-----G--GAGC 3369
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..C-G--A--G---CA------T--TT-A--CA-A--A-----T----ACAGCA----TC-----CC---G--T--A--A-----A--C-----T--T-----C---------C--GG---C--ACAG--G-----A-TT---TGTT-G-----A--------------C 3225
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..------TGT---AG-A-------C--A---A-A--G-----C------AGTA-A--TC-G---CC---T-AT--ACCC--------C-----GG----ATCAG-T--T---C-AG-------A-AA-----CAT---T-----T-----T--A--G-----G---AGT 2704
MND-2.CM.98.CM16 ..---C-ATGTG-GCA-A-T-----------CA-A--G-----C-----C---TG---T--G-----G-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--C-----T-----C--A--------------G--C--C 3018
MND-2.GA.x.M14 ..---C-ATGTG--CA-A-C---A--T-----A-A--A-----C---------TG---T--G-----GAG---T--A-----C--------------T--ATCGG----T---C-AGGC-----A--C--G--C-----T-----T--------------------C--T 2945
MND-2.x.x.5440 ..--GC-ATGTG-GCA-A-T------T----CA-A--A-----C---------TG------G----TG-----T--A-----------G--C-----T--ATCGG-G-----CC--GGC-----A--C-----C-----T-----C--A-----------------C--T 2578
MNE.US.x.MNE027 ..GC---A-GG--GAGGA-C--------------A-----C--------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----T-----TT----ATCAG----T----CAGA------A-AAC----CATT--T--G--C--G--T-----G-----G--G--- 2787
MON.CM.99.L1_99CML1 ..G-G----TGG-CCAT--G---A--G-A--CA--AAG--C--C-TC-ACAGCA-------GTGG---CCG-----A--A--C--G--G--CT-A-----CTC-T---------CTGA---T-CT-AA--G-------T---G--C--C--G-----C--------G--C 2723
MUS-1.CM.01.CM1239 ..GCGG-AC-TG-GCAT--C---A--G-A---A-CAAG--C--C-T--ACAGC--C--A------CC--CA-----A--A--C--A--C--CT-GC-G--CCAGG----T--CC--GG-----CA-GA--G-------T---A-----G--------G-----------C 2697
MUS-2.CM.01.CM1246 ..GCCC-A--GGC-CAT--C--TA--G-A---A--CAG-----C-T--A-AGT--C--A-----CA----A---C-ACCC--C--G--C--CT-GG-C---GCAG-G-----CAT-GG-----CT-AA----TC--A-TT--G---T-G--------G-----G------ 2805
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..TC-CGA---CG-CAT--G---A--G-A---A--AAA-----C----A-AGT--A--A-----CCC---------------C-----C---T----T--AGCAG-T--T---C---TG----CTCGA-----C--A-T---A--A-----G-----G-----G--C--T 2273
OLC.CI.97.97CI12 ..---G-A-GGG--CAGA-T------T-A---A-A--A-----T-----C--TA-A--GC-----CC---A-AT--AG-A-----A--------A--T--ATCAG----T-----T-G------A-GA--G---ATA--T------T-A--T--A--------G--G--- 2891
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..--G--ATGC--GCAGA-T--T--G-----CA-A--G--C-----------CTGC---C-CT----GCC------A--------A--T-----T-----AGCA-----T---C-AGGG-----T--C--------A--------------T-----------G--C--C 2288
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..-----ATGT---CAGA-------TT----CA-A--G-----T---------TG---TC--T-----CCT--T--A--A-----------C--A-----AGCA--C--T---C--GG------AG----G-----A-----------C--------------G-----T 2306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..--GC-ATGTG-GAG-A----G---T-A--CA-C--G---------------TG--TTC-GT----GCCT--T-----A--------------A-----AGCAG----T---C-AGG------AG-G--G-----A--T--------G--T-----------G-----T 2496
SAB.SN.x.SAB1 ..C-GC-A-GGG-GCAGA-T-----GT----CA-A--A-----C------AGCTGC--T------CC------TCA---A-----A-----C-----C--ATCAG-C--T---AG-GAG-----C--A-----------T--G-----C--------G--------C--- 3415
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..GC-G-A--G-G-AG-A--------T-A--CA-A--A-----C------AGTA----A---TGG-----G--T--AC-A-----A-----CG-TC-C---TCAG-C-------CAGA------T-AA--G---ATT-----G--C--A-----A--------------T 2439
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..C-GC-A-GG-GGAG-A-C------T-A--------A-----T--------CA-C--A--G---CCG-----T---C-A-----A--T-----TT-G---TC-G----T-G--CTGA------A-AA-----CATC--T--A--C--A-----------------C--T 2400
SMM.SL.92.SL92B ..--GG-A-TGG--AGGA-------G--A---A-A--G-----C-----------A---C----CCCG--A--T--AC-A--C--A-----C--T-----ATCAG-G-----CC-AGA------A-AG--G---ATT-----G--C--G-----A--------G-----T 2750
SMM.US.06.FTq ..GC---A-G--G-AG-A-T--------------A--G--------C-----CA-A--AC-G--CCC---A-----AC-A--------C------C----ATCAG-T-------CAGAG-----A-AG-----CATC-----G--CT-A-----A-----------G--- 2601
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ..GC-----G--GGAGGA-C------T-------A--------------C--CA-A--TC----------A------C----C-----C-----TT----ATCAG----T----CAGA------A-AA-----CATC--T--G--AT-A--T--A--G-----G--G--- 3309
SMM.US.86.CFU212 ..GC-----G----AGGA-T-----C--------A--G-----------C--TA-A-----------G---------C----------T--C---C----ATCGG----T----CAGAG-----A-AA------ATC-----G--T--A-----A--G------------ 2565
SMM.US.x.H9 ..GC-----G--G-AGGA-C-----GT-------A--------------C--CA-A--T-----------A------C-A--C-----C------T----ATCGG---------CAGA------A-AA-----CATC--T--G--AT-A--T--A--G------------ 2792
SUN.GA.98.L14 ..--G---TGT---CAGA-T------G-A--------G--------C--C---A-A--A--G---CC---T-AT--A--------A-----C--A-----GTCAG----T---C--G-------A-AA------GT---T-----C--A--------C---------AGT 3374
SYK.KE.x.KE51 ..-GT-CA----G-...A-G------T-A--CT--AAA--C--C----ACA----A--TC----------G-----AC-------A--------AG-G--C------------TCTT-T-----AGAG-----C----T---G---T-G-----A--------G-----G 2869
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..---CG-C-----...C-----A-TA-A---T-AAAA----------AC-----C---C-G--CA----G--T---CCA--C--G--------AG-G--A--C-----T----CCT-C--G--AGAA--------A-TT-CA---T-A--------------------T 3211
TAL.CM.00.266 ..CCTC---TG--GCA-A----G--C--A--CA--AAG-----C----ACAGCA-C--------CCC-------TCAC----C--A--C--C-----C--GTC-C-G--------T-GG-----A-GA--------A-T---G-----A--C--A--------G--T--G 2986
TAL.CM.01.8023 ..CC-C-------GCAGA-------CT-A---A--AAG-----C----A-AGCA-C--A------CC-------GCCCGT--C-----T--C-----C--GTC-C-G--T-----C-G--------GGC-G--C----T---G--A--C--C--A--G------------ 2484
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..----GA--G---CAGA-C--------A---A-A--A-----C----A-AGTA-A--A--G---CC---A------CCC-----A--T--------C--ACAAG----T----TAGGG--T--A-----G-----A-T----TGT--A--T--A--------------- 3219
VER.KE.x.AGM155 ..--G--A-TG--GCA-A----CA-TA-A--------G----------A-AGCA-A--AC-G---CCT--G--T--A--A--C--A--T--C-----C----CGG-----------GG------C--A--------A-TT---TGC--A--G-----C-----G-----C 3239
VER.ZA.10.VSAC4004 ..-GG--A-TG---CAGA-C-----G--A--CA-A--CA----C----ACAGT--A--A-----CCCT------C-C--A--------------T------GCA--T--T------GG--------AA--G--C--A-T---CTGT--C--G------------------ 2746
VER.ZA.10.VSAG1003 ..--------G---CA-A-C--T--G--A---A-A--C-----C----A-AGCA-C---C-G---CC------T--A--A--C--A--C--C--T-----A--C-----T-----AGG------C-C---G-----A-TT---TGT--A-----A-----------C--- 2739
VER.ZA.10.VSAM0022 ..C-T--A--G--GCA-A-------TT-----A-A--G-----T----A-AGCA----A--G--CCCG--T-----A--A-TC-----T-----G---------G-------CC--GGT-------C------CATA-TT--CTGC--C--G--A--------G-----C 2743
WRC.CI.98.98CI04 ..-G------T---AATA-TT-----G-T---A-A--G-----C--------CA-C--AC----CCC-----AT---C-------A--T-----TG----ATCAG----T-----AT-T--T----AG--G---GTC--T-----A-----T--A--G-----G--T--C 3332
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..C-T-------G-AATA--------T-A---A-A--A-------------TTA-C--A------CC---A-AT--AC----C--A--------AG-----TC------T-------A------T-CC------GTA--T-----A--C--T--A-----------G--T 2246
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H1B.FR.83.HXB2 CCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGG 3187
Pol _P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G
H1A1.UG.85.U455_U455A ---T----------G--------------------------C------TC----C----------------------------------C--------G--------T--------------A------G-------------AT-A---GCT-----A-----C----- 2633
H1C.ET.86.ETH2220 ---C----------G---------C-CC-------------C-----GGCC-CC--C-----A-----------------T--------C--------------------------------A------G-CCC------A---T-A---G-------A--A-A------ 2579
H1F1.BE.93.VI850 ---------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G------------------------------------------T-A---G-------AC----A----- 2524
H1O.BE.87.ANT70 -----T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA------ 3242
H1O.CM.91.MVP5180 -----C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA------ 3216
H1O.CM.98.98CMA105 --R--T------------TCA-----------TC----Y--A---------G-C--C-----AT---AA--A-G---G--T--------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--RG--T--ATT---T---G-C--CT-A-ATCA------ 2673
H1O.CM.98.98CMABB197 -----T--------GGA-TCA-----------T-----T--A----AG---G-C--C-----AT---AA--T-G---G------------C-A---A-------AA-T---CCCC-GACAG-A-------A---GG-T--ATCA--T---G-G--CT-A-ATCA------ 2624
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA------ 3240
H1O.US.99.99USTWLA -----T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A-----------A--T---CC-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R-- 2670
H1N.CM.02.DJO0131 --------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------ 2693
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC---CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------ 2692
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------T--T------TCA-------C---TC----A--A--------GA-GC-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G-------------------CAA-A------GAG-C-G----A--A--T---GGC----------A------ 2691
H1N.CM.95.YBF30 --------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------ 2781
H1P.CM.06.U14788 -----C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA----- 2658
CPZ.CD.06.BF1167 --------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GCT-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA----- 3295
CPZ.CD.90.ANT -----T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA-G-----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC----- 2626
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----T--C--T--------T-----------TC-G--A--C--C---GC-A----C--T--T--CAC-G----C--------------C--A--------G-----TC-T--C--TACC--A--C---CAG--GG----A---T-A--G------T--C-TCAC----- 2767
CPZ.CM.05.LB715 -----C-----T---GC---T-----------TC---------AC-----G--G--------G---A----T--C--------------------------C--A--T---A----T-A--TA--C---CA---GG----A---------G-T-----AC-A--A----- 3208
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------T--T-----C--------------------A--A------C----G--------GT-GACA--T--C--G------------C-T--------C-----YC----------AG-A-------A---GG-----TTA--T-----------AC-C-CT----- 2773
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------C--T--G--C-CT-----------A-----A--A-----G--GA-C--------AC----C--A-----G------------C-C--------C-----TC--------ACA--A------GAGGC-G-G--AAGA--T--GAGT-----T----CT----- 2759
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T-----T-----------------G--T--------A--C----G---G--C-----T-----A--T-----G--------------A--------G--A--T--GA------A---A--C--G-AC--GG----A---------GCT--CT--C-A-A------ 2742
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------T--------------------T-----------C--------G--------A---A-------------T-----------A--------C---------A------A--TA------GA----G-G--A--AT----GGCT--C--A----AA----- 2733
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----T--T--T-----C--T-----T--G--TC-G--A----A---------G--------A-----C-----C--G------------C-A--------------T---C-T----A---A------GA---GG-G--A--AT-A---GCT-----A--A-A------ 2753
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------C--------C-----------GG-T-----C-----C---C-GA----C-----AT-G--A--T--C--------------C--A-----------A--T---TCTT-G-AAG-A--C--G-A--G-G----AC-A--C---G-----T-AC-C--A----- 2580
CPZ.TZ.00.TAN1 --------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--CA----T--A--TC-TA-TGA--A-G-A-----G-A-CTG---A--A----------G--------A-CA----- 2831
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA--A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA----- 2828
CPZ.TZ.09.UG38 --------T--T----AC--T-----------T-----T--C--C------G-CC-C-----GG-G-A-G-------G------------C-T--------G--A--T---A-TGA-AATG-C-----GCAGCTC---A-AAG-T-A--G--G---T----AGCC----- 2805
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT----- 3247
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA-----C--------------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA----- 2643
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----G----AA--------G-----------C-----------G--A--T---CCT---ACAG-A-----GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA----- 2724
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA--------G-----------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA----- 2723
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----C--T-----GCACTCA-----T------C-G--A--C---------G-G--C-----A----AA--T-----G--------------A--------G--A--T--GCCTC-GCCTG-A-----GCAGCGRG-----A----T---G-------C-ATGCA----- 2535
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T-----T------TCA-----T--G--TC----T--A--C--R---G-C--------A----AA--T-----G-----------CC-C--C-----G--A--T---CC-C---CAG-A-------GG---G-T----T---T--GG-G-----A-ACCA------ 2657
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----C--C------CA-TC------C--G---C----T--A--C--G---A-T--------A----AA--T-----G--------------A--------G--A-----GCC-C--TCTG-A-----GCA-CG-G-C--AA----T---G-------C-ATGCT----- 2528
MAC.US.x.239 -----C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A--C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T--------CA-C-TAA---CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--TCA-AGG---TCT--AAT--CATA-- 3489
Pol _P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G
H2A.DE.x.BEN --------T--T---TAC-CA----GGC--G-------A-----C------GC---C-----TG-CA--C--ATC--G------------A-C-TAA---CTAG----AGGAC-GGTTTAG-----GAC-A-GTGG-CCT-C----A-A-G---T---AAATG-CCTA-- 3572
H2A.PT.x.ALI --------T--T---CAC-CA----G-C-G-----------A--C-----GGC---C-AG--TG-CA--C--AT----------------A-C-TAA---CTAG----AGGAC-GATTTAG-A---GAC-AGGTGG-CCT-C--T-A-AGG---TC--AAATG-CCTA-- 3565
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --------T--T--GTAC-CA----GGC-GG-------A--A--C------GC---C--G--T--CA--C--AT---G------------A-C-TGA---CCAGC---AGGAC-GATTTAG-A---GAC-G-GTGG-TCT-C----A-AGG---T---AAATG-CCT--- 3017
H2B.CI.x.EHO --------T-----GTAC-C----G----GG-AC----C-----C------GCC--CAAT--TG-CAC---AATC--G-----------CA-TCTC--G-C-AG----AGGAGCGATCT-G-----GAC-GGGT-G-GTCTC-A--A-A-G-G-TAT-AAAT-ACAT--- 3543
H2B.GH.86.D205_ALT -AGT----T-GT---TACTC-----G---GG-A-----T-----------GGCC--CAGC--TG-CA----AAT---G-----------CA-CCT-A---C-AG----AG-AGTGATCT-G----CGAC-GGGT-G-GTCCC-A--A-A-G-GTTAT-AAATGACAT--- 3545
H2G.CI.92.Abt96 -----T--C------CA--CA----GG--GG-AC----C--C--C------GCC---GAG--TR--A----YATC-----T--------CA-TCT---G-CCAG----AG-ACTGATTTAG-A---GATCA-GT-G-TTT-C----A-AGG---TCT-AAAT-AAACR-- 2899
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----C--C--T--GTA--CT----G----G-GC----C--C-----G---GCC--CGAG--TG--A-C---ATC--G--T---------A-CCT-----CCAG----AG-AGTGACCTAG-----GAC-AGGTGG-CTTAC--T-A-AGG-T-T---AAATCA-CT--- 3004
H2U.FR.96.12034 ---A----T--T--GTA--CA----GG--CC-AC-G-----A--------GGC----GA---TGCT--C--AAT---G--T--------CA-TCT-A---CCAG---TAG-A-TGATTTAG-----GATCAGTT-G-TTCAC----C-AGG-G-TA---AAT-A-ACA-- 3054
ASC.UG.10.RT03 ---A-T-----T--G-AC-CA--AGG-G-CC-G--GC-A-AGA-C--G---A--T-C---C-A--CC----GAT---G-----------CC-CCTCA----G--A--TGA-AC-G--ACAG-A--C--G-A--T-G-----C-AA-T--GA-CATC--TC-A-AACAA-- 2596
ASC.UG.10.RT08 ---A-T-----T--G-AC-CAG-AGG-G-CC-G---C-A-AGA-C--G---A--T-C---C-A--CC-C--GAT---------------CC-CCTCA----G--A--TGAGAC-G--ACAG-A-------A--T-G-----C-AA-T--GA-CATC--TC-A-AAC-A-- 2620
ASC.UG.10.RT11 ---A-C-----T--G-AC-CA--AGG-G-CC-G---C-A-AGA-C--G---A--T-C---C-AG-CC-C--GAT---G-----------CC-CCTCA----G--A---GAGAC----ACAG----C--G-A--T-G-----C-AA-T--GA-CATC--TC-A-AACAA-- 2605
COL.CM.x.CGU1 ---A----C------G-A-CAG-AG---G----C----A--G--C--G--GAG-GGA-A-TTG...CAA--AGC---G--------------A---C-------A--TC-GCCTT---A-G---------GGGC-G--C-------C---G-TGCA--C---TAC-AT-- 2959
COL.UG.10.BWC01 --CA-------T--GGCA-CAG-AG----G--T-----A--AA-------GA--GGGAA-TTG...CAA--TGCA--G--T---------C-T--------G--A--T--GCC--A--AAG-A-------A-G-----C-----T-A---G-TGCAT-AC-CTAT-AT-- 2758
COL.UG.10.BWC07 ---A-C-----T---G-A-CAG-AG----G--T---------G----G-GGG--GGAAAGCTA...CAC--AGCC--G--T---------C-A---A-----AG---T-----C---AAAG-------GCA-G--G--C-AA--G-T--GACT-TCT--C-ACAT-AT-- 2986
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----T---------CAC-CTG-TCATCGGG-A--G--AGGA--------GA--T-C-----TG--C-C--AGTC--G-----------CC-A-TG-----G--A---AG-AC-GA--AA--A--C---CT-GT-G-CA-AACA--A---G-TT----CC-AGA-A---- 3177
DEB.CM.99.CM40 -----C--T--T---GCCTCAG-AGGG-G-CAG---C--ATC-----GG--A-G--------GC--A-A--AGTC--G--T-----------ACTA-----G--A--T---AGG-A--AT--A--CCT--AG--GG---CAC-AT-A-----GTTC--CC-AGA-A---- 2996
DEB.CM.99.CM5 -----C--------GGCA-CAG--GGC-GGCAGC-GA-A-T-----AGG--A--T-C------T--A----AGTC-----T--------CC-A-TG--------AA-T-----T-AG-TCTCA---TT-GA-C-GG--A-AC----T--GA--TT---CC-AGAAAA--- 2990
DRL.DE.11.D3 --T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C----A--C---G-GA-G--------TG-GA----A-----G------------C---T------GAG---TAG-CC--AGCATTTA---GAGCAG-TG--TA----AT-A---AC---CT-AAA-TTC----- 2661
DRL.DE.11.D4 --T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C----A--C---G-GA----------TG-GA----T-----G------------C---T-------AG---TAG-CC--AGCATTTA---GATCAG-TG--TA-A--AT-----AC----T-AAA-TTC----- 2662
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --TA----T-----G-A--CGGCAG----C--T------GAGA-C-A--GG--C-C---T-GGT---AA--TGTC-----------C-------GGT-G-CG--A---CAT--TGAGACTAGA----ATCA-C-GG----CATAG-A---A-GATG---C-AGAAAAA-- 3360
GSN.CM.99.CN166 ---A-C--C--T----AC-TTG-AG-TTCCT-GC--CGA-AGA-----G-T--GG-G-----TG-G--AT-AATA--G--------------ACTGA-------A--TAGGA--C-G--AG-A--C--GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTA--AACATCC-ATAA 2915
GSN.CM.99.CN71 ---A-C--T--T--GGCC-CTG-AG-TTCCT-G---T-T-AGA-----G-C--GG-G-----TG-G--A--AATA--G-----------C----TGA-------A--TAGGA--T-G-CAG-------GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTGT--AC-TCC-ATAA 2897
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CC-G--------------------ACTCA----G--A--TAGG--C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-A---G-G-TCT-AA---CA---AA 2455
LST.CD.88.SIVlhoest524 --TTGT--T--T---GAA-CAG-T-GTGG-C--C-T-CAGAG--C--G---TT-------------C-CC----C--G----------------TCA----T--A---AGG--G-A--AAGGA-----TCAGGC-G--A-A--AT-A---G---T-T-AA-A-CT---AA 2452
LST.KE.x.lho7 --TTGT-----T--GG-A-CAG-AG--GG-C-TC-CTCAGAG-----G---TT------------GA-C--T--C-----T-----------A-TCA-------A--TAG---G-G-AAAGGA---GATCAGGC-G--A-A--A--C---G---T---TA---CA---AA 3539
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --CA----T--T--G-A--CAGCAG-------AC-G-CC-AGA---A-G--G--TTA--G-GGC---AA--TGTC--G--T--------CC-C-GG-----G--AA---ACTC-GA-A-AG-A---GATGA----G-TAGAC----T---G-GA-A--A--ACA------ 3395
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---TGT--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---GTA--------GA-CC-----ACAG--CAGT-A----------------------T------G--A----ATAC-GC--AAG-----GAG-A-GCT----TA--AT-A--GGCTTTAT-AA---CA---AA 2874
MND-2.CM.98.CM16 -----C--T-----GGCA-CAGCAGAT---------C----C--C---G-GAG-C-------TG----G-----------T---------C-C-T---T--GAG---TAG--TTGCCCCAG-A--C--C-G--TG--TC-A---T-A---G-C--C--C---TTT----- 3188
MND-2.GA.x.M14 --G--------T---GCA-CGGCAGAC-----TC--A-AA-A--C-A-G-GG--T-C-----AG--T-A--T------------------C---T---G---AG---TC-GAGTGCGTCAG----C-AC-A--TGG--A-TAG-T----GG-----T-AAG-TTC----- 3115
MND-2.x.x.5440 --------T-----GGCA-CAGCAGAC-----TC--A--G------AGG--A-GC-------AG-CT-A--------G--T--------C----T---G--GAG---TC--AGTGCCTCTG-A--C--T-A--TG----TA--AT-A--GG-----T--CA-TTC----- 2748
MNE.US.x.MNE027 -----C--C------CAC-CT----G---TG-GC-G--A--C--C--G--GGC---------TG-GACCC-AGTC--G--T--------CA-C-TA----CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---TCT-AAAT--CATA-- 2957
MON.CM.99.L1_99CML1 ---A-TG-G--T---CA--CAGC-G--G-GC-ACC-C--GAGA-C--G---A--T-C-----GG--AC-T-AATA--G-----------CC-ACTGA-------AA-TCACTCTC-GCCAG-A--C--G-A--T-G---G--TCA-A---GCGACC--AC-A---AAA-- 2893
MUS-1.CM.01.CM1239 --CA-C--C------TAC-CGGCAG-----T-A---C--GAAA-C--GG--GC---------T--CACCC--ATC--G------------C-C-TAA-------CA--AG---G---TC-GGA-----G-G-GT-G---CAC--A-T--GA-CATG--C----AACT--- 2867
MUS-2.CM.01.CM1246 --CA-C--T--T---GCC-CA-CAG-C--GC-TC------AAG----G--GG-C----AG---GCCT-A--AGTC--------------CC--CT-A----G--A---AG---------AG-A-------GGCT-G-GA-AA--A-C---G-T-TC--C-CA--TAA--- 2975
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --CA-T--C--T---CAC-CAG--T----CC-A--GA--GACA----GG--A--T--AAG------A-AT-GAT---G--T---------C-A-TAA---C-------AGG--CC-T---G-T-------A-GT-G----A-CAA-A--GA-TATG-----A-A--ACAA 2443
OLC.CI.97.97CI12 ---TGT--C-----G----CAG--G-TC-TT-GA-G-------GG--G--GG-------T--G----A-T-A--C--G--T--------C--------G-----A-----GCC--G--CAG-----TT-GAG---G--A-AC-------GG-G-TCT--AG---T-ATAA 3061
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----C-----T----CC-CTGCT-AC-----T-----A--AG-C--G--------------TT----C--------G--T--------CC---T---------A---AG-AC-GA-TTAG-A--C--TCA--TG---A--A-AT----GG-----T--C-CGCC----- 2458
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----T-----T----CA-CTGCA-AT-G------------A--C------G----------TG----A-----------------------A-T------------TAGGAC-GA-TTAG-A----ATCAG-TG---A-AAGA--C---G-----T------TC----- 2476
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C--C--C--T--GGCATCAGCC-AT--G------C----A-----GG--G-G--------TG-CA-C--T--C--G------------C-C-T------C--A--TAG-AC--AGTT-G-A---GAC-A--TG--CA-AC-AT-A---G-T-----AC--TTC----- 2666
SAB.SN.x.SAB1 --CA----T--T--G-CA-CAGCC-AC-----TC-GC--GAA-----GC--A-G--C-----TG---A---A------------------A---TAA---CCAG---TAGGCC--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT----- 3585
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T--C-----T---GA--C-----GG--GG-G-----A--C---------GCT---GAG--TGCTAC----ATC--G--T---------A-CCTCA---C-AG---TAGGA-TGATTT-G-----GACCA-CTGG-G-CAC----C-AGG-GTTGT-AAATG-A-T--- 2609
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --------T--T--GCA--C-----G-C--G----------C-----G---GC----T----TG--ACCC-TGT---G-----------CA-TCTGA---CTAG----AGGTC-GATTTAG-A---GAT-AGGT-G--ACAC----A-A-G--TTGT-AAATGAT-T--- 2570
SMM.SL.92.SL92B --T-----T-----GGCA-C-----GGC-GG-A-----A--C--C------GCT--C-----TG-GC--C--GTC--G--T-----------ACTAA-T--CAG-A--AG--GCC--ACAG-----GAC-A--TGG--ACAC--T-A---G-CATG--CAAC-ATCT--- 2920
SMM.US.06.FTq -----G--T------CAC-CA----G---TG-A--G--------------GGCC--------T---ACCT-AGT---G-----------CA-C-TGA---CTAG---TAGGAC-GACTT-G-A---GAC-GGGTGG-CCT-C--T-A-A-G---TAT--AATG-CCTA-- 2771
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -----T--T--T--GTA--CT----G---TG-A-----A-----C-A----GC---------TG-GACCC-GATC--------------CG-C-TAA---CTAG---TAG-AC-GATTTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---T----AACG-CATA-- 3479
SMM.US.86.CFU212 --------T--T---CA--CA----G-GGTG-A--G-----A---------GC---------TG--ACCC-AAT---G-----------CA-CCTGA---CCAG----AG-AC-GACTTAG-A---GAC-G-GT-G-GCT-C--T-A-A-G---TCT-AAACG-AAT--- 2735
SMM.US.x.H9 -----T--T--T--RCA--CTR---G---TG-A-----A------------GC---------TG-GACCC-GATC--------------CA-C-TAA---CTAG---TAG-AC-GATTTAG-A---GAC-GGGT-G-TTTAC-AT-A-AGG---T----AAC--TATA-- 2962
SUN.GA.98.L14 --TTGC--C--T--GG-A-CGG-AG-G-GCC--------AAA-------G---GT-------AG-TCAAT-G--C-----------------ACTCA----------T-AT--G-A-AA-A-----GA-GA--T-G-GA-AC-AT----G--G-TA--CA--GAA---AA 3544
SYK.KE.x.KE51 --CA-T--C--T--GGCA-CAG-A-ATC-G--AC-CC-A---A-A--GG--A-G---T----T---A-A--AGTA--G-----------CC-T-TG-----G---A--AG-TC-GA-AA-G-A---G-TCA--TTG--AGT--AA-TGT-A--AG---A--AGCAGTA-- 3039
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --CA-T--C--------C-CA--A-ATC-G--AC--C----A--------GA-GT--T----TC-CAC-C-AATA--G-----------C--A-TGA-T--CA----TAG-TC-GAGAA-GCA---CAGGAG-T-G--C-AC-AA-AGTGAC-GCA--A--A-AAGT--- 3381
TAL.CM.00.266 --CA-C--C------CA--C-TC-GATC--T-A--GAG-AAA--C--GG-CA-GT-C--TC-GG---CAC---T---------------CC-A-TG------AGCA-TGAGAGCT-G-A-G-A-------GG-T-G---GA--A--A---GCT-TCT-AAAC-A-GTA-- 3156
TAL.CM.01.8023 --CA-C-----T---TAC-CTTCAGATC-GC-G---AG-AAG-----GG--A--T-C---C-GG---CGC---TC--G-----------CC-ACTAA-----AG---TGA-AGCT---AA--------G-G--T-G-G-GA-----T---GCC-TC--TAAC-A-GTA-- 2654
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --CA-C-----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AGAAA-AG-----A-GGT--A---TT---AA--AAT---G-----------CA---GGA-------A--T--GCC-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A---A-G-T----C-ATTAA-A-- 3389
VER.KE.x.AGM155 --GA----T-------AC-CAGCAT-------TC----AGAAA-A-AG---G--TTAAA-C-GC-GACG--TGTC--G-----------CC-C-GG--------AC-AGA---GGGTCCAA-----GATCAGCT-G--C-AACA--T--GA-TAGAT--CAAGAA----- 3409
VER.ZA.10.VSAC4004 ---A-C--C--T----A--CGGCAG--GGG--TC-----AAAA----GG--G-GTTAAA---GT--AC---TATC--G--T-------------GG--------CA-T-GT-GGGA-A--A-----GATGA-CTG------CGA--A--GAC-G-G--TC-AGCC----- 2916
VER.ZA.10.VSAG1003 --CA-C--C-------A--CAGCAG----G--A--G--AGAAA-A-AGGC-G-CTTA--T-CAT--AC----AT------T-----------A-GG---------------ACCCC-TATG-A---GAT-A-C----T--AACC--C-----GAGAT-AGGAC------- 2909
VER.ZA.10.VSAM0022 ---A-T--T--T----A--CTGCAG----G--A-----AGAAA-A-A--C-G--CT---T-CTC-TACA--TAT---G--T---------A---GG--------A--T---AC-CC-TATG-----GAT-A-C-G--CACAATA------G--AGG--A-CTCAA----- 2913
WRC.CI.98.98CI04 --TTGC--T------GCA-CAG-AG---GTT-G-----TGTA--C-AG-----G-----TACT--GCAG--TCTC--G--------------A---A-----AG------T----A-CCAAG----TT-GAG---G----A---T-A-------TG-------CT---AA 3502
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --TTGC-----T---GCA-CAG--G-TTCTT-GC-G---ATC--------GA--C----TA-AG-GCAG--AGTC-----T---------C-------------A--T-AT----AGAAAG-A---TTGCA--TG--TC-----T-----G-T-T---T--A-CT---AA 2416
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H1B.FR.83.HXB2 ACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGC......TGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAA 3351
Pol __L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A -T-C-TT--C-----------G--------------------T-----------G--------T--------C-----------T---------CA-------------------......--------------T--------A-----A--A---C-A---------- 2797
H1C.ET.86.ETH2220 -T----------------G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G--T---......--------------T-----A-----------A-----A--C------- 2743
H1F1.BE.93.VI850 -T----T-----------------------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G------......-----------------------------A--A---C-A---------- 2688
H1O.BE.87.ANT70 -T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A---------- 3406
H1O.CM.91.MVP5180 -T----T--C--T--T-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AGTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A---------- 3380
H1O.CM.98.98CMA105 -T-C--T--C--T--T--G--G-----A--G--------T--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------G--------CCAAT----TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--C------- 2837
H1O.CM.98.98CMABB197 GT-C--T--C--T--T-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-T--G--TGTG......-----G--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A---------- 2788
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA......-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A---------- 3404
H1O.US.99.99USTWLA -T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA-C-----AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A---------- 2834
H1N.CM.02.DJO0131 CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A---------- 2857
H1N.CM.04.04CM_1015_04 CT----A--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T-CA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A---------- 2856
H1N.CM.04.04CM_1131_03 CT----A--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A--------------C-G---A---AA-T-A--------G--T-CA......--------------T--------A-----A--------A---------- 2855
H1N.CM.95.YBF30 CT----G--C--T-----------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA......--------------T--------A-----A--A--G--A---------- 2945
H1P.CM.06.U14788 GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T......-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T- 2822
CPZ.CD.06.BF1167 CT-AGAA--C--C--T------T----AG-GA----A-----T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A-CA......-----A--T-----T--T-----A--------T-----A---------- 3459
CPZ.CD.90.ANT ---AGAG--T--T--------G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC---TGAT......-----A--T--------C-----AC----A--A-----A---------- 2790
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GT----A--C-----T-----G-----A--------A--C---T-A--------G-----G--T--C--A--------------G-----A---AA---A--------G--GGTA......-----A--------TC-T-----AC-CA-A--A-----A--C------- 2931
CPZ.CM.05.LB715 -T----T--C--T-----G-----------G-----A--------C--------G-----G--------A--C------G--------------CA-T-A-----C--G--G---......--------------T-----A--AC-------A--G--A---------- 3372
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 TT----T--T--T--T--G--G-----A-----G--A--T--TT-G--------C-----G--T-----A--------------G--A--A---CA-T-A---C-------G-C-......--------------T--C--A---C-G--A--A-----A---------- 2937
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -T----A--C--T--------G--------------A-----TT-G--------A--------------A--------------C---A-A---CAAT-A-----G-------CA......--------------T-----AC-------A--A-----A--C-----T- 2923
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GT-------C--T-----------------G-----A-----T--C--------A--------------A--C-----------------C---CA-T-A--------G--A--T......-----------------------A--G-----A-----A---------- 2906
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 TT-C-----T--T--------G-----A--G--G--A-----T--C--------A-----------C--A--C-----------T---------CA-T-A-----------A---......--------------T--C-----A---A-A--A-----A---------T 2897
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 CT----T-----T--------G-----A--------A-----------------A-----G--------A--C-----------C-----C---CA---------M---------......-----------------------A-----A--A--G--A---------- 2917
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TT-------C--T-----G--G--C--A--G--------T--T--C--------G-----G--T-----A--C-----------G-----A---CA------TC-G-----G-AT......--------A--------T-----AC-G--A--T-----A---------- 2744
CPZ.TZ.00.TAN1 -T-AGAG--C--T--------GT-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A------CC---GCAG......-----A--G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C- 2995
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -T-AGAA--C------------T----AG--A-----------T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---ACAG......-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A---------- 2992
CPZ.TZ.09.UG38 ---AGAG--T-----------GT-----G--A----------T--G--------------G--G-----AA-C-----------G--AAA---TACA--------GCC---GCAG......-----A--A---C-T--T-----A-----A--T-----A--------T- 2969
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT......-----A--------T--T-----A-----A------C----C------- 3411
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-C-----C--T-----G--G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C-----------------G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----A--G--A--C-----A--------T- 2807
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-C-----T--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C----GA--G--A--T---C-A--------T- 2888
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-C-----C--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G--A------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----AC-G--A--------A--------C- 2887
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 RT----A--T--T--T--G-----Y--A--G--------------C--------C-----G--------------------------A--C--CAA---A-------G---A---......-----A--A-----T--C-----A-----A--C-----A--------C- 2699
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -T----T--C-----Y-----R--C--A--G--G-----C--TT-G--------C-----G-----C--A--------------------C--CAAAT----T--C-----AGTA......-----A--A-----T-----A-R-C-G--A--A-----A---------- 2821
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -T----A--T--T--T--------------G-----C--T--------------G-----------C-----C--G--------G--A--C--TAA-T-------------A---......-----A--G-----T--C---GGAC----A------C-A---------- 2692
MAC.US.x.239 GT--T-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C-----T-AA--------G--C---T-GTGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C---G---G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------G 3653
Pol __F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__T__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__
H2A.DE.x.BEN GT--T-T--T-----TG-G--GTTC--A-----C--------T-AA--------C-G------ATGG--AAC--------AGC-G---AAAC--CAA-----CC-G-------TA......-----A-----------C--A---C-------AGTC--A--------GG 3736
H2A.PT.x.ALI -T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A-AAA--------C----G---GTGG--AAC--------AGC-G--AAAA---CAAT----CC-G-----AGTA......-----A-----------C--A--ACAT-----TGTCC-A---------G 3729
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A--AA--------C--------GTGG--AAC--------AGC-G--AAGA---CAAT----CC----G--AGTA......-----A-----------C--A--AC-G-----TGTCC-A---------G 3181
H2B.CI.x.EHO -T-CT-T--T-----AG----GTTC--A-----C---------AAA--------G-----G---TGG--AA-G-------A-C-G--AAAA---CA---A-----------GGTT......-----A--A--------T--------------AGT---A---------G 3707
H2B.GH.86.D205_ALT -T-CT-T--C-----AG----GTTC--A-----C-----G---AAA--------------G---TGG--AA-A--G----A-C-G--AAAA---CAA--------------AGTT......-----A--G----CA--T--A--AC-G--A--AGT---A--C------G 3709
H2G.CI.92.Abt96 GT-CT-T--C--T--TG----GTTC--A-----C-------AT-AA--------A------T-RTGG--AA-A--G----A-C----AAAG--TAAC-----M--------G-CT......-----A--A-----T--T--A--AC----A---GT-C----Y------G 3063
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GT-CT-T--C-----TG-G--GTTC--------C--C----AT-AA---------------T-ATGG--CA-G--G----AGC-G--AAAG--CAATT-------------GGTA......-----A--T--------T--A---C----A--RGTGC----C------G 3168
H2U.FR.96.12034 -T---G---C------G-----TT---------C--A---CA-AAA--------C--------ATGG---A-A--G----A-T-G---AAA--T-A---C-------G---TGTT......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------G 3218
ASC.UG.10.RT03 GT-ACAG--C--T--GG-----T-C---CC-C--AGG---G-TAA----T-A--G-----G--TAGA---AGAG-G------A-T-CTAGA---ACAT------TT--GC-GGT-......-AT--A--------G--C--A--------A--AC----A--------C- 2760
ASC.UG.10.RT08 GT-ACAA--C--T--GG-C---T-----CC-C--AGG---G-TAA----T-A--G--------TAGG---AGAG--------A-T-CTAGA---ACAT------TT--GC-GGT-......-AT--A--------G--C--A--------A--AC----A--------C- 2784
ASC.UG.10.RT11 G--ACAG--C--T--GG-----T-C---CC-C--AGG---G-TAA----T-A--G-----G--TAGG---AGAG-G------A-T-CTAAA---ACAT------TT--GC-GGC-......-AT--A--------G--C--A---C----A--AC----A--------C- 2769
COL.CM.x.CGU1 GT-AGAG--------A--G---T-C---GC---T-------A-AAG--------C------T-A------A-GC------A-T----AAAGG-CAAAA-T------C-G--T-AG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--AGCC--A------TT-- 3123
COL.UG.10.BWC01 GT-AGAG--C-----A--G---T-C---GC------A--T-ATAAA--------G--------A--C--AC-AG------A-T-----AAGG--AAAA-T-----GC----A-CA......-----G--A--------T--A---C----A--AGGG---------CTG- 2922
COL.UG.10.BWC07 GT-GGAA--------G--G--GT-----G--ACC-----G--TAAG--------A-----GT-A-----A-GA-------A-T-G---AAAG-TAA-A-T-----------G-AT......-----A--T-----T--------A-----A--AGCCC--------TT-- 3150
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GT-A-AA-----CCCAG-G---TT----GC---G--C--C-AT-AG--------A----TC--T-----AA-A--G-----TACC--A--A--TCA-A-C--T--GG----GGAA......--------T---A-A--------AC----A--A-TC------------- 3341
DEB.CM.99.CM40 -T-G-GG------CCTG-G--GT-----G----C--A--C--T-AC--------G-----GT-A--C---A-A------CGGT-GAT---AG-TACC--A-----TG----AGAA......-----A--GC--A-A--T-----------A--AC-G--A---------- 3160
DEB.CM.99.CM5 GT-A-GG-----CCCGG-G---T-C---G-G--T--C----A--A---------G-----GT-A-----AA-G------CACT-GTT---A----A---A------G-G--GGAG......-----A---C-CA-A--C-----AC-G--A--AC-G--A---------- 3154
DRL.DE.11.D3 G-CCGAG--C------------TT----G-CA-T-----T-ATGAG--------G--CC-G--G--C--AA-G--G--------G--AGAA--TCGCT----T--T-----A-TT......--------T-----T--T-----A-----A--AGTGC-T--------T- 2825
DRL.DE.11.D4 G--CGAG--C--G---------TT----G-CA-T-----T-ATGAG--------A--CC-G--G-----AA-G-----------G--AGAA--TCGTT----T--T-----A-TT......--------T-----T--T-----A-----A--A-T-C-C--------T- 2826
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T--AGAA--C--------G---GTC--A-G------G----GGGAA--------G---A--T-G-----GA----------CA-TA-CAAA----AAT-A--CCCCTT---AG-AGAA...-----A--A--CA-A---------G----A--AGTTC-A---------- 3527
GSN.CM.99.CN166 CA-CCAA--C--C--GGCC-----C--ACC---TTA---GG--AAG---C-C--G-----GT-G------A-GGG-----GGC-C-----GG-G-AA--C-----CC-G--T-C-......-----A--G--------C-----A--G--A--------A-------T-T 3079
GSN.CM.99.CN71 CA-CCAG--C--C--GGCC-----C--AC----TTA----G--AGA---C-C--G-----GT-G--C---A-GGG-----GGC-C--A--AG-G-A---C-----TC------T-......-----A--A--------C--A--A--G--A-----GC-C-------T-T 3061
LST.CD.88.SIVlhoest485 TT-AGAA--------A--G---TT---AGC---G-----C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA-A--G--AAAG-TAAA--------C-T----CTTCAGAAGACA--A--A--CA-----------C----A--AGTC------------G 2625
LST.CD.88.SIVlhoest524 CT-AGAA--T-----G--G---TT---AG-CA----A--C-A--A---------G----TC--G--C--A----G----GA-A--G--AGAG--AAA--------G-T-----CAAGGAAAACT--A--A-----A--T-----AC-G--A--AGTT--A---------G 2622
LST.KE.x.lho7 CT-AGAG--------A--G--GTTC--AGC---G--A--C-AT-A--------------T---G----------GG---GA-A--G-AAAG--TAAAT-A-----G-TG--TCTAACAAAAACT--A--A---C-A--------AC-G-----AGT-C-T---------G 3709
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CT--GAG--C-----A--G---GT---ATC---------C-ATGAA--------A---A----TTGG--AAGC------CAGT----AAAGT---A-A-AGA---------TCAA......-----A--A-----T--T-----A--G-CA--A---C-T--C------G 3559
MND-1.GA.x.MNDGB1 CT-AGAA-----T--A--G---T----------------C--T-A---------G-----GT-A--C--A-----G----AGA--G-AAAGG-TCAA--A------TT--CAGAACAG...CCA--A--A-----A--------A--G--A--T-----A--------TG 3041
MND-2.CM.98.CM16 G--CGAG--C--------G--GTT---A--G-----A--C--TGAG--------A--CAT---G--C---A-G-----------G---AAAG--CA---T-----G-----AGAA......-----A--A--------C--A-----G--A------C-T---------- 3352
MND-2.GA.x.M14 G--CGAG--C-----------GTTC--A-----------T--TGAG--------G----TG--G--C--AC-G-----------C--AAAG---CA---------------G-CA......-----A--A-----T--T-----AC-G--A--A---C-C---------- 3279
MND-2.x.x.5440 G--CGAG--C-----------GTTC--A--G--------C--TGAA--------A----TG--G--C--AA-G-----------T---AAA---CA---A-----------A---......-----A--A-----T--T-----A-----A------C-T---------- 2912
MNE.US.x.MNE027 GT--T-T--C-----AG-G--GTTC--A-----T--C-----T-AA--------G------T-ATGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C-------G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------G 3121
MON.CM.99.L1_99CML1 GA--CAA-----CCCAG-G---TT----G-T--CTAC--GG-G-AA---T-A--G-----G--A--C--ATCCC-T----A-A-TGCCAAA----A---A-----CC-G--ACAA......--------------G--C--A-----GA-A--A--GC-T---------G 3057
MUS-1.CM.01.CM1239 GA-ACAA--C--G--AG-T--GT-C--------CTAC---G---AG---C-A--G-----GT-A--C--CAGAGGG----A-A-------AG--ACA--C---C-GC----A-A-......-----A--A-----T-----------G--A--C---------------G 3031
MUS-2.CM.01.CM1246 GA-ACAG--C-----AG-C-----C---CC---CTAC--GG-AGAA---C-A--G--C--GT-A-----GA-AGG-----G-A-CA-A--AG-G-A---------CC-G----C-......-----A--G-----A--T------C-G--A-----G--A--C------G 3139
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CA-ACAG--------GC-C-----C--AC-G--CTAC---G-AAA----T-A--G-----GT-A-----CC-AGGG----A-A----A--AG-TAGTT-A------C---CAGAA......-----A--T-----A--------A--G--A--A-----A--------TG 2607
OLC.CI.97.97CI12 C--AGAA--T--TCCA-----GT-----G-G--T--A--T-ATGAG--------G---AC-T-AT-C---A-G-G-----AGA--GCAAGA---AA-T-------------AGAA......-----A--------T--------A-----A---C----A--------TT 3225
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T--GAG--------A--G---TT---AG-TA----A-----TGAA--------G----T------C--A--C--G--------G---GAA--TAA-T----------G--AGAA......-----A--G-----------------G--A--C--------C------- 2622
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GT--GAA--C-----T------TT----G-CA-------C--TGAA--------G----T---------A--C--------------AGAA--TAAAT-A--T--G-----GGAA......-----A--A-----T--T-----A--------A-----A--C-----C- 2640
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CT--GAG--C------------TT----G-TA---------ATT-G--------G-----G--G--C--AA-A-GT------------GAG--CAA-T-A-----G-----AGAA......-----A--T--C--T--T-----A-----A--A--G--A--C------- 2830
SAB.SN.x.SAB1 GT---AA--C--T--A--G--GTT---A--G--T--A----A---C--------G------T-GT----AA-G------CA-C-G---GAG--CACC--A-------GG--AGAA......-----A--G-----T--T--A--A-----A--A--G--A---------- 3749
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -T-C-G---------TG-C---TT---------C--A--CCATAAA--------C--C---T-ATGG--AA-G--G----A-T-----AAA--CAAAT---------GG-----A......-----A--A--------T--A--A---------GTC--A--C----T-G 2773
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GT-CT----C--C--AG-----TT---A-----T--G--T----AA--------A--------AT-----A-A-------AGT-G--AAAG---ACC--------------AGT-......-----A--A-----T--T------C----A--AGTT------------G 2734
SMM.SL.92.SL92B GT-C-GT--C-----AG-C--GTT---A--GA-T--A-----A-AG--------A---TTGT-AT-C--CA-G--G----A-T-----AAA----AA--C--T-----G--GC-A......-----A--A-----------A--AC-------AGTTC-A---------G 3084
SMM.US.06.FTq GT-CT----C-----TG-G---TT---------C-------AT-A---------A-----GT-ATGG---ACA-------AGC-G--AAAG----A---A---C---G---A---......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------G 2935
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -T-CT-T--C-----AG-G--GTTC--------T--C-------AG--------A------T-GTGG--AACC-------A-C-G---AAA----A-T-----C---G---G-TT......-----A--A-----------A--A-----A--AGTGC-A---------G 3643
SMM.US.86.CFU212 CT-CT-T--T--G--TG-G--GTTC--------C-------AT-AA--------G--------GTGG--AACA-------A-T-G--AAAA----AAT----TC-G-------AT......-----A--A--------T-----AC----A--AGTG--A---------G 2899
SMM.US.x.H9 -T--T----C-----AG-G--GTTC--A-----T--C-------AG--------A------T-GTGG--CACC-------A-C-G--AAAA----A-T----GC---G---A-C-......-----A--A---A-T-----A--A-----A--AGTGC-A---------G 3126
SUN.GA.98.L14 TT-AGAA--------G------T-----GG---G--A--C-ATAAG--------G--CAT-T-A--C--A--C-G----GAGA--G--AAG---AAAT-A--CCCTCT---AGAAGAG...CCA--A--G--------------AA-T--A--AGTTA-C--------TT 3711
SYK.KE.x.KE51 -T-CT-T-TT---CCAG-----TGG---G-CA--TTC--C--G-AA---T-A--G--CACG--A--C--------G----GTC----AAAGG-TCAA--A-------TTACAGAATCA...CCA--A--T-----GT-------AA--A-A--AGTCC-A---------- 3206
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -T---AGGTC---A-AG-----TGG---G-CC--TA----A-G-AG---T-A-----CACT--T-----A--C--G---CAGT-G---AAA----AA--C--TA-T-T---TGA-GAA...ATC--A--G---C-GT-------A--GA-A--AGT-C-T---------- 3548
TAL.CM.00.266 GA-CCAG--C-----GGCT---T-C--AG-CA----G--CA-TAAA---C-A--G------T-GT----A-----G----A------------T-AAT-------T---CT--CA......-----A--------GT-----------A-A--A---C-T---------T 3320
TAL.CM.01.8023 GA-CCAG-----G--GGCC---TTC---G-CA-G-----TA-TAAG---C-T--G--C--G--GT-C--A--G-------A------AAA-----A---A---------C-G-CA......-----A--A-----TT--------C-G--A--A---C-A---------- 2818
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CT-CGAG--G-----T--G--GGTG------AG--------ATGA---------A--CA-GT-GT-C---TC-C-C----GTC-CA-CAAA----A-A-A-----GC----ACA-......-----A--G-----T--T--A--A-----A--AGTG--A--------T- 3553
VER.KE.x.AGM155 -T-AGAA--------G-----GGTG--A-G---------C--TGAG--------A---A--T-ATGG---C---------AGT----AAG-----AAT-AGAGA-G-----ACAA......-----A--G-----TC-T-----A--G--A--------A---------G 3573
VER.ZA.10.VSAC4004 -T--GAA--C-----------GGTA------C-------C--TGAA--------G---A--T-AT-----C-G------GT------A--C----AAT-AGA---G-----ACAG......-----A--T-----T--T-----AC----A--A---C-A--------TG 3080
VER.ZA.10.VSAG1003 ---AGAA--T--C--G--G---TTA------C-------C-ATGAA--------G--CA----ATGG---C--------CAGT----A-------AAT-AAA---GCC---AGAA......-----A--T--------T----GAG-G--A--AC----A---------G 3073
VER.ZA.10.VSAM0022 CT-GGAA--T-----A--G--G-TC--A--G-----C--G-ATTCA--------A---A-GT-GTGG--AC-G------CAGC-------C----A---A---A-CCCT--GGAA......--------A-----------A--A-----A----TGC-A--C-----TG 3077
WRC.CI.98.98CI04 TT-GGAA--T-----A--G---TTG--ATT---G--G--C-G-AAG------------ATT--A----------G----CA-A-----GAA---AAA--A-----GG---TA--A.........--A--A-----TG----A--A--G-----A---------------G 3663
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C--GGAG--T-----A--G--G-TA--ATT-----------GTAAA--------G---ATCT-G-----A---------GA-A-----GAG---AAAT-A------G--ATA--G.........--A--A-----TG-------AC-GA-A--A-----A---------G 2577

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2018:PLV
G

enom
es

251



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

H1B.FR.83.HXB2 GTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGAC 3521
Pol S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------TG---------------A----C-G--------T--C--G---G----------------TA--G--A-C--G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A--------------------- 2967
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------G-----------------A-T------------------- 2913
H1F1.BE.93.VI850 ----------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A--------------------- 2858
H1O.BE.87.ANT70 ----A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--T 3576
H1O.CM.91.MVP5180 ----A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC------ 3550
H1O.CM.98.98CMA105 ----A-------A---A----G-----AAG----G------T-AA-------C-----GT--T-----------G----CT---GTA----G------------T-A-AG-----------R-GG--------------G-----G--A------C-A--TGAM------ 3007
H1O.CM.98.98CMABB197 ----A--C--T-A---A----G------AG----G-----G--AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA----G--------G---T-A-AG-----------A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAT------ 2958
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC------ 3574
H1O.US.99.99USTWLA ----A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A---------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC------ 3004
H1N.CM.02.DJO0131 -------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------A 3027
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G-----AT----------CC----------C------------GA------A 3026
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------T-----A-----------A--GC-T--C---T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T-------------GAT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GA---G--A 3025
H1N.CM.95.YBF30 -------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A 3115
H1P.CM.06.U14788 ----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A 2992
CPZ.CD.06.BF1167 ----A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A-C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCT 3629
CPZ.CD.90.ANT -------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A------T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCA 2960
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------T-----A--A---A---AA--G--G--C---T-AA-A--------A---AGGT-------T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------------A--AG-T-GTAC------------G--T------A-T---GAT--G--G 3101
CPZ.CM.05.LB715 ----A--A--T-----A----------A---------C--G--AA----------A--GAGTT-------G---G-TA-C--C---A----------AT-----T----T--------G-----AT-GGC-A-C-----------G--C-----------T--------A 3542
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----A--A--T--------A-------AA--GC----C--G---A-A-A----G-A-----TT----T------G-GG-CA-G---C-G--------AA-G---T---A------T-----A---T-------C-----G-----------C---------GAG--G--G 3107
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C-----C-------------------AA---C-T--C---T-AA--------G-A-----T------------G-CA----T---AG---------AT----GT-A--T--G--T--G-----AT----------T--------G-CC------A-----GAC-----A 3093
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----A--A--------C--C--GA---AA--GA----C-GG--T-----G---GTA--GAATTC----------G-CA-CT-T--TAG---------AT-----T-A--------T--G--A--AT-----A-C-----------G--C-----------GG-T------ 3076
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------A--T-----A--C-G-----AA---C-G--C--G---A----------A-----TT----------TG--A-CT-T---AC---------AT-----T----------T-----A--AT-------------------G-CC-----------C--------A 3067
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----A--A--T-----A-----G----AA-----G-----G--TA----------A-----TT-------G---G-TR-C--C---C-G--------AT----GT-A-----------G-----AT---G---C--T--------G-CC--C--------C--------A 3087
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------C--T-----A-----GA---AA-----G------T-AA-C------G-T--G--TT--------A--G-CGAGA-G--TAG---------AT----GT-A-A------T--G--A---T-------------G-----CACC--C---------GA------A 2914
CPZ.TZ.00.TAN1 ----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A------T-AGC--------------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCT 3165
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A---A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA 3162
CPZ.TZ.09.UG38 ----A-----------A--A---ACT-A-G--C-G--C--G---A--------GTA----GG--G--T--CCC-G---AGA-G--TAGG--------A------T-A-A--------A---A------------AAG-----A--G-CT--------T--TAAGCT-CC- 3139
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A 3581
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA-C--G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------A------T-A-A---G-----G--A--CT----------------------------CC-G--TGA---G--A 2977
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C-----------------CC-G--TGA---G--A 3058
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----G-----AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C--G--------------CC-G--TGA---G--A 3057
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------A--T-----A--A-G-----AAG-G-----C-----AA-------G--T-----CT-------G--G--T--T--T--TAG---------AT----GT-A-A------T-A---A--CT----G--------G-----R--C------C-G---GA------T 2869
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----A--C--T-A---A--C-G-----ARG--C-------GT-GA-------------GT--T-R---------G----T----GCA----R--G--A--------A-AR-----T--G--A-GG-----G--------G-----G--A-----CC-A--TGAC------ 2991
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----A-----T-----A--A-GGA---AAG-G-----C------A-A--G-----T-----TT-----------G-TA-CT-C--TAG----------T-------A-A------T-A---A--CT-----------AGG--------T-----CC-A---GA------A 2862
MAC.US.x.239 C---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG-----AGC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA 3823
Pol A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P_
H2A.DE.x.BEN CA--A--C--TT----A--A---ACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------A-G-G-AGTGG------CT------AGC---G--A-A--------A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA------A 3906
H2A.PT.x.ALI CA--A--C--------A--A--GACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------G-G-G-AGTGG------CT------AGC------A-AG--G------ATT--CT---GTC-GGA-CA-G-G--GCAC-----CC-AGA-GA---G--G 3899
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CA--A--C-----------A--GACC--AA-C-------GGT-AA-C-------AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------TT------AGCG-----A-A--------A-ATC--CT---GCC-GGA-CA-G-A---TGC-----CC-AGAGGA---G--G 3351
H2B.CI.x.EHO C---AC---T---G--------GACC-----TA----------AA-A--G----AG-TGA-C----------AGG---A-TGG--T---TTG------GC----T-CCAG-------A-ATC--C---G--C--GAGCAGG-A---TCC-----CA-AGA-GGGGT-CCT 3877
H2B.GH.86.D205_ALT C---AC-C-TT--T--A-----GAC------CA----C-----AA----G----AG-TGA-C----------A-G---AGTGG------CT------AGC---G--ACAG--G--T-A-ATC--CT--G--C-GGA-CA-G-A---TCC--C--CA-GGA-AGGGT-CCG 3879
H2G.CI.92.Abt96 C----C-A--T-----A--C---AC--AAA-CC-G--Y---T-AA-------T-AR-TGA-CT-G--G----A-G---AGTGG------TTG-----AGC----T--CA--------AGATT--C---R--C-GGARCAGG-A--C-CC-----CA-AGA-GR-G-GCCT 3233
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C---A--A--T-----A-----GAC--AAA-C-----C-----GA-C-------AA-TGA-C--------G-A-G---AGTGG------TTG------GC---G---CAG--G--T-A-ATC--CT--G--C--GA-CAGG-A--CACA--C--CAGAGA-GGGG--CCT 3338
H2U.FR.96.12034 CA--AG----T-----A--A--GAC--AA--TC-T------T-AA---AG--G-AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------ATG-----AGC----T-T-----G--T-AGATT---T-G-GTC-GGA-CA-G-G--G-CT-----CAGGGA-GA-G--A-T 3388
ASC.UG.10.RT03 -C--A--A--T--------A---AC--A-GCTC-G------T-AA----------A----GCT---------A-G---AGG-C--------G-----AAC---G--T---------CA--CC---T--G-CC--GA--CTA-A--G-GA--C-----TG--GAG--GCCA 2930
ASC.UG.10.RT08 -C--A--A-----------A---AC--A-GCTC--------T-AA-------G--A----GCT-------G-A-G-G-AGG-C--------G-----AAC---G--T-T---G---CA--CC---T--G-CC--GA--CTA-A--G-GA--C-----TG--GAG--GCCA 2954
ASC.UG.10.RT11 ----A--A-----------A--GAC--A-GCTC-G------T-AA----G-----A----GT----------A-G---AGG-C--------G-----AAC---G--T--------TCA--CC---T--G-CC--GA--CTA-A--G-GA--C-----TG--GAG--GCCA 2939
COL.CM.x.CGU1 -C--AT-A--------A--C-GGAC--A-G-GA--A-----TG-AC--A---T-AG--GCATT-GTTG--G-A-G-G-AG--T-GT-C---------AGAG--G--ACA---T----A-C----AA-C------GA---T--G--------C---ATA---CATG-G--- 3293
COL.UG.10.BWC01 ----AG----T-----A----G-AC--AAG--A-CA----GTGTACA-A---G-AG--GCAT---TT-----A-G---A-----GT-C---------AGA------A-A------T-AGA----AG-------GGA-CA-A-A-----T-----CAGA---GAGG----- 3092
COL.UG.10.BWC07 -C-----C-----------A-GGACT-AAG-----A-C--GTG-ACA-A---G-AG----GG--TCT---T-A-G---AG--CT---G-C-------AGA---GT-A-AGC-G--T--G-----CT-G------GAGCA-G-A-----A------A-A---GA-G-G--G 3320
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -C--A--A--TT-------A---AC--AA--CC-G--C--GAGTA-------GGTTCC--GGT-------CCCTG--AAGT----------G---C--GCC--G----A----GC----C----CT---------A---GTCA--GACC-----CA-AGA-CAGG-G--- 3511
DEB.CM.99.CM40 -C--A-----TT-------A---AC--AA--C-------GGGCAA-C-----GGT-CCG-G-T-------CCCGG-TA-C--CT-T--------TC-AGC------TAG---G----AG--A--C--G--GC--GA---GTCA-----T--C---A-AGAGCAGG--CCA 3330
DEB.CM.99.CM5 -------A---T----A--A--GACC-AA--C--G--C--GGCAA-C-----GGTTCC--GG--------TAA-G--AGC--TT----G------C-AGC-------AGG--G--T-A---A-C--CC---C-GGA---CTCA--G--A--C--CA-AGA-GATG-GCC- 3324
DRL.DE.11.D3 ----A-----TT-C--A------AC--A-G-GC-C------T-AA----G---G-----C-C---GAT----A-G--GA-TGG--CAGG--------A------TAT-A--------A-CT---AT---------A-A-G-----G--A------C-G---GA----CC- 2995
DRL.DE.11.D4 ----A-----TT-C--A------AC--AAG-GC-C------T-AA----G---G----GC-C--GGAT----A-G--GA-TGGT-TAGG--------A------TAT-A--------A-CT---AT---------A-A-G-----G--A------C-G---GA---GCC- 2996
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----A-----T-----A------ACC-AA--TACC---GCCA-GT-G-----G-AA--GAAC--CCT-----A----GT-TGG--------G------GC----TATAAGA-C--TCA--G---AG-GC-G---A--CA-G-A---ACA--C--------TCTC-----A 3697
GSN.CM.99.CN166 CA--A--AC----T--T--A-GGAC--AA--G--G--C---TGTA----G---G-T----GG--------CCAGG--GAG--C--T--G--G---C--A-----T-A--------T--G-----CT-----C--T-TTC-G-G--T-GC---------G--GA---GCCG 3249
GSN.CM.99.CN71 CG--A--AC-T--T--C--A-GGAC--AA--G-----C-G-TGTA--------G------GG---------CAGG-GGAG--C--T--G------C-AA----GT-A------------------------C--T-CTC-G-G--CAGC--C--C---G--GA---GCCA 3231
LST.CD.88.SIVlhoest485 CA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G--GGTA-----T---GA------TG--A-CTGG-----T-C----TTAGA----TAT-A-C-----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT-----------TA-T-----A 2795
LST.CD.88.SIVlhoest524 CA--AC-G--TGAT--A--C-G-AC--AAG-GC-C-----GT-GA--------GTA--GC-CT-GGA-C--C--G-GA-TTGG-----G------CTAGA----TAT-AGACC--T-AGACA------------AA------G--G-CT--C-----T---AGT-----A 2792
LST.KE.x.lho7 C---AT-G--TGAT--T----GGAC--AAG--C-C--C---T-AA-A--G---GTA---C-CT-GGA----A-C---AACTGG-----G-----CTT-GA----TAT-GGC-G----A----G-A--T------AAGA-G--G----CC------------GA---G--A 3879
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CA--AC-A--T------C-----ACC-AA--CA-T--CCGC---A----G----AA-GG-G-T-GTT---TCC-G-C-T-TGG--TCCT--G-----A--------T-A---G--T---AGC-----T--GAC-GA-CA-G-A--G-CA------------CA---GCC- 3729
MND-1.GA.x.MNDGB1 CA---T-A--T--T-----C---AC--AA---C-G--C--G--AA-A------GGACT-AACA-------GAA-G-CA--A-G------------AGA--G---TAT-A-C----T-A------CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT--------T--TAAT--G--A 3211
MND-2.CM.98.CM16 ----------TT-C--A------AC--AAG-GC-C----G---AA-------GG-A---C-C---GAT---AA-G--GA-TGG--TAG---------AT-----TAT-A--------A-CTC--AG-GC-G--GGA---G--------A--C---C-A---GAG--GCCT 3522
MND-2.GA.x.M14 ----A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C--C---T-GA-C-----GG-A---C-T---GAT------G--GA-TGG--TAGG--------AT-----TAT-A------T-AGTTA--AG-GC-G--GGA------------T------C-G---GG----CCT 3449
MND-2.x.x.5440 -C--A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C------T-GA-A--G--GG-A-G-C-C---GATA--A--G-GGA-TGG--TAG---------A------TAT-A--------AGCTA--AG-GC-G--GGA---------------C--CC-G---GA----CCT 3082
MNE.US.x.MNE027 C---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG------GC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA 3291
MON.CM.99.L1_99CML1 CA--A--C--TT----A--A---ACC-AAA-CC-G--C---AGTA-C-----GG-ACGGAGC--G-----TAC-G-GGTC--CT----TTT---TC-AGCT--G--A--G-----T--G--------C--G--GGA-TCCACC--G-GA-----C-----CAACG-GCCA 3227
MUS-1.CM.01.CM1239 CG--AGCC--------AG-----ACC-AA--GC----C---TGTA-A--G---GTT---T-C--G-------A-G-T-A---------G-----TC-AT-----T-----------CAG--A-----T--GC-GG----C--G--G-CA--C-T---T---GA-C--CC- 3201
MUS-2.CM.01.CM1246 CC--AG-C--TT-------C---ACT-AA--T-----C-G-TGTA-C--G----TA--G-GG--------GC--G-GGAG--C-GT--GC----CC-AT-------A--------T--G--A--C--G--GC--GAG-CCGG---G-CC------------GA----CC- 3309
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CA--AG-A--T-----A----G-AC--AA--TC----CC-TTGTA--------G-A--------------CAG-G-GGTG---T-----TT------A--G---A-------------G--A--AA-G---C-GGA---G--A--T-AC--C-----T---GA------- 2777
OLC.CI.97.97CI12 CA--A--C--TT----A--A---ACG-AAGCT-----------GA---AG---C-T----GGT-GCT---TAA-G-GGAGTGG--------G---A--GA----T-A-A---G------------T----G---GA-CA-G-A------ATG---A-AGAGGAGG-GCCT 3395
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------C--TG----A--C---ACT-AAG----G--C---T-AA---------TA---AG-T--GAT--TAAGG--GA-T-T---A----------AT----GTAT-A------T-A-CT-C-AT--------AA-T-G-----G--A------------GA----CCA 2792
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----A--C--TA----A--A--GAC--AAG-----------T-AA--------GTA---AGG---GAT---AAGG--GA-T-C--CAG---------A------TAT-AG-------AGCTAT-G--G-------A-A-G--------C--C-----T---GA----CCT 2810
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----A------AGT---C-A-GGACT-A-G----G--C--GT-GA-A--G---G-A------T--GAT---AA-G--GA-A-G---A----------AA-----TAT-A--------AGAT-------------AAGT-G-----G-----------TGA-AAG---CC- 3000
SAB.SN.x.SAB1 ----A------A-------A--GACT-AA--T--G----G---AA--------G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TGG--------G-----A------T-A-A------T---C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA-----------TG-TCTTCCT 3919
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CA---T-A--T--T--A--A--GAC--A---T-----C--G--GA-C-A---G-AA-TGA----C-----G-A-G-G-AGTGG------TTG-----AGC----T--------------ATC--C--GG-GC--GAGCAGG-A----CC-T---CAGGGA-GA-G--A-T 2943
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA--A-----T-----A--A--GAC--A---TC-G------T-AA-A-------AAGTGA------------AGG---A-TGG-----GTT-------GC---GT-A-----G----AGATT--A--C-GTC--GA-CAGG-A--CTCT------C-GGAGGG-G-GCCA 2904
SMM.SL.92.SL92B CA-----A--T------------AC--AAA-CC-G--C---A-GA-C-----G-AA-TGA-T--G-------A-G-T-AGTGG------TT------AGC----T-------G--T---ATT--------TC--GAGCAGG-A---AGA-----CAGAGA-GATG--CCG 3254
SMM.US.06.FTq CA--A-----T--------A--GAC--AA--CC-C--C--G--AA---------AG-TG---T-G-------A-G-C-A-TGG------ATG------GC---GT-T-AG-----T---ATC-----T--TC--GA-CA-G-A--GTGT--C--CC-AGAGGAT--GCC- 3105
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CA--A-----T-----A--A--GACT-AA--TC-T--C-G---AA-C-------AA-TGA-TT---------AGG-T-AGTGG--T--GATG------GC----TAT-A--------AGATA-----C-GTC--GA-CA-G-A---TGT--C--CC-AGAGGG----CCA 3813
SMM.US.86.CFU212 CG--AG-C--T-----A--C---ACC-AA--TC-T--------GA-C-------AA-TGA-T--G-----G-A-G-C-A-TGG--T---TTG-----AGC---GTAT-AG-------AGATC-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT--C--CC-AGAGGG---GCCT 3069
SMM.US.x.H9 CA--A-----T-----A--A--GACT-AA--TC-T--C-G-T-AA-C-------AA-TGA-TT---------AGG-T-AGTGG--T--GATG------GC----TAT-A--------AGATA----CC-GTC--GA-CC-G-G---TGT--C---C-GGAGGG---GCCA 3296
SUN.GA.98.L14 CA--AT-A--TGA----C-C-G-AC--AAG-------------AA-------G-AT---C--T--G----GAA-G--AAGA-G-----------TAG-GA----TACCAGAGT--TCAG---G-AT--C-G--GT-----TCA--CAGT--C-----A---GAT-----A 3881
SYK.KE.x.KE51 ----A--A--T--T--T--C---TGT-AAGC---GA----GTG-A-A-----GG-A--------T--C--CA-TG--GA---G--------G-----AGC----A----T-----T--------A--C----T-GA-CA-ACA--GTCT------C-G---GA----CCA 3376
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -C--------TT----A-----GAC--AAG-GC-C-----GTGTA-C--------T---CA-T-----------C-CA----T-------C---T---GC----T-A-A---G--T---C-A--CT----G---GA-CAGGCA--GTCT-----------TAA----CCT 3718
TAL.CM.00.266 -C--A--A--TT-T--T------AC--A-GCCC-C--C-GGTA---C--G---GTA----G---TCT-----A-G---AGT--T----G---------GC----T-A-----------G--A--CT--GC----GA-ACT--C--TACA-----CC-GGA-GG-G-GCC- 3490
TAL.CM.01.8023 ----A--A--TT-------C---AC--AAGCCC----C---TG------G--TGTA----GCT-GTT-----AGG-TA--T-G--------------AGC----T---------------CA------GC---GGAGACC-----TTCA-----CA-GGA-GG-G--CCA 2988
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----AT-A--T-----A-----GAC--AAGCCC----C---T-A--AC-----G-TC---ATT------CT---G-G-A-TGG--G--GC-G------G----GT-CAG-C----TCA------CT--------GAGCA---G----CT--C---------AGT---TCT 3723
VER.KE.x.AGM155 CA--AT-A--T-----AT-G-G-AC--AAA-TA-C-----G--A----------AG---AATT--TT---C--GG--GA-TGG--CCC---G-----AGC---GTAC-A--------AG-----C------AC-GAGCA-G-A--TACT-------CA---GA----CC- 3743
VER.ZA.10.VSAC4004 CA--A--A--T------T-A---ACT-AAAG-A-T---C--T-AA-A-A-----AG---AATT-GTT---CCCTG--GTCTGG-----T---------GC----TAT-A------T-AGATT---------AC-GA-CA-G-A--GACA--------T---GA----CCT 3250
VER.ZA.10.VSAG1003 CA--AT-G--------AT-A---AC--A-A-CA-T--------GA-A-------AA--GAAC--TTTG---CC-G---A-TGG--CCCG---------G-----TAT-----G--T-A---------C---ACTT--CAGG-G----CC-----------C------A-T 3243
VER.ZA.10.VSAM0022 CA--A------G----TC-----ACT-AA---A----C-----GA-C-----G-AG----AC--GTTG---AAGG--A--TGG--TC-------T--AA----G--A--------T-----A-----C---ACCA--CAGG-G----CA--C--------TA-----AGT 3247
WRC.CI.98.98CI04 CA--------TGAG--A---C--AC---A--------C---T-AA---------A----C-C--C-------A-G--A--TGG-----G------TTAGA---GT-A-A-AT---T-A-AGC-----------GGAGCA-ATG--G-CT------ACTGGGAA-G--TTA 3833
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CA--A--A--TGAG--T--A---AC--AAG----G------T-AA----G----AT---C-T-------C--A-G--GA-TGG--CATG--------AGC------A-A-ATC--T----CT--------G---T--CA---A---AGT-------GAGG-GG-G-CTTA 2747
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H1B.FR.83.HXB2 TTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCA...TTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCAT 3688
Pol _L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__.__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I
H1A1.UG.85.U455_U455A C--G----------------A--A-------A-------------------------------...----------------------------------AA---TC---T-----------------------------A-TG---------G-GT------------- 3134
H1C.ET.86.ETH2220 --------T-----------A------A-T-A-----------T----T----C-----A---...--C-----------------G--G-T-----A--GAG--AC---------------------G--G-------C--T---------G---G--CTG-------- 3080
H1F1.BE.93.VI850 --------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C---...-----------A-----------G-------A-G-----TCG--------------------------------A-----A-----G---G-TTT--------- 3025
H1O.BE.87.ANT70 C--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-...CA---G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT-- 3743
H1O.CM.91.MVP5180 --GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-- 3717
H1O.CM.98.98CMA105 ---TGG-TT--T--T-----A-----AG----G--------T--C--G--A-----G--TAA-...-A---G--C--C--------G------A-W--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C--G--GG-GT-TCAR---TCT-- 3174
H1O.CM.98.98CMABB197 ---TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------C--C--GG-------GACTGA-...CA---G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G-T--A-T-A-C--G--GG-GGGGCA----TCT-- 3125
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT-- 3741
H1O.US.99.99USTWLA ---TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-...CA---G-----C---------------A-T---CA--A--CCT-------A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-- 3171
H1N.CM.02.DJO0131 C-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G------...-A-------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T-- 3194
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--Y...A-------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---------A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T-- 3193
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------G-----T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G---T--...CA-------T-A--G--------G-------A------ATC------T---------A----G--G-----T--A-T---A-----G---G-A--------T-- 3192
H1N.CM.95.YBF30 ---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-...CA-------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T-- 3282
H1P.CM.06.U14788 -------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-...CA------CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA--------- 3159
CPZ.CD.06.BF1167 C-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-AGA-...AA-C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T--------AT-----------G---G--T------------TGGG----------- 3796
CPZ.CD.90.ANT C---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-...GGA---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T-----------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-- 3127
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C-C---------G----A--A-----AG----G--G-----------G--C-T---G--A-A-...CA--G----T-A--G--------------C---CA---ATCAA-A--T--A------A-T-G------GG----A-TCA-A--------TG-TGTG-----T-- 3268
CPZ.CM.05.LB715 --G---------G----A--A-----A--GA-T--G-----------G--A--------A-AG...-----G---T-A--G--------------T-A--CA--ATCA-----T--C-----------G-----------A-T-------------G-ATT--------- 3709
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------G----A--A-----AA-CA-T--G-----T----------T---G--A-AG...CA---G--CT----------G--G-----T--GCAA--ATCA--A--T--------CA---G-------G------T---A------G--G-A--T-----T-- 3274
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----------G--C-----------A-----T--------------G-----------CTT-...CA-------T-A--G----------------A-------TC-A-T--T--------CA---G---------T--A-TG--A-----GG-GG-ACT------T-- 3260
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 C-G---------G----A--A--A--A--GA-T--------C--------C-----G--A-A-...-----------------------------C---CAAG--TC---T--T--C--------------G---G------T-A-------G---G---T--------- 3243
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------------------A--T-----A--G-----T----------TC--G--A-AG...-A---G--CT----------G--------T--G-----ATC---A--T-----------------G-----T----T---A------G--G--CT--------- 3234
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --G-----------------A--A--T--------------T-----G--------G--A-AG...CA-----------------------------A------A-C------TT-A--------------G--G--T--A-T---A--G---G--G--CTG-----T-- 3254
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-----------G-T--A------AATA-T--G--------T-----G----T---G--AA--...GGA-GG-----A-----------------C---CAA--A-CA--T-CT--------CA---G----C--G-T--A-TG----C----G-TT--C-T-----T-- 3081
CPZ.TZ.00.TAN1 C-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-...GGG------T-A-------------------A-TCACCA---A-------C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G----- 3332
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--AGA-...GGA------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA-------------GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT-------- 3329
CPZ.TZ.09.UG38 C-GCAG----C-G-T--A--------------A-----------C--G--------G--AGA-...GGA-----C----------------------A-TCAGCA--CA-T--T--------GA---GG---C--G---GATTGA-A--G------GGT-AT-------- 3306
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GG...CA---G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G----- 3748
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------TGA-TG-G--A--A--A-AAG----G--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...CAC--G--CT-A--G--------------T--GCAA----CCA-T--T--------CA-C-G------GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACAG-------- 3144
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G-----A--G--------G-----T---CAA-A--CCA-T--T--------CA-T-G---G--GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACA--------- 3225
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G--CT-A--G--------G-----T--GCAA-A--CCA-T--T--------CA-C-G---G--GG----A-T-A-A-----GG-CT-ACAG-------- 3224
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------T---T-----A--A--A--AG-G--A--------T-----G--A-T---G--AGA-...CA------CT-------W-----G-----T--GCA--A--C-A----T--C------A---GG-----GG----A-T-A-A--G---G--T-ACA------T-- 3036
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---TGG-TTA-T--T--A--A--R--AG----G--------G--C--GG-C--------TGAG...CA------C--T-----------------T--GCAA-AA-TCT-A--T--A------A---G----C--G----A-T-A-T--G---G-GT-TCA----TCT-- 3158
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -------T---T--------A--A--AG-G--A--------T-----G--A-T---G--AGA-...CA---G---T----G-----G--------C--GCAA-A--C-A-T-----C-----CA---GG-----GG----A-T-A-A--G--GG--T-ACA---G----- 3029
MAC.US.x.239 ---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---T-T---A-----C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--G-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-- 3987
Pol _L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__D__.__.__K__I__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I
H2A.DE.x.BEN ---GAG---AC---C--A--AAGCCAAGG-CAT-----------CA----AC-C--G--AGAG......----TC--A---GT------G-------AG--A-AAAA-A----T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC- 4070
H2A.PT.x.ALI ---GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT------------A----AC-C--G-GAGA-......----T---A---GTG-A---G-------A-----AAAA-A----T--C--C-GG--C-G-TTG---G--C---T---T---------GGA-A----GCAC- 4063
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C--GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT--G---------A-G--AC-C--G-GAGG-......----T---A---GT--------------AGG-A-AAAA-A-------C--C-GA--C-G--TCC--G--C-A-T---T---------GGA-A----GCAC- 3515
H2B.CI.x.EHO ---GA----AC-G-G-----AA-TCTAGC-AAT--G--------CA-G---C----G-GAGAT......----TC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-T-----C----GA----G--T---GG-TC-T-T---C---------GGA-AG---GCAT- 4041
H2B.GH.86.D205_ALT C--GA----AC-G-------AA-CCTAGC-AAT--G--------CA-----C----G-GAAAT......---GTC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-G-----C--C-GG----G--T-C-GG--C-T-T---T--G------GG--A----GC-C- 4043
H2G.CI.92.Abt96 --RGA---CACTG-------AA-TTTAG-CAAT--G--------CA--G--C------GAAAC......-G--TC--A---GT---T----------AG--A-AAAA-A----T--A----GA----G-TT---GG-TC-T-TG--C-----R---GGA-AG---GCAC- 3397
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---GA----AC-G-G------A-TCTAG-CAA---G---------A-G--CC----G-GCAAT......----TCT-A---GT--------T-----AG--A-A-AA-A-------A----GG----GGTT---GG-TC-T-TGA-T-----G---GGA-A----GCA-- 3502
H2U.FR.96.12034 C--GA----AC-G-G-TT--AA-TCAAG-TAAT--------C--CA-G--CC----G-GTGAC......-GG-CAT-A---GT--------T---C-AGG-A-A-AA-A-T--T--A----GA--TCGC-TGC--G--C-T-TG--A--G--G---GGA-A----GC--- 3552
ASC.UG.10.RT03 ---GA--T---T--CATAC--TT---AGG-AC---G---GGG--CAC-G-AAGA-----CAA-......G--GTA--A--G-----T----T-----A-CAA--AA----A--T-G---CCCAT-C--------GGT---T--CA-TATG------GGA-A-------T- 3094
ASC.UG.10.RT08 ---GAG-T---T--CACAC-ATT---AG--AC---G---GGG--CAC-G-AAGA-----TAA-......G--GTA--A--G-----T----T-----A-CAA--AA-C--A--T-G---CCCAT-C--------GGT---T--CA-TATG------GGA-A-------T- 3118
ASC.UG.10.RT11 ---GA--T---T--CATAC-ATTA---GG-AC---G---GGG---AC-G-AAGA-----CAA-......G--GTA--A--G-----T----T-----A-CAA--AA----A--T-G---CCCAT-C--------GG----T--TA-TATG--G---GGA-A---G---T- 3103
COL.CM.x.CGU1 A-TTGG-T---C--TTTC-G-TTA---A----A------GGC---GC-G-C-GC---A-A-AT......GG--CG--A-G--G-------C--AAC-C-GGC-AAAA-CAG---TT----AG-A-GC-GG-G---G-TTCA-TTA-A-----G---GGT-GG---GC--- 3457
COL.UG.10.BWC01 A-TTGG-T-------AT--GATTA--AA----A--G---GG----GC-G-GC-A-----A-AT......GGC-C---A----G---T---ATAAAT-C-GG--A-A----A--TTT----AG-A-GC--G----GG-TACA-T-A-T-----G---GGA-G----GCA-- 3256
COL.UG.10.BWC07 A-TTGG-T-AC----TTC-G-TTA---A----A------GG----GC-G-AG-G----TA-AT......GGC-CAT-A----G---G---GT-AAC-C-GG--A-TCA--A--TTTC---TC-A-GC--G-----G-TAT--TTA-T--G------GGA-G----GCAC- 3484
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-C--------C--TACT----TTTCAG----G------GG---CACC---AGA--GTCAAAG......GG--TC-----------C----------AGGCA-AA--G--A--TTTC------T-TC-T--GA--G--A-ATTGA--ATG--GG--GGA----------- 3675
DEB.CM.99.CM40 ------------T--TCC--ATTA---A----A------GG----GTG--CAGA---CCTAAG......GG--TAT-A--G----------TCT-T---GAT-AA--A--T---TA-------T-CC-T------G-TA----TA--T-T------GGA----------- 3494
DEB.CM.99.CM5 C-----T----G--TTCC--AATA--AAG---A--G---GG----GT----AGA---ACAAAG......GG-TTG--A--------G----TCT---AGGAC-A---AA-T--TTA------CT-TC-T---C--G-TA-----A--T-T------GG------G--T-- 3488
DRL.DE.11.D3 C---AG--CA-G-----A--A-T---CA-T--A------T-------G--AG-A-----TGAC...AAC--GCCA--A-----------------T-AGG-A-AAAA-AGT-----C------A-G-G-ATG---G---GACT---------G---G-A-A---GGCAC- 3162
DRL.DE.11.D4 C---A---CA-G-----A--ATT---CA-T--A------T-------G--AG-A-----TGAC...AAC--GCCA--A-----------------T-AGG-A-A-AA-AGT-----C------A-G-GGATG---G---GACT---------GG--G-A-A----GCAC- 3163
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---------AC-G-T--A-----A--AG----G-----------C---T-CACC-----AGGG......GC-GTAT-A--GGTG----G------C-AGCAA--A-AAA-T--T---------C---GGACTC--G--C-CCTT--C--------CTGT-AG---GCAC- 3861
GSN.CM.99.CN166 C-CG-G-TG-----TACCTCC-TA--AG--CAG------GGG--CATGT-CAGC-----AGGC......--G-TGT-A---T---CC----TC----AG-CC--AAA---A----TA--CTCCTATC-G-----TG----T--TT--ACC---G--GGT-GG--G--TCA 3413
GSN.CM.99.CN71 C-TG-G-T------TACCTCC-TA--AG--CAG------GG---CATGT-CAG---G--CAGC......--G-TG--A-G-T----C----T-----A--CC--AAC---A--T-TA--CTC-TATC-G-----GG----T--TA--ACC---G--GGT-GG-----TCA 3395
LST.CD.88.SIVlhoest485 --GG---T-AG-G-----C--A-TAAAA-G--GGTCATT--C-TC--GTGGAGG----GAAAT......TCT-T-----G-G------GG---CA---GCAA-AA-CA--T-----A---CCCC--C--A-G--GG----------A---------GGA-A---G--T-- 2959
LST.CD.88.SIVlhoest524 C-TG---T-AGGG----AC--A-CAA-A----GGTTATA--T-TC---TGGAGG----GAAAT......GCC-T---A-G-G------G----CA----CAA-A-A----T----TG---CCCC-TC-G------G----A--T--A--G------GGA-A--------- 2956
LST.KE.x.lho7 C-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT--T-TC--GTGGAGA----GAAAT......--C-TCT-A-G-G-T--G-GG---CA----CA--A--CA--A-----A---CCCC--C-GA-----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A--------- 4043
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C---G-----C-G-C--A---TTA--AA-T--A--G---GG---------AA-A--G----A-......--GGTAT-A---GT-----------AG-A-CA--AA-CAATA--T--------AC-T-G-AT----G---GACTT--------G---G-T-A---G---C- 3893
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT---T----TGGA-G----GAAAT......--GGT-T-A-G-G----G-------GG-A-CA--AAACA--A--T-G------CC-C-TGA----GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G------T-- 3375
MND-2.CM.98.CM16 -----G---A-GG-T--A--ATT-ACA-----G-------GT--C-----AG-G--G---GAT...AA---GCCG-----GGT---G--------C----CA-A-AA---T--T--A-----GC-T-G-GTGC-TG---GACT---A--G--G--TG-A-A----GCTT- 3689
MND-2.GA.x.M14 C-G--G--CA-GG-------A-T-ACA--G--A-------GC-----G--AG-A--G--AGAG...AA---GCC---T--GGT---G--G-----T--G-CA-AACA---------A-----GT---GGGTGC-TG---GATT---A---------G---A---GT---- 3616
MND-2.x.x.5440 -----G---A-GG-G--A---TTAACA-----A--G----GT--C-----AG-A--G--AGAC...AAC---CC---C--GGT------G-----C--G-CA-A-AA---------A-----AT-G-GGGT-C-TG---G-TTG--A-----GG--G-T-AG--GT-TC- 3249
MNE.US.x.MNE027 ---GAG--CACGG--ATA---A-TCA-G-CAAT--G---T-T---A-G---C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-AAAA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-- 3455
MON.CM.99.L1_99CML1 ----AG-TG--GT--ACCTCA-TA-CAG--AA-------GGC--CAG-T-C-TC-----AAA-......TC-GTAT----G----------T---C-A---T--AA--A-----T-C---ACCTATC-G--G---G----T--GC-AGCC---T-GGGA-A---GGC--- 3391
MUS-1.CM.01.CM1239 C-GG-G--T-----TGTCTC-TTA--AG-CTCA------GGG---A-CT-CCTC---A-TAAG......GG--TAT-A---T-T-------T---C-A-G-C--ATCA-T---T--C--CAG-TATC-G--G---T-T--T--CA-AGCC-G----GGA-GG---TCAT- 3365
MUS-2.CM.01.CM1246 C--G-CTT---G---GT-TCCTTA---G--CAA------GGG--CACCT--ACC-----CAG-......--C-TG--A-G---------G-T---C-AG--C--AACA-----T-G---CCCCTACC----GC-GG----A--CC-ATCT-G-GCT-GT-AG--GGC-C- 3473
MUS-3.GA.09.09GabOI81 C--G---T---G--CACCTCTTTA---GG---A------GG----ATGT-C-CC---A-TAGC......---CCC--A--------G----T-----A-G-T--ATC--TT---------CC-TATC----GC-------T--CA--ACC--GT--GG--G----GCA-- 2941
OLC.CI.97.97CI12 C-CCAGTGTACT...TTATGCT-TACAA-G--AACGGTAG-----AG---A-GG--GA---AT......GG--CCT-A--G-------GG-T-CA---G-A--T-AC---T--T--A---A-GT-T-G---GA-G----GA--CA-AG----G---GGA-A------T-- 3556
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G------A--G-------ATTA-AAGG---A--G---T-------GG-AG-A----GAGAT...GGA---CC---A-----------------C-AGCA--A-ACA--A--T--C-----GA-T-G-ATGC-GG---G-TT---T--G-----TTGT-A----GCA-- 2959
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C-G-----TA--G----A---TTAACAGG---G--G---T-T-----GG-AG-A----GAGAT...GG----CCAT-A--G-----G--------C-AGCAA-A-AC---A-----C-----GA-C-GGATGC--G---GATTG--A--G------TGT-A----GCAG- 2977
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---G-G---A-C--T------TTA-AAGGT--A--G---T-C--------AG-A--G---T--...GGA---CCA-----------C--------T-AGCA--AAACA--A-----C-----AA-T-G-ATGC-GG---G-TT---A--------TG-A-A----GC--- 3167
SAB.SN.x.SAB1 ----GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T---------GG------G--A--C--GCCAGA-...AA-----TA-----GGTT--C----------A---C-AAACA--A-----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG-------- 4086
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---GA----AC-G-G--A---A-TCAAG-TAAT-----------CA-G--AC------GTAGT......-GGGTA--A---GT------G-T---C-AG--A-A-AA-A----T--C----GA--TCGT-TCC-GG--C-T-T------G------GGA-A----GCAT- 3107
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---GA----ACTGC-ATA---A-TCAAG--AA-------T----CA-G--AC-C----GAGA-......--G-T-T-A---GT---T----------AG--C-AAAA-A-T-----A----GA--C-G--TC--GG-CC---T-A-A-----G--TGGA-AG---GCA-- 3068
SMM.SL.92.SL92B C--GA----ACGG-T-TA---A-TCAAG-CAAT--G----GT---A-G---C------GTGAC......-GG-T---C--GGT---G--G-T-----A---A-AAAA-A-A--T--A----GAA---GGTT-C-GG-TA-T-T---T-----G---GGA-A------TC- 3418
SMM.US.06.FTq ---GA----ACC---GT---AAGCCAAG-TAAT--G---T-T---A-G--CC-------AAAT......----TA------GT---T----------A---A-A-AA-A-A--T--A----GA--C-GGTT---GG--C-T-T---A-----G---GGA-A----GCA-- 3269
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 A--GAG---AC-G--ATA---AGTCA-G-TAAT------T-----A-----C-C-----AGAC......---GTA------GT---C----T-----AGG-T-AAAA-A-A--T--A----GA--C-G-TT-C--G--C-C-T------G------GGA-A----GCAC- 3977
SMM.US.86.CFU212 ---GAG---ACGG--GT---AA-TCA-G-TAAT--G---T-T--CA----CC-C--G--AGAT......---GTAT-----GT---C----T---C-A---A-A-AA-A-A--T--A----GA--T-GG-T---GG--C-T-TG--A-----G---GGA-AG--GGCT-- 3233
SMM.US.x.H9 C--GAG---CC-G--ATA---AGTCA-G-TAAT------T-----A-----C-C------GAC......----TA--A---GT---C----T-----AG--T-AAAA-A-A--T--A----GA--C-GCTT----G--C-T-T------G------GGA-A----GCA-- 3460
SUN.GA.98.L14 -----TTGCAG-G-G--A---GTAAA------AAT--TA--C-T----TGG-TG--G-GAAA-......C--GTAT-A-GGGT-----G----CA--AG-GAG---CA--A--TGAG---CC-TGTC----G---G---CT--CC-A-----G---GGA-G--------- 4045
SYK.KE.x.KE51 ---GA----C-C--TAGC---TTA--A---CAA--G---GGG--CAT----A-A----G----CAAGAA---CC-----TC---------ACA-G--A-GCATAT-CGA----TCAC------TACC-GGC---GG-TC--CTGA--A-T------GGA-T-C--GC-C- 3546
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---GA----C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------GG---CATG---A-G-------A-AAAGGCCC-CCC--A-T---------GACA----A--CCTTT-CA--A--T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC- 3888
TAL.CM.00.266 C-GGAG------C-GACC--ATT--CAG----T------GGC---ATG--AA-A----GCAA-......CGGCTCT-A--------C--G-T---C-A-CA---AACA--A----G---CCCCTATC----G----T--GA--TA----G------GG--AG--GTC--- 3654
TAL.CM.01.8023 ---GA------GC--ACC--ATT--CAG-----------GGC--CATGG-AA-A--G-GAAA-......CGGCTG--A--G-----G--G-T-----AGCA---AACA--A----G---CCCCTATC-----C--GTG-GA--CA-----------GGA-A---GGC--- 3152
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G------GG-------T-CA-A--G---GG-......---GTA--A---------------A---AG-GC-AAAA-A-T--T--A-----GT-T-G-GT---GG---GAATG--C----GGG-GTG--AG---GCG-- 3887
VER.KE.x.AGM155 C-T-GG----C-G-------ATTA--AG-T--G------T----C---T-CA-G--G--AGG-......----TCT-A--GGT---G--G-TC--C-A-CA--AA-C-A-T-----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G------GGG-A---GGC-C- 3907
VER.ZA.10.VSAC4004 C---AG-T--C-G-G--A----T---AG-T--A------GG------GT-CA-A-----C.........----TCT-A--G-----G----TCATG-A-CA----ACCA-T--T-G------GC---G-ATT--GG---GATTG--A-----G---G---A-------C- 3411
VER.ZA.10.VSAG1003 C-C-A--T--C-G---------TTCCAG----A-------GC-----GT--A-A-----AGG-GGA...--C-T---A--------------CATG-A--AT-AA-CAA-T------------C-T-G-GT---GG---GATT---T---------G-T-A--------- 3410
VER.ZA.10.VSAM0022 C-T-GG---AC---------ATT-CCAG-T--A-------GT--------AA-A-----AGG-AAC...C---T-T---GG-----------CATG-AGGCT-AA-C-A-A--T--A-----CT---G-GT-C-GG-C-GTCT---A--G-----TG-T-AG--G--T-- 3414
WRC.CI.98.98CI04 G-GGC--A-TT----A---CAGGATCAGG-CAATGGGCCTATAG-ATT-GAG-AGC--GAGA-...AAG---CCAT-A--GGT---G-------GG--GCAA--ACA-A-A-----C-----GC-T-G-AGC--GG-TC-T--CA----G------GGG--------T-- 4000
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A--GCT-AG-T----A-A-CAGGAACAGGGCAATGGGCCTACACAAT--AAG-AGC--GAGAG...ACA---CCAT-A---GT--------T-A-------C---CA-A-T--T--A-----GC---G-AC----G-TC-TTGTA-A--G------GGA-----GGCT-- 2914
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H1B.FR.83.HXB2 AGTAATATGGGGAAAGACTCCT...AAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAG 3855
Pol __V__I__W__G__K__T__P__.__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------TC---...-------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A--------------------------C-------C-- 3301
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------------...-------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A------------------------C----A---------------C------------------C-- 3247
H1F1.BE.93.VI850 ------------G----GAT--CCT--G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C-- 3195
H1O.BE.87.ANT70 -A-T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G- 3910
H1O.CM.91.MVP5180 ---T--------G--ATTA---...-----C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T---- 3884
H1O.CM.98.98CMA105 ---T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA----TT------G--------G-G--C-----------------------A--A-----A-----Y-GC--A--C--A--GA-T--------------------A-GT-----T--TA-G- 3341
H1O.CM.98.98CMABB197 ---T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA---GTT---------------G----C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G- 3292
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-T--C--------ATTG---...--------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G- 3908
H1O.US.99.99USTWLA ---T--T-R------ATTA---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T---- 3338
H1N.CM.02.DJO0131 ------T----------T----...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT- 3361
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------T---------------...--G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT- 3360
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T-----------------A--C--C--C---------CCT--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT- 3359
H1N.CM.95.YBF30 ------T---------------...-------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT- 3449
H1P.CM.06.U14788 ---G-----------ACTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC-- 3326
CPZ.CD.06.BF1167 TA------------GAGTA---...GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C-----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC-- 3963
CPZ.CD.90.ANT ---T--C------G--GTA--A...------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A-----------------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC-- 3294
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---C--T--------A--A---...-G-----G-T-A--AG-------A----GT-----G---------G-------C-----G-----------C--C-----------CA----C-----C--A-----A-----------TAGT-------C---C--T---CC-A 3435
CPZ.CM.05.LB715 T--T--C-----T----TA--A...--G----G----------------------------G-C--------TA-T--------G--T--------C-----A-----A-A----------------C----A---C-C--------------A-C------A---AC-- 3876
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T--------GGTC--------C------T----A--C-----------------C--A--C-----------A------------C-G--A--------------R-----A-C----------CC-- 3441
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---T--C--------A------...-----C-G-T-A--AG-G-----A---GT------G--C--------------------G--A--T-----------T-----------C--C--------AC----A-----------T----------C------A--TAGC- 3427
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C-----------A-TA--A...--G----G-T-------T-----A---G--------G-------------T--------------T-----C-----A-----A-A-------------T--CAT--C--G--T--------A------C-------T---CC-- 3410
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---C--C--------AGTA---...-G---C-GG--A--T--------------------GG-G-----------C-----------A--A-----C-----A-------A------C--------------A---C-T--------A------C----C------CC-- 3401
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---C--C--------A--A--C...--G----G------------G--A-----------GG-T-----------T--C--------A--T-----C-----A-----A-A------C---------C-G--A--GC-G--------------A-C------------G- 3421
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A-CC-T-------CTGT----...--------GT-A--AG-G----G----GT-------G-C-----------T--------------------C-----A-----A--C--C-GA-----A---C-T--A--G--------T--A--G--A--------T---CA-- 3248
CPZ.TZ.00.TAN1 -A----T-----T-TTGTG---...------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A---A----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC-- 3499
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------T-----C-CTGTA--A...--G---CTCT----AG-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C-----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC-- 3496
CPZ.TZ.09.UG38 CA----T-------TTGTG---...-----CTTG-----AG--TCC--A---------AGTCA---------T--T----------TT--------A--------------CA----------A--A---A-C-G---------TA-T--GTTAG-TA-C-----CCC-- 3473
CPZ.US.85.US_Marilyn T--C--T---------GTA--A...---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG- 3915
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---T--C--------ACTG---...-----C-GG--A------TGCCGAAGC--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--GT-------------------A---A---G---A--C--TC-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------AC-- 3311
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---T--C--------ACTG---...--G--C-GG--A------TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-------C-----------A---A---G---A------C-CA-C--GC-C-----T--A--G--A--G---------CC-- 3392
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---T--C--------ATTG---...--G--C-GG--A------TGTCGAAGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-T-----------------A-------G---A--C---C-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------CC-- 3391
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----------------CTR--C...-------GGT-A--AG--A-T-G-ACTTT-------G-C------T----C--------G-----------A-----------A-------GC--A--C--TC-CA-T--GC-T-----T--A--G--A--G--C------CC-- 3203
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---T--T---------TTG---...--G-----G-----AG-TACT-GA-----T------G--------G----C--------------------------A-----A-------G---A-----A--GA-C-----------T--A-----A-GT--G--T--TTC-- 3325
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------G---CTG--C...-----C-GGT-A--AG--A-T-GAACCTTG------G-C------T----T--------------------A--A----------A-----GC--A--C--TC-TA-T---C-C---------C----A--G--C------CC-- 3196
MAC.US.x.239 ---G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-TG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--G--A-----T---A-CTCA--A--A--GC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG- 4154
Pol __V__I__W__G__Q__V__P__.__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__
H2A.DE.x.BEN ---C--T------CG--TA--A...------C-C-----AG-GG-G-GA--G--C-----GCAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--------C-----ATC------A--AC-G--C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG---T--T---CC-- 4237
H2A.PT.x.ALI G--C--T------CGA-TA--A...-G----C-C--A--AG--G---GA-----C------CAG------GAT--C--C-------TG--A-----C--A--C-----C-----ATC------A--AC-G--C-GGC--GCA-TTA-CC---TA-----T--T---C--- 4230
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---C--T------CGA-TA--A...------C-C--A--AG--G---GA--T--C------CAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--C-----C--CA-ATC------G--AC-G--C-G----GTA-TTA-CC-G-T------T------C--- 3682
H2B.CI.x.EHO G--C--C------G---TA--A...-TG--CC-T--A--AG--G---GA--G--------TCAG-----------T--C-------TA--------C--A--A-----T-----CTCA-----A--A---A-A-GG---GCC--TA-CC-G-TC-----C---C---A-- 4208
H2B.GH.86.D205_ALT ---C--C------G---TA--A...GTG--CC-T-----AG--G---GA--G--------CCAG-----------T--C-------TA--------C--A--------C-----CTCG-----A--A---A-A-G-C--GCC---A-CC---TC-----C---C---A-- 4210
H2G.CI.92.Abt96 ---------------ATTA--C...TTC---C-T-----AG--G---G---C--C------CA------------C----------TA--T-----C--A--T-----C-----GTC---A--G-ATC----A-GG---GTC---A-CC---TC--------TC---AGC 3564
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ------C-----G--AGTG--A...-TC--CC-C-----AG-GG-G-GA------------CAG-----------C----------TG-----------A--------T-----ATC---A--A--T--G--A-GG---GCA--TA-CC-T-TC-----G--TC---A-C 3669
H2U.FR.96.12034 ---------------A-T---A...-TG--CC-T-----AG--G---GA--GGTC------CA---------T--C--------G-T-------G-C-TA--C-----T-----ATCC--A--A---C-G----G-C-GGCA--TA-TC---TA--------AT--C--. 3718
ASC.UG.10.RT03 ----TAC-----G-GA-TA--A...C----C--TG-C--AG-TA-C--A--GCAG-----CG---------AT--AC-------G-TGT----------G--TATAA-ACCA--GC-C--T--A--T--GA-AC--A-G--------A----TAC-G--T--A--TTC-- 3261
ASC.UG.10.RT08 ----TAT-------GA-TA--A...C-------TG-C--AG-TA-T--A---CAG-----CG-G-------GT--AC---------TGT----------G--TATAA-ACCA--GC-C-----A--T--GA-AC--A-G--------A----TAC----T--G--CCC-- 3285
ASC.UG.10.RT11 ----TAT-----G-GA-TA--A...C-------TG-C--AG-TA-C--A--GCAG-----CG-G-------GT--AC-------G-TGT----------G--CATAA-ACCA--GC-C-----A--T--GA-AC--A-G--------A----TAC-G-----A--CCC-- 3270
COL.CM.x.CGU1 ---C-CC---------GTG--C...---A-G---G-C--AGC-A-G-GA--GGAT------CAG-------GT--C---------AGTG-T-----C--A---ATA--------CTCAT--T--TATG----A------GTA-GGA-C--G-TTTT---G--TC-GAAG- 3624
COL.UG.10.BWC01 ---C--C---------GTC---...-G-A-G--GG----AGC-A-G-G---GGAC------CAG-------GT--T--C-----GAGT--A-----A--A--AATA--A------TCC-----ATATG----C------GTA-GGA-TC--AT-TT------AG--AG-A 3423
COL.UG.10.BWC07 G-----C---------GT----...CTTA-G--GA-A--AGC-A-G-GA--GGAC------CAG-------GT--T---------AGT-----------A---ATA--A-----CTCC--AT-A--AG-G--A---C-GGT--GGA-T----T-TTGAGC--TC---A-A 3651
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----C------G-G-TTA--C...-C-----GGT-A--TG-C--G---C-GGAC-----TGG-------CAT---C-------------T-----C--A--A------GCG--AC-C--T------C----C-G---------TTCC--G-TTTC------T---AA-- 3842
DEB.CM.99.CM40 ---TT-T-------GA-TA--A...C-G--C-GG--C--AG-GGT---A---GA------C-AT------CATA-TC-C---------G-------C--A--C------GCAA-AC-------A-ATC-G--C--GC-C-----TG--C-G-T-TC----------CC-- 3661
DEB.CM.99.CM5 ---CTAT--------AGT---C...-------GGT----AG--GT-------GA------T-AC------CATA-CC-C-----G-----T-----C-----C------GCG--GC-------A-AAC----C-GGC-------TG--C-T-TATC---G--A---CC-- 3655
DRL.DE.11.D3 G--G--C-------GATTG--C...-CT--CT-CT-A--AG--G---G----GTT------CA-------CAG-----C-----G-TA--A-----C--G--T-----A--C--ATCA--A--A-ATC-CA-C--G--------TA-T--GCT--GT--C--A---CC-- 3329
DRL.DE.11.D4 G-----C-------GATTG--C...-TT--CT-C--A--GG--G---G---GGTT------CA-------CAG-----C-----G-TA--A-----------T-----A-----ATCA--A--C--TC-CA-C--G--------TA-C--GTT--GT--C--A---CC-- 3330
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TACC--T-------GACT---A...CG-G-AC----C--AG--G-C---A----------T-TG------CAG--C----------TAT-------A--A--A-------------GC--A--A-T-C----A---C-G-----TTCC----TA--------A--CAA-- 4028
GSN.CM.99.CN166 G--T-CC---------GTA--AGAC-------GGA-C--AG--GTC------CA------TG---------TGA-T--------G--A--A-----A--CACCATA--AGCAA-AC-C--A--A-A-C--C---G-CA-------ACCC---TCTCG------C---A-- 3583
GSN.CM.99.CN71 G--T-CT--------AGTA---GAC-----C-GGA-C--AG--GTC-----GCA------T--G-------TGA-C--------G--A--A--------CACCATA--AGCA--AC-C--A--A-AT--GT---G-CAG------ACCC---TCTCG------C---A-A 3565
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---C--T-----TC-TGTG---...--GA-CC-GG-A--AG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC-------G-T---------A-----A-T-------A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC-----------A-- 3126
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---C--T-----TTTTGTA--A...--GA-AC--G-A--TG-CACT-GA-------------AT-------T-A-C-T--------TA--T-----A--A--C-TA--A--CA-CTCC--A----AA----AAC-GGA------TAGC--G--AGC-----------A-- 3123
LST.KE.x.lho7 ---C--C-----CTTTGTG--A...---A--C--G-C--AG-GACT-GA---GTC-----GCAC-------GC--CC-C-----G-TT--A--------A--C-TA--A--CA--TC------G-AA----AAC--GAG------ATT-GG---GC----------A--- 4210
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ---T--C-------CCTTA--C...------G-GT-A--AG--G---G---GGT-------CA--------GT--T----------T-T-T-----A--A--A-----A--C--C-G-GT---A--TC----A-----G------TCTC-G-TC-----T--A--TCC-A 4060
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------C-----TTTTGTA--A...---A-GC-GA-A----CTAC--G---G-T-------GAT------CAT-----------GTGT--A-----A--A--AGTA--A---A-C-GC--A---ATG----AA-GGGA------TAGC--GTCCCC------TC---AG- 3542
MND-2.CM.98.CM16 ---G--C--------ACTC---...--G---T-T-----A---G---GA---GTC-----CCAG------C----A--------------A--------C--A-----A-----ATCC--T--A-A-C-TA-CGGG--G-----TA-CC-GTT--G------TG-GCC-- 3856
MND-2.GA.x.M14 ---G--T------G-ATTG--A...-----CT-T--C---C-GG-G-G----GT------TCAG------CAT--T--------G--A--A-----C--A--A-----A--CA-CTCA--A--A--AC--A-A-GG--G-----TA-CC-GTTA--------A---CC-- 3783
MND-2.x.x.5440 ------C---------CTA--G...-----CT-T--C--GT--G-G-G---GGT------CCA-------CAT--C----------TA--A-----C--A--------C--CA--TCA--A--A--A---A-A-GG---------A-CC-GCTA-----C--A---CC-- 3416
MNE.US.x.MNE027 ---G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-CG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--A--A-----T---A-CTCA--G--G--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG- 3622
MON.CM.99.L1_99CML1 ---C-C-------CGACT---C...-TT---CGC--A--AG-GGTG--A--GCA------CG--------G----TA--------AT--AT---G-A--A--CATA---GCG--GT--T----A-A-C-GC-C-G-CAG-----TACTC-G-TAC----C-------A-- 3558
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C--T-----G---C-C--CGAA--GG-C-GGA-T--AG-GATC-----GCAG-----TCA------------AC-------G-TAT-A-----A-----CATA---GCA--AC-----A-C-A-C-GC--CG-CAG----T-ACA--G-T-CC---G--AT-GTC-- 3535
MUS-2.CM.01.CM1246 ---CTGT-----G-----C--AGAC----GC-GGA-A--GG--GTC------CAG-----C-AT------G----C-CA------A-A--T--------C--CATA--AGCA--AC-C-----ATA-C-TC---G-CAG----TTACC--G-TCCC---G-------A-A 3643
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----TAT--------AGTA--AGAC-------GGA-T--AG-GATT--A--GCA--------A-------G----CC---------TA--A-----C-----TGT---AGCA--AC-CT-G--A-ATC-GT---G-CA--AC---ACC--G-TAC-------T----A-A 3111
OLC.CI.97.97CI12 ---G--T---------TTA--G...-TT---C-GG-A--T-CTAC--GAA--GAT------G-----GCATTT--TG---------TACAT-----A--A--CATA--------ATC--ATT--GAAAATCAA-GGAC--TC-GGG------T-CC--C------G...- 3720
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---T--T--------ATTG---...------G--T----TG--G---GA--GGT-------CA-------G-T--T----------T-T-A--------A--A-----A-----G-GC--G--G--T---A-T-GGC-G-----TA-CC---TA--G--T------CC-- 3126
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---C--T--------ATTG--C...------G-G-----A---G-G-GA--GGT-------CA-------G-T--T--------G-TAT-A-----------------A--C--G-GC--G--C--A---A-T-GG--------TA-TC-G-TA-----T------CC-- 3144
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---T--T-------G-CTG--A...-C---C-G------A---G-G-GA--GGT------CTA----C--T-CC-A--C-----G-TT--------A--A--T-----A-------GC--A--A--TC-TA-T-G-C-CG-----A-CC---TT--G--T------CC-- 3334
SAB.SN.x.SAB1 ---C--C------C---TA---...-TTA-GG-------AG--G---GA--GCTC------CA-------T-T--C--------G-T---------C--G--A-----AA-G--C-G---T----AA--GA-T-G---G------A-A----TA-----T-----CCC-- 4253
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--T--C----------TA--G...TTC--CC-T-----AG--G---GA---GT------GCA------------C----------TA--------C--A--T-----T-----ATCC--A--A--A--G--C-G----GTA-T-A-TC-G-TC-----T------CC-- 3274
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------T---------GTG--A...-----CC-CT----AG--G---GA--GCT------GCA------------C----------TA--T---G-------T-----C-----ATCC-----C--AC--A-A-GGA-GGCT-TTA-T--G-TA--G--T------CC-- 3235
SMM.SL.92.SL92B ---G--------------A--A...TTT---C-C--T--AG--G---G---GGTT-----TCA------------T-----------T--T--------A--------C--CA-CTCC--A--A--G---A-C-GG---GT--TTA-T----TA-----T--A----A-A 3585
SMM.US.06.FTq ------T--------AGTG---...------C-TA----AG--G---GA----TT-----GCAG-----------C--------G-TA--A-----A--A--A-----T--CA-ATCA--A--C--T-----T-GGC--GT--TTA-TC-G-TA-----C--T----A-- 3436
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ------T------G--GTG--A...-----CC-TT----AG--G---GA----TT------CA------------T----------TA--------A--A--T-----C-----GTCA--A-----------C-G----GTC-T-A-CC---TA-----G--T---CAG- 4144
SMM.US.86.CFU212 ---G--C------CG--TC--A...-----CC-T--A--AG--G-G-GA----TC-----GCA------------C--C-----G-TG--------A--A--C-----C-----ATCA--A--C--T--G--C-G----GTT-T-A-CC---TA--G--T--TC-T-A-- 3400
SMM.US.x.H9 -A----T------C--GTG--A...-G----C-TT----AG--G-G-RA----TT------CA------------T----------TA--------A--A--A-----C-----GTCA--A-----------C-G-C--GTT-T-A-CC---TA-----G--T---CAG- 3627
SUN.GA.98.L14 ---T---------TTTGTG--A...--GA-AC-GG-A----------GA--G-T----AGTCAG------G----C--C-----GTGT--A-----C-------TA--A-----C-GC--T---AAG--G-A-C--GAG-----TACTC---CC-C------AG-GCC-- 4212
SYK.KE.x.KE51 -TGG--T--------A-TC---...G----CC-C--C--AG--A---G----GA--------A------------TC-C--------A--A---T-G--A--AGTAA-A-G---GC-C-----CATA-----T-G--GG-AT---A-T--G-TTTC---G--AG--...- 3710
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TGGTAT---------GTA--A...-C---CC-T--C--AG--A---GA--GGA--------A------------C--------------A---G-A--A--AGTCA-A--CA-A-G------G--A--G--T-GG-GG-AC--TA-C--G-TACC----------CC-- 4055
TAL.CM.00.266 ---CT-T-----GC--GTA--A...GT---C-GGA-C--AG-GGTC-----GGA-------CAG-----------AC-C------TG-T-A-----A--CACCATC-T-CCCA--C-C--A--A--A-----T-GGC-------TA-CC---T-C-G--G-------A-- 3821
TAL.CM.01.8023 ---CT-T------C--GTG--C...-T-----GGG-A--AG-GGTC-----GGAG-----GCA-------T--------------TG-T-A---C-G--CACCATT-TCCCCA-AC----------------C-GGC-------TA-CC---TATC---G-------A-- 3319
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CACCT-T--------ATTA--C...-TCA-GG--G-A--AG--G---GA---GT-------CA--------GT--C----------T---A---C-A--A---ATA--A--CA-CTCC--A--G------A-C-----------TA-C--G-TA-----T------CC-A 4054
VER.KE.x.AGM155 ------T------C-ATTA--C...-CT---G----C--AG-GG-G-G---C---------CA-------G----C----------T--GT-----A--C--A-----C-----C-G-GTT--G--------A-CT--G-----TACAC-GACT--G--------CCCG- 4074
VER.ZA.10.VSAC4004 -----C--------TACTC---...--G---G----C--AG--G---G---GGT-------CA-------G-G-------------TTGG------A-----A-----A-----C-G-GTA--A--A--G--C-CC----------GCC-CACC-----C------CCTA 3578
VER.ZA.10.VSAG1003 ---T--C------C-ATTA--C...-TT---G--T-A--TG--G----A--G--T-----GCA--------GT--C--C-------TAGGG-----A--A--T-----A-----C-G-GTT-----A-----T-C-C-T-----T-GAC-GAC------C-----CCC-A 3577
VER.ZA.10.VSAM0022 -ACTTGT-----G-CTTTA--C...GTC---G-GT-A--AG--G---G----GT-------CAG-------GT--T----------T--G------A--A--A-----A-------G-GTT--A--A-----C-CCC-------TAG-C--AC------T--T---CCCA 3581
WRC.CI.98.98CI04 ------C---------GTA--C...--------GA-A------G-------T-TC-----CT--------T----TC-C-----G-T-T-A--------A--TACA--ACA---ATCA------TA---G-CA-GGGA-------A-AA---TACTG--G--T------- 4167
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------T-----G--ACT---A...-------G-A-C--AG--G-------T-T------C-TG------T----A--C-----G-----A-----C--A---GTA--ACA---GTC---T---TTTC--AAA-GGGA-------ACA----TATC------T----A-- 3081
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
H1B.FR.83.HXB2 GAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAA 4025
Pol G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------G--A-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---- 3471
H1C.ET.86.ETH2220 ---T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A--------------------A--------G--CC-G-----G--A--------A----C---- 3417
H1F1.BE.93.VI850 -------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C------------G--------------------T----------------A----C---- 3365
H1O.BE.87.ANT70 -G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC- 4080
H1O.CM.91.MVP5180 -G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC-- 4054
H1O.CM.98.98CMA105 -G--------T-AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACT---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---A--C--C-----A---G----A---ATG--C--A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-- 3511
H1O.CM.98.98CMABB197 -----C------AT-----------A-----C--T--A--C--A----C------G--------------AG-ACAG--G-A---G-G-A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C-----A---G-A------ATG-----A-TAT----C--A--------CAAGGA-C-- 3462
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC- 4078
H1O.US.99.99USTWLA -G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG- 3508
H1N.CM.02.DJO0131 -G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--- 3531
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--- 3530
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-T-AA--T--C--C-----A--A-----------T--T--CCTCA-G--C--A--A--G--A---CAG--- 3529
H1N.CM.95.YBF30 -G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T 3619
H1P.CM.06.U14788 --A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G 3496
CPZ.CD.06.BF1167 A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G 4133
CPZ.CD.90.ANT AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC- 3464
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CG-----C--A-A------------A-----A--T-----A--A--GAA---------------CA-A--AG-C-AG----A-------A-AA---GT---GAGA----C--T-----AC--G-A------GGG--CT-G-----------A--A--C--T-A-CA-C-- 3605
CPZ.CM.05.LB715 -T-----G--A-----------------------T--A--T--C--G-----G--------G-----A--AG----G--G-A------GA-AA--T-------A--A-----T--------AG-A-----------T---C-G--------A--------A----C---- 4046
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G--------A--------------------C-----A--C--A--GAA------------T-----C--GG-------T-----G---A-A----AT---GAA--T--C--T--------AG-A---C-GAC---TG----------CC-A--A---G-A-A-CATAT- 3611
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G----------AT-----------A--------T-----A-----------G----------T---G--AG----G--T--G-----G--GAC-T-TA-CT-A--A--T--C--C--AC-AG----A-----G--TG-CCTCA-G--C--A--A---G-A---CA---- 3597
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G--------A--T-----------------------A--A-----G--------------------A--AG----G--G-AG--G---A-AA--C--T----A--A-----C---------G-------------C---C-AT----C--A--A--C--A---CCT--G 3580
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------A--T-----------------------A--A--C--------G--------------A--AG-C-A------------GA-CA--T-TT----A--A--C--T--------AG-A--A--------T--AC-AT-G-----A--A-----A-A-G----- 3571
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-----------T-----------------A--T--A--A--C-----------------------A---G-------G--------GA--A--T-------A--A-----T-----A-GAG-A--AC-G-----T--A--C-----CC-A--------A-A-G----G 3591
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------------AT-----T-----------C--T--------A-G-AG--------------------T-----AT----A---G--G--CA-TT--T-GGAA--G--C--T--C--A---G-A--A---G-G---C-CAGAA----CC-A-----C--A--GCA---- 3418
CPZ.TZ.00.TAN1 A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C--T-----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G 3669
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C---------C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C-- 3666
CPZ.TZ.09.UG38 A---------T--T-----G-----A--------T--A--T-GC---AA---G--------------C--AG----G--G--GT-C--G-CAAAAGAGT--GAAA----C---------C-AG-A--A---TGG---G-GG--T-G--A--AA-A-----A---GC-C-- 3643
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC- 4085
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------------T-----------A--------T--A--A-GC---CA------------------A--AG----G--T-----G--GA-AAGA-AA---GAG-G------T-----A--AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T 3481
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------------T-----------A--------T--A--A-G----CA------------------A--AG---AG--T-----G---A-AAGA-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T 3562
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------------T-----C-----A--------T--A--A-GC---CA---------------C--A--AG----G--T-----G---A-AAGG-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T 3561
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --A-------T--T-----------------A-----A--A--C--GC----T-----T--------G--AG----G--T--G--G---A-CA-T-AAT-GGAA--A-----T--------AG-A--A---G----TG-ACTAT----C--AA-A--A--A---AA-C-- 3373
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -G-----G--A-A------------------C--T-----C--A-----------------G--------AG-ACA-----A---G--GA-AA---AAT--GAG--G--T--T--------AG----A---ATG---G-C-TAG----AC----A--C--CAA-AA---- 3495
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AGA-------T--T-----------------A--T--A--A--C--GC----T--G--T--C-----A--AG----G------------A-A----AA---GAA-GA--C--C-----A--AG-A--AC--G-----G-GCTAT----C--AA-A--A--A---AAGC-G 3366

Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 ---A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----AAAAGTGT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G 4324
Pol G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K_
H2A.DE.x.BEN -C-----G--------CAC------AT--TGC--T--AC--T-A---GAG-----------------A--AG---------A-G-C-----AAAAGTAT--GAAC-A--T--C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G--AC--GCA--C--A--CCC-A-G 4407
H2A.PT.x.ALI -C-----G--------CAC---C---C-CTG---T---C-AT-A---GA----------------A-A--AG-------G---G-C--G--GAAGGTA---GAAC-A--T--C------C-AG-A--A---G----CT-CGCG--G--AG-AACA--C--A--TCC-A-- 4400
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -C--------------CAC------AT-CTGC--T-A-C-AT-A-G-GA---------------CA-A--AG-----------G-C--G--GAGGCTAT--GAGC-A--C--C------C-AG-A--A---G----CT--GCGA-G--AG-AACA--C--A--TCC-A-G 3852
H2B.CI.x.EHO ---T------T-A---CAC------AT-CTG-----AA-CCT-A---GA---G--------------C--AG-C--G----AGG-T------AAAC-AT--GAAC-A------------C-AG-A---C-TG-----T--GCA-----AC-A-----C--A---CC-C-G 4378
H2B.GH.86.D205_ALT -GAG--------A---CAC-------T-CTGC--T--AACCT-A--GGA------------------C---G-C--G----A-G-T--G---AAAGTGT--GAAC-G--------C--AC-AG-A--AC-TG-----T--GCAT----A--AACA--C--A-A-CC-C-- 4380
H2G.CI.92.Abt96 AGA----G----AT---AC---C---T-CTGC--T-AAACCT-C--GGAR-----------C--C--C--AG-C-------A-G-C--G--AAARGT-T--GAGC-G--------C---C--G-R--AC-TG-G---T--GCAA-G--C--------C--A--TCC-A-- 3734
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---TG-----T-A---CAC------AT-CTG------AA-CT----GGAG--G--G-----------C--AG-C-------AGG-T--G--CAAGGTGT-GGAGC-A--------C---C-AG-A---C-TG-G---T--CTGA-G--C--------C--A--T-C-C-- 3839
H2U.FR.96.12034 ..-A---G--A-AT---AC------CT-TTG--------CTT-A---CAG--G--------C-----G--AG---------A-G-C-G---AAAAC-TT--GAAC-G--C--C--C--AC-AG-A--A---G----CT--GC-A-G--C--AG-A-----A---CC-A-- 3886
ASC.UG.10.RT03 A---------T-GG---A-T-----A-----A--T-----AT----------G--------------G--AG---------A-G-G-----A--AG-AT--GAAC-T--C--C-----A--AG-A------------T-ACT-------C-A--A---GG----AC-A-- 3431
ASC.UG.10.RT08 ----------T-GG---A-T-----A-----A--T-----AT----------G--------------G--AG-C-----G-A-G-------A--AG-AT--GAAC----C--C--------AG-A--A---------T-ACT-------C-A--A---GG----AC-A-- 3455
ASC.UG.10.RT11 A---------T-GG---A-T-----A-----A--T-----AT----------G--------------G--AG---------A-G-G--G--G--AG-AT--GAAC----C--C-----A---G-A------------T-GCTC--------A--A---GG----AC-A-- 3440
COL.CM.x.CGU1 AG---CC---T-AT-GGAC------A-G-TGCTC----A-ATTAGG-GCG-----G-------GGA-A-A-TCA-A----GA-G--G----A----AT--TCA---AGGGT--------C-AG-A---C-GAC--G-G---TG------C-AA-AC--GG-CC-AA-AG- 3794
COL.UG.10.BWC01 -T---CCC--T-AT-GGAC------T-GGTACTCT--AA--GA---T-GG--------G----GGA-A-A-TCATCT---GA-G-GG-G--AA----T----AA--AGG-T-T------C--G----A---AGG---G---TAA-G--CC-AG--C--GGACCTAAGAG- 3593
COL.UG.10.BWC07 A--A--TC----A--GGAC------A-GGTACTCA--AA-AGAAGG-A----G----------GG--A-ACTCA-A----GA-G--G--A-A-AAGTT--CCA---AGG-T-T------C-AG-A--A---A---G---CCTGA-G--AC-CA-AC--GGACC-AA-AG- 3821
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A------T--A-AT-----G-----A-----------A--AT-C--GGA---G--------G--CA--T-AG-G-------A---G-GT--AAAGG--T--GAAA----T--C-----A---G-A--A---AC----G--CTCA-G--C--AG-A---AGT--GGA-A-G 4012
DEB.CM.99.CM40 AT-----C----A----------------------------T-C--------G-----T--C-----C--AG-GT-G----A-----GT--AAAATG-T--GAGA-T--C--T--------AG-A--A---G----C--A-TGT-G--C---G-A--AGGCCC--C-A-- 3831
DEB.CM.99.CM5 AT--T--C----AT-----------A--------T-----AT-A---A-G-----------C--CA-AT-AG-AT-G----A---GGG---AAAA-GT--GGAAA-T--T--C-----A---G-A--A---G----C--CCTA--G--C---G----GGGACCC-CCA-G 3825
DRL.DE.11.D3 ---A----GTT-AT-----G-----A--C--------A-TT-G----GA---------T--C--------CTCC--G--G-A-G-G--G--GA-AG--T--GAA--A--C--C---------G----A-----G--C--CCTGT----C--AA----C--C--TCC-A-- 3499
DRL.DE.11.D4 ---A----GTT-AT-----G-----A--T--------A-TT-GC---GA---------T--C--------CTCC--G----A-G----G--AA-AG--T--GAA--A--C--C---------G----A-----G--T---CTGT----C---A-A--C--T--TCC-A-- 3500
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---A---TGTT-AT-----G-----------ATC--AA-T---C--------T--G---------C-GT-AG-G-------A-AGT-G-A--AGGGAAT--GAAA----C--T--C--AC-AG-A--A---AC----G--A-GA-G--A---G----CAGT---GA-A-T 4198
GSN.CM.99.CN166 AT----TT--T-AT-----------A-----A--T---ACCT-C---C----------T--T-----G--C----C-----A---T-GG-CCA-AGAAT--GAA--A--T---------C-AG-A--AC-C--T---G--CT-T-G--A--AA-A--AGG-CC-CC-A-- 3753
GSN.CM.99.CN71 AT----TC----AT--------C--------A--T---ACCT----------------T--C-----G--C----C-----A-T-T-G--CCA-AGAA---GAA-GA--T--------AC-AG-A--AC-C--G---G--CT-T-G--A--AA-A--AGGACC-CC-AG- 3735
LST.CD.88.SIVlhoest485 -G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------------T-----C--AC-ATC-----AGG-G------AAAGAAT----A--T--C--C-----AC-AG-A--A---G-G--TG-C-TAT-G--A--AA-A--CAGTAA-AGCAGG 3296
LST.CD.88.SIVlhoest524 -TA----T----A------G-----A--T--AG-A--A-TAGG----AC------------G---A-A---C-ATC-----A-G-G---A-AAAAGAAT--CAA--T--T--T------C--G-A--A---G-G---G-A-TGT-------A--A---AGCAA--C-AC- 3293
LST.KE.x.lho7 -G-T---C----A------------A-----AG-A-A--TAGGA---AC----------------A-A--AC-ATC---G-A-G-G-----AAAGGAGT----------C---------C-AG-A--AC--G-G---G--CTAA-G--A--A--A---AGCAATAGTA-- 4380
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB A--A---TGT--AT--------------CTG---T--AC-AT-A---GA------------T---A-C---C-ATAT----A-----G---CAAA--T--TGAGA-T--T--T-----AC--G-A--AC-G--G--T--CCTCA-G---C-AG-----AGC--G-CTA-- 4230
MND-1.GA.x.MNDGB1 -G-T------A-AT-----T-----A--------------C-G----A-G---------------A----AG-------TTTT----GG--A-AAGAATATCTAA-T--C--C------C----A--A-----T---G-AA-A------C-AG-A---AGT---AGTT-T 3712
MND-2.CM.98.CM16 ---A---TGTG-AT-----G-----A-----------AA-CT-C---GA---G--------------A--AGC----AAT-A-TCC-G---AA-AG-----GAGA-T--C-----C--A--AG-A--A--GG-G-----AA-AA-G--A--A--A--C--A---CC-A-- 4026
MND-2.GA.x.M14 -G-AG--TGT--AT-----G-----------A--T--AA-CT----GGA---G-----------CTA---AGC---G----A-AGT-----AA-AG--T--GAAA-------T--------AG-A--A---G-G-----ACTGT----C---A-A-----A--TCCTAGG 3953
MND-2.x.x.5440 -G-A---TGTA-AT-----------------A-----AA-CT-C--GGA---C--G-----C---TA---CTC------T-A-AGC--G--A--AG--T-GGAA--A--G--C-----A---G-A--A--GAC---T--AA-GA-G--------A-----A---CCCAGG 3586
MNE.US.x.MNE027 ---A--------AT------------T--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----GAGAGT-T--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G 3792
MON.CM.99.L1_99CML1 -G--TCC---A-A---C--G--------C--C--T---ACAT-A--GGA---G--------T-----A--C--CTTT--GGC-AG---G-CC-----AT--GAAC-G--C--C--C--A---G-A---C--G-G--CG-G-TA-----CC-CAGA---GGACC-CCTC-G 3728
MUS-1.CM.01.CM1239 A---TCCC--A-AT-----------A-----AC-T-AA-TAT----G-----G--G-----------------C-C-----A-G----G--G--T-G-T--GAAA-T--T--C-----A---G-A--AC--G----TG-C-TGT-G--C---A-A--AGGCCCTCCCAGC 3705
MUS-2.CM.01.CM1246 C----CCC----A------G-----A-----A--T---A-CT-----C------G---T--------A--CG----G---CAGG-G-G--C-A-A-ATT-GGAAA-------C--C---C-AG-A---C-C-----C---CTCT-G---C-AAT----GG-CC-CC---- 3813
MUS-3.GA.09.09GabOI81 A---CCCC--A-AT-----T-----A--G--------AACCT-C---GC-----GG-----------C--C----C------G--G----CAA-AGATT-GGAAA----C--T------C-AG-A--A-----G-----A-TG-----C---A-----GGCCC-CC-A-- 3281
OLC.CI.97.97CI12 AG-T---------------G-----A---TA---T---A-A-GC--GGA------G-----------C-G-TCAG-G----AG--T---A-A--ACA-A--CAG--G-GT-GT--------AG-A--AA--AG---T---ATAGA---CC-TAG---C--AAA-AGT--G 3890
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---AG--GGTG-AT-----G-----------A-----AA-T-G---------------------CA-A--AG---------A-G-------AAAAGAAT--GAA--T--C--C---------G-A--A---G-G--TG-ACT-T-------AA-A-----A---AA-AG- 3296
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -G-A----GT--AT--------C--------------AA-T-GC---CAG--------------CA----AG-C---------G----G--AAAAGAAT--GAA--T--C--T-----A---G-A--A--GG-G---G-C-TAT----A--AA-A-----A--GAA-A-G 3314
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---AG---GT--A------G-----------------AA-T-G----A-------G--G-----------A----------A-G----G--AAAAGAAT--GAA--A--T--T-----A--AG-A--A---G-----G-A-TA--G--A--AA-A-----A--GCCTA-- 3504
SAB.SN.x.SAB1 ---A--C-GT--AT--------------------T--AA-TT-C---GA---------------CT-A--AG-------GGAT-----G--G--AG-AT--GAGA-T--T--C--C-----AG-A------G-G--C---CTGT----C--AAGA--C--T---AGCA-- 4423
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -G-A------G--T--CAC------AT--TGC-----A-TCT----GGA---G--------G-----A--AG-------C--GG-------AAAAC-T---GAAC-G--C--T-----A-GAG-A--A---G-G--T---GC--C----C-TAGA---G-A---CC-A-G 3444
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---A---G--A-A------G-----AT-CTGC--T-AAC--T-A---GC------------------C---G-C-------A-G-T--G--AAAGGT-T--GAAC-G--T--C--C---C-AG-A--AC--G-G--CT--GCAA-G--CC-AGCA--C--A--GCCGA-- 3405
SMM.SL.92.SL92B AG-AG---GTA-AT--CA-T-----CT-CTGC--T--AA-C-G----GA---G--------------C--AG-C--G----A-G----G--CC-GC-AT--GAAC-GG-T--C------C-AG-A---C-G--G--CC-G-TAT-G--C---A-A-----TCC-AGTA-G 3755
SMM.US.06.FTq -G--------A--------T-----TT-TTG---T---C----G--GG----------------CA-A--AG-C-------A-G-T--G--AAAACT-T--GAAC-G--T--C-----AC-AG-A--A---G----TT--CTCA-G--AG-AACA-----A---CC---- 3606
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -G--------A--------------AT-CTG---T---C--T-A-G-GA------------C-----GG-GG----G--C---G-C----CAAAACTTT--GAAC-G--T--C--C--AC-AG-A-----GG----CT-C--------C--AGCA---------CC-A-- 4314
SMM.US.86.CFU212 ---A------A-----CAC------AT--TGC------C--T-----GA---G--------T-----A--AG--G------A-G-C-GG--AAAGGTGT--GAAC-G--C--T------C-AG-A---C--G-G--CT--CTCA-G--A--AACA--C--A---CC-A-- 3570
SMM.US.x.H9 ----------A--T---------A-AT-CTG---T---C--T-A-G-GA------------C-----G--AG-------C---GGC--GACAAAACTG--GGAAC-G--T--C-----AC-AG-A-----GG----CT----------C--AGCA-----A---CC-A-- 3797
SUN.GA.98.L14 --...--C----A------G-----A------G-A-A-CTAGAA--GAG---G------------A-A--CC-GG--------TCC-G----AAG-AAT-GGAAA----C--C------C-AG-A--AC--G-G--T--AA-AA-G--C---G-----AGTA-GAGCTC- 4379
SYK.KE.x.KE51 A---------A--T-----C--------C-----T---A-T-GC---GA----C-------T--CA-A--AG----G--T-A---G-C-T-AAAG-GGT-GGAAA-------C-----A---G--------G-----G-A-TAA-G--A--A--A--C--A---CC---- 3880
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-----T---------C--------A--------T--A--C-GC--GAC------T-----------AG-A-G-GAT--G-C---G-G---ACAGTAT--GGAGC-A--------C--AC--G-A--A---G-G-GCT-GCTCA-G--A--------C--AAA-GACA-- 4225
TAL.CM.00.266 -------C--G-AT--C-----C--T-----CC--C-A---T-A---GA---C--G--------C--G---GCA-C-----A-G--C-T--CA---AGT--GAAA-A--T--C--C--A---G-A--A--GG-----G-ACTAT-G--AC-CA-A-----A--GCCCA-G 3991
TAL.CM.01.8023 ----------A-A------G-----T--T--CC----A--AT-A--GGA---C--------C-----G--C-CGTC-----A-G--C-T--A--AGGA--T-GCA-T--T--T---------G-A--A---G-----G-GCTAT-G--A--AA-AC-C--T--TCC-A-G 3489
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A----A-GGTG-AT---TGC---------TGC--T--AA-TT-C-----------G-----C-TCC-A-----C-C----GA-TC-C-G--CA-AGAAT--GAG--T--C--G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT------A--AA-AC--AGTAAGAGCA-- 4224
VER.KE.x.AGM155 ---AG--TGT--A------------A--CTG---T--AC--T-G---GAG-----------C--CA-A--CC-ACA---C-A-----G---ACAACAG---GAAA-------------AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G--C---G-----AGC--CCCTA-- 4244
VER.ZA.10.VSAC4004 A-CA---TGT--A------------A--CTG------AA-CT-C---A-G--C------------A-C---C-ATAT--G-A---G-G---GAAAGAAT-GGAAA-T--T--C--C--AC--G-A--A---AC---T--CCT-A-G--AC-A--A---AGT---GATC-- 3748
VER.ZA.10.VSAG1003 AG-A---TGTT-AT------------T--TGC-----A--A-G---G-----C-----------CA-C---C-GCA-----AG--G-----CA----TT-GGAAA----------C--AC--G-A--A--G--T---G-ACTG--G--C--A--A--CAGT---AA-AGG 3747
VER.ZA.10.VSAM0022 AG-TG--C----AT-----------AT-CTGC------A-T-GC--GGA------G--C------A-C--AC-ACAG--G-AG----GGA--AGG---T--GAAA-T--C--C--C--AC-AG-A--A---------G-A-TGA-G--CC-AG-A---AGT---AA-C-G 3751
WRC.CI.98.98CI04 AG-TG-----A-AT--CA-------AT-T--A--T--A--C-G---GGA---G--------C-TC...TGG-CA-ACTCT-A-G-------AA-T-ATT--TA-A----C--T------C-AG-A--A---GCG--TT-GA-GT----CC-AG-A---GG---T-C-A-G 4334
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-T----GAAA-G---A--------T-T-----T-AA----GC---GA---G------------...TGG-C--AGACT--GA-C--GA-ACAG-AAA-C--AA-T--T---------C--------C-GATT---T-AAGAA-G--A--AG-A--CAGTTC-GATA-G 3248
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H1B.FR.83.HXB2 GTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGA 4195
Pol _V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-----------------G-----------G--------G-----------CAGG-----------AA--------------------A--C-----G----------A-----C---T-------------G--------G--------------G-------- 3641
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------G-----------G-----C-TG------------A-G------------A-------------------A----------GC-------G------C---T----------------T----------------------------- 3587
H1F1.BE.93.VI850 --G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------C---T----------------------G----------------------- 3535
H1O.BE.87.ANT70 -----T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A---- 4250
H1O.CM.91.MVP5180 ----------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A---- 4224
H1O.CM.98.98CMA105 -----T-----------T--------------G--C------TCCT-T-----TACA--G--------TCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-----T--------T--G--T--T-----C--A--G---------A--A---- 3681
H1O.CM.98.98CMABB197 -----------------T--------------G--C-----CTCCT-C-----TACA--G-----T--CCCTA-----C-G--G---------G-A----C----------C----G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A---- 3632
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A---- 4248
H1O.US.99.99USTWLA -----------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A---- 3678
H1N.CM.02.DJO0131 -----------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G----- 3701
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G----- 3700
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G----- 3699
H1N.CM.95.YBF30 -----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G----- 3789
H1P.CM.06.U14788 -CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA---- 3666
CPZ.CD.06.BF1167 --C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T---T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G------- 4303
CPZ.CD.90.ANT --C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C--A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G----- 3634
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-----------T-----T-------TG-----G--T-----GT-------------C-----------A-----A--------------AG-A-----T--------C-----T--C--TT-C--------T-----T--G--C--A-------------------- 3775
CPZ.CM.05.LB715 --------------T-----------------------T--C----GC--G------A-------------AA----A-----G--------AAGT--------C-------G---------CT----------T--------------------------GG------- 4216
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --T--------C--T--T--C-------TG--------A-----CT-T--G--------------G-----A--G--T---TT---------AG-------------------AAG---C--CT-------G--------------------------------G----- 3781
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T-----C--T-----T--G----TCC-------A-----CT-----------A-------------A-----A-----G--------AG-AC-T-------------GAA-A-----TT-C--------T-----T-----T-----------------GA---- 3767
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T-----T--T--T---------------------C-------C-----G-----G-----T-----A--G--G--------C-----AA-TC----------------A--T--CT-AA----------T-----T--G-----A-------------------- 3750
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----T-----C--T--T------------C-G-----A-------GT-----T---AC------------AA----A-----G---------G-AC-G--C-----A--G--A--G-----CT----------T------------------------------A---- 3741
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------T--T--------------------G---------T----G--T--CATT-----------CA----A-----G------------C--G-G------------A-T-----TT----------------------G------------------A---- 3761
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----TG-G-----------C-------TG--G--------AA-TT-C--------C--------G-----AA----G--------------AG--C-------G--A--G---------T--A-------------------------A--------------G----- 3588
CPZ.TZ.00.TAN1 -----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-GCAA-T-----A--------------C--T-----T--A--G--T------G------- 3839
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-----A-----------T--T--T--------A-----C-----GG------- 3836
CPZ.TZ.09.UG38 -----------G--------C-------TTA-------TC-A----G--TG--T-----------C--CCCCA----AG-A-----C---C-AA-A----CC--T--A-C-GCA------T-A--C-----T-----C--T-G------A--G--C------G------- 3813
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A---- 4255
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T--T-----G--------C--G----TGC-G--G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----AC-GA-----------G-AA-G-C--C---A-----A------T-A--C-----------T--------T--A--G--------GG--A---- 3651
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--------G--------C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--CG--------A------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A---- 3732
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--T-----G-----T--C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--C---A------------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A---- 3731
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -CT-----------------C-------T------G--T--CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-GAG---------AG-AA-G-C---------C-----G--C--TT----------------T-----C--A--G--T-----GG--A---- 3543
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T--------------G--G----T------TG-T--CTC---C-----TACA--------T--CCCCC----TC-G--G---------G-A--G-C-----------GA--A--C--T--C-----T--T--C--T--G--C--A--G---------A--A---- 3665
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -CT--T--------------T--G----TG-----G--T---GC----ACT--------G-----C--CCCCC----AC-AA-G--------AG-AA-G-C------A--------G--C--AT----------------------C--A--G--T------G--A---- 3536
MAC.US.x.239 -C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--------------AG-AA-G--T------TC-G-AA-T---G-A-----------------------T--A--------CC--G--A---- 4494
Pol _A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D
H2A.DE.x.BEN --T--T--CA--GT---T-----G----T-A-G--G--AG-AGC--GC--G---ACAG-GTCA---AATAGAA----G--C--G--C-----AG-AA-G-----G------GCA------G-T--------C-----C--T-----C--A--------CC-GG------- 4577
H2A.PT.x.ALI -CC--T--TA--GT---T-----G----T-A-G-----AG-AGC--GC--G---ACAG--TCA---AATAGAA----A--------C-----AG-AA-G------------GCCA-----G-T--G-----C-----C--------C--A--G------C-GG------- 4570
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -CC-----TA--GT--------------T-A-G-----AG-AGC--GC------ACAG-GTCA--GAGTA-AA----A--------C-----AG-AA-G------------GCAA-----G-T--------C-----C--T-----C--A---------C-GG-G----- 4022
H2B.CI.x.EHO --C--T--CA--GT---T----------TCA-G-----AG-AGCT---------ACAG---CA------CC-A----A-GAG-------T--AG-AA-G--C-----------AA-A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG------- 4548
H2B.GH.86.D205_ALT --T-----CA--GT---T----------TCA-G-----A--AGCT-----G---ACAG---CA------CCAA----AGCAA-------T--AG-AA-G--C-----A--GGCA--A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG------- 4550
H2G.CI.92.Abt96 --C--T--CA--GTR--T--C--G----TCA-G--R-----AGC--GR------ACGG---CA-----CCC------A---A-------T--AG-AA-R--T-----A---RCTC-A---G-A-G------------T--T--------A-----T---C--G-G----- 3904
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -CT--T--T---GT---T--C-------TCA-G-----A--AGC--G---G--CACAG---CA------CCAC-G--A--CA----C--T--AG-AA-G--C-TG------GCTT-A---R-A-GC-----------C-----------A-----C---TT-G-G----- 4009
H2U.FR.96.12034 --------T--G-----T---------AT-A-G-----A--AGC--G---G---ACAG---CA--G--CCCAC----A-G-A----C-----AG-AC-T----GG--A---GCA--G---G-T-GC--------T--T--T--G--T-----T--C---C--G------- 4056
ASC.UG.10.RT03 CAG--------T--------C-------TTC----------AAC--G-GCT--CACAG---CA--CCATCCAA--C-AG-G---------ACA------CA--GC--A---GCAA-A--C--CT-------------C--T-----C--A--G--C------GC------ 3601
ASC.UG.10.RT08 CAG--------T-----T--C-------TTC----------AAC--G-GCT--TACAG---CAA-CCACCCAA--C-AG-G---------ACA------CA--GC--A---GCAA-A--C--CT-------------C--T--G--T--A-----T------GC------ 3625
ASC.UG.10.RT11 CAG--------T--------C-------TTC-----G--G-AAC--G-GCT--CACAG---CA--CCACCCAA--C-AG-G---------ACA------CAG-GC--A---GCAA-A--C--CT-------------C--T-----T--A--G--C------GC------ 3610
COL.CM.x.CGU1 A-G--TT-G---------AGT-TT-----------G--A---ACT-GG--G---T--G-TCAGCTTC--TCTAGTAGAGGGG-G--T--TC--GCAGGT--GGCT--A---GCCA-TC--G-A--C---TGT--------T-----G--A-------------TGA---- 3964
COL.UG.10.BWC01 A-G--TT----------TAGC-TG-----C--T--G--AG-CAC--G---------GG--TCAA-T--TCCC--G--AG-A--G-----TC--A-AGGGT--G--------GCTA-TC--G--T-T---TGC--------T--------A-----T------AT-A---- 3763
COL.UG.10.BWC07 A-G---T-G--------TAGT-TG-----C--G-----AG--TC--GG--G-----AG-G-CAA-T---CCC-----GG-A-----T---C--G-AGG------------GGCCC-TC--G-T------TGC-----T--T--G-----A--G---------TT-A---- 3991
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --G-----------G-----C--G----T-C--AAC--AC-AAC--A---C--CACAACC-C----CAT--A-----AG-GA-------TC-A--AC--CAG--G--AC-GG-A--A-----TCAG-----G-----T--T-----TC-G-----T---------A---- 4182
DEB.CM.99.CM40 A-G--T--------------C--G------C-G--G--A---TT--A---C---TC-G-G-CA---CATA--A----AG-AA-GG-----C--GCC--GCA-GGG--A---C-AA-T-----A--------------C-----G-----A-----------C--G----- 4001
DEB.CM.99.CM5 A-G-----------------C--G-----T--------AT-GTT--A---C--CACGG---CA---CAT---A----AG-AA-G--C---C-AGCC---CA-G--------C----A-----TAAT-----------C--------T--A-----G-----T--G----- 3995
DRL.DE.11.D3 --C--------G-----T-----G-----CA-G--C--A--ATC-T-CTCC-----AATC-----CAACCC-A----G--------T-----A--AA-G--C-GT--A---GCA--T--CT-AAAT--------------T--------A-----T-----GG-G--G-- 3669
DRL.DE.11.D4 --C--------G-----T-----------CA-G--C--A--ATCTT-CTCC-----AATC-----CAACCCTA----G--------T-----A--AA-G--C-GT--A---GCA--T--CT-AAAT--------------T-----G--A-----T-----GG-G--G-- 3670
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----T-----C-----T--T-------T-A-GAAC---T-GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A--G------C-AGCCC----G------AGGC-------CT-ACA------------T--T--G--G--A-----C---AC-G--A---- 4368
GSN.CM.99.CN166 A-G--TC-G--C-----T--C--G----T-A-G--G---T-G---AGT--G-----GGT-TCCACC--T-C-C----GG-A-----C---C-AG-AC-GC-----------GCCA----CT-AAGT-----T--G--------G-----A--------CAC-G-G--G-- 3923
GSN.CM.99.CN71 A-G---T-G--C-----T--C-----C-T-A-G--G---T-A---AGC--------AGT-TCCACC--TCCC-----GG-A-----C---C-AG-AC-GT--GGG--A--GGCC-----CT--AGT-----T--------------G--A--------CAC-G-G----- 3905
LST.CD.88.SIVlhoest485 --C-------------------------TGA-GAA-G--T-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CACCCTG----G--G--G--T------G-A-GT-AG--G--A--CC-A--A-----A-G------------T--------T--A--G------C--G------- 3466
LST.CD.88.SIVlhoest524 --T-----------T-----C-------T-A-GAAGG--T-AAGTCAGAG---TACAG---C---GCATCCTA----G--GA-C--C---A--G--C-GCAG--G--A--TGCA--T--C--A-G------------T--T-----T--A--G-----CC-GG-GA---- 3463
LST.KE.x.lho7 -----T-----------T----------T-A-GAA---AT-GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG-C--C-----A--A-GC-AGC-G--A--TC-A--T-----A-G------G--T--T--T--------A-----T---C--G-G----- 4550
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --T--T--------------C--------G-----G---T-GAC---T--C--CACA--G-----T--C-CC-----A-----------T-----A-----C--G-----GC-A--A--C--TCA------C--------T-----C--A------------G-G----- 4400
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T--------------T----------T-G----T--AC-AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA----A--GG----------ATTAA-G-A-GG---A-----AA-T---T-AAGT---C----------------G--A-----G-----G---A---- 3882
MND-2.CM.98.CM16 -----T-----G-----T-----G-----TA-G--T---C-ATCG---GC---C--C---TCA--CAACCCCA----A-GAG----T-----A-TCA-G--CC-C------GCA--A--C--A--T--------------------C--A-----G-----G-------- 4196
MND-2.GA.x.M14 -C---T-----C-----------------------C--AC--TC---CACT-------G-TCA--CAACCCTA----T-GAG-------CA-C--AA-G---GCC--A---GCT--A--CT-A--------------T--T-----C--A-----C---------A---- 4123
MND-2.x.x.5440 --G--T-----C--T--T--C--G------C----C--AC--TC----GCC--------GTCA--CAACCCCA----T-GGG----------A-TCA-G---GGC------G--A-T-----CT-------C-----C-----G--T--A-----T--------GA---- 3756
MNE.US.x.MNE027 -C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C-----------AG-AA-G--T------AC-G-AA-T---G-A--------G--------------T--A--------CC--G--A---- 3962
MON.CM.99.L1_99CML1 A-G------A-T-----T--T--G----T-C-G--C--TC-AGCCT-CTGC--G--GATCTCA---AGTCCCA----GG-GGCC--C---C--G-AC-CT----------CC----A-TCT--T-------------T-----------A------------G------- 3898
MUS-1.CM.01.CM1239 A-G--T-----C-----T--C-------TGC-G--G--AG-GGCTT-T-----CC-AG--TCCACC--GCCC--G--AG-AG-------TC-A--A---C-G-CC-----GGC---A--C--AT-G-----G-----C--T-----T--A-----------GG-T--G-- 3875
MUS-2.CM.01.CM1246 A-G---C----------T--T-----------G-----A--CAC----GC------GGT-TCA--G--CCCTC-G--GG-G--G------C----AA-GC-G-GC--AA-TGCCA---T-A-AT-CC-A--------C-----G--C--A-----G-----GG------- 3983
MUS-3.GA.09.09GabOI81 A-G---C----------------------------T--TG-CAC---CTGC-----GGC-TCA------CCC-----AG-G--------CC-A--A--GC-T-C---A---G-AA-A---A-TA----------------T--------A--G------AC-G------- 3451
OLC.CI.97.97CI12 --C--T--T--------T---TTG-----CA-G-----AG-GTT--AGA-------AGTGTC----GA-CCCC-CA-AC-AG--T-----A--G----GGAG--G--A----GAA-A---A-T-G------T--------T--G--CT-A--G--C---C--G------- 4060
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----T--------------T-------TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CACT-----GAGTCCC-----AC-G--G-----------AC-----GGG--A---G-A--G--C--CT-C--------G-----T--G--C--A------------G-G----- 3466
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----T-----------T-----G----TG--T--C--AT-GGC--G-AGT-----CACT-----TAGTCCTC-T--AC-G--G--C-----A--A------GGG--A--GG-A--G--C--CT-C--------T-----T--G--C--A-----------GG------- 3484
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----------C-----T-----G----TT-AT-----TC-AG--------------ACT-----C----G------G-CAG----T---A-T---A-G---GGG--A---GCA--G--C--TT-C-----G--C-----T--G--C--C-----------GG------- 3674
SAB.SN.x.SAB1 -----T---A-------------------TA-G--T--T--AGC--GGG----TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A-----T------G-AC-------G-----GGCA--G---A-A-----------T--C--T------G-A--T--C-----GG--A-T-- 4593
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -C---TG-G--G----------------TTA-G--T--TG-AGC--G---C--TACGG-G-CA--C--TCC-C----A---G-G--C------G--C-------G--A---GCCA-----G-T-G------------C--------TT-A--C-----CC-GG------- 3614
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -CT--T--T--C--------T--G----TG-----G--TG-GTT--G-------ACAG--TCA-----TCCAA----A---G-G------A-C--TA-G--GTT---A---G--C-G---G----C-----------T--T------T-G--------CC--G------- 3575
SMM.SL.92.SL92B --C--TG-------G--------G----TC--GAAC--A--AAC--G---G---TCAG--TCG--T-----TA----GGCA-----T--T--A--AC--G-TC-G--A---GCA--A--CA-A-G------T-----T--T-----C--A-----G--CA-TG-G----- 3925
SMM.US.06.FTq -C------TA--GT------T--G----TCA-G-----AG-AGC--G------TAC-G--TCA---AGCAG-G----A--C------------G--A-G--C------AC-GCAA-----G----------------C--T-----C--A---------C-GG--A---- 3776
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -C---T--TA--GT---T--C-------TTA-G--C--A--AGC--GT-----CAC-G--TCA---AGTAG------A--C--G---------G--A-G--T-----A---GCAA-T---G-A--------G--T-----T--------A---------C--G------- 4484
SMM.US.86.CFU212 -C---T--CA--GT---T----------T-A-G-----AG-AGC--GT-----TAC-G--TCA---AATA--A----A-GC-----C-----AG-AA-G--C------ACGGCAA-T---G-CA-------------T--------GC-A---------C--G------- 3740
SMM.US.x.H9 -C---T--TA--GT---T--C-------TTA-G--C--AG-AGC--GT-----CAC-G--TCA---AGTAGA-----A--C--G---------A-AA-G--T---------GCAA-T---G-A-----------T-----T---RR---A----A----C--G------- 3967
SUN.GA.98.L14 --T--T-----------------G-----C---A--C-GC-CAGTAAGAG---CACAG---CA--T------C----A--GG-G--CG------TCA---GGC-------CC----A--C--A-GT--------G--------------A---------C--G--A---- 4549
SYK.KE.x.KE51 --T--------------T--T--G--------------AT-AATGAACTGT--TACATCCTCG---CACCCAG-----G-A--G--T--GC-AA--GCT--GG-G--A------A----CA-AA-C-----T-----C--T--------A---------C--G------- 4050
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----T------GT---T--------CT-T-AT--C--TC--ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA----GG-G--G------C-AG--GCC------------GCCA-A---G--A-------C-----C--T--------A------------GCT--T-- 4395
TAL.CM.00.266 -----T-----C--------T--G----TC-AT--C--AT-GGC--G-AGC--CACAG---CA--TAACA--A--A-AG-AG-C--T--CC---TAC--C---GC-----GGCA-----CT----T---C-G--G--C--------C--A--------------G--G-- 4161
TAL.CM.01.8023 -----------C--------T-------TC-AT--C---T-AGT--G-A-T--CACAG-G-CA--CAACA--A----GG-AG-C--C---C-----C--T--GGC------GCT--G--C--TA-----C-------C--T--------A-------------------- 3659
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --T--T--------G--T-----G----TCA-G------C-GAC---------TACA--------C--C-T-C----A-----------T--AG-AA-G--T--T--A--TGCTA-----T-AA-C--------------T-----G--A--G------C--G--A---- 4394
VER.KE.x.AGM155 --C--T-----------T-----------GA-G--C--AT-GAC------G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-A----------CA---A-GG--C-G--A---GCCA--------CA---------T--T--T-----T--A--G--C------G--A---- 4414
VER.ZA.10.VSAC4004 --------------------C--G-----C-----G-----ATC-AGT--C--CACA--------C--GCCTC-G--AG-A--G--C--CC-AG-A---G-G--G--AA-GGC---A--C--ACA---------------------C--A--G---------G-G--T-- 3918
VER.ZA.10.VSAG1003 --------T--G-----T----------TT-----T-----CTCTT----C--CACA--G-----T---CCAC-G--AG-A----------CC-----G--TC-------GTTA--A---T-AAAT-----G-----C--T-----T--A--G--------GG--A---- 3917
VER.ZA.10.VSAM0022 --T------A-------T--C-------TG-----GG-T--ATCGT----T--CACG--------C--GCCAC-G--AG-A-----T--T-CTGCA-----TC--------GC---G---T-AAAC-----------T--------G--A-----------GG--A---- 3921
WRC.CI.98.98CI04 A-C--T--TA-T-----TAGT-------TTA-G-----AG-AA---AC--C--TAC-ATT-----G----CTC----AC-AG----T-----T-TTC---A-C-G--A---G-AA-T---A-T-AG-----G--------T-----G--A-----T---AC-G--A-T-- 4504
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----T---A-C------AGT-------TT-----------AA---AT--C---AC------------TCCC---A-GC-AG----------C-TTC---A-GGG--A---G-AA-A---A-CA-------G--------T-----G--A---------AC-G--A---- 3418
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 TAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGG......AAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTC 4359
Pol __K__L__V__S__A__G__I__R__.__.__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------T-----------......--G--G--------------G-----------T-----G--C-----A---------T-C--C--------------------------T-----------G-----G--G------------------A--------- 3805
H1C.ET.86.ETH2220 ---------A---AG----------......-----G--G---C-------------------T-----A--G-----A-----------C-------------------A---A-----TA-C-----C------C-C--------------TT--------------- 3751
H1F1.BE.93.VI850 -------------------G-----......---A----G-----------G-----------A-----A--------A----------AC-----------G-----------------T---------A----------------------T-----------G---- 3699
H1O.BE.87.ANT70 ---------A--CAAG-AT--T--A......-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------- 4414
H1O.CM.91.MVP5180 ---------A--CAAA-AC--T--A......-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C- 4388
H1O.CM.98.98CMA105 ---------A--CAAG-AT--T--A......-G---C--G--C-----A--------CC----A-----A--T-----A--G-----T---------------T-A--------A---GGA--A-----A-----G--C--G-----CA-T--T------CC-------- 3845
H1O.CM.98.98CMABB197 ---------A--CAAA-AT--T--A......-G---C--G--CC-G--A--------CC----A-----A--T-----A--------T---------------T-A--------A---GGA--A-----A--G--G--T--G-----CA-T--T------CC---G---- 3796
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A-----A--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C------ 4412
H1O.US.99.99USTWLA ---------A--YAAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A---------C----G--G--A--T-----A--G-----T--C----R-------T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC-------- 3842
H1N.CM.02.DJO0131 C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--T-----R-G------------C--------------C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C- 3865
H1N.CM.04.04CM_1015_04 C--------T--CT-A-----T--A......------T-----C-------T-----A--A--------A--G-----A-G------------C----A---------C------------T----C--CA----G--------------------------C-----C- 3864
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--G-----A-G------------C--------------C------------T-R--C--CA----G--------------------------C-----C- 3863
H1N.CM.95.YBF30 C--------T--CT-A-----T--A......---A--T----CC-------T-----A--A--------A--T-----C-G---------C-------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C- 3953
H1P.CM.06.U14788 Y-----------YAAR-AC--T--A......-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------- 3830
CPZ.CD.06.BF1167 ---------A--CAAAAAC--T--A......-----T--T--CC----A---------C-A--A-----A--T-----A-G--TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT-A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA--------- 4467
CPZ.CD.90.ANT C------------CAA--G-----A......C----C--C---C-G--A--C--------A--T-----G--C-----T--------T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG------------- 3798
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---G---------T-----------......-----------CC-G--------------A--A--G--A--------A-G------T--C-------A---TT----GG----A------T-A-----CA-------------G-----G--T-A-------------- 3939
CPZ.CM.05.LB715 C------------T-A--G--T--A......-G---T--C--CC-G-----------C--A--A--G--A--G-----A-----C--T-A--------A---------C-----C-----TA-A--C--AA-------------------------T------------- 4380
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------CT-------T---......-G---T--C--C--------T-----------A-----A--------A--------T-A------------T-----A-----C--C-----C-----------G--C-----------------T-----C--G--C- 3945
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C-----------CA-A---------......-----CT----CC-------T-----------T-----A--------A-G------T----------AG--------C-----------T--A--C--CA-------T-----------------T--------G---- 3931
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 C------------T-A-----T---......-----C--T---C-G------------CGA-----G--A--G-----A-----C--T-A------------T-----C--------C--T--------CA-T-----------G--------T--T------------- 3914
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------CT-A-----T---......-----C--C--CC-G-----G--------------G--A--G-----A-----C--T-A---------G--C-----C-----------T--------CA-------------G--------A-AT--------G---- 3905
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 C--------T-----A---------......-----C--T--CC-G-----------------------A--------------C----AC-------A---T-----AGA---A-----TT-------CA-------C-----------------------------C- 3925
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---G---------AG---C-----A......--G--G--------------T-----------A-----A--C-------G------T--C--C--------C------GA---A--CC-A--C-----G--------C----------------CA------------- 3752
CPZ.TZ.00.TAN1 C-----G--T---AAAAAT--T--A......---A--T----CC-G--------TA--G-A--A--G--A--C-----T-------------------A---TT-A---GA---A-A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C- 4003
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---GC--------AAAAAT--T---......-----C-----------A--G---AC-G----A--G--A--T-----T--------T----------A----------GA---A-AC--T--T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC-------- 4000
CPZ.TZ.09.UG38 C--G-----T--CAAAAAT-----A......-G------C---C----A-----TA--G----A--G--A--T-----T--------T----------A----T-----GA---A-AC--T--T--T--------------------CA-----CAA--CCCC--G---- 3977
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C--------T-A--G-----A......-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G------------------- 4419
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A------------------------C-A--C-----C---GGK--------A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G---- 3815
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--G--G--A--T-----A---------------------A--C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C- 3896
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A------------------------C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C- 3895
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 C-----------CAAG-AC--T--A......-GG--GT-----C----A--C------C----A-----A--T-----A-----C-----C-------AGA-CC-A--------C---GGG--T-----AA-------------G--CA-CAAT--T--CCC-------- 3707
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 C---C----A---AAA-AT--T--A......-G---T-----CC----A--G-----CC----A-----G--T-----A--------T--C--------G--GT----C-----C---GGA--------A--G-----C--------CA-T--T-----CCC-------- 3829
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C------------AAA-AC------......-G---CT----------A--C------C----G--G--A--T--------------T-----C-----GA-CT-A--C-----C---GGG--T-----AA----G--------G--TA-TAA---T--CCC------C- 3700

Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----T--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T-----C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C-------------- 4658
Pol __H__L__V__S__Q__G__I__R__.__.__Q__V__L__F__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D__K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__
H2A.DE.x.BEN CC-T-----A---CAA--C-----A......C-----T----CC-G--AAAG-----GCCC--T-----G--------A--------T--C-T-ATA-A--A-C-AA-CCA-A-A---GGAA-A--C-T-C---------G-C-G------AA-TCA----CCC----C- 4741
H2A.PT.x.ALI CC-T-----A---CAG--C-----A......C-----T-G---C----AAA------GCCA--T--G--A--------A--G-----T--C---GT--A--A-C-AT-CCA-A-A---GGAT-A--CAA-C-G--G----G-C-G------AA--CA----CCC------ 4734
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -C-C-----A---CAG--C-----A......C-----T----CC----GAA------ACCC--T--G--G--------A--------T--C---GTA-A--A-C-AT-CCA-A-A---GGA-----CAAAT----G----G-C--------AA--CA--CACCC------ 4186
H2B.CI.x.EHO CC-CC----G--CCAA-----T--A......C--A-C------C----AAA------ACCA--T-----A--------A--------T-A----GTA-A--A-C-A-TCCA-A-A---GGGA-T----AAT----G----G-C--------AATTC------------C- 4712
H2B.GH.86.D205_ALT CC-CC----A---CAA--------A......C-G--CT-G--CC----AAA------ACCA-----G--A--G-----A--------TG-C---GTA-A--A-C---TCCA-A-A--CGGAA-T----AAT----G------C-G------AATTC------------C- 4714
H2G.CI.92.Abt96 CCRTC----A--CCAG-----T--A......C----------C--GR-AAA------ACCT--T-----A--------A--R-T---T------GTA-A--AGT-AA--CA-A-G---GG-A-T--T-AAT-----------C-G------AATTCA-ACC-C-GT--C- 4068
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -C-T--G--T---CAG--------A......C-G--TT----CC----AAA------ACCA--T--G--A--------C----T---T------GTA-A--AGC-A-TCTTCA-A---GG-A-A---AGAT----G------C-------G-AT-CT------------- 4173
H2U.FR.96.12034 -C-T--G--G---CAG-----T---......C-------G---C----AAA------ACCA--T--G--A--------------C--T--C---GTT-A--AGC-ACAGCA-A-A---GGTA-A----AAT-------C---C--------AAT-CT---C--GTT--C- 4220
ASC.UG.10.RT03 C---C----A--CAAA--------A......-GG---T-G--CC-G--ACA----CCAC-A-----G--A--------A-GG-----T-AC------CA--ACC-TAGAGACAGG--CC-GA-A---G-AT--A----------G--CT--AAAGCA--CCCC--G---- 3765
ASC.UG.10.RT08 ---------A--CAAA--------A......--G---T-G--CC-G--ACA----CCAC-A-----G--A--------A-GG-----T-AC------CA--ACC-TAGAGACAGG--CCGAA-A---G-AT--A----------G--TT--AAAGCA--CCCC--G---- 3789
ASC.UG.10.RT11 C--------A--CAAA--------A......-GG---T-G--CC-G--ACA----CCAC-A-----G--A--------A-GG-----T-AC------CA--ACC-TAGAGACAGG--CC-AA-A---G-AT--A----------G--CT-GAAAGCA--CCCC--G---- 3774
COL.CM.x.CGU1 -C--AAG--A......---G-A--A......C-G---A-G-GGA-----AA------AGCA--AG----A--C---C-A--G-T---T------GT-CAGTATC-AAAAGAAC-A---GGGT-A--CA-------------------TTGG-AA--A---TCAG-G---- 4122
COL.UG.10.BWC01 ----AAG--A......--TG----A......C-----A-G-GGA-G--AAAG-----AG----AG--CTA--T---C----------T------GTTCA-TAC---CAAGAGC-G---GGAA-A--T-AGT-G-----T--G-----TTGG-AG--G---CC-C------ 3921
COL.UG.10.BWC07 -C--AAG--T......---G-A--A......----C-A-G-GGA----GAA------AG----AG-G--A--T--CAGC----TC-----C---GTTCAGCATT-AAGGGAGACA-A-GGGT-A---G-AA-------T---------TGG-A---A--CTCAC------ 4149
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---------T---AAG-----T--A......--GA-C--T---C----AA--G----AG----T--G--A--T--C--T-----C-------------A-CAGC-AAGGGAG--G-----T--C--CA-CT----T-----GC-----A-TAATCAA---CCC------- 4346
DEB.CM.99.CM40 -------------AAA-----A---......-GGA-C--C--C--G--AA-GG----GG-A--------G--C-----A-----C--TG-G-------A-CA-T-AAGGGA---A-ACC-A--A--TA-AC-CA----T--GC----TA--A-ACAA--CCCC------- 4165
DEB.CM.99.CM5 C-----G--A---AGA-----A---......-G-A-C-----C--G--AA--G----AG----T-----G--T--------------TG---------A-CA-T--AGAGA---A---C-GT-A--TA-CT--A----C--GC-G--TA-T--GCAG---CCA--G--C- 4159
DRL.DE.11.D3 C--------T---AGA-----A--A......C----GT-----C-----AAT--G--A--A--A--G--A--------TTT---C--T-A----------T-CT-A--ACAA--A---GGT--A---GGGA----G--------------G--ACAA---CC---G---- 3833
DRL.DE.11.D4 C--------T---AGA-----A--A......C----GT----CC-----AAT--G--A-----A--G--A--------TTT---C--T-A----------T-CT-A--ACAA--A---GGT--A---GGGA----G--------------G--ACAG---CCC------- 3834
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---------A--CAAA-----A--A......C-GA-C--C--C------A-------AG-A--A--------C----CA--G--C--T-AC---------AGT----TACAG--A---GGAT-A--TAA-A-------------G--------GGCA---CCC-----C- 4532
GSN.CM.99.CN166 C-----------CAAG------C-C......C----G--T--CC-G--AAAC-----GCCT--AGT---A--C-----A--G-----T----------AGTACC-AAGAGA-C-A-AC--AA-C--CG-AC--T-G--T-----------GAA--AA---TCC--G---- 4087
GSN.CM.99.CN71 C-----------CAGA--G---C-C......C-------C--CA-G--GAAC-----GCCC--AGT---G--C-----A--------T----------AGTATT-AAGGGA-C-A-AC--AA-C--GG-AC--T-G--T------------AA--AG--CTCC------- 4069
LST.CD.88.SIVlhoest485 CC-CC--------AAA-----T--ACAAATAC-------G---C----AAA------GCCA--A--G--A--G---AGC----T---T-A----GCT-A--ATC-A-AAGAAA-A---C----A--C---A-G-----T--GC-------GAA---T---A--------- 3636
LST.CD.88.SIVlhoest524 -C-------T-T-AAA-----T---ACAAAAC-G--CA-G---C-G--GAAG-----ACCA--TGT---A--G----GA--G-T-----A----GCA-A--ACT-A-AAGAAA-G-A-GGGA-A--C--CA-G-----T--GC--------AATGAG----C---G---- 3633
LST.KE.x.lho7 CC-CC----A---AAA--T--A--ACAGAAAC-G--CA-G---C----AAAG-----ACCT--AGT---A------AGC----TC--T-AC---GCA-AG-ATC-A-AAGAAA-A--------A--C--CA-G-----C---C----T--CAATGA-----CA--C---- 4720
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C------------AAA-----T---......C----GT----C-----AA-G-----AG-A--A--G--A----------GG--C--T-AC-------AG-A------GGACACA---GG-A-C----AA-----G--T--------------AGCA---CC------C- 4564
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---GC----A---T-A--------A......-----CT----CC--C-AAAT-----ACCA--A--G--A-----------------T--C---GAAGC-CA-T-AAGAGAGA-A--CC--T-A---G--C-------C---C-G--T--GCAA--T--CAG---G--CT 4046
MND-2.CM.98.CM16 ----C----G--CAGA---G-A---......C-------G--------A--C--------A--A-----A--G-----T----------A---------G---T-A--ACAA--C--CTGTA-A---AACA----G------------------CAG---CCA--G---- 4360
MND-2.GA.x.M14 C--------A--CAAA--------A......C----------CC-G--A-----------A--T--G--G--------C-----C--T-A----------T--T-AAG-CAG--A----G-A-A--C---A----G--------------T--ACAG--CCCA--G---- 4287
MND-2.x.x.5440 ---------A---AAG-----A--A......C-G--------------G-----------A-----G--A--------C----------A------------GT--T--CAG--C--------A--C--CA----G--------G-----T--ACAA---CCA------- 3920
MNE.US.x.MNE027 CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----C--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T-----C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAC----G--C---C-G-------A--CA------------- 4126
MON.CM.99.L1_99CML1 -CGCC----GG-CCAG-----T---......C----C--G---A-G--AAATT-G--ACCC--AAGG--A--T-----A--G-----T----------A-TACT-AAGAGA-ACC-ACC--A-T--TA--C-GT-G--C-----------CAA-CAT---C-C------- 4062
MUS-1.CM.01.CM1239 C---C-G--A--CCA------T---......C-G--G-----CA-G--GCA------GCCT--AA----G--C-----A--G--C--T--C-------AGTATC-CAGGGA-A-G-AC---A-C---G--T--C-G--T--G---------AA-CTT---CCC------- 4039
MUS-2.CM.01.CM1246 CC-CC----T--CAGG------C-C......C-G---------A-G--AAAT-----CCC---AGTT--A--C--------G--C--TTC--------AGTATC-CAGGGA-A-A-AC---A-A--CA-CA-CT----C--G---------AA--AA--CTCAGC----- 4147
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --G------T--CCAA--T--A---......C-----T-G---C-G--AAATG----ACCA--AA-G--G--T-----C--------T----------A-TACT-AAGGGA--T--ACC-GA-A---G-AC--T-G---------------AA-CA---CAGC-----C- 3615
OLC.CI.97.97CI12 -C-----------AAA-----A---ACTAAGC----GA-G-----G-CA-AC-----GCCA--A-----GAGC--CA-T--G-----TCAA---GCACA-AGTT--CAGCAA--G--CC-AA-A----TAA----G------AGG-------ATGAA-----AG-----A 4230
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---------G--CAGA-----T--A......C-----T----CC-T-----C-----A--A--A-----A--------T--------T--C-----------T-----AGAA-----C-GAA-A--T-AA--------T--G--------G---CAA---CC---G--C- 3630
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C--------A---AAA-----T--A......C----C--C-----------------A-----T-----A--G-----A--------T-A------------------AGAA------C-GA-A----AA-----------G--G---------CAA--CCC-------- 3648
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---------T---AAA--------A......C-G-----G--CC-------G-----A--A--A-----A--------A--G-----T-A-------------T----AGAA------C-AA-T----AAA----G-----------------ACAG---CCA------- 3838
SAB.SN.x.SAB1 ----C----T---CAA-----A--A......C----------CC-G--CA----T--AG-A--A-----A--G-----T-----C--TGCC--------GAGT---CAACAA--A---GG-T-A--TG--A----------------------GGCA---CC------C- 4757
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -C-TC----G---CAA--G--A--A......C-G--C--G---C-T--ACA------ACCA--A--G--A--G-----A--------T--C---GTC-AGCAGT-A-TGCACA-A---GG-A-A--C-AAT----G--T---C-------GAA--C---CAC-C-G---- 3778
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -C-TC--------CAA--------A......C-G--------C-----AAAC-----ACCA--A-----G--------T---------------ATA-A--A-C---TCTA-A-A---GGTA-C--CA.AT-------T---C--------AAT-C------C-----C- 3738
SMM.SL.92.SL92B CCGT-----T---CAA-----A--A......C-G--C--G--CC----AA-T-----GCCA--A-----A--C-----C--------T--C---GTA-AG-AGT-A---CAGA-A-A----A-C----AAT-------T---C-G------AATGCT---A-C-----C- 4089
SMM.US.06.FTq -C-T-----T---CAA--------A......C----C--G---C----GAA------GCCA--A-----A-----------G--C--T------GTA-A--A-C---TGTTCA-A----GAA-A--CAGAT-----------C-G---A-T-AT-CT-----C-----C- 3940
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -C-CC-G--T--CCAG-----T--A......C----C-----C-----AAA------ACCA--A-----A--G-----A--G--C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGTT-A--TAGGC-----------C-G-------A--CA-----------C- 4648
SMM.US.86.CFU212 CC-CC--------CAG--------A......C-----T-G---C----AAAG-----ACCA--T-----A--G-----A-----C-----C---GTA-A--AGT---TATTCA-A-A-GG-A-A---AGAT-G---------C---------AT-C------C-----C- 3904
SMM.US.x.H9 -C-TC----T---CAA-A---T--A......C----C-----C-----AAA------ACCA--G--G--A--G-----A-----C--T--C---GTA-A-AA-T---TATTCA-A---RGTT-A--TAGGC-----------C---------A--CA-----------C- 4131
SUN.GA.98.L14 -C--C----T--CCAG--------AAAGAGAC-G---A-G---A----AAAG-----ACCA--TGT---A-------G---G-TC--T-AC---GCAGCCT-TT--CAGGAGATG---G--A-A--C-TA--G--------GC-G-----CAATGAA----CAC------ 4719
SYK.KE.x.KE51 -C-------A---AAG-----T---......---A----G---C-G---AAC--CCCA--A--A--G--A-------------------C----GTAGA-TAC--AAGGCAA--A---C-T--A--CAGACAG-----C----CT-------AA-TG---CCC-----C- 4214
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----C--------AAA-----A--A......---A-C-----CC----AA----TCCCC-A--A--G--A--T-----A-GG--C---TCA---AT-GAGTATC-TAGGCAG--G---C-T--A--C-GACAG----------C---TA--CAACAA---CCA------- 4559
TAL.CM.00.266 ---G-----A--CCAA---------......--GA-C--T---G----ACAG--CCCAG-A--A-----A----------G---C--T-A---------G-ATC-TAAGGCAAGA-----GT-A--CA-CA-------C--G-CT--TA---AAGCA--CCCC------- 4325
TAL.CM.01.8023 C--GC-G--G---CAA---------......-G-A-T--C---G----ACA---CCCAG-A--A--G--A--G-----A-GG--C--T-AC-------AG-ACC-AAAGGCCAGG-----A--A--CA-CA-------C----CC--CA---AGGCA--CCCC------- 3823
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---GC----A--CCAG--G--T---......C----G-----C-----CA----G--AG-A-----G--ATC------T--------T-C-------CA-TTT--AAGAGA--CA--CGGTA-A---G-AC-G--------------------TGCT--CCCA------- 4558
VER.KE.x.AGM155 C--------A--CAAG---G-T--A......-G-A--T-G--CA-T-GCA-G-----AG-A--A-----A--------T-GG-----------C------AATC-A--AGACACA---GGAT------AAA-------T--------T-----A-TG--CCCA------- 4578
VER.ZA.10.VSAC4004 ----C-------CAAA-----A--A......C----------CA----AAA------AG----------A-----C--A-G--------AC----------A------AGA-ACA---GGTA-T--C-AA--------C--------------TCAG--CCC---G--C- 4082
VER.ZA.10.VSAG1003 C--------A---CAA-----T---......C-------G--CC----AAA------GC-T--A--G--A--------A-G---C--T-AC-------AG-A------CGACACA---GGGA-A----AG--G--------------------ACAG--CCCC--G--C- 4081
VER.ZA.10.VSAM0022 C--------G--CCAA--G--T--A......C-G--C--C--CC----AAA------AG-A--A-----G-----C--ACGG--C----AC-------AG-AG-----AGA-ACC---GGAA-A--T-AA-----------------------ACAA---CCA------- 4085
WRC.CI.98.98CI04 ---------A-----A-----T--ATCA...------A-G--C-----AAAT---AC-CCA--GAT---AAGC---ACT--------TCAGGGC----A----T-ACAAGAA--A---C-TA-T----AAT--A-T------AG--------AAGAA---AG--CC---- 4671
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -GC------A-----A--C--T--ATCT...-G----A-G---C----AAAT---ACCCCA--AAT---GAGT---ACA--------TCAAGGG---G-G---T-A-AGGAA--A---C-T-----CA-CA-TC-T------AG--------AAGAA----C--CC---- 3585
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H1B.FR.83.HXB2 AGCTAAAA...GGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATAT 4526
Pol Q__L__K__.__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y_
H1A1.UG.85.U455_U455A -A------...--G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A-----A--------C--------------C--C-----------------C--------------A-----G--------C 3972
H1C.ET.86.ETH2220 --------...--G--------A------------A-T-----------G---------T-------------C--------G---A-C--------------C--------------C--C-----G-----G--------------------A--A-----------C 3918
H1F1.BE.93.VI850 --------...--G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C 3866
H1O.BE.87.ANT70 -TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C 4581
H1O.CM.91.MVP5180 -TA-----...--G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C--- 4555
H1O.CM.98.98CMA105 -TA-----...--G-----A--------T--G--------C-------A-G-------GA-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--A-----T--C--C 4012
H1O.CM.98.98CMABB197 -TA---G-...--G-----A--T-----C--G--------C-------A-G-G------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC-----------G--A--A--------------A--A-----T--CC-C 3963
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--C--C 4579
H1O.US.99.99USTWLA -TA---G-...-AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--- 4009
H1N.CM.02.DJO0131 --------...--G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--------------- 4032
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--K------------ 4031
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--------------- 4030
H1N.CM.95.YBF30 --------...--G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A--------------- 4120
H1P.CM.06.U14788 -TG-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C 3997
CPZ.CD.06.BF1167 -CAGG---...-----------A-----------G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC--------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC 4634
CPZ.CD.90.ANT -CG----G...----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C 3965
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-----...-----G--TC-------G--G--T--T-----C-------C------GA-G-----C--------------C---A-C---A-A------------A-------------C-----------------C--------------A--A-----T-----C 4106
CPZ.CM.05.LB715 -AT-G--G...--------A-----------G--------C-----T--------------------C--C--CC----------GA-C-----A--------A-----T--------C--C--------------C--A--T-----------------G--------C 4547
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -AT-----...-----------------G-----------C--C--------G------T----C--C------C-------G-----C-----A--G-----A-----------------CC----G-----G--C--C--T--------T--A-----------T--- 4112
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -AT-G---...-----------A-----G---A-CA-------------GG--------T-------C--------G--G------A-------T--------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A--------T------ 4098
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------G...-----G--A-----------G-----------C--------------GT-------------CC-------------C---T-A--------G--------T-----C-----G-----------C--A--T-----------A-----------T--- 4081
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -AT-----...-----G-----A--------G---------------------------T----C--C-----C--G--------GA-C-----A--G-----A--------------G-----G-----------A--A--T--T--------A--A-----------C 4072
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -AT-----...--------------------G--------------------------------C--C-----------------GA-C---T-A-----T--A-----------------C-----G--------C--A--T--T-----------A--G-----T--- 4092
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----T---...--------A--A-----------G--T--C--------G--C-----G--G--C--C--C--C--------G---A-A--------G-----C-----G--A--------CT-------------A--------T--G--T--A--------T------ 3919
CPZ.TZ.00.TAN1 -TA-----...-----G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A--------G--------T-----T-TC--------------C--A----A---------AAGA-----C--T--C 4170
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CAA----...-----------T-----C--------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC--------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C 4167
CPZ.TZ.09.UG38 -CA-----...-----------A-------------------------A-G-------G-----------C--C--G-----G---A-C---A-A--------A-----G----------TC-----G--G--G--C--A--T-AG--------AA-A--------T--C 4144
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C----...-----G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C--- 4586
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--T--A--------C--------T-----C-TC--------T-----------------------------------T--C 3982
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--TT-A--------C-----G-----C--C-TC--------T-----------------------------------C--C 4063
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G--C--C--C--C--------G---A-C--TT-A--G-----C-----G--T--C--C-TC--------T-----------------------------------C--C 4062
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -TG-----...--------------------G-----T--C--------G--------GT----------C--CAC----------A-------T--G-----C--------------C-TCC-G-----C--G--A-----------------A--------T-----C 3874
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -TG-G---...--G-----T--------T--------T--C--------G-----------G--C--C--G---------------A----AT-A--G-----------G--------C-TC--------------A--C--T-----------A--------T--T--C 3996
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -TG----G...-----------------G--G--G-----C------------------T-G--C-----C--CAC----------A-C-----T--------C-----G--------C-TCC-G-----T-----A-----------------A--------T-----C 3867
MAC.US.x.239 -T-AG---...-----G--T--A-----G--G-C-A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T-----A--------T-------TC-----------G--A------CA---G-----AAGAC-G------CTA 4825
Pol H__Q__K__.__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L_
H2A.DE.x.BEN -A-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAAAT---CG-T------A-G--C-AC-----C------------A-C--TA-A--------A-----T--A-------TC--------------C--C---CAG---T----AAG-C-G------CTC 4908
H2A.PT.x.ALI ---AG--G...-----G--T--A-----G-----GA-TGCAGAA-T---C-CT------A-G--C--C-----C--------------C---A-AA-------G-----T----------TC-----------G--C--C--GCAG---T----AAGAC--------CTC 4901
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---AG---...--G--G--T--A-----G------A-TGCAGAATT---C-CT------A-G--C--C-----C------------A-C--TA-A--------A-----T--A-------T---------------C--C---CAG---T----AAG-C----G---CTC 4353
H2B.CI.x.EHO -A-A----...--G-----T--T--------G---A-T-CAGAA-T---G-C-------A-G--C--------------G-----G-----AA-A--G----------------------TC--------------A--A--CCA---------AAGAC-G-----TCTC 4879
H2B.GH.86.D205_ALT -A-A----...--G-----T--T--------G---A-TGCAGAC-T---G-C------GA-G--C---------------------A----AA-A--G-----C--------------G-T------------G--A--A--CCA---G-----AAGAC-G-----TCTC 4881
H2G.CI.92.Abt96 -A-AG---...-----------T--------G---A-TGCAGAATTG--T-CT------A-G--C--C--C-----------------A---A-A--------------G--------C-T-G-------------A--C---CA---------AAG-C---------TA 4235
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -C-A---G...-----------A-----G------A-TACAGAA-T---G-C-------A-G-----C--------------------C---A-A--T-----C----------------T------G--------C------CAG---------AGAC-G--G--CCTC 4340
H2U.FR.96.12034 ---AG---...--------------------G---A-TACAGAAGT---G-C-------A-G--C-----C--C-----G---------G--A-C--G-----A-----G--------C-T---------------G--C--GCAG-----T--TAG-C-------CCTG 4387
ASC.UG.10.RT03 -AGG----...-----GC-A--------G--G--GA--ATGGAAGTG---C-C-----GA-G-----------C--G-----G---A-C--AA-A--------A-----------------C-C------CA-GC-A--C---CA---------AA-A--G--G--TATA 3932
ASC.UG.10.RT08 -AGG----...-----GC-A--------G--G---A--ATGGAAGTG---C-C-----GA-G-----------C--G-----G---A-C--AA-A--------A--------------G--C-C------CA--C-A--C---CA---------AA-A--G--G--TATA 3956
ASC.UG.10.RT11 -AGG----...-----GC-A--------G--G---A--ATGGAAGTG--GC-C-----GA-G-----------C--G-----G---A-C--AA-A--------A--------------G--C-C------CA--C-A--C---CA---------AA-A--G--G--TATA 3941
COL.CM.x.CGU1 --AAC---...---C----TG-T-----C--GC----T-A---CTAT--CT--------T----------T---GAG--------G------T-A--------A--C--CTGT-C-CTG-TCTGCTGG---ACCA-AT-AAAGAG----------G-A-------GTAGG 4289
COL.UG.10.BWC01 --AAT-G-...--GC--C-A--------GAGCT----T-A----TAT--CG-C-----GA-G-----C--T---GA------G--G--A--TT-A--------A-----GTGT-C-CTG-T-TGTTGG--TACCA--T-GAAGAGG---T----AG---------GGAGA 4088
COL.UG.10.BWC07 --AAT-G-...------C-TG-C------AGTC----T-A---CTAT--G--T------A-G--------T---GAG------GC-A-A---T----G-----A-----GTGT-C-CTC-TCTGCC-----TTTA-GT-GAA-AG------T-CAG-A--G-----TAGA 4316
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AA--C-T...--G---C---AA-----------CA-TGCAGACTTG--T--T------A-G--C--C--------------------C--AA-A--------------G--T-------T--C----A-CC-G--GT-AAAG-AG--------AA-AC-G-----T-TA 4513
DEB.CM.99.CM40 --AC--G-...--G--GC---CA-----T--G--G--TGCCTCAATG--C--C-----GA-G--C--C--C---C-G---AAC---A-A--AA-A--G-----C-----G--T--------------GA-CA-GA-CC-A--------------AA-A--G-----TCTG 4332
DEB.CM.99.CM5 --A----G...-----GC-T--------T--------TGCCTCCATG--GG--------A-------C--C--CC-----AAC-----C---A-A--------G--------T-------T---G--GA-TA-G--CT-AT----------T--AA----------C-TA 4326
DRL.DE.11.D3 -AA--C-T...------C-A--A-----C--------TGCA--C-------CT------A-G--C--C------------------A-A---A-A--G-----C--------A--------C--------------A--A--------------AG--A-------C--C 4000
DRL.DE.11.D4 -AA--C-T...-----GC-A--A-----C--------TGCA--C-------CT------A-G--C--C------C-----------A-A---A-A--G-----C--------A--------C--------------A--A--------------AG--A-------T--C 4001
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AA---G-...------C-T-A---------G------GCCTCCATT-A--CT-----GA-G--C--C--C--------------------AA-A--------A----------------TC-----------G--G--C---AG------T---A----G------C-C 4699
GSN.CM.99.CN166 --G--C-T...--G---C-A-AA-----G--G---A-TGCAGAATT---C--G-----GA-G--C--C--G-----G--------G--C---T-A--G--G--C--C-----A-----G---G-CTGG--TAGGA-A--A--CCAG--------CAGAC----T----TG 4254
GSN.CM.99.CN71 --A--C-T...--G---C-A-AA-----G------A-TGCAGAATT---C---------A-G--C--C------C-G-----C---------T-A--G-----C--C-----------G---G-TTGG--TAGGA-A--A--CCA---------CAGAC----T----TA 4236
LST.CD.88.SIVlhoest485 --AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G---C-G--A---A-TAAT---A-C-----G---T------T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------A-C 3803
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---AG--G...-----------AACA--T--------TGTATCAGTG--T--T--------G--------T--CC-------GC--A-C---A--AAT-----C---A-G--ATCA--C-TC--G-TT--------G-------AT---------A-AACT------A-- 3800
LST.KE.x.lho7 -AAAG---...-----------AACA--------G--TGTCTCAGTG--T--T-----G-----C-----T--C---------C-G--C--TA-AAAT-----C-----G---TCA--C-TC--G-TT-----------A----AT--G-----AA-AAC---GT--C-- 4887
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -AG-C---...-----GC--G-T-----C--G------GCGTCC-----GG-C-----GA----C-----C--CA--------C-CA-C---A-A-----T--C-----G--------C-TC-----------G-AA--A---AGG--------AA---CT-----CA-A 4731
MND-1.GA.x.MNDGB1 GT-ATC-T...-----GC----AA-G-----GAC---TGC-TCA-TT---G-C-----GA-------C------C-G---AATC--A----TA-A--------G--------TTCA--C-TC--GA-G-----------AA----------T--AA-AA-G------G-G 4213
MND-2.CM.98.CM16 -AAC----...-----GC-A--A-----C--G-----TACATCC-------CC------A-G--C--C------A-G-----------A---A-A-C------C--------A---A-G---C-------------A--A--CA----------AA-A---------C-C 4527
MND-2.GA.x.M14 --G-----...------C-T--C--------G--G--TGCGGCC-------C-------A-G-----C--C---C----------G------A-A--------C-----G------------C-------------G--A--------------AA-A---------C-- 4454
MND-2.x.x.5440 --AC---G...------C-TG-T-----G--G---A-TGCAGA------G-C------GA-G--C--C--C---------------A-C---A-A--------C------------------T----------G--A--A--------G-----AA-A--------GC-C 4087
MNE.US.x.MNE027 -T-AG---...--------T--A-----G--G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T-----A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-G------CTA 4293
MON.CM.99.L1_99CML1 -AAACC-T...------C---AATCA-----G---A--GCAGAAGT----G-------GA-G--C--C--C---C----G----GCA-A--TT----------A--------------T---G--TGG--CA-GA-CC-A---AGG--------AA-ATGT----GGATA 4229
MUS-1.CM.01.CM1239 --AC-C-T...--G--GC-A-AAACA-----G--CA-TGCAGAATTG---G-G------A-G--------T--C------------A-C---T-A-----C--C--C--G-----------C-CGTGG---A--A-AT-A--CAGG--------AAG-C-------CCTA 4206
MUS-2.CM.01.CM1246 -AAC-C-T...--G---C-A-AA-----G-----CA-TGCAGACTTG--GG--------A-G-----C------C-G-----C--G--C---T----G-----A------------A-T-TC---TGG--CAGGA-A---T-CCA------T--AAG-CT------CCTA 4314
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -AACTC--...------C-A-AAACA---------A-TGCAGAGAT-------------A-G--C-----C--C--G----A----A-A-----------T--------G--------G------TGGA--A--A-AC-C--TAG----------AGAA-C-------TA 3782
OLC.CI.97.97CI12 -AGGG---...--G-TTC-T-G-------AT---G-CAGTGG-GGTTTAT-GG-----GA----C--C--T-----------G--G--G---TGTT-G----CA---AC--GGTCA--G-TCC--T-T-G----A-CC--AG-------GAT--AG-AA-T----TGA-A 4397
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G-G---...--G--G--AG-C-----G---AC---TGC---------G-C-------A-G--------T-----G--------G--A---A-A--G-----C--------------------------------C--A--------------AA-A--G--------C 3797
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G-G---...--------A-----------G-----TGCC------AA--C------GA-G--C--C--T--------------G--C---A-A--------C--------------G------------------T-A--------------AA-A--------TC-C 3815
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AG-----...--G-----A--C-----G-----G--TGCA--------G-CT------A-G--C--C--------G---------A-A---A-A--------C-----G--A--------------G--------A--A--------------AA-A--G------C-- 4005
SAB.SN.x.SAB1 --A-----...--G--GT-TG-A-----G--------TGC----------G-G------A-G-----------CC-----------A-C---A-A--G--T--------T--T-------T---------------A--C---CAG--------AA-A-CT------C-C 4924
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---AG---...--------T--A--------G---A-TGCAGAA-T---G-C-------A-G--C-----C-----G-----------C---A-A--------G-----T--------G-TC-----G--------A--C---CAG--G-----AAGAC--------CTA 3945
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---AG--G...-----G--A--T-----------TA-TGCAGACAT-----C-------A-G-----C--T--CC-------G---A----TA-A--------C-----G--T-------TC-----G--------A-----CCAG-----G--AAGAC-------C-TG 3905
SMM.SL.92.SL92B -A-AG--G...--------G--A-----T--GAC-A-TGCAGAGGT---C-C------GA-G--C--C--C--C-----------G------A-A--------A-----G--T-----C-T------------G--A--A--TAGG--------AAGAC-G-------TG 4256
SMM.US.06.FTq -C-A----...--G--G--A--A------------A-TGCAGAGTT---G-CT------A-G--C--C-----C-----------G--A---A-A--------G--------T-------TC-----G--------A--A---CAG--------AAGAC-G-------TG 4107
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -C-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAA-T---G-CT------A-G--C-----G--CC-------C---A-A--TA-A--T-----A-----G--T-------TC-----G--------A--C--GCAG--------AAGAC--------CTG 4815
SMM.US.86.CFU212 -C-A----...--G-----T--A-----------TA-TGCAGA--T-----CC------A-G-----C-----C------------A-AG--A-A--G-----A-----G--T-------TC--------------A------CA---G------AGAC-G-------TA 4071
SMM.US.x.H9 -C--G---...--------Y--A-----G------A-TGCRGRA-T---G-CT------A-G--C--------CC----G--C---A-A--TA-A--T-----A-----G-GT-------TC-----G--------A--C--GCRG--------AAGAC--------CTG 4298
SUN.GA.98.L14 -A-AG---...--G--------AACA-----------TGCCTCAGTG--C--C-----GA-------C--C--CA-G----A------C--AA-A-----G--G-----G--TTCA--G-----G-T---------AC-A--CAAT--GCA----A--AC------CAC- 4886
SYK.KE.x.KE51 -AA-C-G-...------C-A-AA-----G---------ACAGA--T---T-C-------A-G--------C--C--------------A--TTGT--------AA-CAC---------G----C----A-TA--A-AT-GAA-AG------------A-------G-CTA 4381
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AAAT-G-...------C-A-AA-----G--------TGTAGA-AT-TAT-AT-----GA-G--C-----T---GAG-----C-----A---TGT--------AA-CAC---T---------------A-CA-GA-CT-AAA-AGG-----G---G-T----------TG 4726
TAL.CM.00.266 -AG--C--...------C-T-A-ACA-----GAACA-TGCAGC-GT---G-C-------A-G-----C--C-----G--G---C--A-C---TGT--------A--C--G--------G--C-----GA-TA-GA--C-G---AGG--G--G----G---G--C--CCTC 4492
TAL.CM.01.8023 --G-CC--...------C-A-A-ACA-----GACCA--GCAGCAGT---G-C------GA-G-----C--C--CC-G------C-G--A--ATGT--------A-----G--A-----T--C--T--GA--A-GA-CT-G--CAG------C--A-G------C--CCTG 3990
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AA-TCG-...------C-G--A-----G--------TGCC---GT---GG-C------A-G--C-----------G---------A-C--TA-A--------C-----G--------C-TCT-------------C--AG-TAGG--------AA-A---------A-A 4725
VER.KE.x.AGM155 -AG-----...--G---C-A--A--------------TGC-TCA------G-G-----GA-G--C--C------A-----------A-AG-GA-A-----G--C--------------G-T------------G-----C--TAGG--------AA-A--G------A-G 4745
VER.ZA.10.VSAC4004 -AA-----...-----GC-T--A-----------G--TGC-TCA------G-G-----GA-G--C-----C---A-G------C-T--G---A-CAC---C--A--------------G-TC------------A-A--A--TAG---------AA-A--G------A-G 4249
VER.ZA.10.VSAG1003 --A---GG...------C-A--A-----G---A-T--TGCCTCA-----TG-G------A-G--------C--C------------A-A--TA-CAC------C--C--T--------G-TC-----------G--C--A---AGG--G-----AA-A-----C--CA-A 4248
VER.ZA.10.VSAM0022 -AA---G-...--G---C-A--A-----G--------TGCCTCA--G--GG-T------A-G--C-----T---C-----------A----TA-AAC------A-----T--A-----C-T-------------A----A--TAG---------AA-----------A-A 4252
WRC.CI.98.98CI04 -AGG----GGA----CTC-AC-A-----TATG-------A-GAAGTG----C-------A-G--------T---------------A-C--T--AAAT-----C--------ATCA--G---C--------A--A-C------------GAT-CTT-TC-------TCTA 4841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GG----GGG---C-CC-T--T-----CATG-------A-GAGAT---G-C------GA-G--C--C--C--C--G---------A-C--AT-AAAT-----C-----G--ATCA--C--CT-------GA--A-A------A-----GAT-CCT-TC--------CT- 3755
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H1B.FR.83.HXB2 TTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAA 4696
Pol _F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K
H1A1.UG.85.U455_U455A ---A-AC-----------------------------GT------C--A---------------------A-C---G-A----AA--A-T------------AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C-----C-- 4142
H1C.ET.86.ETH2220 -----AC-------------G-----------C-GGGT---------A--T--------T--C------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T--TC-A----------------------------------------------------------- 4088
H1F1.BE.93.VI850 --CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A--------------C--------------------------------------A----- 4036
H1O.BE.87.ANT70 --C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C-------- 4751
H1O.CM.91.MVP5180 --C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-------- 4725
H1O.CM.98.98CMA105 --C--G------C----T-C---------T--T----T-T----C--A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A-----C---------------G-C-------- 4182
H1O.CM.98.98CMABB197 --C--G------C----T-C---------T--T---GT-Y-------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-----------------R---G-C-------- 4133
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C-- 4749
H1O.US.99.99USTWLA --C--G-------------C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----------G-C-------- 4179
H1N.CM.02.DJO0131 ---A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C-------- 4202
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C-------- 4201
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C-------- 4200
H1N.CM.95.YBF30 ---A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C-------- 4290
H1P.CM.06.U14788 ---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A-------- 4167
CPZ.CD.06.BF1167 --CA--------C------------------------AG--------A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A--------------------------A--------------G--------C-------- 4804
CPZ.CD.90.ANT --C--G-----------CA-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A--A--------A-----------------G-----C-------- 4135
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --CA-A------------A-C-----------G---GTCT----C--A--T-----G-CA-----T--AA--AA-G-A----AA--A--A-----------CAAC-----A--AA-G-----------------C--A--------------G--------C-----C-- 4276
CPZ.CM.05.LB715 --CA-A------------------------------GTT-----C-----T-----------C--T---A--AA-G-A--C-A---T--A-----------ACAG---C-A--------------------------------------------------C-------- 4717
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---A--C-----------------------------GT---T--C-----T-----ATCT-----T---A--AA---A----A---A--------------A--C---C-A-----------------T--T--C--A-----C-----------------A-----C-- 4282
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-CC----G-----T------------------GTC-----------T-----G-----C------A----C--T--A-AA--A--------------AAAT---C-A-----G--------A-----------T--------G--T-C---------C-------- 4268
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---A-C------------TCG----------------TT-----------T-----T--------T--TA-CA--G-A--C-A---T--A------------CAG---C-------------------------------G-----------G--------A-----C-- 4251
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---A-C--------G-----C---------------GTC-----------T-----A--T--C--T---A--AG---T--C-A---A--T--------------T---C-A--A-----------------------T-----------G-------------------- 4242
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---G-GC-G--------------------------GGTT-----C-----T-----------C--T--TA-----G-T--C-A---T--A-----------AAAT---C-A--------------------------T--G--------------------A-----C-- 4262
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A-C--------------G--------------G-AG-----C--A--T-----A-CA---------A----AG-A--A-AA--A--------------A--C--A--A--A-----------A--T--T-----A-----------G-----------C-----C-- 4089
CPZ.TZ.00.TAN1 --CA-CC-------G--------------T-----G-A---------A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--------ACA---TC-A--T--------G-----A--T-----T-------------------------------- 4340
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --CA--C-T-----G-----G--------T-------G---------A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T--------C--A--T--T-----------------------G-------------- 4337
CPZ.TZ.09.UG38 --CA-A--------------C--------T-----G-AG--T-----A--T-----GCCA--------TA--A-AG-A--A-A---T--A------------CA----C-A--T--------G-----A--------------------G--T--G-----C-------- 4314
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-------- 4756
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C--GC-C--G-------CC--G------------GT------C--A--T-----GCCT--C--T--TA----C--A----A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-- 4152
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C--GC-C--G-------CT--G-------------T------C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-- 4233
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --C--GC-C--G-------CT----------------T---------A-----C--GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-- 4232
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----GC-C--G-------C---------T--G---GTC-----C--A--T-----GCCT--C-----TA-----G-A--A-AA--A--A---------CTCAAC--A-CA--T--G--------A-----------Y--R-----------R--------------C-- 4044
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C--GC-T----------C---G--------C---GT------C--C--T-----ACCA--C--T---A-----G-A--A-A---T--T---------CTTAAT--A-CT--T--------------A--T-----A-------------------------------- 4166
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --C--GC-T--GC------C---------T------G-C--C--C--A--------GCCT--C---G-TA-----G-A----AA--A--T---------CTCAAC--A-CT--T--------G--A-----T-----------------------------C-----C-- 4037
MAC.US.x.239 -----G--------G-----C--------TA-T-C-CATC----C--A--T-----TGCT--C--TG-TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C- 4995
Pol _F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H
H2A.DE.x.BEN --C--A------C-G--CA-T--G------A---CGCACT-G--C--A---------CC---C-----TTCACAGGAA--G-A-ATG-TGGCA-------TA--T--AG-A--ATCC------G-A--T-----C--A-----C--G------------G-A------C- 5078
H2A.PT.x.ALI --C--A------C-G--TA-T---------A---C-CACT-G--C--A--T-G---TGT---C------TCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA-------TT--T--AG----ATCC------G-A--T--------A-----C---------------G-A------C- 5071
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --C--AC-----C-G--CA-T--G------A---C-CATT-G--C--A--------TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TGGCA------ATA--T--AG-A--ATCC--C---G-A--T--------A-----C-----------G---G-A------C- 4523
H2B.CI.x.EHO --C--G-----GC-G--CA-C--------TA-C-C-CACC-G--C--A-----C--TGC---C-----TTCACAAGAT--G-AAATG--AGCC------ATA--G--AG-A--AAC---C---G-G-----T-----AG-------G------------G-A-----CC- 5049
H2B.GH.86.D205_ALT --C--AC----G--G--CA-C--------TA-C-C-CACC----C--A-----C--TGC---C------TCAC-A-GT--A-A-ATG-TAGCC-------TA-----AG-A--AACT------G-A-----T--C--A-----------------G---G-A-----CC- 5051
H2G.CI.92.Abt96 --C--G--------------G--------TA-C-C-CACC-------A--------TGC---C------TCGCAAGA---G-A-ATG-TAGCC-------TA--C---G----A-C-------G-A--A-----C-----G--------G-----------A------C- 4405
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --C--G--------G---ACT--------TA-CTC-CATT-G-----A--T-----TGC---C------TC-CAG-AA--G-A-ATG-TAGC--------TA--C---G----ATC------GG-G-----T--Y--A--G--------------G---G-C------C- 4510
H2U.FR.96.12034 --C--AC----GC----------G-----TA-C-CTCATT-G--C--A--T-----TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA-------TA--T--AG----TACC------G-A-----T--C--G-----C--------G------G-C------C- 4557
ASC.UG.10.RT03 --C--G---C--C--TGT-CT-----------C-C-CAG-----C--A--T-----ACCA---------A-CCAGGAAT-AGCA--A--AGCA--------TAATG-AC-A--CAGCACA--TG-G--T--------A--G-----G------------AAC-A---C-- 4102
ASC.UG.10.RT08 --C--G---C--C--TGT-CT---------A-C-C-CAG-----C--A--T-----ACCA---------A-CCAAGA-T-GGCA--A--AGCA--------TAAT--AC-A--CAGCACA--TG-G--T--------A--------G------------AA--A---C-G 4126
ASC.UG.10.RT11 --C--G---C--C--TGT-CT-----------C-C-CAG-----C--A--------ACCA---------A-CCAGGAAC-AGCA--A--AGCA--------TAATG-AC-A--TAGTACA--TG-G--T--------A--G-----G-----------GAAC-A---C-G 4111
COL.CM.x.CGU1 GCC--CA-------G--TA-TCAG---GAG--T-G-CA-G-T--C--A--T-----GCCA-----TGTAA--CAGCACT---A---A--AGTG------CTA-----AGCA--CACCACA---CAC-----T-----T---TCA--------T-----GCAG-GA--C-- 4459
COL.UG.10.BWC01 GC---CA-----C----TA-TCA----GAG-----GCAGG-G-----A--------TCCA-----T--TA--CAAG-AT----A--A--TGTA------CTA-----------TAC-ACA--------A-----C--A---TCA-----CA--------CAA-GA----- 4258
COL.UG.10.BWC07 GGC---A-T-----G--TA-C-TG---GA------GCAGG-G-----A--T-----A-CA--------A--ACAGG-CT-C-A---A--GGTC------TTA--G--T-CA--CACCACA--G-C---T--------T---TCC--G---A-------GCAA-G------ 4486
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --C--G---C------GG-CT--G-----CA--C--CA-G-T--C--A--------ACC---C--T-TTA--CAGG-AT--GCT---------------TTA--G--AG----CACCACA--GG----A-----C--A--G------------------AAC-AA----G 4683
DEB.CM.99.CM40 --C--G---C-G----G--C--------------CTCAG-----C--A--------ACC---C--T-T-A--CAAC-A--C-A---A--T--C------CTA--T--TG----CACCACA--GG-A--A--T--C--A-----C--G-----G------AG--A---C-G 4502
DEB.CM.99.CM5 --CT-A---C-G--G-GG-C---------CA-T---CAG-----C--A--------ACCA-------TAA--CAGC-A--C-A---A--A---------TT------AG-T--TACTACA--GG-A--A--T--C--A-----------G---------AGC-AA----G 4496
DRL.DE.11.D3 -----GC----------C--C-----------GTC-CACT-G--C--A--T-----ACCA---------A---AA-A---AGCAA-A-TA--C--------TAA---AG----TACCACA---G-------T--C-----G-----------G--------A-----C-- 4170
DRL.DE.11.D4 -----GC----G-----T--C------------TC-CACT-G-----A--T-----ACCA---------A---AA-A---AGCAA-A-TA--C--------TAA---AG----TACCACA---G-A-----T--C-----G-----G-----G--------A-----C-- 4171
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----GC-G---C-GTT--C------------G---CATC----C-----T------CCA--C--T---TC-CAG-AT--GGCA--G-TG--C-------GTAAT--AG----CACCAC------A--T--T--C--A--GTCA--G--TAGT------AGC-----C-G 4869
GSN.CM.99.CN166 AAG--C---G---------C--C------T----CCCACC-------A--T------CC-------GT-TCCAAGGAAT-GGAA--A-----C--------A-AC--AC-A--CACCACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C-- 4424
GSN.CM.99.CN71 AAG--A---G---------C--C-----------CTCACC-------A--T------CC--------T-TC-AAGGAAC-GGA---A--T-----------AAAC--AC-A--CAGTACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C-- 4406
LST.CD.88.SIVlhoest485 --C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---ACAA--A-TAACC------CTA--T--TG-A--CTC-ACA--G-----T-----------G-----G--------T---G-C-AA----- 3973
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---T-G-----G---TGTA-C--------T------CA---T--C--A--T-----TCCA-----TGTGA--AAAGAT--ACA---A-TGACC------TTAA-T--AG----CAC-ACA--G--A--A--T--C--T--------------------GG-A-AA----- 3970
LST.KE.x.lho7 --C--G---------TGCA-T--------T------CA---------A--------TCCA-----TGTAA--AAGGA---ACA---A-TAACC------ATA--G--AG-A--TAC-AC---G--A--T--T--C--T--G--------G--T------G-A-AA--C-- 5057
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --C--A-----G---CT-TC----------------CAG--T--C-----------ACCA-----TGTATCACAAGAA--C-AA--TATT----------GAAA---AG-A--TAC-ACA---G-A-----T-----T---TC------GTC------------------ 4901
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----G-----G-------C-CA------TA-T-GT-A-C----C--A--T-----GCCT--C--T--TA--CAGGAA--AGAAA--ATG---------TTA--G--AG-A--CAC---------A-----T--C--A--------G--G-----G---AA--AA----- 4383
MND-2.CM.98.CM16 --C--G--------------T---------------CATC----C--A--T------CCT---------A---AA-AA--AGCCA-A-T------------TCA---AG----CACTACA-----------------T--G------------A----GG-A-AA--CC- 4697
MND-2.GA.x.M14 --C--GC-----C-------------------G---CATT----------------TCCA--C--TGT-A---AG-A---AGCCA-A-TG-----------TCAG--AG----CACCACA-----A-----T--C-----------------T--G---G-A-AA---C- 4624
MND-2.x.x.5440 --C--G-----GC-------T--G------------CATC----C-----------TCCT--C--TGT-A---AA-A---GGCCA-A-T---C--------TCA---AG----CACCACA---G-A--T-----C--A--G------------------G-A-AA---C- 4257
MNE.US.x.MNE027 -----G--------G---A-C--------TA-T-CGCATC----C--A--T-----TGC---C--T--TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C- 4463
MON.CM.99.L1_99CML1 GCC--G--GG-GC-G--C-CT-TG-----G--C-CTCAG--------A--T-----GCCA---------A-CCAAGAAT-CGAA--A--TGCA--------AAAT--TC-T--CACCACA--GG-A--------C--A-----C-----G--T-----GAA--------G 4399
MUS-1.CM.01.CM1239 GGC--G---G---------CTCTT-----T----C-CA------C--A--T-----AGC---C----TTA---AAGAAT-CG-A--T--A-----------TA-C--AG-T--CACCACA--GG-A--A-----C--T--------G------------AAC-AA--C-- 4376
MUS-2.CM.01.CM1246 GAG--G-C---C--G----CC-C-------A-T-GTCAG-----CC-A--------T-C---C--T--TA-CAAGGAAT-CCAA--T-TTGCA--------TAAC--AC----CACCACA--TG-C-----------A--G------------------AA-GCA--C-- 4484
MUS-3.GA.09.09GabOI81 GCAT-G---C--------A-TCA-----------GTCAT--C-----A--------G-CA--------TA---AAGAAT--GCT--A--AGCA-----------C--AG-A--TAC-ACA--G--A--A-----C--T-----------G---------AA-GCA--C-- 3952
OLC.CI.97.97CI12 ---G-GC-T-G-C----TA-TCA------T-------T---T--C-----------G-CA-----TGTGAA-CAG-A-A-GCA---A-TA--C------TTA--G--TG----T---ACG--C-----G-GG-----T------------A-CA-----G-A-AA----G 4567
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --C--G-------------C------------G---CACT-------A--T-----AGCT--------AA----AG-A--ACA---A-T------------TCAG--AG----CACC------G-A-----------T--------G-----G--T---AG-------C- 3967
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C--GC----GC------CC---------------CATT-G--C--A--------AGCA-----T--GA-CT-AG-A--ACAA--A-TT-----------TCAG--AG----CACC--C--GG-A--------C--A--------------------G--C------C- 3985
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C--G--G---C------C--------------GG-AGC----C--A--T-----AGCA--------AA----AG-A--ACA---G-T---C--------TCAG--AG----C-CC------G-A--T--------T-----------------G---AGC-------- 4175
SAB.SN.x.SAB1 --C--GC-G--G-----CA-C--------CA-C-C-CAGC-G-----A--T-----T-C---C--T--TA-CCAGCAA--AGCA--TATT--C-------GAAA---AG----CAC------GG-A--------C-----------G----------------------- 5094
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---T-G--------G--TA-C--------TA-C-CCCACT----C--A--------AGC---C-----TTCCCAAGAA--G-A-ATG-TTGCA-------TA--C--AG-A--AACC-----GG-A-----T-----A-----------G--G-----G--C------C- 4115
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --CT-G-----------T-C---------T-----GCACC-G--------T-----AGC---------TTC-CAGGA---G-A-ATG-TTGCA--------A-----AG-A--ATCC-----GG-A--A--T-----A--------G--T--T------G-A-----CC- 4075
SMM.SL.92.SL92B --C--C------A-----TC---------TA----GCATC-G-----A-----C--TGC----------TCCCAGGA---G-A-ATG-TAGCA------TTA---G-GG-A---TCC------G-A--G-----C--A--------G------------G-C---G-CTT 4426
SMM.US.06.FTq --C--G--G-----G---A-C--------CA-C-C-CATT-G-----A--------TGC----------TCGCAAGA---G-A-ATG-TAGCC--------A--C--AG-A---ACC-----GG-G--T--T-----A--G--C-----G---------G-A------C- 4277
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -----G-----G-----T--C--------TA-C-C-CATC-G--------T-----TGC---------ATCACAAGAA--A-AAATG-TTGCC--------A--G--TG-A---ACC-----GG-G--T--T-----A--G--C-----------G---G-A-----CC- 4985
SMM.US.86.CFU212 --C--G--------G---A-T--------TA-C-C-CATT-G-----A--------TGC---C--T--TTCACAAGAA--A-AAATG-TAGC-------A-AAAT--AG----CACC------G-A-----T-----A--G--C-----------G---G--------C- 4241
SMM.US.x.H9 -----GC----------CA-C--------CA-C-C-CATC-G--------T-----TGC---------ATCACAAGAA--G-AAATG-TTGC---------A--R--TG-A---ACC---R-GG-A--T--T-----A--G--C---R-G-----G---G-G-----CC- 4468
SUN.GA.98.L14 -GG--G-----GC-CTGT-CC-TG------------CAG--------A--T-----GCCA-------T-A--AAAGAT--GGA---A-TA---------TTA--C--AC----TAC-ACA--G--A--T-----C--T--G--------------G---G-A-A---C-- 5056
SYK.KE.x.KE51 --C-----GC--A------C----------A-T---CAT--------A--------TCCA--C----T-A---A-G-CT--GC---A--------------A---G--G-A--CACCACA-----A--A--------A-----C--G---A--------AAC-AA----G 4551
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----CA-GC--A----CA-T---------A-----CAG-----C-----T-----ACCA--C--TGT-A---AC-A-T-C-AA--A--A---------TGT--C--AG-A--CACTACA--T-----A-----C--A-----C--G---A-------G--C-AA----G 4896
TAL.CM.00.266 -----C---C--G-G--CA-C--------TA---GCCACC-G-----A--------GCCA--C--TGT-TCA--AGAAA-GCA----ATGGTA------CTCAA---AG----CTCCGCA---G----A--T-----T---TCC--G----C-------AAC-AA----- 4662
TAL.CM.01.8023 -----C--GC-GG-G--CA-C---------A--G--CATC----C--A--------GCCG--C--TGT-TCG--AGA-A-GCA----A-AGCG------CT-AA---AG----CACCACA--GG-A--A--T-----A---TCC-----GTC------GAA--A---C-- 4160
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --C--G------A-CATTA-T--G-----TA-T-C--A-T----------------GCCA-----TGTTA--CAGGA---ACAAA-TATT----------GACA-G-AG----CAC-ACA--G--C-----T--C--A---TCA------AGT------AG--------G 4895
VER.KE.x.AGM155 --CT-G------A--AT------------CA-C-CTCACC-C-----A--T-----ACCA--------TTC-CAGGAA--AGCT--TATG--C-------GAAAGG-AG-A--CAC-ACG--GG-A--A--T-----A--GTCC--G---TCTA-----AG------C-- 4915
VER.ZA.10.VSAC4004 --C--G------A-TCTCTCC---------A---C--AGC----C--A---------CCT--C----TTTCACAGGAA--G-A---AATG----------GAAA---AG----CAC-ACA---G-------T-----A---TCA-----GTC---G---AG--------- 4419
VER.ZA.10.VSAG1003 --C---C-----A--AT-TC---G-----TA-C-C--AGT----C--A--T------CCA-----TGTATCACAGGAA--ACAA---ATG----------GAAAGG-TG----TAC-ACA---G-A--T--------A---TCA-----TTC---------A-------G 4418
VER.ZA.10.VSAM0022 ---T-AC-C--GC--CTTTCT--------TA-C-C--A-C----C--A--T-----GCC---C--TGTGTCGCAAGAA--ACAA--AATG----------G-AA---AG----CAC-ACA--T--A--A--T--C--T---TCA-----TTCG-----G----------G 4422
WRC.CI.98.98CI04 --C--CC--C--A-C-----T--------TA-G----AG--T-----G--T-----A-CA-----T-AGTCACAG-AAA-GCA-A-TAT---C------TTA-----AG-A--A--------G--C--T--T-----T---------------A-----AGC-AA----G 5011
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --CACCA--C---------------------------AG--T--------T-----A-CA-------AATCACAG-AAA-GGA----ATA--C------TTA--C--AG-A-----------G--------------T--G------------A-T--GAG--AA----G 3925
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H1B.FR.83.HXB2 AGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAAT 4866
Pol __E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------A---------------------A------------------------------------ 4312
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T----------------G-------------------------------------A----T---------T----------G---------C 4258
H1F1.BE.93.VI850 ---G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------T------------------G----- 4206
H1O.BE.87.ANT70 G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C----- 4921
H1O.CM.91.MVP5180 ---------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T-------------------------------------C---------G---C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C 4895
H1O.CM.98.98CMA105 G--------ATC---------------G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------A-----------------------------C------A--G--G---A--------T--------C-AT-------A-C----- 4352
H1O.CM.98.98CMABB197 G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----YT-A-G------R-----------------TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C----------A-C----- 4303
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A-----------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C----- 4919
H1O.US.99.99USTWLA G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--G---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C 4349
H1N.CM.02.DJO0131 ------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T-------------------------------A-----C----------------A----------------------------A-C-A--- 4372
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T-------------------------------------C----------------A-------------------------G--A-C-A--- 4371
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------C-----T-------------------------------------C---------G------A-------------------------G--A-C-A--- 4370
H1N.CM.95.YBF30 ------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T-------------------------------------C----------------A-------------------------G--A-C-A-T- 4460
H1P.CM.06.U14788 -------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG---------------------------------------C---T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C----- 4337
CPZ.CD.06.BF1167 -C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T-------------------------------------CAC----A--T------T--------T--A------------------------ 4974
CPZ.CD.90.ANT -C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T-------------------------------------CAC-T--AC-G------T--------C----------------G--A-CTC--- 4305
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------------C--T-A---A--T-----------A--------A--A--------------------G----GT-----------G-------------------------C----------------A----------------------------A------C 4446
CPZ.CM.05.LB715 ----C-------G-----------A--------------A------T-A-----------------------------T--------------------------------------------A--G------A-------C----------------------C----C 4887
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------G--C--------AA-T-----A--A--A--G---T-A-----------T-----------G-----T-------------------------------------C------A-----G--TA-------T--------------------A-CTA-T- 4452
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------------------------AA-T--------A--A------T-A--A--------------------C-----T-----------G--------------------A----C----------------A-------------------T--------A-C-A-GC 4438
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----C-T--------A-----G-----------------A--G--C--A--A--------------------------T--------------------------------A-----------A---------A-------------------T----------C----- 4421
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------------A-----T---A----------A--A-----------A--------C-----------------T--------------------------------------------A---------A--------C----------T----------C-A--- 4412
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---G-----------C-----G--------------A--A------T-A-----------G-----------C-----T-----------------------------------------------------CA----T--------------T----------G----C 4432
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---------A--G--------G--A--T-----C--A--A-----CT-A--------------------T--------T-------------------------------------C------A-----------------GC-----------T-------AC-----C 4259
CPZ.TZ.00.TAN1 -C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT----------------------------------A-----C-------------C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C--- 4510
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T-------------------------------A---T-C------A------C-GC----T---C--A-C---A-T-----G--AC--C--C 4507
CPZ.TZ.09.UG38 GC----G---C-------TCAG-----T--G--A--A--G-----A--G--A--------TGT---------C-A---T--T----------------------------A---T-C------A------C--T-----C--C-GA-T---A-------G--A--GC--- 4484
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T-----------------------------------T-C------A--------CA-------C------T----AC-------AG-CTT-- 4926
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G---A-------GT----C---C-A--------A-C----- 4322
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G---A-------GT----C---C-A--------A-C----- 4403
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G---A-------GT----C---C-A--------A-C----- 4402
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ------------G------CTT--A---C----C--------G---T-A-----------T--------------TG---------------------------------------C---T--A--C-----CA----T--G--G--T---C-A--------A-C----C 4214
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---G-----------A---CAG--A--T--------R--A--G--GT-G--A--------T--------------TG---------------------------------------C------A--T--G---A-------------TT--C-A--------A-C----- 4336
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 G------------------CTG--A--T--G--C--A---------T-A--A--G-----T--------------TG---------------------------------------C------A--T--G--TA----T-----G--T---C-A--------A-C----C 4207
MAC.US.x.239 CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G-G-TAC--TTTC 5165
Pol __H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__
H2A.DE.x.BEN CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T-----A-----AA-TACAA-AG-A---AT-----TG--------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC 5248
H2A.PT.x.ALI CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-TACAG-GG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------C-CA-CA-T--G--CT-C-----ACA-G---TAC--TTCC 5241
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-CACAG-AG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-----------G-GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------C--A-CA-T--GG-CA-TG----ACAGG---TAC--TTCC 4693
H2B.CI.x.EHO TC-TC-G--A--TCAG----ACAGAA-T-----------A-T-TCAA-AG------TT--GTT-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA-----------CA----G---A-T-----ACA-G---TAC--TTCC 5219
H2B.GH.86.D205_ALT TC-CC-G--A--TCAA----ACAGAC-C-----C--A--A-T-TCAA-AG------TT----T-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------C----TA----G---A-C-----GCA-G---TAC-GTTC- 5221
H2G.CI.92.Abt96 TC-TC--------CAA----ATA-AA-T--------A--AA-TTCAA-AG-A--CAT---GTT----------CATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA---------A-TA----G--TA-T-----ACA-G---TAC--TTTC 4575
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CC-TC-G--A--CCAA----ATAGAA-C-----------AA-CTCAA-GG-----AT---GTT-------ACTCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA--G---T--A-CA-T--G---A-C-----ACA-G---TCC--TTCC 4680
H2U.FR.96.12034 CC-TC-------CCAA----AGAGAA-C-----A-----AA-TACAA-GG----CAT---C-T--------CTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA--------CA-TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC 4727
ASC.UG.10.RT03 GC--------G---CA---A-CA-AA-C------G-A-TAC--T-CT-AG-----------GC-------C-CC----T-TT--------G-A--GG--A--A--A------ATG-CAC---CA-----GC--A--A----G---CAC------T--G--CTAC--C--. 4271
ASC.UG.10.RT08 GC-------AG---CA---A-CA-AA-C------G-A-TAC--T-CT-AG-----------GC-------C-CC----T-TT--------G-A--GG--A--A--A------ATG-CAC---CA-----GC--A--A----G---CAT------T--G--CTAC--C--. 4295
ASC.UG.10.RT11 GC----G---G---CA-----CA-AA-C------G-A-TAC--T-CT-AG-----------GC-------C-CC----T-TT--------G-A--GG--A--A--A------ATG-CAC---CA-----G---A--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--C--. 4280
COL.CM.x.CGU1 G--TG-T--A-G--AG--TAAGA-AA-G-A------A--A---ACAT-AG-A-GCAA----GC---------C-ATGCG-T---------------G--A--AT-A------A-G---C--T--------CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-T--AC--A-CC 4629
COL.UG.10.BWC01 GATGA----AG--GG---TAAGA-AA-GGA---A-----A---ACCT-GG---GCAA----GC---------T-ATGCT-T---------------G--A--AT-A------A-G---C--T--------CA------A-G-GCTATT-T---AC--G----AC--A-TA 4428
COL.UG.10.BWC07 GATG--G---G---C---TA-GA-AA-G-A---------A---AC-T-AG-A-GCAG---GGC---------C-ATGCT-T---------------G--A--AT-G-----TA-G---C--T----G---CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-C--AC--A-TA 4656
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -C--------G-T-CA--CAC---A--T--G--AG-T--AC---GAT-GG-A---------GCT-----TACTCA---T-TT-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-TTCA-----G-----CA-T--G--TAAT-----AC--G---TA---T-CC 4853
DEB.CM.99.CM40 GATTC----AG-T-CC--CAA---AA-C------G-T--A--GAGAT-GG-A---------GC------TACC-A---AATT-------------GG--A--A--A----ATATGTC-C-GATA------C-----A----G---A-------A---G----A---ACT- 4672
DEB.CM.99.CM5 G-TCC----AG---C---CAA---AA-T-----AG-T--A---AGA--AG-A---------GC------CACC-----TATT-------------GG--A--A--A----ATATGGCA---ATA--G---C-----A----G---A-T------T-GG----AC--ACC- 4666
DRL.DE.11.D3 TC-G-----------C--------AA-T-----------A---A-A--AG----------T------------C-A--T--------------------------A----A-----------CA-----------------T-----CT-T--TC-CTT---A--TA--C 4340
DRL.DE.11.D4 TC-GC-------------------AA-C-----------A---A-A--AG----------T------------C-G--T--------------------------A----A-----------CA-----------------C-----C-----TC-CTT---A-GCA--C 4341
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -C-GC-C---G----C--CTCT--AA--------G-TTG---GAGAT-GG----------G--------TACGCAT--------------------G--A--A--A-----TAT-TC-AGT-CA------T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACTC 5039
GSN.CM.99.CN166 -C--C-C---G---CA--CACGA-AA-C-----AG---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CA----TGC-A---T--T--------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA------------A-T--G--TCAC-----AT--G----AC--C-C- 4594
GSN.CM.99.CN71 -C--C-C---G---CA--CCA-A--A-T------G---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CAA---TGC-A---T--T--------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA--G--GT----GA----G--CCAC-----AT--G----AC--C-C- 4576
LST.CD.88.SIVlhoest485 --TGC-----C----C----A-AG---T-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T----------CA---T--T---------CA--GG--A--AC-A------CTTTCAC---CA-----GT-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T- 4143
LST.CD.88.SIVlhoest524 --TT------C----C----A-AGA--------AG-T--AC-G--G--A-----------GTT---------CCA---T--T---------CA--GG--A--AC-G-------TATCAC---CA--G---TACA-CA-T--G--CAATG----TT--G-----C--T-CA 4140
LST.KE.x.lho7 --TT-----A-GT-------A-AGA--------AG-T--AC-G--A--A--A----------T---------CCA---T--T---------CA--GG--A--AC-A------CTT-CAC---CA--G--GT-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-TC 5227
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -C----G--AG----A------A-AA-T--G---G-CTGCC--T--G-CG-A---------TT-------TGCCA---T-----------------G--A--A--A-----TATG-CCAGT-CA------C--C--AGT---C--A-TG--C-A---G----AC--ACC- 5071
MND-1.GA.x.MNDGB1 GT-TC----AG--T-G--T-AGA-AA-------AG-TTGCA--G-AT-A--A---------GCC-----CAC------T--T---------CA--GG--A--AC-A------ATG-CA-----A--G---------A-T--G--CAAT-----AT--G--TA-C--T-TC 4553
MND-2.CM.98.CM16 TC-TC-C--AC----C-----G--A--T-----C--A--A--GA-A--AG-A--------T--------------A--T--------------------------A----AA------C----A-----------------T------------C-C-T---A-CTA--- 4867
MND-2.GA.x.M14 TC-TC-T---GT--------AG--A--T--G-----A--A--GAGA--GG-----------------------C----T--------------------------A----A-------C----A-----------G--T------A-------T--T-T-----CCA--- 4794
MND-2.x.x.5440 TC-TC-T-----G--C----A---A--T--G-----A------AGG--AG-A--------G-----------GC-A--T--------------------------A----A-------C-T--A---------------------A-C--------C-T---A-CCA--- 4427
MNE.US.x.MNE027 CC-TC----A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAA-GG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA-----GT--C-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTCC 4633
MON.CM.99.L1_99CML1 -C--C----AG-G-CC--TAAGA-AA-C--G---G---T----T-C--CCCA------T--GC-CAA---C-G------TTA--------------G--A--A--A----ATATGGCCC-T-TA--C---T-TA--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--ACC- 4569
MUS-1.CM.01.CM1239 -C-G-----AG---C----CAGA-AA-C-----AG-A-TCACCT--T-AG-A---------GC-CA------C------ATG----------AG--G--A--A--A----ACCTAGCA--T-CT--G------A-TA-T--GT--CAT-----AC--G--CTAC--C-C- 4546
MUS-2.CM.01.CM1246 -C-G------G---CC--TCACA-A-----G--AG-A-TAAC-T--T-AG-A---------GC-CAA-----C-----T-TA---AA---------G--A-----A----ATATG-CCC-TACA-----GT----TA-T--GC--TAC-----AC--G---TAC--C--C 4654
MUS-3.GA.09.09GabOI81 GC-GC------C-CAA--CAAGA--A-T------G-A-TAC-GT----GG-A---------GC-CAA--CACC-A---TTTG-------------GG--A--A--G----ACCTATC-C----A---------A-CA-T--G---CAC-----AC--G---TAC--T-C- 4122
OLC.CI.97.97CI12 --TG------G-G--AT----GAGAA-C-----A-----AAC----T-GG-A------T-GGCT-----TA-C-----T--T----------AC--G--A--ACAA-----AGGT-CA-TG-CA--GGA-T-----A--CA----TAC-----T-C-...CAA-T----- 4734
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TC----G----C---A-----G--AA-T-----C--A--A--GA-AT-AG-A--------T-----------GC----T--------------------------------------------A---------A--------------T----GT-------A--TA--- 4137
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CC-GC----A-CT--A---AC---AA----------A--A---A-GA-AG----------------------GC----T--------------------------------------------A---------A----T---------T-----T-------A-CTA--- 4155
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -C-------A-T---C----A---A--------A--A--A---A-AT-AG-A--------C-----------T--GG-T--------------------------------------------A---------A----T---------------T--GC---C--TA--- 4345
SAB.SN.x.SAB1 GC-G-----AG----C--------AA-T------G-T--A---AGAT-GG-A--------CAT---------GCA---T------------------------------------TC-----CA------C--A-CA-T------CAT-----AC--G----C---AC-C 5264
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TC-TC-G-----CCAA----ACAGAA-T-----G--A--AA-TTCAA-AG-A--CAT-----TG------TGTCA-TG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA-----------TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC 4285
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CC-TC-C--A--TCAG----ACAGAA-T--------A--A-T-TCC--AG------T-----TG-----TACTCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------T--A-CA----G---A--G----ACA-G---TAC--T-CC 4245
SMM.SL.92.SL92B -C-TC-T-------AC----ATA-AA----G--A--A--A--GTCAG-AG----CCT-----T--------C-CATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------------A-T--G--CA-C-----AC--G----CC--T-C- 4596
SMM.US.06.FTq TC-C-----A-CTCAA----ACAGAA-C-----A--A--AA-CTCAG-AG-A---AT-----TC--------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------T--A-CA-T--G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC 4447
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 TC-T-----A-CCCAG----ATAGAA-T-----A--A--AA-CTCAA-AG----TAT-----T---------TCATTGTATG-------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------T----CA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTCC 5155
SMM.US.86.CFU212 CC-C--G--A-C-CAA----ACAGAA-T-----G--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT-----T---------TCATTG-ATG-------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------C--A-TA-T--G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC 4411
SMM.US.x.H9 TC-TC----A-CCCAA----ATAGAA-T-----A-----AA-TTCAA-AG-A--TAT-----T-------A-TCATTG-AT--------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------T----CA-T--G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC 4638
SUN.GA.98.L14 G-T------AC-------CA-CAGAA-T-----AG-T--AC-GG-AT-G--A--T-------TC-----TC-GCA---T--T---------CA--GG--A--AC-A-----AATG-CA----CA--G--GT-TA-CA----G--TAATG----TC--G----AC--T-C- 5226
SYK.KE.x.KE51 -C-------AG---CC--CAAT--AA-T--G--AG-A-TA---AGAT-AG-------G--GGC------CACG-----TTTA--------------G--A--A--A------ACT-CAC---CA--T--GTATA-TA----GC--TAC-----AC-----CTAC--A-TA 4721
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GT-T-----AG--GC---CTC---AA-T-----CG-C-TCAC----T-GC-A--------GGC-------ACC------TTA--------------G--A--A--A------ATATCAC----A-----GTACA-TA-T--GC--TAT-----AC-----TTAC--C--A 5066
TAL.CM.00.266 -C-GC-C-----G-CA--CAC---AA-T--G---G-A-TAC--T-C--GTCC--------GGC-CA---GACT-----TTTG----A--------G------AT-A----ATATGT-CC---CA---GC----A-TA----G--CTAC-----AC---------C-C--C 4832
TAL.CM.01.8023 -C-G--G-----G-CA--TCA---AA-T--G---G-A-TGC-GT-C--GTCC-----G--GGC-CA---TACC-----T-TT-------------G------AT-A----ATATGT--C---CA---GC-C-CA--A----G--CTAC-----AC-------A-C-ACCC 4330
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C-------AG---C-----A-A-AA-T-----AG-CTG--C-TT-T-GG-A--G-----C-TC-----CTGCCA---T-----------------G--A--A--A-----TATG-CCC---CA--G--GC--A--A----G---A-C---C-AC--G---TAC--C-CA 5065
VER.KE.x.AGM155 -C----G--AG-G--A--T---A-AA--------G-CTG-C--T--ACAG-A----------TT-----CTGCCA---T-----------------G--A--A--A------CTA-CA--T-CA--G---C--A--A-T--G---A-----C-AT--G---TC--CACTC 5085
VER.ZA.10.VSAC4004 -C--------G----C-----CA-AA-T------G-CTG-C--T-C--AG-A---------TT------CTGCCA---------------------G--A--A--A----ATATG-C-AGT-CA--T---C-CC-GA----CC--A-C---C-A---G----A---C--C 4589
VER.ZA.10.VSAG1003 -C-------AG-G-----T--CA-AA-C------G-CTG-C--TTCT-GG-A----------TT-----CTGCCA---T--T--------------G--A--AG-A----ATATG-C-AGT-CA------T--T-GA-T--GT--A-C---C-AT--G---TC--TC-C- 4588
VER.ZA.10.VSAM0022 -C-G------G-C-----T---A-AA-C--G--AG-CTGCC--T-CT-AG-A----------TC-----CTGCCA---T--T--------------G--A--A--A----ATATG-C-AGT-CT--T---T--C--A-----T--A-C--CC-AC--G----C---ACT- 4592
WRC.CI.98.98CI04 -AGGC----AG----A---CACAGAA-TC----AG-C--A---A-GT-AG-A------T--GC-------C-------T------------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------T-----A-T--G--CA--G----AC--G----C--TC--A 5178
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --T------AC----A---CA-AGAA-------AG-T--A---A-AT-GG-A------T--GCT------A-C-A---T------------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------------A-T--G---CA-T----T---G-------TC--A 4092
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H1B.FR.83.HXB2 TACAAAAACAAATT...ACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGT...GACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATC 5030
Pol L__Q__K__Q__I__.__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------...T-----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C------...--T-----G-----A--------------------- 4476
H1C.ET.86.ETH2220 -C-----C------...TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------------------...--------G-----A-----G--G--------A--- 4422
H1F1.BE.93.VI850 --------------...--G--------------C--------------------------C---G----------------------A--------------------------C--------C------...--A-----GA----A-----G--G------------ 4370
H1O.BE.87.ANT70 --------------...TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A 5085
H1O.CM.91.MVP5180 --------------...TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A...-----T-----G--A-----------G-----A--A 5059
H1O.CM.98.98CMA105 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--------Y--GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A 4516
H1O.CM.98.98CMABB197 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------R--A--------C-----------GG-A...-----T--------------------------A--A 4467
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A 5083
H1O.US.99.99USTWLA --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--G-----A-----------G-----A--A 4513
H1N.CM.02.DJO0131 ------C-------...TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A...--T-----------C---C-T--G--------A--A 4536
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A 4535
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A 4534
H1N.CM.95.YBF30 ------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A 4624
H1P.CM.06.U14788 --------------...TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A...--T--T--G-----C--T--G-----------A--A 4501
CPZ.CD.06.BF1167 --------------...TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G--------------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA...--A--C--------A--------G--G--T-----T 5138
CPZ.CD.90.ANT -------T------...TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGAG...--A--T--G-----C--TC----G-----------T 4469
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------------...TT------------A-----------------A---------G-C--GA-------------G--C-CC--G--G--------------------------T--G---C-AG-A...--A-----------A--T-----G--------A--A 4610
CPZ.CM.05.LB715 --------------...TT----G-------A---------------------------G----TA-------------------A--A--T-----G--------A--------GC-T------C-GGAA...--A-----G-----C---C-T-----------A--T 5051
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------...TT----G-----------------------------------G-----A-------------T--C-GA--T--G--------------------------CA-------AGAG...--AG-T-----------C--G--G--------A--A 4616
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------C-------...TT----G-------------------------A---------G-G--CAC---------------C--A--A--G--------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T-----G--C--A--A 4602
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------...T-----G-------A---------------------C-----G----TA----------------C--A--A--G-----G--------A--------GC-G------C-GGAA...--A-----G-----C---C-T--------T--A--T 4585
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----C--------...T----T--------A---------------------------G-C--TA----------------T--A--A--------------G--A--------GC-C-----CC-AGAA...--A-----G-----C--TC----G--------A--- 4576
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------------...T-----G-------A---------------------------G-A--TA-C--------------C-----T--------------G--A--G-----GC-T--------GGAA...--T-----------C---C-C-----G--T--A--A 4596
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------...CT------------A-----------------A---------G-C--CA----------------CTCT-----G-----------G--T--------T--T--G--C--CG-A...--T-----------A--C-----------T--A--T 4423
CPZ.TZ.00.TAN1 --------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G---------------------------A----AGGAGAA...-----T--------A--C--G-----------A--- 4674
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------------...TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G--------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG...-----C--------A--C-----G--------A--A 4671
CPZ.TZ.09.UG38 --------------...TT---------------------------T------G-----G----GG-------G--------GCGA--G--G--------------A------------A-G--GGGGGAA...--T--T-----------C----------TT-----A 4648
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------...TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG...--GG-T--------A--C--------------A--T 5090
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A 4486
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------C--T--G-----G-----A--A 4567
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A 4566
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------------C-----------GG-A...-----T--------C--T-----G--------A--A 4378
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--------C--GG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A 4500
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------------C-----------GG-A...-----T--------C--T-----G--------A--- 4371
MAC.US.x.239 A----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T 5329
Pol Q__Q__S__K__N__.__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__T__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I_
H2A.DE.x.BEN -C----G-A---A-...T----TT--A-------C-A---C--------A--AG-----G---AG--G-----------T-GTG-A--A--G-----G--A-----A-----CA--G-CA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C-----T 5412
H2A.PT.x.ALI -C----C-A---A-...TTG---T--A-------C-C---C-----------AG-----G---AG--G-----------T-GGG----A--G--------G--C--A-----CA--G-TA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C------ 5405
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -C---GC-A---A-...T-----T-A--------------C----T---A--AG-----G---AG--G-----------T-GGG-A--A--G-----G--G--C--A-----CA--G-CA-G-TAGGGGC-...---------A--A-A--------G-----T------ 4857
H2B.CI.x.EHO -C----C-A---A-...TT----T-C--------C-----C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-T--AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C------A-A--C------------------ 5383
H2B.GH.86.D205_ALT -C---GC-A---A-...TT----T----------C-A---C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-A--AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C--------A--C--G-----------A--T 5385
H2G.CI.92.Abt96 A-----C-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--C-----------T-GTG----TT-G--------G-----A--T--CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C-----T--A--C--------------A--- 4739
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-----C-A---A-...T-----T-CA-------------C--------A--AG-----G-C-A---C-----G--G--C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...------------A-A--C-----------T--A--- 4844
H2U.FR.96.12034 -C---TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-A-T-G--------C------G-CT-A--G-----G--A-----A--G--CC-T--TA-G-TAGGG-CA...-----T--G---A-A--C--G--------------- 4891
ASC.UG.10.RT03 .....-CCA--T--...C-----T--TCG---------------------ACAG-G-AG-GC--TGAG---CT---G------C-A-----G--------A-----T-----G-----CA-GACA-C--CAGGT--GC-GTTGAC---C----A---G------------ 4433
ASC.UG.10.RT08 .....-CCA--T--...C-----T--TCG---------------------ACAG-G-AG-GC---GAG---CT---G------C-A-----G--------A-----T-----G-----CA-GACA-C--CAGGT--GC-GTTGAC---C----A---G------------ 4457
ASC.UG.10.RT11 .....-CCA-----...C-----T--TCG---------------------ACAG-G-AG-GC--TGAG---CT---G------C-A-----G--------A-----T-----G-----CA-GACA-C--CAGGT--GC-GTTGAC---C--------G------------ 4442
COL.CM.x.CGU1 --AC----TT-CAAAATCA----T--A--------AA--CC--C-GG-AA--GCA-...-CAGG-GAG---C---------G-G-A--GG-G--------------A--G-----C--CAG-A--TC-CAAGGTAC-T-GTTT--GAAA--T----------T------- 4796
COL.UG.10.BWC01 --AC-C--AT-CAAAAT-A----T-----------AA---G----GG-AA--GCAT...-CAGG-GAG---C---------G-C--T-GG-G--------A-----A--------C--CA-GA--C-AGAAGGCTC-T-GTTT--GAAA--TC----G--G-T---A--- 4595
COL.UG.10.BWC07 --AC-C--AT-CAAAAT-A----T--A-------CAA---C----GG-A---GCA-...-CAGG-GAG---C----G----GCC--T-GG-G--------A-----A--------C--CAG-AGC-CAGAAGGTAC-T-GTTT--GAAA-----G-----G-T---A--- 4823
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----C--A-----...T-----T--TC-GGA--CAAA--C--C-----A--AG-AGCTG----CAG---------C-------CA-----G--------A-----A-----G-----CA--TTGG-C-CAGGG--TT----------T--C--------------AG-A 5020
DEB.CM.99.CM40 -----C--A-----...T-----C--TT-GGC--CAA---C--------A--AG-TGCTG-----AC---------G-------CC--G--G--------A-----T-----G--GTGCA-GACAG-GGTAGGA--T--C-----G--C--T-----G--------AG-A 4839
DEB.CM.99.CM5 -----C--A-----...T-----C--TT-GG--ACAA---A--------A--AG-AGCTG-C---AC------G-----C--T-CCT-A--G--------A-----A--G--G--GTGTA--ACAG-GGTAGGA--------G-----A--------------C---G-G 4833
DRL.DE.11.D3 -----C--A-T---...CTC-----------------------------A--GG-A---G---AGT-G---------------G-A--TG-------G--G-----A-----G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T------------------ 4504
DRL.DE.11.D4 -----C--A-T---...CTC-----------------------------A--GG-A---G---AGT-G---------------G-A--TG----------G-----A-----G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T--------G--------- 4505
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------C-----C...CA-------TTG------AA---C--C-----A--AG-T---G-----G-G--------------GCGA---A----------A-----C--G--G-----TA----GGGGGAA...-----C--G-----C--C--G-----G--T-----T 5203
GSN.CM.99.CN166 --A-C-C-----A-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT--C--T------C-----------GTA--------------------A---------G-C---AC-C-AGCAGGT--G--T-TTAC---C--T-----G------------ 4761
GSN.CM.99.CN71 --A-C-C-----G-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT-----T-A----C-----------GTA--T--------G--------A--------GG-C---ACCC-AGCAGGT--G--C-TCAC---C--T-----G------------ 4743
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----T-AG-----G-----T---C-AA-T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGAGA-...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-A 4307
LST.CD.88.SIVlhoest524 --------TT--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-A---G------AG----G------T--TC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A-G--GGGAGAG...A----TTTCTCTA-C--C--G--G--------AT-A 4304
LST.KE.x.lho7 --------TT--A-...T--------TT---A---AA------------AC-AG-A---G----T-AG--------------GC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGGGAG...A----CTTCTC---C--C--------------AC-A 5391
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -----C--A----C...CA-------TTG------A-A--C--C-----A--AG-A---G-C--TG-G-----G---------C-----A-T--------A-----A-----G------A----AGCAGACGGA---T-G------A-A-----------G--T-----T 5238
MND-1.GA.x.MNDGB1 A------T------...T------A-TT-------AA------C-T---A--AG-A---G---AG--G-----------T-GT-TC--TT-G--------A--------------TT--A--T--C-AGAA...--G-----GA----A--T--------GTGT--A--A 4717
MND-2.CM.98.CM16 -----C-CA-T---...CA------------------------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-A---A-T--------A-----A--G--G-----CA----GGGG-CA...---T-G--G-----A-----G-----------A--- 5031
MND-2.GA.x.M14 -----C--A-T---...T-------------------------------A--AG-A--GG-G-AG--C---------------G-A---A-T--------A-----A-----G-----CA----AGGA-CA...---T-------T-----C-----------T--A--A 4958
MND-2.x.x.5440 ---G-C--A-T---...T------------------A------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-----A-T--------A-----C--T--G-----CA----AGGAGT-...--TT----G--G--T--T--------------A--A 4591
MNE.US.x.MNE027 A----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T-----T 4797
MON.CM.99.L1_99CML1 C-A-C--C------...------T--TC---A-------------T----ACAG-TGCCG-C--T-AG--------------GCGC--A-----------------T--C-----C---A--AC-G-GGAGGGC--T--CCTGAC---C--T--G-----G--------A 4736
MUS-1.CM.01.CM1239 -----TC-----AA...T-C---T----------------------T---ACAG--TCTG-C---TC------G-----T--TGCCT-GT-G-----G--------A--------CG-CA--ACAG-ACAAGGAC-GG---TCACT--A--T--------G-----A--A 4713
MUS-2.CM.01.CM1246 -------T--C-A-...------T--TC---A-----------------AAGAG-AGC---C--TTA----CTGA-------TCGA--T--T--------A-----A--TC----G--CA--ACA--GGAAGGT--G--CGT-AC---C-----------------A--A 4821
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --A-CTC-----A-...------T----------------C--------AC-AG--TCCG----TT-G-----G--------G-CT--G--G-----G--A-----A--C-----C--CA--AC-G-CTTAGGT--GG-----AC---T--T--G--------C--A--Y 4289
OLC.CI.97.97CI12 ACAC-C--A-T-AATTT-A----T--TC-GGA-A---A--G-----T-AAA---AA...G-AGGC-AG---TGT--C------G-A-----G--------A-----A-----CC-GC-TA----AGGAGA-...A-GTATTTCTCT-----TCTG--G--------A--A 4898
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------T------...T---------------------------TT--A--AG----GG---AG-AG-----G-----G--C-CT---A----------A-----A-----G--G--C--G---GGACAG...--TC-G--G-----C--T--------GTGT--A--T 4301
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------T------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---A--AG-----------T--C-CT--AA----------A-----A--G--------C--G--CGGACAA...--TT----G-----C-----------GTGT--A--- 4319
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------T------...T-------------------------------A--AG-A--GG---A---G----G---T-----T-----GA----------A-----A--------C--C--G--GG-G-C-GGA---T-G--G-----C--C--G-----------A--- 4512
SAB.SN.x.SAB1 -T---C--A-----...T----------------------C-----------AG-----G-C--TG-G--------T--G--T------A----------A-----A--------T--------AC-GG--...--AT-G---AC-A-C--------------C--A--T 5428
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -C----CCA---AC...T-----T-CA-------------C--------A--AG-----G---A-T-G-----G--C--G--T--C--T--T--------A-----A-----CA-T--TA-G-TAGGG-C-...-----T--G---A-A--T--------G--------- 4449
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AT----C-A---AC...T-----T-CA----A--------C--------A--AG-----G-C-A---C-----G--T--T-GTG-----T-G--------G-----A-----CA-----A-G-TAGGATCA...--T---------A-A--T-----G------------ 4409
SMM.SL.92.SL92B --A-TTC-----A-...T-----T-------------------------A--AG-A---G-C-A---G-----G---------G----------------A--------T--T-----TA-G-TAGGG-CA...--A--------G--A-----------------A--- 4760
SMM.US.06.FTq A----TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--GG-----G-C-A---G-----------C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...-----T--------A-----G-----------A--T 4611
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 A----TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--G-----------C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CC--A-G-TAGGG-CA...--G--C--G-----A-----G--G-----T--A--T 5319
SMM.US.86.CFU212 AG---TCCA---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---AG--G-----------C-GTG-A--AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...--T-----G--------C-----------T------ 4575
SMM.US.x.H9 A----TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--G-----------C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CC--A-G-TAGGG-CA...--G--C--G-----A-----G--G-----T--A--T 4802
SUN.GA.98.L14 ----G---AT--A-...T--------TT---A---AA---C--C-----A--AG-A---G----T-AG-----------T--T--A--T--G--------G-----A--------C--CA--C-GGG-GAG...A----CCTG-----A--T--G-----------AC-A 5390
SYK.KE.x.KE51 C---C-C-.........CA----T--TCG------AAA--A-----T--AC-TG-T-CT...T-TGA----C-G--------TTCT--A--G-----G--A-----A--------G--C--GACACCAGA-CAAC-GG---T--C---A--T-----G--------A--- 4879
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ATAC--C-TC-......C-----T--TCG------A-------C---C-CC-GG-G-AG...AACGAG-----G--------TCGT--A--T--------------T--------GG-G---ACAG-GGAGGGA-----TTTT-C---A-----------G-----A--A 5227
TAL.CM.00.266 -------C------...CA---TT--TCGG-----AA---C--------AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---A-T--------A-----A--G--T--CT-G-G-ACAG-CGAAGGA--GG---TCAC---C--T-----G--G-----A--A 4999
TAL.CM.01.8023 -------C------...CAC--TT--TC-G-----AA---G--C--T--AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---G-G--------A-----A-----C--CC--AGGACAG-CGAAGGA--GG---TTAC---T--C-----G--G--T--A--A 4497
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ------C----CAA...CA-------TC-------AA---C--C-----A--AG-A---G-G---G-G--------------C-CT-----------G--A-----A--G-----C---A----AGG-GAG...--GT-G--------A-----G-----G-----A--T 5229
VER.KE.x.AGM155 ------CCA----C...CA-------TTG------A-A--C--C-----A--AG-----G-----G-G-----G-----T--TCGC--GA----------A-----C--G-----TC-CA-G--AGG-GAA...--AC-G--G-----T--G-----G--------A--- 5249
VER.ZA.10.VSAC4004 -----C--A-----...CA----C--TTG-----CAA---G--C-T---A--AG-G---G-C---A------G---C-------CA---A----------A-----A-----G-----TA----CC-AG-A...--AC----G-----C--------------------- 4753
VER.ZA.10.VSAG1003 -----------CAA...CA----T--TC------CAA---C--C-T------AG-----G----TG-C-----------C----CA---A-------G--A-----A-----G------A----CC-AGAA...--AT----------C-----G--G--------A--T 4752
VER.ZA.10.VSAM0022 -----C--A-----...CA----T-CTTG-----CAA---C--C-----A--AG--C-TG----TG-G--------------CGT----A-T--------------------G--G--CA----AC-GG-A...--AC-G-----CA-A--C--------G--T-----T 4756
WRC.CI.98.98CI04 C----C------AA...TT----T--A---------A------------AACAG-AGCC----AG-AG---C----T----GT--------T--------A-----A--CT-----G-GG--ACCCCAGAA...-GT----T-AC---T--T-A---G--------A--A 5342
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C----C------AA...TTC---T--A---------A------C------ACAG-AGCCTCG-AG-AG---C---------GT--AT-GG-------------G--A--TT----TG-G--GAC-CC-GAAGGA--TT--CTTAC---T--C--------------A--- 4259
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
H1B.FR.83.HXB2 ATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGAT.............................................TAG........................................................... 5096
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
Pol _I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------------------------A-----G-------------A---.............................................---........................................................... 4542
H1C.ET.86.ETH2220 -------------------------------C-------------G-------------A---.............................................---........................................................... 4488
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------T----------------G-----------------.............................................--A........................................................... 4436
H1O.BE.87.ANT70 --C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA...............--A........................................................... 5181
H1O.CM.91.MVP5180 --C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-GAAAGCATGGAACAGCCTGGTGAAATACCA...............--A........................................................... 5155
H1O.CM.98.98CMA105 --C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAACAGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA...............--A........................................................... 4612
H1O.CM.98.98CMABB197 --C--A------------------------RC----A--A--------G-----ACA--A-G-GAAAGCATGGAACAGCCTAGTGAAATACCA...............--A........................................................... 4563
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-GAAAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA...............--A........................................................... 5179
H1O.US.99.99USTWLA ------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-GAAAACATGGAACAGYCTAGTGAAATATCA...............--A........................................................... 4609
H1N.CM.02.DJO0131 ----------------------------------G-------------G------CG---A--CAAGACATGGCA.................................---........................................................... 4614
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----A----------------------------G-------------G-----------A--CAGGATATGGAA.................................---........................................................... 4613
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----A----------------------------G-------------G----------AA--CAGGATATGGAA.................................---........................................................... 4612
H1N.CM.95.YBF30 ----------------------------------G-------------G----------AA--CAGGAAATGGAA.................................---........................................................... 4702
H1P.CM.06.U14788 -----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-GAAAGCCTGGAACAGTCTGGT........................--A........................................................... 4588
CPZ.CD.06.BF1167 --A-A----------------G---------CG-G-G--------GA-------A--------.............................................---........................................................... 5204
CPZ.CD.90.ANT --A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A--------.............................................--A........................................................... 4535
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----A--------------A------------------------------------------.............................................--A........................................................... 4676
CPZ.CM.05.LB715 ---------------------G--------A--------A-----G--G-----------AG-CAAGGCATGGAA.................................---........................................................... 5129
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --C--A----------------------------G-A--A--------G-----------AG-CAAAACCTGGAA.................................---........................................................... 4694
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----A----------------------------G-------------G-----------AG-CAGGACATGGAA.................................---........................................................... 4680
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------------------A-----C-A-----C-----GA-------------A--.............................................--A........................................................... 4651
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------------------------------------------------------A--CAAAACATGGAA.................................---........................................................... 4654
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --C-----C------------G---A----A--------C-----GA-------------AG-.............................................--A........................................................... 4662
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----AAC----------G---G-----------------C----TG--G-----------A--CAGAACATGGAA.................................---........................................................... 4501
CPZ.TZ.00.TAN1 --A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC-.............................................---........................................................... 4740
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --C-AA--A----------------------CA-G-A------ATGA-------A------C-.............................................---........................................................... 4737
CPZ.TZ.09.UG38 --A-AA--C------------------A---CA-G-A--A---ATGA-------A------C-CAGAACATGGAA.................................---........................................................... 4726
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG-.............................................--A........................................................... 5156
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT........................--A........................................................... 4573
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT........................--A........................................................... 4654
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT........................--A........................................................... 4653
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCATGGAACAGTCTGGT........................C-A........................................................... 4465
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C-----------------A---------RC----A--A-------WG-----ACA--A-G-GAAAGCATGGAACAGCCTGGT........................G-A........................................................... 4587
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------------------------A--------------GA--CC----GA--AAG-GAAAGCCTGGAACAGTCTGGT........................C-A........................................................... 4458

Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 --C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---........................................................... 5410
Pol _I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__G__E__A__R__E__V__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__R__L__E__R__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN --C-----C------GG-AGACA--A-CTG---AG-A--CCCCACCTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAATGGCATGC......................................................................................... 5493
H2A.PT.x.ALI --C--A--C------GG-AG-CAA-AGCTG---AG-G--CCCCACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAGTGGCA..............................---........................................................... 5486
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --C-AA--C------GG-AG-CAA-AGATG---AGCG--TCCAACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAGGTGGCA..............................---........................................................... 4938
H2B.CI.x.EHO --A---A-C------GG-GGA-AA-A-TTG---TGCA---CC-ACGTGGAGG-TACCAT-C-GGCTAGAGAGGTGGCACAGTCTAAT.....................--A........................................................... 5473
H2B.GH.86.D205_ALT --A---C-C------GG-GGA-AA-G-TTG---TG-A---CC-AC-TGGAGG-TACCAG-C-GGCTAGAGAGATGGCACAGTCTGAT.....................--A........................................................... 5475
H2G.CI.92.Abt96 --A-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--ACCAAC-TGGAGG-TACCAG-C-GACTGGAGAAGTGGCA..............................---........................................................... 4820
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCAACCTGGAGGGT-CCAG-C-GGATGGAGAGATGGCACAGCTTGGTGAAATACCT............--A........................................................... 4943
H2U.FR.96.12034 --C--A---------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-A--TCCAACTTGGAGGGT-CC---A-GGTTAGAGAGATGGCACTCCCTGATCAAACACCT.......................................................................... 4987
ASC.UG.10.RT03 ----A-CCC-----CGCCAGCCAAAAT-TG-G-A--AAG-A--GT-TGGATAGCCC-AGAA-GGAGGATACAAGCCTGGAT...........................---........................................................... 4517
ASC.UG.10.RT08 ----A-CC------CGCCA-CCAAAAT-TG-G----ACG-A-AAT-TGGATAGCCCCAGAA-GGAGGATACAAGCCTGGAT...........................---........................................................... 4541
ASC.UG.10.RT11 ----A-CC------CGCCAGCCAAAGT-TG-G----AAG-A-AAT-TGGATAGCCC-AGAA-GGAGGATACAAGCCTGGAT...........................---........................................................... 4526
COL.CM.x.CGU1 -CC--ACTCC-ATATGG-G-AGAT-TG--CAG---GAA-T--TT-TCC-ATGG-C-AA----AGCCGAAACCGTTAAGGGAATGGAT.....................--A........................................................... 4886
COL.UG.10.BWC01 -CA-AA-TGA--TATGG-G-A-GAATG-TCAG-A-GGC-T--TT-CCC-ATG--C-A--A--AGCAGGAGAAGTTAAGGAAGTGGAT.....................--A........................................................... 4685
COL.UG.10.BWC07 -G---AAT-AC-CATGG-ACAGACCA---A-TG-TCA---A--ATCTGCT--CCA---G-A-GGAAAAACCAGGAGAAACTGAGACTTTGGAT...............--A........................................................... 4919
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-A---C---------G-TG---GTA--A-GAT-GACCCACA-GA--CC--T--A...................................................--A.........................................................GT 5082
DEB.CM.99.CM40 --C-AA--A---------G-C----ATA--A-G-T-AACACACA--A-TCCA-T--A...................................................--A.........................................................AT 4901
DEB.CM.99.CM5 --A-AA------------GGAG---ATA--A-GAC-GACACACA--A-CCCAGT--A...................................................--A.........................................................AT 4895
DRL.DE.11.D3 ----AA------------A-TG---ATA--C--ACCAACA---AG---............................................................-GA.............................................GAGGTACATGGTAG 4569
DRL.DE.11.D4 --C-AA------------A-T----ATA--C--ACCAACA---AG---............................................................-GA.............................................GAGGTACATGGTAG 4570
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C-AA---------G-GAGA-AAA--ATG---AG-GAG-GTAGT-TGGAGGGT-TCAGA--GGCAAATAAGCAGATGGAGGGGGATAGTGACTTACAAGATCAGGAA--A........................................................... 5314
GSN.CM.99.CN166 --C-A-CCA------G-GGCA-A-A---AA----TGG---GT----CCCATACAA--A-T--C.............................................-GA.........................................................GA 4829
GSN.CM.99.CN71 --C-A-CCA------G-GGCA-A-----AA----TGG--AGT---GCCCATACAAG-A-T--CAGAGAGGAAGGTAGAATGGCTGAT.....................---........................................................... 4833
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG--AGCCTGGA--ACA-C......................................................---........................................................... 4364
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-G-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG-C-GA--AGCATGGA--AC--A......................................................---........................................................... 4361
LST.KE.x.lho7 G-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GA--AGCCTGGA--ACA-C......................................................---........................................................... 5448
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ----AA--C------C-GGGA-AA-G--TG-G----GAG-ATCACGTGGAGAGTAGAC--................................................-GA........................................................... 5301
MND-1.GA.x.MNDGB1 --A-AA---------G-G...-GT-G-AAGA--AG-CAG--TAACTTGGA-AGT-TC...................................................---..........................................TCAGAGAATAGAAAAGT 4791
MND-2.CM.98.CM16 --C--A------------ACAG---ATA-----CCCAAC----A-GC-............................................................-GA.............................................TAGACATGCAGTAG 5096
MND-2.GA.x.M14 --C---------------ACAG---ATA--A--CCCCACA---AGGA---------GACA-C-.............................................-GA........................................................... 5024
MND-2.x.x.5440 ----A---C---------ACAG---ATA-CA--CCCCACA---G---A............................................................---..........................................ACAGGACGTCAAGTTGA 4659
MNE.US.x.MNE027 --C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---........................................................... 4878
MON.CM.99.L1_99CML1 --C-AACCC-----C-CCAC-GAAAAT-TG-G--G-GACACCAACCAATATA-TCTCAGAA-GCAAGATGGATTGGCTAAT...........................---........................................................... 4820
MUS-1.CM.01.CM1239 --C-A-CCA-----CGCCA--GAAAAT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CC-CAGAA-GGAAGATGGATTGGATAAT...........................---........................................................... 4797
MUS-2.CM.01.CM1246 --C-A---------C-CCAG-CAAAAT-TG---AG-GAGCCC-ATTCAGT---T-TCAGAA-GGAAGATGGATTGGCTGAT...........................---........................................................... 4905
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --C-AACCA--CAATGCC----AAAAT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CATCAGA--GGAAGATGGACTGGTTGATCAGGGCAAC..................--A........................................................... 4382
OLC.CI.97.97CI12 G-G-A-CC-------GTGG-T-GCAGT-CCA---TA........................................................................---................................................GCTAAATAATG 4948
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G-A-AA--------C-G-A-A-AT-TG-A-AG---GACCAATATGGAGG-TGGAC-G-----AAAT..........................................-GA........................................................... 4370
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A-AA--------C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GACCAGTATGGAGG-TAGAC-G---A-AGAT..........................................-GA........................................................... 4388
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A-AA--A-----C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GGCCAATTTGGCGG-TAGAC-G-----AAAT..........................................-GA........................................................... 4581
SAB.SN.x.SAB1 --A-AA------------......---TTG---AG-CAG-CCC-TCTGGA-GGTA-C-G-CGGACAGCAGGAGAGGTGGAC...........................---........................................................... 5506
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --C-A----------GG-GGA-AA-AGCTG-G-A-CA--CCCTACTTGGAGA-TCCC-----GGATGGAAAGATGGCACAGCCTGAT.....................--A........................................................... 4539
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A-AA---------GG-GGA-AA-AGATG---AGCA---CC-AC-TGGA-A-TACCACAC-GGTTAGAGAGACGGCACAGCTTAGTGAAATATCTAAAGTA......--A........................................................... 4514
SMM.SL.92.SL92B --C-AA---------GG-AG-CAA-AGATG-G-AGCA---CCAGT-TGGAGG-TC-G...................................................---................................................AAGAATAGTGG 4831
SMM.US.06.FTq --C-AA--C----C-GG-GGA-AA-A-TTG---AG-G--ACCCACGTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAGATGGCA..............................---........................................................... 4692
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --C-AA--C------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-G--TCCCACTTGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA..............................---........................................................... 5400
SMM.US.86.CFU212 --A-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCCACTTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAAATGGCA..............................---........................................................... 4656
SMM.US.x.H9 --C-AA--C------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-G--TCCCACTTGGAGG-TACC-G---GGCTAGAGAAGTGGCA..............................---........................................................... 4883
SUN.GA.98.L14 G-A-A---C------GG-G-ATCCT-CTCA-TG--GATG----G-...............................................................-GAAAGAGAATGGGAAGATAGAAGACAGTATAAGATAGTTAGAATAGTATGGCTTATAGATA 5497
SYK.KE.x.KE51 --C--CAG-G-----G--AGAG---ATA---G-AC-CACC---A--T--C-TCCA-ATCAA--.............................................-GA........................................................... 4945
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----CA--CC-----G--AGA----ATA---G-TCCCAC----AG-A-GAC-CCA-GACA---.............................................-GA........................................................... 5293
TAL.CM.00.266 ----A-CCC------C--GCTT---GTAACA-GAT-GACC---A----TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT........................---........................................................... 5086
TAL.CM.01.8023 --C-AACCC------C--GCT----GTAACA-GAC-GACT---A-G--TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT........................---........................................................... 4584
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --C-AA--A------G-GAGA-AAA-T-TG-G---CAAGACTAAC-TGGAGGGT......................................................---........................................................... 5286
VER.KE.x.AGM155 --A-AA--C----AGCC-AGA-AAA--TTG-G----GAGACTCACCTGGA-GGT-CA-GA-GAAGTGATCACCAAATGGCAGGG...GATAGT...............---........................................................... 5342
VER.ZA.10.VSAC4004 --A-AA---------G-GAGA-AA---ATG-G---CGAGAATCACCTGGA-GGTCTC-G--GAACAAATAAC....................................-GA........................................................... 4828
VER.ZA.10.VSAG1003 --A-AA---------G-...T-AAAG-ATG-G----GAGAATCACGTGGAGGGTATCAG-AGACCTGATAAC....................................G-A........................................................... 4824
VER.ZA.10.VSAM0022 ----A------------GGGA-AA-G--TG-G-A--GAG-ATCAC-TGGA-GGTATC-G-AGAGCTGATAAC....................................--A........................................................... 4831
WRC.CI.98.98CI04 --A-A--TC-GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCTAAT-AAGAT.........................................................---.........................................................TA 5398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A-A-AC--GG-ATGG-A-AGGAATG-A...............................................................................---...................................CAGTACCACTAATTAAAATCTCAA 4315
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H1B.FR.83.HXB2 ....AACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG.....................GATGCTAGATTGGTAATA 5238
Vif .__.__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__.__.__.__.__.__.__D__A__R__L__V__I_

H1A1.UG.85.U455_U455A ....---------C--------------T--C--------C--CAA-------CAA--T--------------------------TAGA---T--...---G-----------------------------.....................--A--------A---G-- 4684
H1C.ET.86.ETH2220 ....---------T-----------G---------C--A-----A---G-----AT------G-------------T-----C---AGA------...-AGG-----------------------T-----.....................--G--------AA----- 4630
H1F1.BE.93.VI850 ....C---------------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------------A-.....................--A-T--A---A------ 4578
H1O.BE.87.ANT70 ..................................---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T---G-----.....................-TG--CCATG-A---G-- 5293
H1O.CM.91.MVP5180 ..................................A--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA.....................--A---GATA-A--GG-C 5267
H1O.CM.98.98CMA105 ..................................---CAGG--TA-A--GA-C-A--AC----A---C--------T------TC-AGAA-----...---G-C------AGT---T-T--T---G---A-.....................ARA--CTATA-A---G-G 4724
H1O.CM.98.98CMABB197 ..................................---CAGG--CAAA--GA-C-A--A----CA---C--------T------GC-AGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----.....................-CA--CCAGA-A---G-G 4675
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..................................A--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----.....................-GGC--T-GA-A---G-G 5291
H1O.US.99.99USTWLA ..................................A--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA-----...-----C-------GT--CT-T--T---G----A.....................-GA--C-TGA-A--GG-- 4721
H1N.CM.02.DJO0131 ................C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T------G----T.....................CTG--A--G--A--G--- 4744
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG------...-A--C---------------T------G----T.....................C-G--A-C---A--G--- 4743
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CAAGG------...-A------------------T------G----T.....................C-G--A-----A--G--- 4742
H1N.CM.95.YBF30 ................C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T------G----T.....................C-G--A-----A--G-C- 4832
H1P.CM.06.U14788 .........................-T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T---G----A.....................ACA--A-CCA-TA-TG-G 4709
CPZ.CD.06.BF1167 ....-G-T-----C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C...----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACT..................GAGA-A--A-A---------- 5349
CPZ.CD.90.ANT ....T-TC------TCC-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C---...-AG-A-G-AGA---------T--A------CCA...ACA............TTG---AAA-A-------G-G 4683
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....-G-------T--CC----T---T-T---------AAAA--AA------A-AA-AT-----C--C-----C---------CAT---A-----...---G-TTC------G--------T--TT-TAAA..................GATA--T-A-A---AA----C 4821
CPZ.CM.05.LB715 ................C--G-----------C--------G--CAAA-----A-AAAAT-----------------T--------TA-AAG----...-A-G----C------A-------T---A----A.....................-------A---A------ 5259
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ................CC--------T----------CAGAA--AA------A--AAA------------G--C--T--------TT--A-C--C...---G-----------A----T-----TT---AA.....................A-A--A-A---A--GG-C 4824
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ................---G-----G--T--C--------G---AA---G--AC-A--T-----C-----------T-------CAGA-A-----...-A-------------A-----------T----A.....................--A--A-A---A------ 4810
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....-G-------C-----G------T-T-----C-----A--CA-------A--A--C-----------------T-----G--TGAAA-----...-A-G-----------A----T------------.....................--G--C-A---A------ 4793
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ................CC----------T--C--------G--TA-------C--AAAT-----C--------C------------AA-A-----...-A---------------------------G--A.....................--A----A---A------ 4784
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....-G-------C-----G--------T--C--------G--TAAA--G--AC-A--T--------C--------T--------TGAGA-----...-A-G-T---------A-T-----T---G----A.....................-----C-A---A------ 4804
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ................---------GTTT--------CAAG---AAA--G--C--A--------------G--C--T-----T--T--CA----T...-A-G-------------C-----A--CA--A-A.....................-----A-A-A-A--GG-C 4631
CPZ.TZ.00.TAN1 ....--------C---CC----T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T---ACA..................GAAAGAT-A-A---A--GG-T 4885
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....---C-----T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T--T-AA..................GGAA-G--A---A-A--TG-G 4882
CPZ.TZ.09.UG38 ................------T-----------A-TCACAAGTAAATGTTGC--CA-C---AAA--------C--T-------CTGA-ATA---...-A--G-GCAGG----A----T--T--CA-TAAT..................GAGA-A--A-A-A-A---G-G 4859
CPZ.US.85.US_Marilyn ....GG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T-----TA---AT.....................A-A--A-A-A-A--G--T 5298
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .........................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAATCA----T...--GG---------GG---T----A---G----C.....................CCC---GA-A-TA--G-G 4694
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .........................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T...--GG---------GG---T----A---G----C.....................CCC---GA-A-TA--G-- 4775
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .........................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T...--GG---------GG--GT----A---G----C.....................CCC---GA-A-TA--G-G 4774
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .........................-T-T----A----AGA--TAAAG----A-AAAAT-----------G--C--------GGCAA--A----T...---G-T-------G---TT----A---G----A...ACA..................--A-CTA-TA-TG-- 4586
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .........................-T------A----AGG--CAAA--G--C-AA-AT--------C-----C--T------GC-A-AA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G----T...GGT..................---T-CA-AA--G-G 4708
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .........................GT-T----AA--CAGG--TAAA-G---A-A-AAT-----------------T-----GGCAGT-A----T...---G-T-------GG--CT-T--T---G-----...ACA..................--A-TGA-TA-TG-- 4579

MAC.US.x.239 .............CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CA-..................GAA-GAAGCCAT--A-A-G-- 5546
Vif .__.__.__.__.__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__.__W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__.__.__.__.__.__.__E__G__S__H__L__E__V_

H2A.DE.x.BEN .............CCT-G-CAAGT-C-TGA-ATACAGAACAAA--ACCT--AGGA--TGC-C-A-GT-CCC--C---A-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT--------CAA..................GGAA-AAG-CATC-A-A---- 5629
H2A.PT.x.ALI .............CCT-G-CAAGT-C-TAA-GTACAGAACAAA--ATCT--AA-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--CAA..................GGAAGAAG-CATC-A-AG--- 5622
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .............CCT-A-CAAGT-T-TAA-ATACAGAACAGG--ATCT--AG-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCGTGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--AAA..................GGA--AAG-CATC---AG--- 5074
H2B.CI.x.EHO ......................-T-C-TGA-ATATAGGACAAA--ACTTGCAACA--TC-CT-A-GT-CCT--C--TA-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG----ATAT-T--C--GAAA..................GAA-GA--ACATC-A-A-G-C 5600
H2B.GH.86.D205_ALT ......................GT-T-TTA-GTATAGAACAGG--A-TTGCAACA--TC-CT-A-GTCCCT--C---A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG-A--ATAT-T--C---AAC..................AAA-GA--AT-GC-A-A-G-C 5602
H2G.CI.92.Abt96 .............TCTGA--AA-TTCTTAA-GT-TA-AACAAA--ACCT-CAG-A--CGGTT-A-GT-CCT------A-A-TTG-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--ACA..................AAA--A--ACAT----A---- 4956
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...............................GCATAGAACAAAG-AATTGAG--A--T---T-A-GTACCC------A-A-T-G-ATGGGCCTGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--CT-G-AA..................GGA--AT-ACAT--A-A---- 5061
H2U.FR.96.12034 .............................G-GTATA-CACAAA--A-CT-CAG-AA-TG--T-A-GTGCCC------A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--T---AAA..................AAA-GAT-ACAT----AGG-G 5107
ASC.UG.10.RT03 .............TCTAACTAAGT-T-T-A-GTATA-AACAAAG-AATT--AGGAA-T-CAA-GGATA...-----T--CC--TTATA-GCA-ATAGGTAT-C-CAAAACA---C-AT---------TACC...TTG............AAA-TAT-ACAGGATTATG-G 4656
ASC.UG.10.RT08 .............TCTAAC-AAGC-T-T-A-ATATA-AACAAAG-AATT--AGGAA-T-CAA-GGATA...-----T--CC--TTATA-GCA-ATAGGTAT-C-CAAAACA---C-AT---------TACC...TTG............AAA-TAT-ACAGGATTATG-G 4680
ASC.UG.10.RT11 .............TCTAACTAAGT-T-T-A-GTATA-AACAAAG-AATT--AGGAA-T-CAA-GGATA...-----T--CC--TTATA-GCA-ATAGGTAT-C-CAAAACA-----AT---------TACC...TTG............AAA-TAT-ACAGGATTATG-G 4665
COL.CM.x.CGU1 .....................................GAAGCAGTTTCC--AAT-CCA--AT-A----TT-GGAA-AACA--GTCA--CG-ATGG...T-G-C-GAAGGTA--A--G-GT-TTACT-----..................TCA-C-AT--AG--AAGC--- 4998
COL.UG.10.BWC01 .....................................GCAGCAGTTTCC-AA-T-CA---ATC-C--C-A-GGGA-AACA--GGCA---G-ATGG...T-G-C-GAAGG-AG----GTGG-----T-----..................GAA-CAATA-AGC--CAT--C 4797
COL.UG.10.BWC07 .....................................AAAGAATTTTCC--AAT-TACC-ACCA-----A-GGAA-AACA--GTCA---G-ATGG...T-G-C-GAAGG-AG-A--GTT--TAGGT-----..................GATAGCAT--AG--AAC-G-- 5031
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TAGAT-G----TGT---GCTA-----A-GGGA-AA---AAAA-CAAAG--TTGGCTCCTATAACA-GGCA--------T----CT-AGAA--AGTTATTTT-CTCAGA--AG-A--ATAT-T--TA-CACA..................AAA--A-GA-A-G-A---G-- 5234
DEB.CM.99.CM40 TAGAT-GG---TGC---GCTA-----AGAG-A-AA--CAAGA-CAAAG--TTAGATACTGTACAA-GG-T---C--T-T----TTAAGGA-CT--TATTAT-C-CAAA--A--A--GTAT----CA-CACA..................AAA--A-GGG--G-A---G-- 5053
DEB.CM.99.CM5 TAGAT-AG---TGT---GCCA-----AGAGGA-A----AAGA-CAAAG--TTACAA-C-ATAAAG-GG-T---C--T------TTAAGAAGGG--TTCTAC-CTCAGA--A--A--GT-T----CG-CACA..................GAA--A-GA-A-G-A---G-G 5047
DRL.DE.11.D3 AAAGGTGGAACTCCCTG-GCAA-T-T--TA-GCATA-G-GAGA-AA-T-TTTAGAAA------A----GC--C-----TCC--T-TT-A...GGTTGGT-G-CTCA-AGTC-GTGGAC------CT-CAAA..................GACA-GAG--A-A-A---G-- 4718
DRL.DE.11.D4 AGAG-TGGAACTCCCTG-GTAA-T-T---A-GTATA-G-GAGA-AA-T-TTTAGAAA-----CA----GC--C-----TCC--T--T-A...GGTTGGT-G-CTCA-AGTC-GTGGAC------CT-CCAA..................GACA-AAG--A-A-A---G-- 4719
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................................-CAATT-CCT---GAA--C--------T-GGC-GGTG-AATGG-AGTTTT-G-CCTACAGCC-GT-CATT-----CT--TCA..................AAA----A-TACA-A-A-G-G 5417
GSN.CM.99.CN166 GGAAGGT-GACTGGTTGC-TAG-GCTACTA-ACACC-CA-A-GGTCAGGCAAA-CACC--TTG-A---GTC--------CC--TTG-AA--C-A-AGATTT-C-CAAAACA-GA-T-GAT-AG--A-G-AT..................ACTAGGAAG...G-A-GGGA- 4978
GSN.CM.99.CN71 ......................-GC-ACTA-ACATC--A-A-GGTCAGG-AAA-CTCC--TTG-G----TC--C------C--CTA-AA----A-AGGTTT-C-CAAAACA--A-T-GAT-AG--T---AT..................ACTAGGCAG...G-A-G-GAG 4960
LST.CD.88.SIVlhoest485 .GAACCTGATAG-G-AA--CC--G-TATTAGG-GAGCACA-AA--AA-CTCAGGTT-AT---G-AAGCTT----GGAACA-GGGTAGGCTGGGA-TTTTAT-CTTA-AATA--A--GTA--A--TT---A-.....................ATA-GA-CC--A---G-- 4512
LST.CD.88.SIVlhoest524 .GAGCTT-GTAG-G-AA--TC--G-TAT-A-A-G-A--CA-----AA-GTAAA-AT-AT---G--AG-TT----GGTACA-G-GTAGGATGGGAGTTTTAT-CTTACAATA--T---TA--T---T---AT.....................ACA-GA-CT--A---G-- 4509
LST.KE.x.lho7 .ATCCTT-ATAG---AG--TT--G-CATAGTC-G--TAAACA---A-GC-AAAGAAAAT---G-AGGCTT----GGAACA-GTGTAGG-TGGGA-TTCTAT-CCTA-CATA--T--GTG--A--T----A-.....................TCA-GA-CT--A---G-C 5596
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .ACAT-T-A-T-G-T-GCA--GC-T-GTAAGATAC-GGA-GGA-AAA-GG-GA-TACAG---GAA----AGATG------A---TT-A-TGGG--TGGTAC-CT-TG-GTC--TACATT-----T--G-AA...............ACAGGA--CATCTATG-A-AC... 5452
MND-1.GA.x.MNDGB1 GGCACTGG-TAGT---AAG-CAG-TGGCATGGGCCAC--CAAATAATG-G-AAG-AT-T----GGCTGTAT-C---T-T-ATGGCTTA-A--GA-TGGTAT-CTT-CAGTA-----GTG--TAT-A--AAT...AGG...............--CATA-----AA--G-T 4943
MND-2.CM.98.CM16 AAAG-TGGAATTC-CTGG--AA-T-C---A-ATATA-A-GAGA-AAAC-TTTGGACAA----GA--TA-AGGCA--T-T-C--T--T-AGGATGG...T-G-C-CAC---C--AA-T-T--T--C----AA..................GAA----AACAGA-CA----C 5245
MND-2.GA.x.M14 .AAA-TGGAATTC-TTAG-CAA-T-C---A-ATATA-G-AAGA-AAAC-CTTAGATAAG---GAACTATTC--C----T-C--T--T-AGGATGG...T-G-CGCAC--TC--AAGATT-----CT-CAAA..................GAT-GCT-A-AGA-TA-T--T 5172
MND-2.x.x.5440 GAGATTGGAATTC--TAG--AA-T-T--TA-GTATA-A-GAGAGAAAC-TTTAGAAAAT---CAA-TATAC-CC--T-T-C--T--T-AGGATGG...T-G-C-CAC--TC--AAGA-G-----CT-TAA-..................GAT-G-T-A-AGA-TA-C--C 4808
MNE.US.x.MNE027 ..........CCTC-TAAA-TATCTGA-AT---AAAC-AAAGATCTAC--AAGGTTT-C-AT...GTGCCC-----TA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CAA..................GAA--AAGCCAG--A-A-G-- 5014
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................-TGCACTA-ATG-C-CA-ACTCACAGG-AG-GCACCC-TTG-C---GT---------CC-GCTG-ACA---AGAGATTCTC-CAGAACA--A-TA-AC----CT---AC...CTAGGAATCACTCAAGAA-GA-AGTC--G--C--C- 4965
MUS-1.CM.01.CM1239 ......................GGCTACAA-ACATC--A-C-TTTCAGG-AAA-CACC--TTG-G---GT---C-----CC-GGTA-AA--C-A-AGATTTTCCCAAAACA-GA-CA-GC-AG--T-GACA...CAAAACACCTTAGAATCA-GA-AG-C-GAA--C-CC 4942
MUS-2.CM.01.CM1246 ......................-TGCACTA-ACAT---A-C-TCTCAGGGAAAGCTCC--TTACA---GTC--C------C--TTG-AG----AGAGATTC-CCCAGAACA--A--A-A--A--TT-GA-C...ATAAACAGAATAGAAGGA-GCC-A-C-GA-ACT-C- 5050
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ......................-T-C.........CT-A-C-TCTCAGGGAMAGCCCC----ACA---GT----GCA--CC--CT--AATCA-A-AGATTCTCTCAGAATA-GA-TA-A--A--CT-G-CA...ATA......CAACTCAGA--CAT-GA-GGACAGCAG 4512
OLC.CI.97.97CI12 GGCAGGT-GAAC-TGTGAA-T-C-TGGCTA-GT-AGCCTACAA-TTTTGG-GATACCAT---A-A-GGCA-A--TGT--CA-GTA---AAGGGA-TGGT-G-C-CA-GG-A--A-TT-T--T---G--CCA.....................-GG-G-GAGA-A-A---T 5097
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .ACA-TGGCACTCTCTAG--AA-T-C--T--GTACA-A-GAAA-AA-G----A-A--A----GAA---GTG-CC--T-T-A--GTA---TGGGG-TGGT-GTCTCA-------A-C---G-T--CT-G--A..................AAAA-CA---AGG-TAA---T 4521
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .ACAGTGGCACTCCCTAG--AA-T-T--TATGTATA-A-GAAAGAAAG----A--A-A----GAA---GT--CC--T-TCA--GTA---TGGGGGTGGT-GTCTCA------G--C-----T--CT-G--A..................AATA-CA---AGA-AAAGG-G 4539
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .ACA-TGGCACTCTTTGG--AA-T-T--T--GTACA-A-GAAAGAAAGC---A-AA-AG---GAG---GTG-C-----T-A--GTA--ATGGGG-TGGT-GTCGCA---------T-----A--TT---A-..................GAA-GAT-A-AG--AAA---- 4732
SAB.SN.x.SAB1 ................CC----G---T----C---C----G--CAAAC-GTG-GTTCAT---CGG----CC-C---TAC-A---TAAGATGGAATTGGTACTCCTA-CA----TGGGT---A--C--GAA-..................GAT-GA---CT-A-AAA-G-T 5642
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ......................-C-T-TTA-GT-CA-CACAAA--AATT-CAA-A--TG--T-A-GTACCC---A--A-G-T-G-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATAT-T--T--G-AA..................AAA--AT-ACAC--A-A-G-- 4666
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .....................................AACAGA--ATCTGAAG-AA-T-GTC-ACGT-CCC------A-A-T-G-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATAT----T--G-AA..................AAA--A--CCAT--A-AGG-- 4626
SMM.SL.92.SL92B AGCGCTGGCAT-GCT-CA-TAA-TTC--TA-GTATA-AACAAG--A-CT--AG-AA-CC--C-A-GTGCC-------A-A-T-G-ATGGGCATGG...TAC-C-GCC--TAGG--GATTT----CT-G-A-..................GAG-GAAG-CAC----AGG-- 4980
SMM.US.06.FTq .............CCTCA--AAGC-TTTGA-ATATA-CAC-AA--A-CT-CAG-AA-CC--C-A-GTGCCC-----TA-G-TTG-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAG---GAT-T-----T---AA..................GGG--AT--CAC--A-AGG-- 4828
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .............CCTCA-CAA-C-C-TGA-ATATA-CAC-AA--ACCT-CAG-T--CT--T-A-GTGCCC-----TA-A-TTG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATTT-----T--A-A..................GAT--GA--CAT----A-G-- 5536
SMM.US.86.CFU212 .............CCTCA--AAGC-TTTAA-ATATA-CAC-AA--ACCT-CAGCA--C---T-A-GTCCCC-----TA-A-TTG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---AT-T-T---T--CAA..................GGA--AT--CAT--A-A-G-- 4792
SMM.US.x.H9 .............CCTCA-CAA-C-C-TGA-ATATA-CAC-AA--ACCT-CAG-A--CT--T-A-GTACCC-----TA-A-TTG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----AT-T----GT--A--..................GAT--G---CAT----A-G-- 5019
SUN.GA.98.L14 GAATTG-TGTAG-G-AA--TT--G-TTTAAGA-GAATGCA-AGG-AA-C-AAAGAT-AT---G-A-C--TGT--GGAACA-GT-CTGGATGGGAGTGGTAC-C-TACAATA--A-TATT--T---G--ACT.....................T---GG-C-G-A---G-- 5646
SYK.KE.x.KE51 ....T-A-AT-C-GCA-A--T----GGTA--C-A----AAAAGCAAAC--TTAGA-AA-GCCACA----A------T---C-G-TTA-ATGGGAGTGGT-G-CTC-AG--C--TGGG-A--A---G----A.....................C-A-G-GT---AA-T--- 5090
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....T-G--T-C-GCA-A--A-----ACA----A----AAAAGCAAAG--TTGGA-AA-GCCACA----A---------CC---TAGAATGG-A-TGGTAC-CTTA--GCC--TGGACA--A---G----A.....................----GA-CTA-ATGG--C 5438
TAL.CM.00.266 .........................GTTT--C--AC--AAAA-CAA-T-CTTACAAAAG-T-A---GGGTT-------T-C--TTGAGA--CG-CTCCTAT-C-CAAG--A-GTGGATAC----GT---AA......GAAAAGGACACCAGA-TA-AATAT--AACC--- 5225
TAL.CM.01.8023 .........................GT-T--C-----CAAAA-CAA-T-CTTACAAAAG-TAA-A-GGGTC-----T-TCC--TTAAGAATGG-CTCTTTC-CGCAGG-CA--TGGAT-C----C----AA......GAAAAAGAGAATAGA-TA-AGTACA-TACC--C 4723
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .............TG-AGAGCAT-T-G--A-ATG-A-G-GCAT--T----TACCACATGA--AACCGGTT---GG-T-GGAC-TAT-T-ATG-ACTACCA-TGTG-A-GG-CTTGGT---CATGTAGTA-ATTCCTCATCCCCTTAGGAGGA--A-GA-A-A-A---G-- 5443
VER.KE.x.AGM155 ...............................ATAT-GGA-GAATAAA-GGAA-CT-AA----GAA--C-A-ATG--T---C---T-A--TGGG--TGGTAC-CT-TGAGCAG-TATGTA--A--C--CCCA..................GGAAG--GAGA-A-CCATG-G 5463
VER.ZA.10.VSAC4004 .............-T-GCA--G--T-GTTAGGT-T-GGA-GAA-AAACG--GATTAAAT---CAA---CAGATG--T---C-G-TA-A-TGGG--TGGTAT-C--TGAGCAG-TACACA--T--T--TACT..................TCA...-GAGATA-A-A-G-- 4964
VER.ZA.10.VSAG1003 .............GT-GCA--GG-T-GCTAGAT-T-GGA-GAATAA--GG-GCCTCCC----CAA----C-ATG--T--CA---TT-ACTGGG--TGGTAC-C--TGAGTAG-TACACA--A--TG-----..................AGG...-GACA-A-A------ 4960
VER.ZA.10.VSAM0022 .............-T-GCAG-G--TTGTTAGAT-C-GGA-GA-CAAA-G-CAACTCCC----AAG---GA-ATG--T--CC---TT-ACTGGG--TGGTAT-CG-TGAGCAGGTACAGG--T-----CAAA..................AAT...-GAGA-A-T--T--- 4967
WRC.CI.98.98CI04 AAGG--GG-TT-----A-GG-C-T-TTGGATAGCTC--C-AATGCAA--TAAA-A--C-A-T----TAT-GGGAACT-GGC-T-CT-AGGCAGA-TGCTTT-CT--A-ACCT-T-GAGA--A--CT--CAA..................GGGC--TGGGA---ACA---C 5550
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAGG--G--TT-G---A-GGAGCT-TTGGATAGCAG-GC-AAT-CAAG--AAACAA-C-A-A--CCTGTTTGGCTCA-GGC-TGTA-A-GCAGA-TGTTTC-CT--ACATAT----AGA--T--T--TCAA..................GGGC--TGGGA-A--CAG--- 4467
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H1B.FR.83.HXB2 ACAACATATTGGGGTCTGCATACA............GGAGAAAGAGACTGGCAT............................................................................................................TTGGGTCA 5288
Vif _T__T__Y__W__G__L__H__T__.__.__.__.__G__E__R__D__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__G__Q
H1A1.UG.85.U455_U455A -G----------------------............-------A---------C............................................................................................................-------- 4734
H1C.ET.86.ETH2220 -A-------------T----A---............-----------T------............................................................................................................-------- 4680
H1F1.BE.93.VI850 --------------G-----CC--............-----------A------............................................................................................................C------- 4628
H1O.BE.87.ANT70 --C-----------AT--ATGC--............--G--------TGAA---............................................................................................................-----A-- 5343
H1O.CM.91.MVP5180 --C-----------AT-AATGC--............--G--------GGAA--C............................................................................................................-----A-- 5317
H1O.CM.98.98CMA105 --C-----------AT--ATGC--............-----------TGWA---M............................................................................................................----A-- 4774
H1O.CM.98.98CMABB197 --------------GT--ATGC--............--G---GA---TGAA--G............................................................................................................-----A-- 4725
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C-----------AT--ATGC--............--G--------TGAA---............................................................................................................-----A-- 5341
H1O.US.99.99USTWLA --T-----------AT-AATGC--............--G--------TGA----............................................................................................................C-A--A-- 4771
H1N.CM.02.DJO0131 --C--T--------A--AACA---............--------GTCT------............................................................................................................C-A--A-- 4794
H1N.CM.04.04CM_1015_04 GTC--T--------AT-AACA---............------CAGCCT------............................................................................................................C-A--A-- 4793
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GTC--T--------A--AACA---............------CAGCCT------............................................................................................................C-A--A-- 4792
H1N.CM.95.YBF30 GTC--T--------G--AACA---............------CAGTCT------............................................................................................................C-A--A-- 4882
H1P.CM.06.U14788 --T--Y--------G--CATGC-T............--G--------AGAA--A............................................................................................................--A--A-- 4759
CPZ.CD.06.BF1167 ----T---------C--A--CTGT............--G----A--CT------............................................................................................................C-T--A-- 5399
CPZ.CD.90.ANT ---GTG-TC-----AT-A--ATGT............------C-CCCA-----C............................................................................................................--A--A-- 4733
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----C-------C-T-AACC---............----------CG------............................................................................................................--A----- 4871
CPZ.CM.05.LB715 GT---T--------------AC--............------------------............................................................................................................C----A-- 5309
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --C--C--------AT-AATGC--............-----GCAT--A-----C............................................................................................................C-A--A-- 4874
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GTT--C--------AT-AATGC--............--------GCCA------............................................................................................................--A--A-- 4860
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GT---T--------A--TACAC--............------C-G--------C............................................................................................................--A----- 4843
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------------A--CACA---............----------C-------............................................................................................................C-A--C-- 4834
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GT---C--------A--CATGC--............------------------............................................................................................................--A--A-- 4854
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TGT-----C---AA-T-AATGC--............------CA-CCA------............................................................................................................C-A--C-- 4681
CPZ.TZ.00.TAN1 TT-CAT-----------AGCCTGT............---------CCA------CTAGGTCATGGC........................................................................................................ 4939
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CT-CAT--------AT-AGC-TGT............--G--G---CCA------............................................................................................................-----A-- 4932
CPZ.TZ.09.UG38 TT-CAC-----------AGCCTGT............--G--G---CCA------............................................................................................................--A--A-- 4909
CPZ.US.85.US_Marilyn -T---G--------GT--A-A---............------CA--C------C............................................................................................................--A--G-- 5348
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C-----------A--CATGC--............-------AG--AGAA--A............................................................................................................--A--CA- 4744
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C-----------A--CATGC--............-------AG--AGAA--A............................................................................................................--A--C-- 4825
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --C-----------A--CATGC--............-------AG--AGAA--A............................................................................................................--A--C-- 4824
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --T-----------A--CATGC-T............--G------A-AGAR--A............................................................................................................--A--G-- 4636
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C------------T--ATGC--R............-G---GM--CTGAR--A............................................................................................................-----AA- 4758
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --C--C--C-----G--CATGC-T............--T----A---AGAT--G............................................................................................................-----G-- 4629
MAC.US.x.239 CA-GGG------CA-T--ACAC--...............----A--GG----TCAGTACTTATGCA........................................................................................................ 5597
Vif _Q__G__Y__W__H__L__T__P__.__.__.__.__.__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN CAGG--------AAC--AACAC--...............----A--GA----TCTCCTCTCATGCA........................................................................................................ 5680
H2A.PT.x.ALI CAGG--------AAC--AACAC--...............----A--GA----TCTCCTCTTATGCA........................................................................................................ 5673
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CAGG----C---AAC--AACAC--...............----A--GA----TCTCCTCCTATTCA........................................................................................................ 5125
H2B.CI.x.EHO CA-GG---C---AAC---ACCC--...............-----G-GA-TCTTGAGTTCCTATGCT........................................................................................................ 5651
H2B.GH.86.D205_ALT CA-GG-------AAC--AACCC--...............-----G-GA-TCTTGAGCTCCTATGCT........................................................................................................ 5653
H2G.CI.92.Abt96 CA-GGG------AACT--ACCC-T...............----AG-GA---TTAAGCCAGTATGCA........................................................................................................ 5007
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CAGG-C------AA-T--ACAC--...............--G-AG-GA----T-TCAACATATGCA........................................................................................................ 5112
H2U.FR.96.12034 CA-G-C------AA-T--ACAC--...............--G-AG-GA----TATCCTCTTATGCA........................................................................................................ 5158
ASC.UG.10.RT03 GA-G--ACAGCCATAGAAGTACA-......ATATTGT-G--TCTGTCAA-TTG-AGAAGTAGGGATCCACCTGGAACAAGAGACACACAAGCCCTTACTATTAGT...TGGACTTACACC..........................................AG-TTGAC 4775
ASC.UG.10.RT08 GA-G--ACAGCCATAGAAGTACA-......ATATTGT-G---CTGTCAA-TTG-AGAACTAGGAATCCACCTGGAGTAAGAGACACACAAGCTCTTACTATTAGT...TGGACTTACACC..........................................AGATTGA- 4799
ASC.UG.10.RT11 GA-G--ACAGCCATAGAAGTACA-......ATATTGT-G---CT-TCAA-TTG-AGAAGTAGGGATCCACCTGGAGTAAGAGACACACAAGGCCTCACTATTAGT...TGGACTTACACC..........................................AGATTG-- 4784
COL.CM.x.CGU1 -T-TAC-TGG-CAC-T-AACCC--...............--T---T-TCATAGAGGACCACCA........................................................................................................... 5046
COL.UG.10.BWC01 -T--TGCTG---CA-T-AGGA---...............--T---T-TCATAGGGGAACAGCA........................................................................................................... 4845
COL.UG.10.BWC07 -T--TGCTA---CA-T-AAGC---...............--T--GTTTCATAGAGGGAGTGCA........................................................................................................... 5079
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GA-CTC-TC---T-C--AGCGC--...............----A--GA---TTGCCAGGAATGGCA........................................................................................................ 5285
DEB.CM.99.CM40 GA-TT-CTA---T-CT--ACCC--...............--G-A--GA----TACCCACTATGGCA........................................................................................................ 5104
DEB.CM.99.CM5 GA--T--TC---A-C---GC-C--...............----A--GG---ATGCCCTCTATGGCG........................................................................................................ 5098
DRL.DE.11.D3 ---GTCCTG---AAC--CACCC--...............--C-A--GG---TTAAGTAAATATGCCATA..................................................................................................... 4772
DRL.DE.11.D4 ---GTCCTG---AAC--CACCC--...............--C-A--GG---TTAAGTAAGTATGCCATA..................................................................................................... 4773
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AT-TT---CACAAC--CACCC--...............-------GA----TCTCAAGTCATGGA...................................................................................................-TAGG 5473
GSN.CM.99.CN166 GA-GT-G-AGCAACATATATAGAGATAACTATCCTAT-G--C-C-AC-A-T---GGACCAGCTAGCTTATCCCGGTCCACCTATTACCAACAAGCAGTCATAATAGAATGGGTATACAAC..........................................AGAA-CA- 5106
GSN.CM.99.CN71 GA-GT-G-AGCCACATATAT-GAGATAACCATCCTAT-G--C-C-ACTA-T---GGACCAGCCAGTCTATCCCGATCCACCTACTACCAACAGGCAGTCACAATAGAGTGGGTTTACAAC..........................................AGAA--A- 5088
LST.CD.88.SIVlhoest485 -G-TGC---GCACACT--GCAG--...............-G-----GA---ATCTCTCAGTGGGCA........................................................................................................ 4563
LST.CD.88.SIVlhoest524 -G--TT---GCTCA----GCAG--...............-GG----GA---AT-TCACAGTGGGCA........................................................................................................ 4560
LST.KE.x.lho7 -G--T----GCACA-T--GCAG--...............-G---G-GA---ATCTCACAATGGGCA........................................................................................................ 5647
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ...-TG-TC---CACT--ACCC--...............C-G-CG-GA----TCTCCACATATGCA...................................................................................................-TAGG 5505
MND-1.GA.x.MNDGB1 -G--GC------CA-T----A-T-...............--GGT--GA--CTTAAGTACTTATGCAGTAAGCATA..........................................................................................-AAGC 5008
MND-2.CM.98.CM16 --C-TCCTG---AACT-AACCC--...............----A--GA---TTATCAACTTATGCC........................................................................................................ 5296
MND-2.GA.x.M14 --TG-CCTA---AACT--ACCC--...............----A--GA---TTATCTCAATATGCA........................................................................................................ 5223
MND-2.x.x.5440 --CGTC-TG---AACT--ACCC--...............----A--GG----TGTCTCAATACGCC........................................................................................................ 4859
MNE.US.x.MNE027 CA-GGG------AA-T-AACAC--...............-------GG----TCAGTACTTATGCA........................................................................................................ 5065
MON.CM.99.L1_99CML1 TATTTGG-GATAACAA-TT--TGG...............--CTT-ACAAACGTGGGACCTAGTGCACTCTCACCAACAGTGTACAAC...AAACAGGCCTACACAATAGAATGGGTTTATTGGATGCAAAAGGTGGAACGGGTCCCTTTAGATCCCGTG...-G-AA--C 5114
MUS-1.CM.01.CM1239 TTC-T-G-GATAACAG-C-TATGG...............--TGTGACTAATGTAGGACCAGCAAGCCTATCCAAAAGTACCTATTGG...AAGCAGTCATACATCCTGGAATGGGTATACATG.......................................AG-AAAGG 5055
MUS-2.CM.01.CM1246 TAC-T-G-GATAACCA-ATTGTT-...............--TGTCACAAACGTAGGGCCAGCCAGTTTATCAAGGTCCACCTATTGG...CAGCAATCCTATATCCTGAAGTGGAGATACATC.......................................AG--CAGC 5163
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TGG-T-G-GGCCACC-ATATAGA-ATAACAGTACTTT-G--TGTGAC-AATGTAGGATATGCCAGCCTGTCTAGAAGTACACAATGG...AGGCAGACATATATATTGGAGTTTGTCTATCAG.......................................AG-A-G-- 4640
OLC.CI.97.97CI12 ---CTC--C---CA-A-TAGACAT...............-GG-A--GA-TA--AAATTCAGGTGGGGTG..................................................................................................... 5151
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --C--T------AA---CACAG--...............----AG-GA---TTAAGTACTTATGGA................................................................................................G-A--GAT 4580
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C--C------AA---AACA---...............----AG-GG---TTGGGAACTTATGGG................................................................................................GCA-C--T 4598
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C--C------AA-T--ACAGT-...............----AG-GA----TAGGGACATATGGG................................................................................................G-A--AAT 4791
SAB.SN.x.SAB1 --T-AT------CA-T-AACCC--...............--G-A--GA---TTAGAAACCTATGCA...................................................................................................ACAGG 5698
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CA-GGG--C---AA---AACAC--...............--G-A--GA----TCTCTTCTTATGCA........................................................................................................ 4717
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA-GG-------AA----ACAC--...............----A--GA----TGTCCTGTTATGCA........................................................................................................ 4677
SMM.SL.92.SL92B CA-GTG--C---AA----ACCC--...............----A--GA---TTATCAAGCTATGCA........................................................................................................ 5031
SMM.US.06.FTq CA-GG-------AACT--ACAC--...............--G-AG-GA----TCAGTACTTATGCA........................................................................................................ 4879
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CA-GG-------AA-T--GCAC--...............----A--GA----TCAGTACTCATGCA........................................................................................................ 5587
SMM.US.86.CFU212 CA-GGG--C---AACT-AACAC--...............--G-A--GA----TCAGTACTTATGCT........................................................................................................ 4843
SMM.US.x.H9 CA-GG-------AA-T--ACAC--...............--GRA--GG----TCAGTACTTATGCA........................................................................................................ 5070
SUN.GA.98.L14 -GG-TC---G-ACAC--CACAC--...............-C--A--GG-T-AT-AACCAGTGGGGA........................................................................................................ 5697
SYK.KE.x.KE51 -A-TTC---CATAA-T--ACAC--...............--G-A--G-CT-TTAAGAACAGAGGGA.............................................................................................GTAGGATTAAT 5152
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --GTTC---CACAA-T--GCCC--...............-------GA---TTACATATGCAGGGA........................................................................................................ 5489
TAL.CM.00.266 ---CAG------T--T-AGCAC--...............--CCAT-GA-ATACGTCCGATTGGGACACAATATCCATT.................................................................................GAG-G-TCAGT 5299
TAL.CM.01.8023 --TCAG------T-CT-AGCAC--...............--C-AG-GA-ACACATCAGACTGGGATACAATATCCATT.................................................................................GAG-G-TCAGT 4797
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GATTGT--C---CAC--AACGC--...............---CAG-GA----TCTCTACCTATGCA...................................................................................................-TAGC 5499
VER.KE.x.AGM155 GAT-TC------CA-T-AGC-C--...............A--CA--GA----TCTCAACTTATGCA...................................................................................................-TAGG 5519
VER.ZA.10.VSAC4004 GAC-TC------CACT--ACAC--...............----A--GA----TCTCTACTTATGCA...................................................................................................-TAGG 5020
VER.ZA.10.VSAG1003 GATCTT------CA-T--ACCC--...............----A--GA----TCTCTACATATGCA...................................................................................................-TAGG 5016
VER.ZA.10.VSAM0022 GATCTC------CA-T-AACCC--...............----A--GA----TCTCAACTTATGCA...................................................................................................-TAGG 5023
WRC.CI.98.98CI04 -GGTGC------AA---AGCAC-T...............----AG-GA---TTAGACACCATGGGGTTT..................................................................................................... 5604
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -GGTGC------AA-T-AGC-C--...............----T--GA---ATAGATACTTTGGGATTC..................................................................................................... 4521
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H1B.FR.83.HXB2 GGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATA......GTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAG 5452
Vif __G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__.__.__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A T--G------------------CTG--A--------------------T-----C-----------T--------C---C----T-----------------A-----C-----G-GA---A----------A---......-----A---------------------- 4898
H1C.ET.86.ETH2220 T--------------------ATTG-GA--C----A-----------------GC--G--------C---------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T-T-G-......-----------------C---------- 4844
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-......A--------------A-C---------- 4792
H1O.BE.87.ANT70 T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CTA--- 5507
H1O.CM.91.MVP5180 T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G-......--GCTGA-C-A---------C-TG---- 5481
H1O.CM.98.98CMA105 T-----TAGT---------CA-T-T--A-A-----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T--CAC-------A-----A-A--A--C--G--R---A-CC----G--G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT---- 4938
H1O.CM.98.98CMABB197 C--G--TAGT---------CA-T-T--AG-G----AA-----GA-T------AC-AC------YAGGA-G--A-----------T--CAC-------A----A--A-----C--G--T---A-C-----G--A-G-......--ACTGA-C-----------CACT---- 4889
H1O.SN.99.99SE_MP1299 T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G-......--ACTGA-C-----------C-CT---- 5505
H1O.US.99.99USTWLA T--G--TAGT---------GA-T-C----AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A-......--GCTGA-C----------TC--TAA-- 4935
H1N.CM.02.DJO0131 T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATT-----------------CG---- 4958
H1N.CM.04.04CM_1015_04 T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA-......--ATTT----------------CT---- 4957
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A---CG-----C------C-A--AA-C-----GAGACA-......--ATTT----------------CT---- 4956
H1N.CM.95.YBF30 T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATTA----------------C----- 5046
H1P.CM.06.U14788 T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG......--ATTGAAY-MA--------CTC----- 4923
CPZ.CD.06.BF1167 T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AG......A-CCTA-AGCAT--CC-T-TC-CTA--- 5563
CPZ.CD.90.ANT T--T--GAG------------ATGTGGA-AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-......A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG- 4897
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T------------C-G-------TGGGATC----GTT-----G-----T---T-TG-------TA--T-G--C--CTCTC-A--T-----T------G----------C--C----GA--TA-------G--T--T......--AGAA--CC------CT--CAG--A-- 5035
CPZ.CM.05.LB715 T-----G--T-----------AC-G-GA--------T-----GA----T-----GT-G--------C--G------T--C----T---A-T------G----A-----C-----G------C--------------......----------A-----------C----- 5473
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 T-----G--------------AT-TGG-TC---C--A------A----T------A-G-----TAG---------C--TC----T-----T------G---CT-----C--C-----A--TG-T-----GACACA-......--AGTT----A------G--C-C----- 5038
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T-----A--------------AC--GGA-T---C--G------A----T------T-G------A-G-----A--C--T-----T-----T------A---C------C--C--GC-A--GG-C-----GAGACC-......--A-TA----A---------C-CT---- 5024
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 T--G--A--T--C--G----AAC-G----A------T------A----------GT-G-----T--TA-G------T-A-----T---A-T------G----A-----C-----G------A---------GAG--......-----------A-------T--C----- 5007
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 T--G--AAGT-----------AC-G-GA--T-----G------A----T-----T--G---------T----C---T----C--T-----T------G----A-----C-----G------A----------A---......----------------------C-A--- 4998
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T--G-----T-----------AC-G--A---------------A----T------T-G--------C---------T--C----T-----T------G----G-----C-----G--A---A--C-------A---......-----------A-------TC-C----- 5018
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T-----G--------G------C-G-GA-C------A--T--GA----T---C--AC------T-GG--G--A--CTGT-----T-----T------G---C-------G-C----GA---A-CC----GG-G--T......--G-CAAAGGT--------TC-CTAGG- 4845
CPZ.TZ.00.TAN1 ....A-AGGAT----------AC--GGA-A---C--T------A-----------AC----------T-G-----CACTAGG--T---AC-------G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-......A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T--- 5099
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GG......A-ACTGA-GTTC--CC-T------A--- 5096
CPZ.TZ.09.UG38 T-----AGGAT-G--------AC--GGA-A----GT-------C---------C-AC---T-----GT--------ACTA-G--T----CA--C---A-T-CAGGA--A--TC-TC-A--AA-C------G-G-G-......A--CTGA-ATTC--CC---T--G-T--- 5073
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC-......--A-TT--C-AA--------C-CTA--- 5512
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T--G--AGG------------AC--GGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--RG-A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C----- 4908
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----T---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-......C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG---- 4989
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C----- 4988
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 T--G-CAAGTG-G--G-----AC--GGT-----C-T------GA----T--A---AC---T--TAGG-----------CC-C-----CC-A-----------T--G---G-G--G-----AA--C----GG---G-......T-ATTG-AC-----------CTC----- 4800
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 T--G--TAGT---------CA-CT--G--AT-----A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A--C--------TY--TCM------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--A-AG......--GTTA--C-CT--------C-CT---- 4922
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T----CAAGTG---T------TC--GGC-A---C---------A----T--A--GAC------TAG---------C--CC-C-----CC-A-----------T--G---G-G--G-----AA--C----GG-T-G-......T-ACTGA-C------------TC----- 4793
MAC.US.x.239 ....--GAGG---ACC---TACTC-----AC-T-T-G---G-T---ACA--AA-CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG-- 5757
Vif __.__V__R__I__T__W__Y__S__K__N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__.__.__L__L__S__C__C__R__F__P__R__
H2A.DE.x.BEN ....--AAGAT--ACC---TAT-C-G-A-AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------ATC-----A---AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA-- 5840
H2A.PT.x.ALI ....--AAGA---ACT---TAT-C-G-A-AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------TCC-----A---GGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-T----CCCAG- 5833
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ....--AAGAC--ACT---TAT-C-G-A-A--TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT--G---TCC-----A---AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGGC-AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......C-ATTAT-CT-C--CA-C--C-CCCA-- 5285
H2B.CI.x.EHO ....--AAGAC--AC----TATG-G-G---C-T-TAT---G-T---ACT-----TG---------G-T--C-G---GG--C---T--CTCT-CG---A---CTAA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T--- 5811
H2B.GH.86.D205_ALT ....--AAGAC--AC----TATG-G-G--AC-T-TAT---G-T---ACA-----TG-G--------G---C-G---GG--C---T--CTCT--C-------C-AA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CTAC--CA-C----C-T--- 5813
H2G.CI.92.Abt96 ....--AAGAT--ACC---TAC-C--GA-A--T-TAT---G-T--GACA--A--GAC------T---T--T-G---GGA-C---T-----T--C---A---CTGG--AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-C----C-A--- 5167
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ....---AGA---ACC---TAT-C--G-G---TCT-GT-GG-C---ACG--C--TTAT-----T--G---T-A---GG-AC---T--CTCT--C-ACA---CAGGG-AGG------GA---A-CAG----G-ACAG......T-ATTAT-CT-C--CA-C-TC-C-T-G- 5272
H2U.FR.96.12034 ....--AAGGT--ACT---TAC-C--GAG-T-T-T-G---G-T---ACA-----TTGC---------T--C-G---GG-AG---T--CTCT--C---A---CGGG--AAG-G--G-GA---A-CAG----G-ACAG......T-ATTGT-CT-C--CA-C-T--C-T-G- 5318
ASC.UG.10.RT03 TAAG-GAGA--G---GATAGAT-G--TC--C---GAG---G-GA-TACT--GC-CT----T--TGC-A-G--A---G--G-GC-T--CTCT------A---CTCAG-A-T-C-CT-GA--AA-CAG------GCA-......T-GCTAGG-GA---CC-TC---C-CATT 4939
ASC.UG.10.RT08 TAA--GAGA--G---GATAGAT-G--TC--C---GAG---G-GA-TACT--GC--T----T--TGC-A-GG-A---G--G-GC-T--CTCT------A---CTCAG-A-T-C-CT-GA--AA-CAG------GCA-......T-GCTAGG-GA---CC-TC---C-CATT 4963
ASC.UG.10.RT11 CAAG-GAGA--G---GATAGAT-G--TC--C---GAG---G-GA-TACT--GC--T----T--TGC-A-GG-A---G--G-GC-T--CTCT------A---CTCAG-A-T-C-AT-GA--AA-CAG------GCA-......T-GCTAGG-GA---CC-TC---C-CATT 4948
COL.CM.x.CGU1 ....-----TTAT----TACA--T-GGT-AG-GGGAA---G-TT--AG-TGGC---A-----TAGGGTAC--G--CA-CATAAGGGGGA-G---G-ACGCATAGAG-AAGA-GC--GAAAAGCTA--A-GGG-T--......CCCT-GAA-CCT-----T-TC--G-T-- 5206
COL.UG.10.BWC01 ....------TAT--GGTTTAC-T-GG-G-T-GGT-TT-TG-CC-CACTTGGC--A-G---ACAGG-TATT-G---A-TATAAGGGGAA-G---A-AGAGATAGAAAAAGA-GT--GAAAGGCCA--A--GG-T--......CCCT-GGA-CCT-----T-TC--G-TG- 5005
COL.UG.10.BWC07 ....------TAT----TACA--T-GGT-A--GGGAG---G-TC-TACTTGGC-G--G----TAGG-TAC--G---A-AAT-AGAGGAA-G---G-AGA-ATTCAA-AGGA-GC--GAAGGGC---GAA-GG-T--......CCAT-GTGCCCT-----T-T---G-T-- 5239
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....--AGGTC-CAGT---GA-C-GGGA-AC-GGCAG---G-GC--TCT--A---T-G-----A--CT----A--CT-AAGA--T--CCC-------A-TC-ACAG--GG-G--GC-----A-TC-G--GG-G-AG......C-GCT-A-GT-C--CC-GC-AT-TCATA 5445
DEB.CM.99.CM40 ....--AG-A----C----GAA-C---A-C--GG-AG---G--C--ACA--A--TT-------T--C--T--A--C--AAGA------CCA-----C--CC-ACAG--AG-G---C-A---A--AGG---G-G--C......C-ACTG-AACA----C-GC-GT-CCATA 5264
DEB.CM.99.CM5 ....--AGGA--CTCT---GA-C-G-CAG-G-GGCAG---G--T--ACA-----C-----T--T--TT-G--A--CT-AAGA-----CCCT-----C--CC-ACAG--AG-C-C-C-A---C--AAG---G-G-A-......C-ACTA-AACA----C-GC-AT-CCATA 5258
DRL.DE.11.D3 ....ACAATAGA-C-TATT...C-GG---AG-T-T-T--CTTCA-------AAC-AC------TAG-A----C--CT--G-A--T--CCCT------A----TCAA--A------GGT-T----C-G---T-T-G-......A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG-- 4926
DRL.DE.11.D4 ....ACAATAGA-C-TATT...C-GG---AG-T-T----CTTCA-------AAC-AC------TA--A----C--CT--G-A--T--CCCT------A----TCAA--A--T---GGT-T-C-GC-G---TTT-G-......A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG-- 4927
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TT-TC--ATTACC-T...CAA--GGGA...----AG---G-------T--A-G-AC-------AG-A-G--A--C--A-----T---A--------A----TAGA--C--CCA-C----TA-CAG---GG-G-AG......TA--CGTGG...--CAC--TCA-G-A-- 5628
GSN.CM.99.CN166 ACT--GAG-A-G---GG-AGAC-T--TTT-G--C-----TA-TC-GAC---A-G-G-----ATG---A-T--A---GGAA-A------CCA--C---CAGA--GAA-AC---C-G-G---AA--AGG--TG-GCAG......A-CCTAGGA-AT------C-C-CG-A-- 5270
GSN.CM.99.CN71 -CT--GAG-A-GG---ACAGAC-T--CAT-G--C--T--TA-TT-GAC---A--CG-----ATG---A-C--A--CACAAGG------CCA------CAGA--GAA-ACG--C-G-G---AA--AGG--TG-ACAG......C-CTTAGGATAT-----CC-C-CG-A-- 5252
LST.CD.88.SIVlhoest485 ....--A--A----------TTT-TGG--AC---CAA---G--A----T--CATT--------T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C-----TACAAGG-A---T--G-----T----GG---G-A-AG......A-A-TGG-A-TC--C-CTATG-CCA-T- 4723
LST.CD.88.SIVlhoest524 ....--A--A----------TCT-TGGA-AC---CAG---G----G--T--CATT-----T--T---A-GC-----G--A-G--T----------GGGTGC-TAGG-AC---GTT-G----A--AGG---G-A-AG......A--CTG-AC--C---A--ATG-CTA-T- 4720
LST.KE.x.lho7 ....--T------------GTCT-T-GAGAC---CAA---G--A-------CAT-------------A-G--C--CTATA-A--T---A----C--CAT-C-AAGA-AC--T----G---AC-TC-G---G-A-G-......A-A-CTATGT-T--CC-G...-CTTT-- 5804
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -AT-CAG-ATT--AGT...TACC-GGG--AT-----G---G--T----T--A-GGAC---T---AGTA-G--C--C--CC-C-----CA-T--C---A----AAGA--C--CCAG--A---A-CAGG---G-A-GG......T-CGT-TTC...--CA-C--C-C--A-- 5663
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-T---TAGACCGCC-CCCTTTG-G--AGAG-GGT-T---G-GA--ACT--A--GG-------T--T-----A---T-AC---TT-A------C--CATG---AG---AG-T-TG--A---A-CAGG---G-AGA-......--GTTAAAAGTT---AG--T--C---T- 5172
MND-2.CM.98.CM16 ....A-GA-A-------AT-A-TTC-CA-AC--CTA---T--CA-------CC--AC-------AGGA-G--A---TG-A-A--TC-CCC-------A----ACAA--A------C-A---C-GC-----A-G-G-......C-A-CAGTG...--CT-C-TC--CTGG- 5453
MND-2.GA.x.M14 ....A--A-AGC-----AC-AC---GG-GAC---TAT--T--CA-------A-T-AC-------AG-A-G------TG-G-A--T--CCCA------A---CTG-C---G-G-------TGC-G-AC---G-A-G-......A-AGTAG-G...---T-CAGC-CCTGG- 5380
MND-2.x.x.5440 ....T-TA-AG------ATCAA--GG-A-AT---TT---TT-CA-------A-TGACG-----TAG-A----C--CGG-G-A--T--CCCA------A----TCAA--A--------A-----G--T---G-A-G-......C-GGTAG--...---T-C-TC-CCTGG- 5016
MNE.US.x.MNE027 ....--GAGA---ACC---TACTC--G--AC-T-T-G---G-T---ACA--A--CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG-- 5225
MON.CM.99.L1_99CML1 AAACCCAAGAGATAG-GA-GTC-G--CAT-G---GCT--C--TC-GACG--G--C--G--GA-T--GA--G-A---ACAC----T----CA--C--CCA-C-G-TG-ACG-GC-C-GA--AA-CAG----G-G-AG......C-CTTGGGACA----C--C---T----A 5278
MUS-1.CM.01.CM1239 TCC-AGAGAT-G----C--GACT-TGTTT-G---CA----T-CC-CACA-----GA----CATGA-GA-C--A--CACCC-CC----CTCT-----C-ATAG-CAG-A---CCCG-G--T-A-CAG------ACC-......CCCTTAGGGGAT------C-C-C--G-- 5219
MUS-2.CM.01.CM1246 CCC-CAAAAT-G---GATAGAC-TGGT-CAT--CGAG--CTTCC-------A---G-GA-CATG--GA-T--A--CACAC-C-----CTCT-----CCA-C-GAGA-AC--CCA--G---AA-CAG----G-ACAG......C-CCTAAGA-A------GC-CATCAAGA 5327
MUS-3.GA.09.09GabOI81 AATG-AAAG--G---CATAGATGT--TTT-G---CA----T-CT-GACAAA-ART-----TATG--RA-C------TGC--C-----CCC-------CAG--GGAA-A------G-GA--AA--AG----G-ACA-......T-ATTAGGACAT------C---C-AA-- 4804
OLC.CI.97.97CI12 ....AAT-TT-A-T-TATAGTAGGG-TTTC--GG-TG...T-TT-GACT--A--GTAT-T---TTTCA-GG-A--C--AGTG-------C-----GGA-TC-A-----------G--A--TA-T--G---ATGCC-......-A-CAT-GATAC--CC-GCTGG-GA--- 5308
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-CCTATATAGATA-CACTT-TG-CCCTT-C--CTTT---G-TA----T---ATT--G--T---A-GA-G--A---AATGTC--T---CC-------A----TCAG--A--T--G--A--TC-T------G-G-A-......--GTTAGTG...----GC-T---GCG-- 4741
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-CTTATATAGACC-GAAAT-TG-CCCTCCC--CTT----G-TA-------AAT-G-G------AGCT----A---AA-ATA--T--CCC-------A----TAAG--A--T---C-A--TA----G---G-A-AG......---TTG-TG...----G--TC--GAGG- 4759
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CTT-............----TA---GGAGAT---GTA---G-T---TTT---TGGACT-----TAGTT----A---AAAAT---T---CCA------A----TAGA--A--C---C-AAGTC--C----GG-A-A-......---CTAGTG...----CC-TC----GG- 4940
SAB.SN.x.SAB1 AAT--GA-A--GTA--......GGGG-AT-G-T--CA...G-GC-T--T---TGGAC---G-----TA-T------TG--CC--T--CCC-------A----TAGA---G-CCA-C-A---A-CAGG---G-A-AG......TA-CTTTGG...---A--C-C--G-TG- 5850
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ....--AAGG--CACT---TATTC--G--AC-TCT-G---G-T--CACA--A--TG-G-----T---T----A--CAGTAC------CTCT----A-A--C-GGGA-AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-G----C-T-G- 4877
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ....--AAGGC-GACC---TAT-CC-GA-AT-TCT-G---G-T--CACG--A--T--G------AT---G--A---GGAGC---T--CTCT----ACA-GC-GGGA-AAG------GA---A-CAGG--GG-GCA-......A-ATTAT-CT-C--CA-C-TC-C-T-T- 4837
SMM.SL.92.SL92B ....--TAGG--TACT---TACTC-G-A-A--T-T-G---G-T---AC---A--TG-------T--GT--GCA---AGTAC---T--CCCT--C---G---CGCAC--GG-G---C-A---A-CAG----G-GCAG......--GTTAT-CTAC----GC--CGCG-T-- 5191
SMM.US.06.FTq ....--AAGA--CACC---TAC-CC-G---G-TCT-GT--G-T---ACA--A--CTAT------ACGT--C-G---GGCAC---T--CCCT------A---CGGGA-AAG-GC---G----A-CAGG---G-ACA-......T-GCTGT--TCC--CAGG-TC-CGAA-- 5039
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ....--AAGA---ACC---TACTCC-GA-AT-TCT-G---G-T---ACA--A--TTAT------ACTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C--------GGGA-AAG--C---G----A-CAGG---G-G-A-......T-GCTGT--T-C--CA-G-TC-CGAA-- 5747
SMM.US.86.CFU212 ....--AAGG---ACT---TAC-GC-GA-AT-T-T-G---G-T---ACA--A--TTAT-----TAC-T--C-G---GGA-C---T--CTCT--C---A---CGGGA-AAG------GA---A-CAGG---G-ACAG......T-ACTGT--T-C--CA-G-TC-C-AG-- 5003
SMM.US.x.H9 ....--GAGA---ACC---TACTCC-GA-AT-TCT-G---G-T-C-ACA--A--TTAT------ACTT--C-G---GGCAC---T--CCCT--C--------GGGA-AAG--C---G----A-CAGG---G-A-A-......T-GCTGT--T-C--CA-G-TC-CGAA-- 5230
SUN.GA.98.L14 ....TGTAGT--G-------TTT-T--C--T---CAA---G--A----T---CTTG-G-----T--GA-G--C--CT-TA-G--T-----T----GGA-CTCTAGGTG---C----GA--TA-G-----GG-A-A-......A-ACTA-A-GA---CAG-A------T-- 5857
SYK.KE.x.KE51 TT-G............GCCCATCCGTCTG---GG--T---G-----ACA--AC--AC------TGC-T--G-A---AGTC-A-----CCCT-----------TAGG--AG-CCA-C-A--AC-TAG---GG-G-AG......T-G-CTT-GCAC--CTGGA--TTCCATA 5304
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....A-TAGG--TC---ACCAATGG--CCAG-GG-A---TG-CT--ACA--A-C-G---------GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C---A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CAG---GG-AC--......T-G-CAT-ACAC--CTGGACC-C-CATA 5649
TAL.CM.00.266 CTCG-ATATAG-CCG-GACGAA--GGT-TACGCC-CT...G-----AC---AA-TG-G-----T--CT-G------ACCA-A--T--CCCA------A---CG--A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG-G......C-ACTAG-AGTT----G-GTCAG-CACA 5460
TAL.CM.01.8023 CTCG-ATGTG-CCTTGGATGCA--GGTCTAT-CC-CA...G-GT--ACA--A--GG----------C--G-----CACCA-G--T--CCCA------A---C---A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG--......C--CTTG-GGT-------GTCAG-CATA 4958
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAT-AGT-TTGAG...AATT--C----C-CG--C-AA---G-----ACT-----TG-G--G-----TA-G------TGCC-C-----CCCT--C---A----TAGA--C--CCA-C-----A-CAG---GG-A-GC......T--TTGTGG...--CAC---CA-G-A-- 5657
VER.KE.x.AGM155 AAT-CAA-ATG-TAGCCTAGTA--TG-T-A------A---G--T----T--CA-TAC-------TCCA-G--A---TGTC----T---AC-------A----TAGA--C--CCA-C----AC--AGG---A---GG......T-C-T-TTC...---C---T--C--G-- 5680
VER.ZA.10.VSAC4004 AAT-CAG-ATC-T...-CC-A--T-GGACA------A---G--T-------CC--AC---T---AGTA-G-----CTGTC--------A-T------A----AAGA--C--TCA------AA-CAG---GG-A-G-......T-CGT-TTC...--CACT----C--AG- 5178
VER.ZA.10.VSAG1003 CAT-CAG-ATT-G...GACTT-C---GCTCC--CT-G---G----G-----A---AC-------AGTA--G-A---TGTC-C--T---A-T--C---A----GAGA--CG-CCAG-----AA-CAG---GG-A-G-......T-C-T-TTC...--CA-C--C-C--AG- 5174
VER.ZA.10.VSAM0022 -AT-CAA-ATT--...G-T-ATC--GGACAC-----A---G--A-------CC-TAC------TAGTA-G--A---ACAG-G--T--CACT------A----AAGA--C--CCA------GA-CAG----G-G-G-......T-C-T-TTC...--CA-C--C-C--AG- 5181
WRC.CI.98.98CI04 ....AA-ATA-G-ATGGT-TATG----T----GGGAA---TTTA-TATG--CTCTGA------TGT-A-G-----CAGTC-AC-TG---------GGA--C-AAA--TAG-T---G-TA--A-TAG-TC-GGA-GGTTAGATA-A--AAACGCA---C-------CAA-- 5770
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....AA-ATA-G-ATGGTAT--G----T-A--GGGAA--TTTTA--ACTGTAA--T-G-----TGTCT-G--A---TCTC-AC-------G----GGA-CC-AAG---AG---A---CA-AA--AG-CAGGGTTATTTACATCC--TAGA---C---A-------TCA-- 4687
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H1B.FR.83.HXB2 GACATAACAAG.........GTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACACCAAAAAAGATA...AAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG..................................... 5558
Vif G__H__N__K__.__.__.__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__P__K__K__I__.__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------.........-----------------T-----T--GAA-------G--...............--C----C--G-GC-...----------------------A----T-A-----------..................................... 5004
H1C.ET.86.ETH2220 -------T---.........--------------------------GA-------G---...............-AG---------GC-...---------C------------GT---T-AGT--------A..................................... 4950
H1F1.BE.93.VI850 -------T---.........--------C--------T---------A-----------...............G-T---G-G----C-...--------GC----------CCA------AGT------C--..................................... 4898
H1O.BE.87.ANT70 ------GTC--.........-----GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...............-A-G---G--GC-GG...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----..................................... 5613
H1O.CM.91.MVP5180 ------GTC--.........-----GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...............-A-GT-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A-----..................................... 5587
H1O.CM.98.98CMA105 ------GTC--.........-----GA-A-----GCTAC-A--T---A-----A--G--...............-A-A---G---C-GT...-G---C--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----..................................... 5044
H1O.CM.98.98CMABB197 ------G----.........-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--T-G-TG--...............-A-G------GA-GT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----..................................... 4995
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------GTC--.........-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-GA-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A-----..................................... 5611
H1O.US.99.99USTWLA ------GTC--.........-----GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--...............GG-GA-----CA-GT...-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA-----..................................... 5041
H1N.CM.02.DJO0131 -G--C--TC--.........-----CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A-----..................................... 5064
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G--C---C--.........----ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--------C--A--------GG-C--GT-A-----A-----..................................... 5063
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G--C--TC--.........-----CA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--A-----C--A--------GG-T--GT-A-----A-----..................................... 5062
H1N.CM.95.YBF30 -G--C--AC--.........-----CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-G----G----G-...--------C--A--------G--T--G--A-----A-----..................................... 5152
H1P.CM.06.U14788 ------GTC--.........-----C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAAGGT---R-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T..................................... 5029
CPZ.CD.06.BF1167 -----TCT---.........-----GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--GAACAGAAC......-AG-AG--GCCTCAT...-GA--T--A--A--CTCA--A--TGTC---G-------........................................ 5675
CPZ.CD.90.ANT ------GTC--.........-----GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--......GAATTCAGAGG-TACCCC---GGTCCA-GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A-----A-----..................................... 5015
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----C-GGC--.........-----CA-C-------T-C-A--TT--AA---T---G--...............-A-GA-----G-C-T...-GA-----C--A--C-----AG-T---T-A-----------..................................... 5141
CPZ.CM.05.LB715 ----CTTA---.........-----C--CT-------T------A--T----C--GT-C...............-A-AGC--CCCA-A-...-GA-----C-----------A-GT-----A-----------..................................... 5579
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G--CC-AC--.........-----G--C--------T--A--CT--AAG--C-GGG--...............GG-GT-G------A-...-GA-----C-----------CG-C--GT-AG----A-----..................................... 5144
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G-----AC--.........-----C--C--------TC-----T--AT---C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...-GA-----C--A--------G--C--GT-A-----------..................................... 5130
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----C--G---.........------A-C--------T------A-CT-T--C---T--...............CA-AG-C-GCCA-C-...-G---G--------------C-GC---T-AG----A-----..................................... 5113
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------.........-----CAG-T-------T------T-GT--A--------...............-A-AGC---CCA-G-...-GA-----C-----C-------GA---T-AG----------..................................... 5104
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----C-CA---.........-----CA----------T------A-CT-----C-GC--...............-A-AGG--GCCA-AG...--A------C-A----------GT---T-AG----A--C--..................................... 5124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G---CCTC-A.........--TCAG--A--------TC----CA---T-CA-G--G--...............-AGA----G--A-AG...--------CC-A--------C--T-TCT-AG----A-----..................................... 4951
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C-GAC--.........-----GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCCAA...GAT-A--AGCC----GG-CCA-G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C--..................................... 5220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------GAC--.........-----GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGAAGCTCAA...TAC-AGA--GC-----A-CCTGGAAG---------AGC---AGTT---T-A-----A--........................................ 5214
CPZ.TZ.09.UG38 ----C-GAC--.........------A--T-------T--A--CT-TTTGAAGG--G-GGAGATTCAA...TAC-AGA--GCTCCA-G-CAC-G-AGG--G-----ATC---ACTA--GT-A--------C--..................................... 5194
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C--T---.........-----C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG--AG-GC--A-G-...-GA-----C--A--------G--T---T-------A-----..................................... 5618
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------GTC--.........-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAG-GTC-G-G--...-GA-----C--T--A------CA----T-AG---CA----C..................................... 5014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------GTC--.........-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C..................................... 5095
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------GTC--.........-----GA-AT-G--------A------AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C..................................... 5094
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ------GTC--.........--------CT----G---C-A--CT--AGG-TG---G--...............GGGAA-GT---A-GG...-G------CC-T--------CCA-GTGT-------A-----..................................... 4906
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------GTC--.........-----GA-C--T----T-C-A--TT-GAGG-T----G--...............-A-A---G---AT-T...-GA--T--C--A--C-----CCA---GT-AG----A-----..................................... 5028
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------GTC--.........-----C--C-----G-----A--CT--AG--TG---G--...............GG-AA-GT--GA-GG...--------CC-C---------CA-TT-T----------C-A..................................... 4899

Vpx start
MAC.US.x.239 CT-----GT-CCAG......---CC-AGC-----G-----A-----GAA--T-G---GCG.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGGGAGAGAATCCCA......CCTGGA 5844
Vpx _M__S__D__.__.__P__R__E__R__I__P__.__.__P__G_
Vif A__H__K__Y__Q__.__.__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##D__V__R__.__.__S__Q__G__E__N__P__.__.__T__W__
H2A.DE.x.BEN CT-----AGCACAG......---CC---A--T------C-A--C----T--T-G--CA-CAAA..............................................................AT-ACAGAC......CCCAGAGAAAGGGTACCG......CCAGGA 5930
H2A.PT.x.ALI CC-----GTCACAG......---CCG--A--C----TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CA-AC......CCCAGAGAAACAGTACCA......CCAGGA 5923
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CC-----GT-CCAG......---CCG--A--C--G-TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CAG-C......CCCAGAGAGACAATACCA......CCAGGA 5375
H2B.CI.x.EHO CT----CAGGCCAG......---CC-AG-T----G-TTC-A--C---AG--TTG--CA-GAAGGAAAAG........................................................AT-...GAT......CCCAGGGAGAGAGTACCA......CCAGGA 5904
H2B.GH.86.D205_ALT CT--CG-AGG-CAG......---CC-AGCT----G-TTC-A--C---AGG-TCG--CAGGAAGGAAAAA........................................................AT-...GAT......CCCAGGGAGAGAGTGCCA......CCAGGA 5906
H2G.CI.92.Abt96 CT-----A-G-CAG......--GCCTAGCT-G----TTC-A--CT--CA--T-G-GCA-AAAGGAC...........................................................AT-...GAT......CCAAGGGAGAGAGTMCCA......CCAGAA 5257
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CT-----AGG-CAA......---CC-AGCT------T-C-----T--AAGAT-G--CAGG.................................................................AT-TCAGAC......CCCAGAGAAAGAATACCA......CCTGGA 5359
H2U.FR.96.12034 CT----GAC--CAG......---CC----T------TTC-A-----CAG------GCA-G.................................................................AT--GAGAT......CCAAGAGAGAGAATCCCA......CCAGGA 5405
ASC.UG.10.RT03 AT...TTAGGCAAA...GAGA--CCCA-AT-G------C-A------AGG---A--CA-G.............................................................................................................. 4993
ASC.UG.10.RT08 AT...TTAGGCAAA...GAGA--CCCA-AT-G------C-A------AGG---A--CA-G.............................................................................................................. 5017
ASC.UG.10.RT11 AT...TTAGGTAAA...GAG---CCCA-AT----------A------AGG---A--CA-G.............................................................................................................. 5002
COL.CM.x.CGU1 ----CCTAGGA.........--GTTGAAGT-G---G-AC-ATGT--TCTG--CC---G-G.............................................................................................................. 5257
COL.UG.10.BWC01 -G---CTAGGA.........---A-----------G-GC-ATGT--GAGCAAGC-CCA-A.............................................................................................................. 5056
COL.UG.10.BWC07 ----CCTTGG-.........---CT-A-CT-G---G-GC-ATGT--CAAC--CA--GACG.............................................................................................................. 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -GGGAGCAGGAGGTAACGGACC-CCT--AT----G---A-TTGCT--AGG-T-GCC---AAAT........................................................................................................... 5508
DEB.CM.99.CM40 -GGGACCAG-AGGTAAAGGACC-CCT--A-----G---A-A-----TAG--T-GC-G--AAAC........................................................................................................... 5327
DEB.CM.99.CM5 -GGGACCAG-AGGTAAAGGACC-CCC--AT----G-----A------AGGA--GC-G--AAAT........................................................................................................... 5321
DRL.DE.11.D3 -G--C--G......GGCCAG-----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA----CAC---AAGTACCTTAGGC.....................................................AT--CAGAAGGACAGCCAGCGGAGAGAGCTCCAGCGGAGCCAGTG 5037
DRL.DE.11.D4 -G-----G......GGTCAG-----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA----CAC---AAATATCTTAAGC.....................................................AT--CAGAAGGACAGTCAGTGGAGAGAGCTCCAGCGGAGCCAGTG 5038
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------A......GGTCAG---CA---A--G---CTT----------TT----AT-C-A.............................................................................................................. 5682
GSN.CM.99.CN166 CT--CCTG.........CAG------A-A-CT--GACGC-T-AG-AGTT---C--CT-TGCATATGTCAAACATT............................................................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 CT--CCCA.........CAG------A-A-CT--CACGC-T-A-AGGCT---C--CT-TGCGTACGTTAGATACT............................................................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest485 -------A......GGTTGT--TCTC--AT-G--G-TTC-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................................................................. 4777
LST.CD.88.SIVlhoest524 -------A......GGTTGT--TCTC--AT-G--G---C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................................................................. 4774
LST.KE.x.lho7 -------A......GGTTGT--TCTC---T-G--G-TTA-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................................................................. 5858
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ----C--AC--ACAGGGCAA---CAGA-C--T----T-C-A--C---CA----G--CA-G.............................................................................................................. 5723
MND-1.GA.x.MNDGB1 -C-----AGCACAA...GGT--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TCA-CT................................................................................................................. 5226
MND-2.CM.98.CM16 -------A......GGGAAG-----GAGC--G--G--------TT-GCT-AGT-AT-C-GCCTACTGTAACA.....................................................AT--CAGAA......GGGGCCCCAGAGATCCCAGAA......... 5549
MND-2.GA.x.M14 -------A......GGTCAG-----GA--------CT------TT--AG---C-AC--CAAGTTTTGCAGAA.....................................................AT--CAGAA...............AGAGCACCAGAGGCACCACAG 5476
MND-2.x.x.5440 ------GA......GGTCAG-----GA-------G-TT-----CT--CA---C-ATC-CAGAGGTAGAAAGC.....................................................AT--CAGAG...............AGGGCACCAGAGGCGCCAGAA 5112
MNE.US.x.MNE027 CT-----G--CCAG......---CC-AG------G-----A-----GAG--T-G---GTT.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGAGAGAGAATCCCA......CCTGGA 5312
MON.CM.99.L1_99CML1 C---CT--CC-AAG......-----GA-C-CGTTGAC---A-AGAA-TT---C--CC-TGCCCTAGTGCGATATGG-G---CCCCC-C-AAGTCAT-CG--CCATTGGACC-CC--G..................................................... 5389
MUS-1.CM.01.CM1239 C-----CA...AAG......------C-C-CT-CCACTC-ACAGG--TT----C--T--ACATTAAAGAAACATGG-AAG-GT-CC-CCCAGCCA-AGA-C-CC.................................................................. 5314
MUS-2.CM.01.CM1246 C---CT--CC-AAG......------A---CT-T--CTC-A-A-AAGCT------CT-TGCATACATCAAACAT---AATGG-GCA-GCGCCTCCAAGT-ACCCT--CTC............................................................ 5431
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CG--CTTTCCAAAG......------A-A-C--TC-CA--ACA--A-CT---C--CT-CCAGT........................................................................................................... 4861
OLC.CI.97.97CI12 -T---CTTGG-.........--CCTG--GT----G-TGC----TT-GAG----G-C-G-A.............................................................................................................. 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----C-GAG-TCAG......-----GA----T--G---C-T--TT--CA---T-GGG-TAAATCCCAGTTA...CAGAA--............................................AT--CAGAA...............AGAGCTCCC......GAGGGC 4837
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ------GAG-TCAG......-----GA-A--C------C-A---A--CA---T-GGGCTAGAGAGCAAGTA...-AGAA-C............................................AT--CAGAA...............AGAGCGCCA......GAGGTC 4855
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------GAG-TCAG......-----GA----G----TT------A--CA---G-GGGCTAAAAGTCAGTTA...GATAGGT............................................AT--CAGAA...............AGAGCCCCC......GAGGTC 5036
SAB.SN.x.SAB1 -----C-GCCAACAGGGCAA---CC---AT----G--T--A-----TAGG-T--AT-C-A.............................................................................................................. 5910
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CC-----G-G-CAG......---CC-AGCT-G----TTC----T--CAGGATTC-CCACAAACAGA...........................................................AT--GA--T......GCAAGAGAGAGAATCCCA......CCAGGA 4970
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CT---C-AT-TAAG......---TC-AG-T------T------TT--AG---C--GCA-G.................................................................AT-...GAT......CCAAGAGAACAGATCCCT......CCAGGG 4921
SMM.SL.92.SL92B CC---C--TCTAGT......--CCA-AGC-----GCTG-----C---AAG-T-G--T--CAAA..............................................................AT-ACAGAC......CCAAGGGAAAGAATCCCA......CCAGGA 5281
SMM.US.06.FTq CT-----G--CCAG......---CC-AGCT----G--TC-A---T--AG-AT-G---GCC.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGAGAGAGAATCCCG......CCTGGA 5126
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CT-----A--TCAG......---CC-AGC-----G--TC-A------A---T-G---GTC.................................................................AT-TCAGAT......CCCAGGGAGAGGATCCCA......CCTGGA 5834
SMM.US.86.CFU212 CT----GA--TCAG......---CC-AG---G-----TC-A-----GAGT-T-G---GTC.................................................................AT--CAGAT......CCCAGGGAGAGGATCCCA......CCAGGA 5090
SMM.US.x.H9 CT-----G--TCAG......---CC-AGC-----G--TC-A------A---T-G---GTC.................................................................AT-TCRSRT......CCCAGGGAGAGRATCCCA......CCTGGA 5317
SUN.GA.98.L14 CT--C--A......GGCCTG--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TTC-CC................................................................................................................. 5908
SYK.KE.x.KE51 A-G-AC-G............---CTT--AT-G-----T-----TT--CA-AAG-ATT--AGCAAG..G...................................................................................................... 5358
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CTG-CC-G............---CCC--A--T--G--T--A---T--CA--TG-ACC--AAAG........................................................................................................... 5700
TAL.CM.00.266 A-GG--GG......GACACGCC-CCG--------G-T-C-A--CT-GA-----GC-G-TAGAT........................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 A-GG--GG......GACTCGCC-CC---CT----G-T-C-A--CT--AAG-T-GC-G-TAGGC........................................................................................................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----CGTA......GCAGAAAACCAT-GGGGT--GGTACG-T-C--GCAGTTT---GCCC.............................................................................................................. 5711
VER.KE.x.AGM155 -------ACTAACAGGTCAG---CCC--CT-G-----T--A---T--CT---CCATCA-A.............................................................................................................. 5740
VER.ZA.10.VSAC4004 -------AC--ACAGGGCAA---CA-A-C--T----TTC-T--CT-G-T----G--CA-A.............................................................................................................. 5238
VER.ZA.10.VSAG1003 -------AC--ACAGGGCAA---CA-A----C---CT-C-A--T--CATTAA-G-TCAGA.............................................................................................................. 5234
VER.ZA.10.VSAM0022 -------AC-ACTAGGGCAG---CAGA-C-----G-TTC-A--CT--CAG-T-G-TCA-G.............................................................................................................. 5241
WRC.CI.98.98CI04 -----GCAGGA.........--GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAGGG-A--.......................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----CTAGGA.........--GCTTA-CT-G--GGC---ATGTT-GCAG--C--GCA-CATGAGCAACTCAGG-AGAG-.......................................................................................... 4758
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................................................................................................................................................... 5558
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 5004
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 4950
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 4898
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 5613
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 5587
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 5044
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 4995
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................................................................................................................... 5611
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 5041
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 5064
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 5063
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 5062
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 5152
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 5029
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................................................................................................................................... 5675
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 5015
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 5141
CPZ.CM.05.LB715 .......................................................................................................................................................................... 5579
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 5144
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 5130
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 5113
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 5104
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 5124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 4951
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 5220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 5214
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 5194
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................................................................................................................................................................... 5618
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 5014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 5095
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 5094
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 4906
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 5028
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 4899

Vif end
MAC.US.x.239 AACAGTGGAGAAGAGACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAA 6014
Vpx _N__S__G__E__E__T__I__G__E__A__F__E__W__L__N__R__T__V__E__E__I__N__R__E__A__V__N__H__L__P__R__E__L__I__F__Q__V__W__Q__R__S__W__E__Y__W__H__D__E__Q__G__M__S__P__S__Y__V__K
Vif K__Q__W__R__R__D__N__R__R__G__L__R__M__A__K__Q__N__S__R__G__D__K__Q__R__G__G__K__P__P__T__K__G__A__N__F__P__G__L__A__K__V__L__G__I__L__A__*_
H2A.DE.x.BEN AACAGTGGAGAAGAGACCATTGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGAGAGGACCATAGAAGCCTTAAACAGGGAGGCAGTGAACCATCTGCCCCGAGAGCTCATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATATTGGCATGATGAACAAGGGATGTCAGCAAGCTACACAAA 6100
H2A.PT.x.ALI AACAGTGGCGAAGAGACTATCGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGACAGGACAGTAGAGGCCTTAAACAGAGAGGCGGTGAATCACCTGCCCCGGGAGCTCATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATACTGGCATGATGAACAAGGAATGTCACAAAGTTACACAAA 6093
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AACAGTGGCGAAGAAACTATCGGAGAGGCCTTCGAGTGGCTAGACAGGACGGTAGAAGCCATAAACAGAGAGGCAGTGAACCACCTGCCCCGAGAGCTTATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGAGATACTGGCATGATGAACAAGGAATGTCAATAAGTTACACAAA 5545
H2B.CI.x.EHO AACAGCGGCGAAGAAACAGTAGGAGAGGCATTCGAATGGCTAGAGACAACATTAGAACATCTCAACAGAGTAGCAGTCAATCACTTGCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAGAAGTCTTGGGCATATTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGTTATACCAA 6074
H2B.GH.86.D205_ALT AACAGCGACGAAGAAACAGTAGGAGAAGCATTCGCTTGGCTAGAAAGAACAATAACAGAGCTCAACAGGGTAGCGGTCAACCATTTGCCCCGAGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAGAGGTCTTGGGCATACTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGCTATACCAA 6076
H2G.CI.92.Abt96 AACAGCGACGAGGAGACAATCGGAGAGGCATTCGAATGGCTAGAAAGAACAGTMACAGAGATCAACAGGATAGCAGTCAATCATTTACCCAGGGAGCTTATTTTCCAGGTTTGGCGAAGGTCCTGGGAATATTGGCATGATGAACAGGGCATGTCAGCTAGTTACACTAA 5427
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AACTCAGGAGACGAAACAGTGGAAGAAGCCTTCGAATGGCTAGAGTCAACAGTCACAGCCATAAACCAAGAGGCAGTAAATCATCTGCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTGTGGCAAAGGTCCTGGGGATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGACACCAAGTTACACTAA 5529
H2U.FR.96.12034 AATTCAGAAGAAGAAACTGTAGGAGAGGCTTTCAGTTGGCTAGAAAGAACTGTGAGAGATATCAACAGGGCAGCAGTGCAACATCTTCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTCTGGCAAAGGTCCTGGCAATACTGGCGTGATGAACAGGGCATGTCAGAAAGTTATACTAA 5575
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 4993
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 5017
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 5002
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5257
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 5056
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 5508
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 5327
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 5321
DRL.DE.11.D3 GGAGCAGGAGAG.........GTAGAGTTAGAAGAGTGGCTGCAGAGGAGTCTCTTAAGAATCAACCAGGAGGCTCGATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTCTTCCGTCTTTGGAACACCTGCATGGAGCACTACCATGATGCTCTTCAGTTATCTTTCATTTATAGCAA 5198
DRL.DE.11.D4 GGAGCAGGAGAG.........GTAGAGTTAGAAGAGTGGCTACAAAGGAGTCTCTTGAGAATCAACCAAGAGGCCCAGTTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTTTGGAACACCTGCATGGAGCACTACCATGATGCTCTACAGTTATCTTTCACTTATAGCAA 5199
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 5682
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 4777
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 4774
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 5858
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .......................................................................................................................................................................... 5723
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5226
MND-2.CM.98.CM16 GGAGCAGGAGAG.........GTGGATCTAAATACCTGGTTGGAAAGATCTCTGGAGAAAATCAATCAGGAGGCAAGATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTCTGGAACGCATGCATAGAACACTGGCATGACAGACATCAGAGAAGCTTAAGCTATGCAAA 5710
MND-2.GA.x.M14 GGGGCAGGAGAA.........GTGGGACTAGAACAGTGGCTGGAAAGATCATTGGAACAAGTGAACAGAGAGGCTCAATTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTTTGGAACACCTGTGTAGAACACTGGCATGATAGACTTAGAAGAACCTTAAATTATGCCAA 5637
MND-2.x.x.5440 GGAGCAGGAGAG.........GTAGGACTGGAGCAATGGCTGGAAACGTCACTGGAGAGAATCAACCGGGAGGCCCGGTTACACTTCCACCCAGAGTTCCTTTTCCGTCTCTGGAACACATGTGTAGAACACTGGCATGATAGACATCAGAGATCTCTTGATTATGCCAA 5273
MNE.US.x.MNE027 AACAGTGGAGAAGAGACAATAGGAGAAGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCAGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTGATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAA 5482
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 5389
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................................................................................................................................... 4861
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CCCACTGGGGCGGGAGAAGTAGAGTTTCAACCATGGTTGGCCAGAATGTTGTACGAGATCAACCAAGAAGCC...AGATTACACTTCCCTGGAGAGTTCATTTTCCATCTGTGGCGTACCTGTGTGGAATATTGGCATGATGAACAAGGAAGAACTCTAGAATATGCTGG 5004
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CCCACTGGGGCTGGAGAAGTAGAGTTCCAGCCTTGGTTGGCCAGAATGCTGTACGAAATAAATCAGGAAGCC...AGGTTACACTTCCATCCAGAGTTCATTTTCCGTCTCTGGCGTACTTGTGTGGAACACTGGCATGATGAGTTAGGAAGATCATTAGAATATGCTGG 5022
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CCCACTGGGGCTGGAGAAGCAGAGTTCCAGCCTTGGCTACGGGACATGCTAGAAAAGGTCAACTTGGAAGCC...AGGTTACACTTTCATCCAGAGTTCATTTTCCGTCTGTGGCGCACTTGTGTGGAACACTGGCATGACGTACATCAGAGAAGTTTAGAATATGCTGC 5203
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................................................................................................................... 5910
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ACCAGTGGGGAAGAAACAATAGGAGAGGCTTTCGAGTGGCTATACAGCACAGTGGAAGCAGTAAACAGGGGAGCAGTAAAACATCTGCCCAGGGAGCTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATTTTGGCATGATGAACAGGGCATGTCACAAGCTTACACTCA 5140
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AACAGTGGGGACGAGACAATAGGAGAGGCCTTCGACTGGCTAGAAAGAACAGTAGAAGAAGTCAACAGAACAGCAGTGAACCATTTGCCAAGGGAGCTCATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATATTGGCATGATGAGCAAGGAATGTCAGCAGCATATACTAA 5091
SMM.SL.92.SL92B AACAGTGGAGAAGAAACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGTTACACAATACAGTGGAGGCCCTGAATCAAACAGCAGTACAACACCTACCAAGAGAGTTAATTTTCCAGGTCTGGAGAAGGTGTTGGGAATACTGGGTAGATGAGCAAGGATACTCACCAAGCTATGCAAA 5451
SMM.US.06.FTq AACAGTGGAGAAGAAACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAGAGAGGACAGTCGAAGATATAAACAGGGCAGCAGTAAACCACCTACCAAGGGAACTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATACTGGCATGATGAGCAAAGGATGTCAGCAAGCTACACAAA 5296
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 AACAGTGGGGAAGAAACAATAGAAGAAGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAAGGAATAAACAGGGCAGCAGTAAATCACCTGCCGAGGGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCGAAGGTCCTGGGAATACTGGCATGATGAAATGGGGATGTCAGAAAGCTACACAAA 6004
SMM.US.86.CFU212 AACAGTGGAGAAGAAACAATAGGAGAAGCCTTCGAGTGGCTGAACAGAACGGTGGAAGAACTAAACAGGGTAGCAGTAAATCACCTGCCAAGAGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCGAAGGTGTTGGGAATTCTGGCATGATGAACAAGGGATGTCAGCAAGCTACACTAA 5260
SMM.US.x.H9 AACAGTGGAGAAGAAACRRTAGGCGAGGCYTTCGACTGGCTACACAGAACASTAGAAGAAATAAACAGGGCAGCAGTGAATCATTTGCCRAGGGAGCTAATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGKCCTGGGAATACTGGCATGATGAAATGGGGATGTCAGTCAGCTACACTAA 5487
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 5908
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5358
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 5700
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 5711
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 5740
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 5238
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 5234
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 5241
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758
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Vpr start
H1B.FR.83.HXB2 ..............................................................................................................................................ATGGAACAAGCC................ 5570
Vif .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__K__P__.__.__.__.__._
Vpr _M__E__Q__A__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ..............................................................................................................................................------------................ 5016
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................................................................................................................------------................ 4962
H1F1.BE.93.VI850 ..............................................................................................................................................------------................ 4910
H1O.BE.87.ANT70 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5625
H1O.CM.91.MVP5180 ..............................................................................................................................................------------................ 5599
H1O.CM.98.98CMA105 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5056
H1O.CM.98.98CMABB197 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5007
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..............................................................................................................................................-----G--G--A................ 5623
H1O.US.99.99USTWLA ..............................................................................................................................................G-------G-TG................ 5053
H1N.CM.02.DJO0131 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5076
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..............................................................................................................................................--------G--A................ 5075
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5074
H1N.CM.95.YBF30 ..............................................................................................................................................-------G---A................ 5164
H1P.CM.06.U14788 ..............................................................................................................................................-----G---C--................ 5041
CPZ.CD.06.BF1167 ...........................................................................................................................................TAG------------................ 5690
CPZ.CD.90.ANT ..............................................................................................................................................------------................ 5027
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..............................................................................................................................................--------C---................ 5153
CPZ.CM.05.LB715 ..............................................................................................................................................------------................ 5591
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5156
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............................................................................................................................................--------G--A................ 5142
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..............................................................................................................................................----------T-................ 5125
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..............................................................................................................................................---------CT-................ 5116
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..............................................................................................................................................------------................ 5136
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..............................................................................................................................................------------................ 4963
CPZ.TZ.00.TAN1 ..............................................................................................................................................-----------A................ 5232
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...........................................................................................................................................CAG---------................... 5226
CPZ.TZ.09.UG38 ..............................................................................................................................................--------G--A................ 5206
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............................................................................................................................................----------TG................ 5630
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..............................................................................................................................................-----G--GAT-................ 5026
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..............................................................................................................................................--------GAT-................ 5107
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..............................................................................................................................................-----G--GAT-................ 5106
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ..............................................................................................................................................-----G------................ 4918
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..............................................................................................................................................--------G-TA................ 5040
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..............................................................................................................................................-----------G................ 4911

Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 ATACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...------G--................... 6159
Vpx __Y__R__Y__L__C__L__I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__W__.__R__P__G__P__P__P__P__P__P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN GTATAGATATTTGTGCCTAATGCAAAAAGCTATATTTACACATTTCAAGAGAGGGTGCACTTGCTGGGGGGAGGACATGGGCCGGGAAGGATTGGAAGACCAAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---ACTG----A................ 6250
H2A.PT.x.ALI ATATAGATACTTGTGCTTAATGCAGAAAGCTATGTACACACATTTCATGAAAGGGTGCACCTGCCTGGGGGGAGGGCATGGGCCAGGAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---ACTG----A................ 6240
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GTATAGATATTTGTGCCTAATGCAGAAAGCTATGTTCATACATTCTAAGAGAGGGTGCACTTGCCTGGGGGGAGGACATGGGCCGGGAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---ACTG----A................ 5692
H2B.CI.x.EHO ATATAGGTATTTGTGTCTAATGCAAAAAGCAATGTTTATACACTTTGCAAAGGGTTGTGGATGTCTGCGGGAAGGCCATGGGCCAGGGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGTCTAGCCTA....----C-G----A................ 6221
H2B.GH.86.D205_ALT ATATAGATACTTGTTGCTAATGCAGAAAGCAATGTTTGTGCACTATACAAAGGGCTGTAGGTGCCTGCAGGAGGGCCATGGGCCAGGGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGCCTGGCCTA....----C-G----A................ 6223
H2G.CI.92.Abt96 GTATAGATATTTGTTGCTGATGCAAAAGGCTATGTTTGTACATTGTAAGAAAGGATGCACATGCTTGCAGAAGGGCCATGGGCCTGGAGGATGGAGACAAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCTCCAGGTCTAGCATAG......----C-G--................... 5572
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ATATAGATACCTATGCTTAATACAGAAAGCTTTATATATGCATTGCAAAAGAGGGTGCCAATGTCTGAGAGAGGGACATGGGCCAGGAGGATGGAGACCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTGGCATAA......----C-G--................... 5674
H2U.FR.96.12034 GTATAGATATCTCTGTCTGATACAGAAAGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAGGGATGTCAATGCTTGGGGGAAGGCCATGGACCAGGAGGATGGAGATCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCACCAGGATTGATCTA.......----C-G--................... 5719
ASC.UG.10.RT03 ..............................................................................................................................................------GG---ACCGCCATCACACCCA. 5020
ASC.UG.10.RT08 ..............................................................................................................................................------GG-AT-CCGCCATCACACCCA. 5044
ASC.UG.10.RT11 ..............................................................................................................................................------GG-AT-CCGCCATCACACCCA. 5029
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5257
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 5056
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 5290
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..............................................................................................................................................------AGGC-ACCGCCCTCACACCCA. 5535
DEB.CM.99.CM40 ..............................................................................................................................................------AGGTA-CCACCCTCACACCCA. 5354
DEB.CM.99.CM5 ..............................................................................................................................................------AGGTATCCACCCTCACACCCA. 5348
DRL.DE.11.D3 GTATAGATACCTGCTTCTGTTACAAAAAGCCATGTTCATGCACTTTCAGCAAGGATGCTCATGTGTGCAGGGAAGGCATCCACCTCCCCTCAGGCCAGCAGGAGATAGACTTCCTCCTCCTCCTCCTCCA......GGA............................... 5331
DRL.DE.11.D4 GTACAGATACCTGCTTCTGTTACACAAGGCCATGTTTACGCATTTTCAGCAAGGATGCTCATGTGTGCGGGGAAGGCATCCACCTCCCCTTAGACCAGCAGGGGATAGACTTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCA...GGA............................... 5335
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................................................................................................................................----C-TC--GAAGA............. 5697
GSN.CM.99.CN166 ..............................................................................................................................................------AG-AT-CCACCCAGTCATCCT. 5363
GSN.CM.99.CN71 ..............................................................................................................................................------AG-A--CCACCAAGTCACCCT. 5345
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..............................................................................................................................................---TCCAG---AAGG............. 4792
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..............................................................................................................................................---TCCAG-CAAAGA............. 4789
LST.KE.x.lho7 ..............................................................................................................................................---TCCAGGCAGAGG............. 5873
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..............................................................................................................................................----CTTC--GAGGA............. 5738
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..............................................................................................................................................---......................... 5229
MND-2.CM.98.CM16 GTATAGATACCTGCTGTTGATGAATAAAGCAATGTTTACTCACATGCAACAAGAATGTCCTTGTAGAAGTGGG...CATCCG...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGTCTAA............................... 5819
MND-2.GA.x.M14 ATATAGGTATCTTCTGCTGATGCAGAAAGCCATGTTTGTTCATATGCAACAAGGATGCCCATGTAGAAGTGGA...CATTCA...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGATTGGCCTAA............................... 5746
MND-2.x.x.5440 GTATAGATACCTGCTGTTGATGCATAAGGCCATGTATACTCACATGCAACAGGGATGCCCATGTAGAAATGGG...CGCCCAAGG..................GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGCTTAA............................... 5382
MNE.US.x.MNE027 GTACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...---......................... 5621
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................................................................................................................---......................... 5392
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..................................................................................................................................ATGTCAAATCCC-GA---AG-AT-CCACCGTCTCACCCTC 4901
OLC.CI.97.97CI12 ..............................................................................................................................................----C-G--................... 5368
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CTATAGATATCTGCTTCTAATGCAAAAGGCCTTGTTTACACATATGAGGTCAGGATGTAAATTAAGG......CATGGA...GACCCTCCTAGACAAAGAGGGGAAAGGGTACCTATCCTTCCGGGGATGCAGTAG.................................. 5131
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CTATAGATATTTGCTTCTTATGCAAAAAGCCTTATTTACTCATATGAGATCAGGATGTAGGTTAAGG......CATGGA...GATCCTCCTAGACAGAGAGGAGAAAGAGTGCCTATCCTTCCGGGGATG...CAGTAG............................... 5149
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TTATAGGTACTTACTGCTGATGCAAAAGGCTTTGTTTATCCACTGTCAGACAGGGTGTAGTCAGAGA......CATGGA...CCCAATCCTAGGGCAGTAGGAGAAAGGATAACCATCCTACCGGGGATG......TAA............................... 5327
SAB.SN.x.SAB1 ..............................................................................................................................................----CCTC--GAGGGTGGCTCCCACCAG 5938
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GTATAGATACTTGCTATTAATACAAAAAGCCTTGTTTTGTCATGTAAAGAAGGGATGTACATGCTTAAGAGAGGGACATGGGTCAGGAGGATGG...AGAGCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTGGCATAA...----CTG--................... 5285
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GTATAGATACCTATGTTTGATCCAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGGTGCCTAGGG...GGACATGGGCCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTTGCGTA.ATGTCTTT-TCC................... 5235
SMM.SL.92.SL92B ATATAGATATGTACAGTTAATGCAAAAAGCAATGTTTCAGCACTTCAGAAAGGGATGCACATGCAGAGGAGAAGGGCATTCACAGGGGGGCTGG...AGAACTGGACCACCACCTCCTCCCCCACCAGGTTTGGCCTA....--------T................... 5595
SMM.US.06.FTq GTATAGATACTTGTGCTTGATCCAAAAGGCTTTGTTTGTACATTGCAAAAAGGGATGCAGATGTCTAAGAGAGGGACATGGGGCAGGGGGATGG...ACACCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTAGCATAA...----C-G--................... 5441
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ATATAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTCTGTTTGTGCATTGCAAGAAAGGGTGTAGGTGCTTAGGAGAAGGGCATGGGGCAGGGGGATGG...AGAACAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAAA..----C-G--................... 6150
SMM.US.86.CFU212 GTATAGATACCTGTGCTTAATGCAGAAGGCCATGTTTATGCATTGTAGAAAAGGATGCAATTGCTTGAGAGAAGGTCATGAGGCGGGAGGATGG...AGACAAGGGCCCCCTCCCCCTCCTCCTCCAGGCCTAGCATAAAAG----C-G--................... 5408
SMM.US.x.H9 ATRCAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTCTGTTTATGCATTGCAAGAAAGGGTGTAGGTGCTTAGGAGGAGAGCATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA..A---AC-G--................... 5633
SUN.GA.98.L14 ..............................................................................................................................................----CCAGC................... 5917
SYK.KE.x.KE51 ..............................................................................................................................................----C---G--TTTC............. 5373
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..............................................................................................................................................----CGG-G--TTTC............. 5715
TAL.CM.00.266 ..............................................................................................................................................------AGGTTG................ 5529
TAL.CM.01.8023 ..............................................................................................................................................------AGGTTG................ 5027
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............................................................................................................TGACAGTATATACAGACTTCCTAAGAA.....----C-G---GAAGA............. 5753
VER.KE.x.AGM155 ..............................................................................................................................................----CCTC--GAAGA............. 5755
VER.ZA.10.VSAC4004 ..............................................................................................................................................----C-TC--GAAACAGA.......... 5256
VER.ZA.10.VSAG1003 ..............................................................................................................................................---TC-TC--GGAA.............. 5248
VER.ZA.10.VSAM0022 ..............................................................................................................................................----C-TC--GAGGAACA.......... 5259
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758
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Vif end
H1B.FR.83.HXB2 ...........................................................CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGC 5681
Vif _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........................................................-----------G-----------------GT--GC-----A-G--T-----T-G-----A---------C------A-------------------CAG-----------A 5127
H1C.ET.86.ETH2220 ...........................................................-----------G-----G--------A---T-----------G----------------------C---C-G--------C-----C--------ACCA---------AA- 5073
H1F1.BE.93.VI850 ...........................................................----G------G------------------T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA-----T--C--- 5021
H1O.BE.87.ANT70 ...........................................................--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C- 5736
H1O.CM.91.MVP5180 ...........................................................-TG---A-T--G--A---GCT---------TT---------------------CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----T-A--A-C- 5710
H1O.CM.98.98CMA105 ...........................................................--G--GA-T-----A---GCT--A------TT----------GT------A--C-----A--AT-A--ARCA-----A--A---------------CCC-----A----C- 5167
H1O.CM.98.98CMABB197 ...........................................................--G--GA-T--G--A---GCT--A------TT-------------T-------C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C- 5118
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...........................................................--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC------A--G-C- 5734
H1O.US.99.99USTWLA ...........................................................T-------T-----A---GCT--A------TT-------------A--C----C-----A-----A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----T-A-----A 5164
H1N.CM.02.DJO0131 ...........................................................---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C------A-----G 5187
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ...........................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G 5186
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...........................................................---------GC---------------A--CT-----------G------GAT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----A 5185
H1N.CM.95.YBF30 ...........................................................--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G 5275
H1P.CM.06.U14788 ...........................................................-----G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA 5152
CPZ.CD.06.BF1167 ...........................................................-----GA-T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA--A--AAA- 5801
CPZ.CD.90.ANT ...........................................................--GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA- 5138
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...........................................................-----G-------------CC--A--A---T-------G---G--T----AA-A-----A--CT-A--------------A-A---C-A---C--A-G------T--CCAA 5264
CPZ.CM.05.LB715 ...........................................................-----G-------------C---A------T-----------G--T----AG-GC----A--A-----AC-A-----A--A--------------ACAG-----T------ 5702
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...........................................................--------T--G--A---GCA--A------T-----------G--T----A--A--G-----A--G--A-----G-----AC----C------C-AGCA---T-A-----A 5267
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...........................................................--------T-----A---------------T----C------G-TT----AT-G--G--A--C--A--------G---C-GC-C--C------C--CC------A-----A 5253
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........................................................------------------------------T-T-----G---G--T-----G-A-----A--A--C--AC-G-----A--A-----C--------ACCA--------CCAA 5236
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...........................................................-----------G--A-----A-----A---T-T------------------A-A-----A--A-----A-GG-----A--A-----C--C---C-AGA----------CAG 5227
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ...........................................................--G-----------------A--A------T-------------------AT-A-----T--A--C--AC-G-----A--A--------------ACAG-----T----AT 5247
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...........................................................-----------G--A---GCAG-A--A--TT-------G---G-------AA-A--G-----CT-A--A--C--G-----C--------------ACCA-----A---CAG 5074
CPZ.TZ.00.TAN1 ...........................................................--GA-C---A-C-----G-----A--A---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA-A--AC-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATAT-A--G--G 5343
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........................................................GCA--------T--G--------------A---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA--G--G--A 5340
CPZ.TZ.09.UG38 ...........................................................------------A-------A-----A---T---C---G---CTG-----CA--C----A--AA-A--AC-A-----------G--------A---CAAATAT-A--A--A 5317
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........................................................------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--- 5741
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...........................................................---AC---TG-G-----------A------TT-------------T----AT-G-----A--A--A--AC-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA 5137
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...........................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA 5218
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...........................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT---C---------T----AG-G-----A--R------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA 5217
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ...........................................................-----G--T----------CA--A------TTT-----G----TGT----AACAC-------A--C---GCG-----A--G-----C--C------CC----T-G--ATTA 5029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...........................................................--C--G--T--G--A---GCT--A------TT----------G----G--AG--C-G--A--A--G--AGCA-----AT-A-A------------ACC------A--C-C- 5151
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ...........................................................--------T---A------CA-----A---TTT-----G----TGT----AACC--G-----A--C--AGCA--G-----A-----C---------CC----T-A--CTC- 5022
MAC.US.x.239 .....................................................AGACCT------A-TG----A-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G--A--A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CA 6276
Vpr .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A_
H2A.DE.x.BEN ............................................CCAACAGAGTTTCCC--------TGGGACC----G------CTT-GGG-G---C---GT-A----AAC-C-GAG---AA-A---G-A-----CT-A---------GA-CCCCGC-T---AAT--CT 6376
H2A.PT.x.ALI ............................................CCAACAGAGTTTCCC--G-CC-GAATG--A--C--CCA--GAG-CAGGG----G---GT-A----AG-CC-GAGA--AA-A--AG-A------T-A--G------GACCCTCGCAT---AAT--CT 6366
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ............................................CCAACAGAGTCTCCC--G--G--TAGGACC----C----------GGGG----G---GT-A----AACCC-GAGA---A-A--AT-A------T-A-AG--C---GACCCTCGC-T---AAT-ACT 5818
H2B.CI.x.EHO ............................................GTCCCAGAGATTCCT-----G--TA--AAC-----A--A--A--GTGGG-AC-G---GT-G-G--CG-CC-G-----AA-A--AC-A-----CT-A-AG------GACCCCCGC-TAT-AAC--CA 6347
H2B.GH.86.D205_ALT ............................................GCCCCAGAGATCCCT-----GA--G-GAAC-----A--A--A--GTGGG-A--G----T-GGG---A-CC-G-----AA-A---C-A-----CT-A-AG------GA-CCTCGC-T---AAC--CG 6349
H2G.CI.92.Abt96 ..................................................GAAATCCCC--------TG-G-CC--C-----A------TGGG--------GT-G----AG--C-G--A--AA-C--AG-A-----CT-A-A-------GACCCTCGC-T---AAC--CG 5692
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .....................................................AGACCT--G--G---G----C--------A-----TTGGG----G---GTCG-T---G-C--G-----AT-A---C-A------T-G-A-------GACCCC-GC-T---AAC--CA 5791
H2U.FR.96.12034 .....................................................ATACCT-----G---GGG-CC-----A--A-----TGGGG-C--G---GTGAG---AA-AC-G-----A--A--AG-A--------A--G------GA-CCTCGC-T---AAC--CG 5836
ASC.UG.10.RT03 ...........................................................A--C-TTGG-T-A-CAG-ACAGT----ATGTC-C-AAG-CAA-TC-AG--AACAC--TG------A--CG-A--G--A-AA-A-----GCAGCC-CGAAGAA----G---A 5131
ASC.UG.10.RT08 ...........................................................---C-TTGGTT-A-CAG-ACA...--AATGTC-C-AAG-CAA-TC-AG--AACAC--TG------A--CG-A--G--A-AA-A------CAGCC-CGAAGAA----G---A 5152
ASC.UG.10.RT11 ...........................................................---C-TTGG-T---CAG-ACAGTA---ATGTC-C-AAG-CAA-TT-AG--AACAC--TG----T-A--CG-A--G--A-AA-A-----GCAGCC-CGAAGAA--------A 5140
COL.CM.x.CGU1 .................................................AGAAAGAGAGGACCC-CCAG---ATGAGAGTCCT--AAGGG--TTCAC----TTG-AG--C-AGG-----A-CA-A-CCCGG--G--CAGA--G--C--C---TT--C-CACA--TCA-TG 5378
COL.UG.10.BWC01 ..............................................AAGACCAAGAGAGGG--T-CCAG---ATGAGAC-GT---AAG-G--TTCA-C---TTG-A-----AGG-----CTCA-A-CTC-A--G--CAGA--G--------CTT--C-CATA--TCA-TG 5180
COL.UG.10.BWC07 .......................................................AGAA-A--CCCCTG-G-ACGAGACC--A--AAGGG-TT-CACC---TT--AG----AGG----ATTCA-C-CCC-A--G---AGG--G--C------CT--CCCATA-AGCG-T- 5405
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...........................................................-T-ACGCC-TTGTCAAGG-TAGTTCCAATTTC--GGCTTCA-CT--A-T-CA-GA-GC----TG-A--CG-A-----CA-G-A---C----AA---GACGAAT-AAT---- 5646
DEB.CM.99.CM40 ...........................................................---C-TTT-ACCTCAAG-ACA-TACCCATGACA-GGCT-G--TTG-AGC--GCCA-GC-A--T--A--CG-G-----CC-A-A------CA-C--AGAAGAA--ATT---A 5465
DEB.CM.99.CM5 ...........................................................---C-TTT-AC-TCAAG-ACAGTACCAATGACA-GGCT-GCACT--A-C-AGCCA-GC----T--A--CG-G------T-A-A---C--CA-A--AGAAGA-T-ATGG--A 5459
DRL.DE.11.D3 ......................TTGGTCTAATAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--G--G--TG----A--G-CA-----A--CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--AA-AC-AG-G------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G---AAT 5479
DRL.DE.11.D4 ......................TTGGTCTAACAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--T--G--TG----A--G-CA-----A--CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--AA-AC-AG-G------T-G-AG------GA----CGC-TA--G---AAT 5483
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ................................GATCCAAGAGAACCTTTACCAGGATGG-TG---AT-TGG-AT-T-G-C---------TGGG-C------CT--A---CA-GC-CAG---T--A--CG-A-----CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-A 5835
GSN.CM.99.CN166 ...........................................................ATGCCTTGG-TCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-CTATCG-T-A-A-CGC-C-GTG---AA-A--CG-G--G--A-AG-A---C--CT-A---GACGA-----G---A 5474
GSN.CM.99.CN71 ...........................................................-T-CCTTGGATCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-C-GTTG-T-A-AGCGCCA-GTG---AA-A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-A---GAAGA-----G---A 5456
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAGACCT-----G---TTT--A----CA--A------TGGGG-C-----TT-GC---CACCA-G-----AA-A---G-G--G--CAGAC-C-----C--AGAAGCCATTT-GGCCCAA 4927
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................................CAGCAGCGCAGCCCAGAAAGGCCC-----G---TTT--T--T-CA--A------TGGGC-C-----CT-GC---CACAA-G-----AA-C---G-A--G--AAGAC-C-----C--AGAAGCAATTT-GGCCCAA 4924
LST.KE.x.lho7 ...................................CAGCAAAGAAGTCCAGAGAGACCA-----G---TTT--A----CA---------TGGGG-C-G---TT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G--AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAA 6008
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .............................AGCGAAAACAGGGAAAGGAGGCCAGGGTGG-T----ATTTGG-ATTT-AGC--A--A--TTGGG-C--G---CT-AG---TA-GC-CACA--T--C--CC-A-----GAGA---------GGG--AGAGCTC--GTTCCAA 5879
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................................GGCCAGAAGAGAGATGAGCAAGTAT-------T-----A--T-CC--A------T-----C-G---CT-GC---TAC-A-G-----AA-A---G-A-----AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CA 5364
MND-2.CM.98.CM16 .................................CCTCTGTGTTACAGATGGAGCAACCA--C--G---G-G-CC--T--A--A--A---T-----------CT-A-T--CACC----CA--AG--C-AG-A------T-A-AG------GA---ACGC-TAT-G----CA 5956
MND-2.GA.x.M14 .................................CTTCTGTCTTGCAGATGGAACAGCCG-----G--TG-G-CT-----A--A--A---T-T-----G---CTGA----TACA----CA--AA--C-AG-A------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G----CA 5883
MND-2.x.x.5440 ...............................TTTCTCTGTTTTACAGATGGAACAGCCA--T--G--TG-G-CT--C-----A-GA---T-T---A-----CTGG---GTAC---G-CA--AA-AC-AG-G------T-A-AG-----CGA----CGC-T---A----CA 5521
MNE.US.x.MNE027 ...............................................GAAGAAAGACCT--------TG----C-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G-----A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CG 5744
MON.CM.99.L1_99CML1 ................................................................................GTTCCCAT-G-A-GAC-GGCCCT--AG-CCGCCA-TTG------A--CG-A-----CC-A-A---C--CT-A---GAAGA-----G---- 5482
MUS-1.CM.01.CM1239 ................................................................-TGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-TAC--TGC-GCA-G-C-A-C--GCCA-GTG---C--A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---A 5420
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................................................-TGG-T-A-T-GT--A-C-CCAA--ACT-TG-TTCA-G-G-A--CCGCCC-GTG---A--A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-C--AGACAA-----G---A 5537
MUS-3.GA.09.09GabOI81 GA................................................CCTTGGCACT-CAGGCTAGTGCCAA-CACC-T-C-A-AGGCAC-A---GCC-TGTGG---G-AAAC-CA---GCAG-A--AC-CTTCTCA--GG-AGAG-TCC-TGGAATTTGGG--A-A 5023
OLC.CI.97.97CI12 .....................................................AGAGTT-----G--T--G-------CC----------TGG-G--T---GTGAG---CACAA-G--A--AA---TTGTA--G--AAAA--G--C-----C---GAG-TAT-GGTCC-A 5485
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........................TGCTCTCTGTTCTTCACAGGGATGGAAATTCCC-AG--G--TG----C--T--A-----A---T-TG--A-----CTTT----CACGC-TAT------AC-AG-A--G--A-C--AG------A-C-T-GAGCTTT-G--G-CA 5275
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........................TTCTCTCTCTATGTTACAGAGATGGAGATGCCC--G-----TG----C--T-----A------ATG---------CT------CACGC-TAT------AC--G-A-----A-C--AG------A-A-T-GAGCTTT-A----CA 5293
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........................TGATGGCCCTCTCTTTACAGAGATGGAGCTGCCC--T--G--TG----T--G--AC-A--A--TT-TG--------TT-A-G--TACCC--ATA---T-GC-AG-A------AAG-A-------A-ATATGC--T---AACGCAA 5472
SAB.SN.x.SAB1 TAGGAGGGGATCCTCCCAAGGATCCCCCCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A-----GTT-G-C------CTC-G---CA-G---C----C--C--TTCA--G--CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-T 6108
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .....................................................CACCCT-----G--TG----C----CC--A------TGGG-C-C----GT-G----TG-AC-G-----AA-C--AG-A------T-G-AG------GACCCTCG--T---AACC-CG 5402
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .....................................................CCACCA--------TG-G-CA--C--A--A-----TTGGG--------GT-AC---AG-C-----A---A----A-CA-----CT-G-A-------GACCCCCGC-T---AAC--CT 5352
SMM.SL.92.SL92B ........................................................GCT-----G--TG-GACCAAC-CA--A--A---TGGG----G----T-AG---TG-AC-G--A--AT-G--AG-A--G--AC-G-A-------GACCCTCGC-T---TAC--CT 5709
SMM.US.06.FTq .....................................................AGACCT--------TG----C--------A--A---TGGG----G---GT-G-G--AG--C-G--A--AT-A--AG-A------C-G-AG------GA--CTCGC-T---AAC--CG 5558
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .....................................................AGACCT--------TG---CC-----------A---TGGG--------GT-G-G--AG--C-G-----AT-A--AG-A-----CC-G-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CG 6267
SMM.US.86.CFU212 .....................................................GCTCCC-----G--TG-G-CC--------A-----GTGGG--------GT-A-G--AG-CC-G--------C--AG-A------AAA--G------GA-CTTCGC-T---AAC--CG 5525
SMM.US.x.H9 .....................................................AGACCT--------TG---CC-----------A--GTGGG--------GTRG----AG--C-G-----A-KA--AG-A-----CC-G-AC--K---GA-CCTCGC-T---AATY-CG 5750
SUN.GA.98.L14 ...................................AGGAGAGAGCCAGTAGAACAGCCA---------G-G-------C---A------TTTGCAC-----CTGGC---TACCA-G--A--AA-C-G-G-C-----G-AA--G-----C--AGCAGCAATAG-TGCCCAA 6052
SYK.KE.x.KE51 .................TTCAGAGTTTACCAGCGGCAGCCAGGGGAACCACTATTTTACATTCC-AGAA-T-TCAATTG-GAC---G--GGAGTAAT-A-TG-CACT-CCAAAGC---AC--G-AGCCC-A-----ATGC-AG------A-AGC-GAAGAAA-ATT---A 5526
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................TTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAAG-AATGT-G--TT-ACC---A--GTGATCAATGTCACT-TAAAGGC---ACT-G-AGT--CA-----ATCC-AG------A--CCTCAAGAAA-AT----A 5865
TAL.CM.00.266 ............................................CCACCCAGTCATCCT-T-CCGCTGACCTCCAG--TC-TTCCAA---CA-GGCCTCA-CT-GA-AG---CA-GAGA--AG--CGAG-C---ATGC---T---C--CA-A--AGACGA-G--AT---A 5655
TAL.CM.01.8023 ............................................CCACCCAGTCATCCT-TGCC-ATAAC-TCAAGG-TC-TACCAA---CA-GA-CTCAATT-GA-AGA--CA-GAGA--AG-A-G-G-C--GATGC-C-T---C--CA-A--AGAAGA-G--AT---A 5153
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ................................GATTCCAGGGAAAGAAGACCCGGATGGTT----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C-----ATT-AG---CA-GG---CA--A--C--TC-G-----ACAAC-C------GGG--AGAACTC---TTCCAA 5891
VER.KE.x.AGM155 ................................GATCCCAGAGAGGAGAGACCAGGAGGA-T----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C------CTCAG---TA-GG----A--AA-C--C--C-----CAAACTG------GGCC-AGAACTC--AT-CCAA 5893
VER.ZA.10.VSAC4004 ................................GAACCGAGAGAAGCAAGACCAGGATGGTT----ATTTGG-ATTT-G-C--------GTGGG-C------CT-AG---TA-G---AG---C--C--C-GG-----ACAA-----C---GGC--AGAGCTC--GTTCCAA 5394
VER.ZA.10.VSAG1003 .....................................CAGAGAACAAAGGCCAGGATGG-T----ATTTGG-AC-TGG-C--A------TGGG-C--G---CT-AG---TA-G---C-C--T--A--CCGA------TCACTC------GGC---GAGCTC--GTTCCAA 5381
VER.ZA.10.VSAM0022 ................................GACCCAAGAGAACCAAGGCCAGGATGG-T---GAT-TGG-AC-T-GGA--------GTGGG-C------CT-AG---TA-GC-GTTC--T--C--T-CG--G--CCAG-----C---GGC--AGAGCTC--GTTCCAA 5397
WRC.CI.98.98CI04 ...................................................................AGC-CCTA--GGAG-ACCT----CA-C-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--A--CTTTGCAATG--AAAACTG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-A 5944
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ................................................................-AGG-CCCCAA--GGAG-ACCC-AGGCA-TACC-GA-GAT--TCTAGG-A-GC-A-----GTTTGCCATG--AAAAC-G-----C--CC--GAAGTC--TGTAA-A 4864
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

H1B.FR.83.HXB2 TTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGAT........................ACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA............. 5814
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.__
Vpr _L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----A------------A-C--C---------........................-------AG-----T-----T------------T--------T-A--------T---.--------------C-A----------------A---T--C-............. 5259
H1C.ET.86.ETH2220 -----A---T-------------C---------........................------T-G-----A-----TT---------C------------AA-----------.-----------A--C-AG---------------A--TTA---............. 5205
H1F1.BE.93.VI850 -----C------------A-C--C--------C........................-------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------.--------------C--T---------------A--GT--C-............. 5153
H1O.BE.87.ANT70 --G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA---AC-C-............A 5869
H1O.CM.91.MVP5180 -GT-----GT-C--T-----G--------A--C........................-------A------TATG--A--T--------CT-A--------A-------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA--CTC-C-TCT...AACACAA 5852
H1O.CM.98.98CMA105 --G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------A------KATG--A--T-C------CT-A----------------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA--TAC-C-ACT...AATACAM 5309
H1O.CM.98.98CMABB197 --G--A---T-C--------G--------A--C........................-------T------TATG--A--T--------GT-A------T---------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...ATTACAA 5260
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --G--A---T-C--T-----C-----------C........................-------T------TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----.--T--------A--C-A------T--G-----AA----C-C-TCT...AACACAA 5876
H1O.US.99.99USTWLA --G--A---T-C--T--------------A--C........................--C----A-------ATG--A--T--------CT-A------A-A--A----C---C.-AT--------A--C-AG-----T--------AA---TC-C-TCT...AACACAA 5306
H1N.CM.02.DJO0131 -----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--------------GA------CT............. 5319
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----------C--------C--------A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------.-AT--G-----T--C-AG--C-----------GA------CT............. 5318
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----------C--------C--A-----A--C........................--A----A------A--G--A--T--C--G--G--A------T-A------------.-AT--G-----T--C-AG--C-----------GA------CT............. 5317
H1N.CM.95.YBF30 -----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C----CT............. 5407
H1P.CM.06.U14788 -----A--GT--------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------.-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGAC-CCC.........T 5288
CPZ.CD.06.BF1167 A----CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---........................T-A----A------AC---TGC-T----CTC-CT-A---A--GCC-------CT---.-AT---TAC------GCC--------------G...................... 5924
CPZ.CD.90.ANT C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---........................T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---.-AT---CAC--A---GCT--------G-----ACA-GGA-CC............. 5270
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----C--G-----T---ACC--C--------C........................--G----A---G-----G--A--T--------C--A--------A------G-T---.--T---G-------C-AC--------------TA-A-TA-C-............. 5396
CPZ.CM.05.LB715 -----A--GT-C--A--CA-C--A-----A---........................--C-----G-----T--------------G------------T----------T---.-----------C----A---------G------A--GTGGTT............. 5834
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----A-----C--A-----C--A-----A---........................--A--------T--A-----T--C--T-----A--------G--CT-------T---.-AT--G-----C----A---------------GA---AC-CT............. 5399
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C--------T-CT-----A-T--A-----A---........................--C----AG-----A--G-----C--T--G-CA--A---------T-------A---.-AT--G-----C----A---------G-----AA-C----CT............. 5385
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --G--A---T----A-----C--C-----A--C........................--C----AG-----TC----T--C--------C-----------C--------T---.-A---------C----A----------------A----A-C-............. 5368
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C----A--G---------ACC--------A---........................-----------G-----G--T-----------C------------T-------T---.-A--------------AT---------------A-C-A-ATT.........AATC 5363
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----A--G--C--T---A-C--A-----A--C........................--------G--G--T--G--T--C-----G--C---------T----------T---.-A---------C--C-A----------------A--CTG-C-............. 5379
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----A---TTA-----CA-T-A------A---........................--A----A------A--G--------C-----A--T-----CT--------G-G---.--T--G-----C----A---------G-----GA--GAA---............C 5207
CPZ.TZ.00.TAN1 G----AA-TTGGG---TCACC-T------A--C........................T-C----AG-----AC-G-AAT----C-AG--CT----GAG-GCTT------C---C.-ATC-CCA---T---ATC--C-----------ATCA................... 5469
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G----AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---........................T-C----A-----CTC---AGT----C-A----------AGGGCCT-----TCT---.-ATC--CA---T---GTT--C-----------A...................... 5463
CPZ.TZ.09.UG38 G-----A-TTGGG---T-AC-GTGC----A--C........................T-C----A------AC---AAT----C-----------GA--GCTT-----GCT--C.-ATC--CA---T---GTT--C-----------A-CA................... 5443
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--GT-C-----CAGT--------A--C........................-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------.-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTC 5886
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --G--A--G--CG-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCT 5273
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCT 5354
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-----------C-AT--------------GA--TTG-C-.........CCCT 5353
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --------G--C--------T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T--G-C---G-T---.-AT--------A--C-AG-----T--G-----TA-ATTG-C-.........CCCT 5165
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --G--A-----C--T--------------A--C........................-------AG-----AAC------T-----G--CT-A------T-AA-A----C----.-AT--------C--C-AT-----T--------AA---TC-C-...TCTAACGCAA 5293
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C----A--------A-----T--C--------C........................--C----A------AACT--A--T--T-----C--A------T-AA-T--------C.-AT--------A--C-CT--------------GA-AG-G-C-.........CACC 5158

Tat exon 1 start
MAC.US.x.239 C-T--TA-T---------A-T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-----C--C----G-GC---C--C--G---.------GGC--A--CATC--CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA....... 6414
Vpr _L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H_#_F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__.__.__
Tat exon 1 _M__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I#__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__.__._
H2A.DE.x.BEN C-T--CT-CT-----C--A-T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--AGC-C--T-A--CC--A----G-GCC--C--CG-G--C.------GCG--A---AAC-GCTCA-----T---TAA--AA-GAGAAGA....... 6514
H2A.PT.x.ALI C-T--CGGCT--------ACT-GAC----A--C........................--CCTT-A-A---CCAGG-AGC-C--T-ATGCC--A----G-GCC--C--C--G--C.------GCA--A---G-C-G-TCA---G-T---CAA--AA-GGGAAGA....... 6504
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C-T--CA-CT---------CT-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--GGC-C--T--G--C--A----G-GCC--CC-CT-G--C.------GCA--A--CG-C-GCTCA--G--T--TCAGC-CA-GGGACGA....... 5956
H2B.CI.x.EHO C-T--CA-TTT------CA-T-GGC----AA--........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A-C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C.------GGG--T--C-A---CTCA--G--T--ACAAC-GG-GGGAGGA....... 6485
H2B.GH.86.D205_ALT C-T--TA-CTT------CAGT-GGC----A---........................--CCTT-------CA-G--AGC-C--T-A---C--C----G-GCC--C--CC----C.------GCC--T----A---CTCA--G--T--ACAAT-AG-GGGAGGA....... 6487
H2G.CI.92.Abt96 C-T--TA-CT----------T-GGC----A--C........................--CCTC-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C-----GAG-GCT--C--CC-G--C.--TC--GGA-AC---A--TGCTC---G--T--A-GG-ACGC-GGCGGA....... 5830
H2U.CI.07.07IC_TNP3 C-T--TA-CT----------T-GG-----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-T--C-A---C------AG-GCC--C---G-G--C.---C--GGA--A---GCG---TC------C--G-GACAAA--GGAGGA....... 5929
H2U.FR.96.12034 C-T--TA-CT--------A-T-GGC----A---........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A---C------AG-GCAA-C--CC----C.------GGG--A-----G--CTCA--G--C---AGC-GCA-GGGAGGA....... 5974
ASC.UG.10.RT03 G-TT----G--CTG-CTCTCCCTCCC--CA--CAGTAATTGGACAGAACAGCAGGCA-TGGCA--TACT-CAAT--ATTAC-----G--CG-T---A-GT-AT---GGGAT---.-AT-AG-AA--A--CTAT--C--ATACCAT-CTAGAGTAA-GAGGTTTCCACAAC 5300
ASC.UG.10.RT08 G-TT----G--CTG-CTCTCCCTCCC--C---CATTAATTGGACAGAACAGCAGGCATGGGCA--TACT-CAAT--ATTAT----AG--CA-T---A-GT-AT---GGGAT---.-AT-AG-AA--A--CTTT--C--ATACCAT-TTAGAGTAA--AGATTTCCACAGC 5321
ASC.UG.10.RT11 G-TT----G--CTG-CTCTCCCTCCC--CA--CAGTAATTGGACAGAACAGCAGGCGTGGGCA--TACT-CAAT--ATTAC----AG--CA-T---A-GT-AT---GGGA---C.-AT-AG-AA--A--CTAT--C--ATACCAT-CTAGAGTAAAGAGGTATCCACACC 5309
COL.CM.x.CGU1 A--AT-TGGGG-TGTAC-AG--GGC-CT---GGAGA.....................C-G---A-G-CT-GTCTG--TTATG-G-----CA--G-GTGTGCC--C-ACT-G--C.G-TCATGCG---CAAT-T-GCTTTCCCTCTACGCAA-AC-CT............. 5513
COL.UG.10.BWC01 A--AT-ATGGGATGTGTAAG--GGC--T--CCAGAC.....................CAA-----T-CT-CTAT---TTATG-G--G--CT--G--AGTGCCT---ACT-A---.A-TCATGCA---CAAT-TA-ATTTCCTTCCA-AACG-ACGCCCCC.......... 5318
COL.UG.10.BWC07 A-TT--TGGGG-TGTAC-AGG-GAC--T--CCAGAC.....................CAA------ATT-G-ATG--TTATG-GC-G---A--G--AT-GCC--C-A-T-A---.C-GCATGCG--TCAAT-CA-ATTTCCTTCCA-AACC-ACAACCCT.......... 5543
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-CT--A-TT--TGTGTA--GTTACCA-CA--GCCAGGGTGGACAGGAGAACAGGCTTGGGCA--CTC---AAT--A-TAC----AG-AGG-C--GA--A--A-T-GGC-A---.C-GGC-GAA------TAT-----A--GGC--CA-C-T-AA--CAT...TACCCTA 5812
DEB.CM.99.CM40 G-TT--A-T---TGTGTA--CTTACCC-CCC-ACCAGATTGGACGGGAGAACAAGCATGGGCT---TCG--CATT-A-TAC----A---AG-T---A--A--T-A-GGT-G--C.C-G---GAA-CT--CTTT--C--GGAG-G--AG-C---CA--GGG...TATCCTA 5631
DEB.CM.99.CM5 G-CT--A-T--CTGTGTA--CCT-CC--CCC-ACCAGATTGGACAGGAGAACAAGCATGGGC---GTC---AATT-A-TAT----A---AG-A---AG-A----T-GGC-T---.C-G---GAA-CA--CTTC-----AGAG-GG-AA-C----A-GAGA...TACCCCA 5625
DRL.DE.11.D3 G----ATC-TGGG---------GA-----A---........................T-A-TA-A-------C-GCAGC-T--------CT-----AG-GCA--T--CT-G---.--T---TA---A--C-AGG-AG-T---T-T--A...C-AGC-GGACGCTGG.... 5617
DRL.DE.11.D4 G----ATC-TGGG---------GA--C--A---........................T-A-TA-A------AC-GCAGC-T----C---CT-----AG-GC---T--CT-G---.--T---TA---A--C-AGG-AG-T---C-T--A...C-AGC-GGACGCTGG.... 5621
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G--T--A-TT-CTGTGTA--GGAGGGAA--AGA............CATAATACCCCATGGAAT-AGAT--GCT-CAAGTACTAT------G-T---A-GTCTA-----G-A---.------TG---T---A--AGG--AG--CCTTTTTCCC--TACGAAGAGAGGAGAA 5992
GSN.CM.99.CN166 A-TT----TG--G-GACG--GCTCCC--CC---CCAGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTAC--C...-GGG-----AC---T--C----GA--C.--T-A-GA---A--CTTT--C--GGTC-ATTTATCA...G-GAGATACCCAGCAA 5637
GSN.CM.99.CN71 A-TT----TG--G-AACG--GCTCCC--CC---CCGGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTATG-C--G-GAG----GAC-T-A--C----GA--C.--T---GA-------TTC--C--ATAC-ATA-AA--GTCA--AGGTACCCAGTAA 5625
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-CTC-G--T-CTGTGTCAGC-G-ACC---TCAGAG........................GA--A--CCTGCATGAGAT-C--T-CC--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---....TTGCC-ACC----CCAGCTATGC-GC-ACAAGA.........GCAGGAACAG 5060
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-CTC-G--T-CTGTGTCAGC-G-ACC---TCAGAA........................GA--AG-CTTGCATGAGAT-C--C-CTT-AG-TA-TAG-GCT--C-A-T-A---....CTGCC-CAA----CCAG-TATGC-GC--C-AGA.........GCAGGAACAG 5057
LST.KE.x.lho7 G-CTC----T--TGTGTA--C-G-ACA---TCAGAA........................GA--AG-CCTGCATGAAAT-C--C-CCC-AG-CA-TAG-GCTT-----C-T--C.C--CC-...ACT----CCAGCTATGC-...-CA-CC-GA......GCAGGAACAG 6141
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB G--T--A-CT-CTGTC-A--GGAAGGG-A-AGG............AATGAAGTGCCA-TGA-T-AGC---CCT-TAGGTATTAT--G---G-T--GA--GCT------G-A---.-----GTG---A---A--AGG--G-C-CC-TTT-AAC--TACGAGGAGAGGAGAA 6036
MND-1.GA.x.MNDGB1 G--TCAG--T--TGTGTGC---ACACA---AG-GAG.....................GAAGA---CT-T-A-A--TTT--T-CC...T-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C.C-AGCTCAA------GATGGA-C-TTC............A-GGAAAGAAGACCAC 5497
MND-2.CM.98.CM16 G----AAGCTGG-----CA----C---------........................--A-TA-A---G---CG-CAGC-T--CTC------T---A--GCT----C---G--C.-AT---TA---A--CA-GG-A---C-T--C--ACAAGAAG--GGGGGA......T 6095
MND-2.GA.x.M14 G----AAGCTGG--T--------A--------C........................--C-T--AG--G---C-GAAGC-T--C-CCC-CT-A--GAG-GCT--A---C-G---.--T---CA---A--CA-GG-A---C----T--ACAAGAAG--GGCAAA......T 6022
MND-2.x.x.5440 G----CTC-TGGG-G-----GCAAC-A--A--C........................----TA-A---T--CC--CAGC-------C---T-----AG-GCA-----CT-A--C.--T---TA---A---A-GGGA--TC-C--C--ACAAGAAG--GGAAGA......T 5660
MNE.US.x.MNE027 C-T--TA-TT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C--C----GGGC---C--C--G--C.------GGC--C--CAAC--CTCT-----C---CAAT--G--GGAGGA....... 5882
MON.CM.99.L1_99CML1 A-TT--G----GG-AACG--GCTGCC--CT--CCCGGCCTGGAATGCAGACCAGGCATGGGCA---T-T-CCATT-ATTAT-CT---TGGG-C---ACCA-C--T-A--GG--C.-A---GGAA--C---TAC-----ATATGC--AGCAA-TAA--AGATACCCTGTTC 5651
MUS-1.CM.01.CM1239 A-CT--A-TG--G-AACG--GCTACCA-CC---CCTAATTGGACAGTGGATCAGGCTG-AATA---T-T-CCAT--ATTAC--T--G-GAACA---AC---C--T--C-GG---.-ATC--GAG--A---TAT-----GTACTCTAA-ACA-TCA-GAGATACCCCAACA 5589
MUS-2.CM.01.CM1246 A-TT--G-TAGAG--ACA--GCTCCCA-CA---CCACAATGGTCTGTAGATCAGGCAG-CATAA--T-T-CCATT-ATTAC--T-A-TCAG-C---ACC--CT----C-GA--C.-AT--GGAC--A---TAC------TATGCTCAAACA-TCA-GAGATACCCACCGT 5706
MUS-3.GA.09.09GabOI81 G--AC-G---TCCCTGC---TC-AC-AT--ACA............GTGGATCAAGCTG-AATC---T-T-CAAT--ATTAC--T---TGGG-C---ACCA-TA-C----GA---.-A----GAG-----CTAC-----ATATGC-AA-ACC-TA-AGAGATACCCCATAC 5180
OLC.CI.97.97CI12 G-TTTT-T-TTCTGTGC-C---GAC--ATCA--.....................GATGAGAT-AGTACCTCTTTGCTGT-C--T--GC-A--A---AG-GCCT-----CAA---.-AT----A---A--C..................CCAGGAGTGGAGCTTAGAAGA. 5614
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G----AA-TT-C-GT-----GCAGC----A--A........................-G-ATA-A---G--TA-GAAA--G----CTT-GT--A-TAG-GCTT-----T-G--C.-AT---CA---A--GTC-GGA-----GG-T--AACGG-AA--GGAAGA....... 5413
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-----A-TT-C--A-----GCAA---------........................-GC-TA-AG-----TAG--TAC----T-CTT-G--T---AGGGCT-----CT-G--C.-AT---CA---A---ACGGGC--T--G--C--AACG-A-A--GGAGGA....... 5431
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A----AG-TT--G-A-----GCAAC--------........................-GCATA-AG------C-G--A--G--TC-GC-G--T---AG-GCCT-----C-T---.--T----A---A---GC-GGG--T--G--T--AACAT-CA--GGAAGT....... 5610
SAB.SN.x.SAB1 C-TT--TGGA----TGTG---GAACCA-CCAT-.........GATCATGGGCAAACC-GGCT--A---CTG-T-TAAATATTGT------------A-GGCTT-A---G-G---.A-G-A-GG-A-A---T-TA-GCCA-AG-CTCA-CC-G-GTATGGACCAGGAGCAG 6268
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C-T--TA-TT----------T-GGC----A--C........................--CCTT-A-----CA-GG-AAC-T--C-AG--C-------G-GCA--C--------C.------GCA--A----TT--CTC------T--GCAC-G-G-GGGAGGA....... 5540
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C-T--TA-CT----------T-GG-----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AAC-T--T-A---CT----GAG-GCC-----CC----C.------GGA------AC-A-CTCA-----T--ATGC-GAA--GGAGGA....... 5490
SMM.SL.92.SL92B -----AA-TT-CG-A-----T-----C------........................--AATA-A---G-CA-GG-AA-----T-AG--AT-A---A-GGCAT----CT-A--C.--T--GCA---A--CACC---TCA--G--T--ACAGC-AA-GGGACCA....... 5847
SMM.US.06.FTq C-T--TA-TT----------T-GGC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AGC-C--T-A---C--A---AG-GCA--C--CC----C.------GGA--C--CACC---TCA-----C---ACA-A-A--GGAGGA....... 5696
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 C-T--TA-CT----T-----T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AAC-C--T-----C-----GAG-GCA--C--C------.-------G---A---GCC--CTC------C---CAAT--A--GGAGGA....... 6405
SMM.US.86.CFU212 C-T--TA-CT-C--T-----T-GGC----A--C........................--GCTC-AG----CC-G--AGC-C--T-AG--A--C--G-G-GC---C--C-----C.------GG---A---GCC--CTCA-----C--TCACC-AA--GGAGGA....... 5663
SMM.US.x.H9 C-T--TA-CT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-----C--C--GGG-GCA--C--C------.------GG---A--CA----CTC------C---CAGT--G--GGARGA....... 5888
SUN.GA.98.L14 G-CTT----T-CTGTGCG--CT--ACA---TCA........................GAAAA--A---GTGTATGAGAGC---C-CTT-G--CA-TAG-GCCT----C--T---....CTGCCAAT-----CTTC-TA--TC-G-AT-AGA-G-G--TCAGGA....... 6187
SYK.KE.x.KE51 G-TT--A-T--ATG--TA--GGTGG-A-CA-G-CCAGAAGAAACACCCACCATGGCTTGGATTAG-T-CA--CT--AT--GCAT---GCA--CA-CTTTA----T---GAA---.--TGCTGCA--A----C---G--G-C--AGTA--CG-GA-ACAGGGGATACCCAC 5695
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-TT--A-T--ATC--TAA-CGAAG-G-CA-GGACTGAT...TCCCCGACAATGGCTTGGGAAAG-ACCA--TTG-A---GG-----GCA--CA-T-TTA----C---GAA---.--TGCTGCA--A----CT--AC-G-CC-G-TAT-CC-GA-ACAGAGGGTACCCCC 6031
TAL.CM.00.266 G-CT--A-T---TGTGTA---TTGCCA-CA--CCCTGATTGGACAGGAGAACAGGCATGGGCT--CTC---CAT--ATT-TGCT--G-AGGGTA-T---A--T-AC-CC-A---.---CAGCAA-----CTAT---GAGCAGCA-A-AAGA----CGCACTACCCCAATA 5824
TAL.CM.01.8023 G-TT--A-T--CTGTGTA--GTTACCA-CA--GCCTGATTGGACAGGCGAACAAGCATGGGCT--TTC---CAT--ATT-TGCTC-G-AGGGTA-CG-GA--T-A--CC-A---.---CAGCAA-----CTTT---GAGCAGCA-A-AAGA---GCCCACTACCCCAACA 5322
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--T--A-CTTCTGTC-G---GAAGGG-AAAGG............AATGGGGCACCA-TGATA-A-A-G-CTT-TAGATATTAT--GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---.--TC--TG---C--CA-GAGA--A-CTCCTTTT-AGC-CTACGAAGAAAGGAGAA 6048
VER.KE.x.AGM155 G--T--A-TT--TGTC-G--GGAAGGG-A-AGA............CAGGGAAGACCC-TAGC--A-A-G-CAT-TAAGTATTATC-CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---.---C-GTG---A-----CAGG--ACA-CCCTTT-AGC-ATACGAGGAGAGGAGAA 6050
VER.ZA.10.VSAC4004 G--T--A-CT-CTGTC-G--GGAAGGA-A-AGA............ACCCAAACTCCA-TGAAT-A-A---CAT-CAAATATTAT---C-GG-----A--GCC------G-A---.------TG---A---AAG-GC-TG-C-GCCTTT-A-C--TACGAGGAGAGAAGAA 5551
VER.ZA.10.VSAG1003 G-TT--A-CT--TGTC-G---GAGGGA-A-AGG............AATCAGACCCCA-GGAAT-AGA---CAT-TAAATATTAC---T-AG-T---A-GGCCT-----G-----.------TG---T---A---G---GG--CCTTTT-A-C-CTACGAAGAAAGAAGAA 5538
VER.ZA.10.VSAM0022 G--T--A-CT-CTGTC-G--GGAAGGG-A-AGG............AATAATATTCCT-GACTA-AGA-G-CAT-TAAGTATTAC---C-GG-----A--GCCT----CG-T--C.-----GTG---C--CA-G-GC--G-C-CCTTTT-AAC-CTACGAAGAGAGAAGGA 5554
WRC.CI.98.98CI04 G--TTT-TCT-CTG--CGC--CAGAGAAATT--GAA.....................GAAG-TC-CACTA--C-TTATT-TCAC--GG-A--A---AG-GG---C--C--G--C.C-T-CCCAA-------C-A-ACAACA-GA-AAGAGAGAA-A-CAATTTCAAAGAG 6092
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--TTT-TCT--TG--CGC--CAGAGAAATT--GAA.....................GAACA---CACTA--C-CTATT-TCAC--GG-C--T---AG-GGAT-A-A-C-A--C.C---T-CAA--A----CCA-AGAA-A-GAGAA-AGAGAAA--GATTTTCAAAGAG 5012
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Tat exon 1 start Vpr end
H1B.FR.83.HXB2 ..CAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG......................................................................................ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT 5896
Vpr (frameshifted) .__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..GG---A----GC--G--------------------A......................................................................................C--------------A--C--G-------------C---------- 5341
H1C.ET.86.ETH2220 ..-----A-----------------------------A......................................................................................C-----A--------C--------------------G--------- 5287
H1F1.BE.93.VI850 ..-----A----T-------------------------......................................................................................CT----T--------T-----------C-------C----C----- 5235
H1O.BE.87.ANT70 GAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC----- 5953
H1O.CM.91.MVP5180 GAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC----- 5936
H1O.CM.98.98CMA105 GAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GG-GCCTG-T---C-C--C--T--------A--CC-G--CC----- 5393
H1O.CM.98.98CMABB197 GAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................-G-GCCC--T---C-A--C--T-----------CC-G--CC----- 5344
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC----- 5960
H1O.US.99.99USTWLA GAGGA--AG--AG----G-----T--------C-A-GA......................................................................................GA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC----- 5390
H1N.CM.02.DJO0131 ..-G-...G-GAG---G---------------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C 5398
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..--A...--GAG-------------------------......................................................................................-T-------------T--------------A--C-----A-----C 5397
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..--A...--GAG-------------------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--C-----A-----C 5396
H1N.CM.95.YBF30 ..--A...--GAG---G------A--------------......................................................................................-T-------------T-----------C--A--------A-----C 5486
H1P.CM.06.U14788 CT-GA--AG--AGG---C-----C------------GA......................................................................................T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A--- 5372
CPZ.CD.06.BF1167 ..ATAG-ACC-AGG--G------------------AGA......................................................................................T--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A-GC--GC-C--C 6006
CPZ.CD.90.ANT ..........................C-----CG--GA......................................................................................-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C 5328
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..--A------AG-GC-----------A----C---GA......................................................................................GT-G-----A--------------C--C-----A-----A------ 5478
CPZ.CM.05.LB715 .....C-A---AGG-C-------T---A----C----A......................................................................................TA-------------T--C--------C--A-----------A--- 5913
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .....G----GAGG----------------------GA......................................................................................T------------C-A-----------C--A----G---------C 5478
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..--A...--GAG---G-------------------GA......................................................................................-T-------------T--C-----------A-----G--A-----C 5464
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..--A--A---AGG---G---------A----------......................................................................................C-----T--------T------------------------C-C--- 5450
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AG-----A---AG--------------A---------A......................................................................................TT-------------T------------------------------ 5447
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..--AG-A---AGG---------T---A---------A......................................................................................CT----A--------T-----------C-----------CC-C--- 5461
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AGAG---A---AGG---G-----T--TA----------......................................................................................T--T-----------T-----------------A-----A-----C 5291
CPZ.TZ.00.TAN1 ...................--A-T--CA--------CA......................................................................................GG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC----- 5534
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................TC---A-T--TA--------CA......................................................................................GG---CC--A----T----------GC-GCA---G-G--AC----- 5531
CPZ.TZ.09.UG38 ...................................-GA......................................................................ATCCTATAGATCCTCA-G---CC--A-----T---------GC-GCA-----G--AC-A--- 5508
CPZ.US.85.US_Marilyn CT--A...G-GAG---G------T-------------A......................................................................................CA----------------G--------C--------G--------C 5967
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A---C-A--G-----G--C-----CCC---CC-A--C 5357
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C 5438
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A---C----G-----G--C-----CCC---CC-A--C 5437
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CA-GA--AG--AG----C-----C---A--------GA......................................................................................G--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A--- 5249
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GAGGA--A---AG----------C------------GA......................................................................................GG-GCCC--T---C-T-----T--G-----A--CC----CC----- 5377
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CT--A---G-GAG----C-----C---AC-------GA......................................................................................TT-GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-G--- 5242

Vpr end
MAC.US.x.239 ..A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA.............................................................................................................................. 6456
Vpr .__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 _.__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__Y__N##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN ..ACTCCTT-CC--GCTGCACCGA--CC----G--AT-CACTAA.............................................................................................................................. 6556
H2A.PT.x.ALI ..A-TCCTCTCT--GCT-TACCGA--CC----AA-AT-CAATAA.............................................................................................................................. 6546
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..A-TCCTTT-T--GCT-TACC-A--CC----GG-AT-CGATAA.............................................................................................................................. 5998
H2B.CI.x.EHO ..A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC-TA-GG-AT-CAGTAA.............................................................................................................................. 6527
H2B.GH.86.D205_ALT ..A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--CC-TA-GG-AT-CGATAA.............................................................................................................................. 6529
H2G.CI.92.Abt96 ..A-TCCTCT-T---CT-TACCGC--TC----GG-GT-TTCTAA.............................................................................................................................. 5872
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..A-TCCTCTC---GCTGTACCGC--TC----AA-GT-TTATAA.............................................................................................................................. 5971
H2U.FR.96.12034 ..A-TCCTCTCA---CTGTACCGC--TC-T--GG-GT-CTCTAA.............................................................................................................................. 6016
ASC.UG.10.RT03 TGAGACCACTGAG-G-T-CA-C--GACAGGACA-GCCC......CATGACAGTGATCCGCCACAGGTGCTAAGACCCTCTCGTTATCATCCAGATAACTAATGGATCCATCTCAAGAGGGGTTAGAA-A-T...G-C-TAGGG-GCCTGCACA-C-TCC-.--------C 5460
ASC.UG.10.RT08 TTAGACCACTGAG-G-T-CA-C--GACAGGA-A-GCCC......CACGACAGTGATCCGCCACAGGTGCTAAGACCCTCTCGTTATCATCCAGATAATTGATGGATCCATCCCAAGAGGGGTTAGAA-A-T...G-C-TAGGG-GCCTGCACA-C-TCC-.---C----C 5481
ASC.UG.10.RT11 TAAGACCACTGAG-G-T-CA-C--GACAGGATA-GCCC......CATGATAGTGATCCACCACAGGTGCTAAGACCCTCTCGTTATCATCCAGACAATTGATGGATCCCTCCCAAGAGGAGGTAGAA-A-T...G-C-TAGGG-GCCTGCACA-C-TCC-.---C----C 5469
COL.CM.x.CGU1 ......................................TAG.........................................................................................................................AG--G--- 5524
COL.UG.10.BWC01 ......................................TGA.........................................................................................................................AG-----C 5329
COL.UG.10.BWC07 ......................................TGA.........................................................................................................................-A-----C 5554
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ACATC--ACC-CTGTC-GGAA--AATCAGGAGGTTAG-GATCAGGAATAA...................................................TCATTTTCCTCTTACAGAAG.ATGGAG---GAAAT-G-C-TATTCCA-G-GAGAGGG-G-GGA-AAGCA 5930
DEB.CM.99.CM40 ACATT---CC-TTG-C-GGAA--AAT--AGA-GTTAG-GACGGAGAATAA...................................................CCTTTCACCTTTGCTTCAG..ATGGAGAGCATAGATCCATT-GA--A---AGCTAA--C-C-CCAC... 5745
DEB.CM.99.CM5 ATATT--ACCCCT--C-GGAA--AA---GGAGGT-AG-GATGGAGAATAA...................................................CCTCTCTTTTACATCATAG..ATGGA---AATAGATCCATTCAAG-A--CAGCTAA--C-C-CCA-... 5739
DRL.DE.11.D3 ..A-TCCATTTCG--CCTT-CC-AGGGCG-ACCAAC-ATTGTAA.............................................................................................................................. 5659
DRL.DE.11.D4 ..A-TCCATTTCG--CCTT-CC-AGGGCG-ACCAGC-ATTGTAA.............................................................................................................................. 5663
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ATGGACAAG---G-G--...-CCC-ACCCCCT..................CCTCCAGGACTTGCATAG.........................................................................................GCC-TTACAACCA 6052
GSN.CM.99.CN166 TTAG-CCCTC-AGGG-C-CC-CCC-ACCAGACAGTA-CTCTGTTTCTCATGCCGATCCTGAGCAGCCTAGGAGACCCTCAAGATATCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGAAGAGTGTCTCT-GCCCAA----C----G------GCGGC---CGCC--CC-G--C 5802
GSN.CM.99.CN71 TCAG-CCCTT-AGGG-T-CC-CCC-ACCAGATAGTA-CTCTGTTCCTCATGCTGATCCTGAGCAGCCCAGAAGACCTTCAAGATACCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGCAGAGTGTCTTT-GCCTAAG---C-A--G------GCCGC---A--C--CC-G--C 5790
LST.CD.88.SIVlhoest485 CT--CCC--C--A-GC-GCACC-AAACCC-CTGAAAGAGATATACAAAGAGGCCGTTACTAA...............................................................................................GCC-CTGAG-GTC 5135
LST.CD.88.SIVlhoest524 CA--CCCA-C--A-GC-GCACCTAGACCA-CTGGAAGAGATATACAAAGAGGCCATTACTGA...............................................................................................-CC-CTCCAA-CC 5132
LST.KE.x.lho7 CC--TCCA-C--A-GC-GCACC-AGACC--ATGAAGGAGACATACAACGAGGCAGTGACTAA...............................................................................................AGCCCTGCAAGCG 6216
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ATGGAGAAG-G-G-G--CGA-C--GG--GGTT..................CCCCCTGGGTTGGAAGACTGA......................................................................................C--TTTACAACCC 6102
MND-1.GA.x.MNDGB1 AA-T-CCCCCCT--G--TTCA-GC-A--AG--GATAGATTATAA.........................................................................................GCAACT--TAGA--AGTA-T-T-AGCCTTTGCAAGC- 5578
MND-2.CM.98.CM16 GTT-CCCCTT-CG-TCCTT-CCGAGATCGGACAA-CCCCTGTGA.............................................................................................................................. 6139
MND-2.GA.x.M14 ATA-CCCCCTTAG-TCCTT-CC-AGGCCG-ACAA-CCCTTGTAA.............................................................................................................................. 6066
MND-2.x.x.5440 ATA-CCCACTTCG-TCCTT-CCGAG-CCG-ACAA-CCCTTGTAA.............................................................................................................................. 5704
MNE.US.x.MNE027 ..A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA.............................................................................................................................. 5924
MON.CM.99.L1_99CML1 TTAG-CCA-TGAG-G-G-C--CTC--G-CCC-A--AGTTCTGTTCCACAGGCCGATCCAGACAATCCCAGAAGACCTTCCAGATATAGAATGGATGAATGA....TGGAACCTGTTGACCCAGACT--CCCAAAGAAC-A--C--CCC-GCAACC--ACGC--AC----- 5817
MUS-1.CM.01.CM1239 TAAGACCCTTGAG-G-G-CACA---TCC-CCT--TA-TTCAATGCCTAATGCTGATCCTACTCCTCCTTTGAGACCCTCTAGATATAGGATGGATGAGTAA....TGGATCCTTCAGTAGAAAAC--TCCC--GGAAC---GC--C--CGCAGC---G-CC--GC----C 5755
MUS-2.CM.01.CM1246 TG-GCCCATTGAG-G-G-CGCAGC--CCAGAC--TA-TTCCATGCCAAATGCTGACCCCACACCATCTTTGAGACCCTCCAGATATAGAATGGATGAATAA....TGGACCCTTCAGTTGAAGGC--GCCT--GGACC---G---C---GCGGCA--CCCC--AC----C 5872
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TTAGACCACTGAG-G-G-CACAGC-ACCAGA---TA-TTCTATGCCTCATGCAGATCCGACTCCCCCTTTGAGACCATCCAGGTATCGCATGGATGAATAA........CCTAGAGGAAGAAAAC--GCCT--G---C--AGAGGCACTGC-GCA--AGC---CC----C 5342
OLC.CI.97.97CI12 ..............-ACCC-CACAGA--ATCTGAAGGAATGC................................................................................................................................ 5642
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-AT-------AA-ACCTTGTAA.............................................................................................................................. 5455
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-TTATCA---AA-ATCCTGTAA.............................................................................................................................. 5473
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..A-TCCTCT-CG-TCC-T-CCGCAA-CG---AA-ATCATGTAA.............................................................................................................................. 5652
SAB.SN.x.SAB1 GAGGCCC-CCCC--G-TCTG----GAGC-TC-GGAGGAGCTGCATCGGCCGCTCCAGGCCTG...TGA...................................................................................................... 6333
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..A-TCCTCTCT---CTGTACCGC--TC-C--GGAGT-CTCTAA.............................................................................................................................. 5582
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..A-TCCTCTC----CT-TACCGC--TC----AA-GT-CTGTAA.............................................................................................................................. 5532
SMM.SL.92.SL92B ..A-TCCCCTG-G-TCT-TACCGT--GC----GA-GT-TTATAA.............................................................................................................................. 5889
SMM.US.06.FTq ..A-TCCTCTTT---CTGTACC-A--TC----AA-GT-CTGTAA.............................................................................................................................. 5738
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ..A-TCCTCT-T---CT-TACCGC--TC----GA-AT-CTATAA.............................................................................................................................. 6447
SMM.US.86.CFU212 ..A-TCCTTTG----CT-TACCGC---C----GATGT-TTGTAA.............................................................................................................................. 5705
SMM.US.x.H9 ..A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--K-----GG-GT-TTATAA.............................................................................................................................. 5930
SUN.GA.98.L14 ..A-TGTC...AACCC--GGCC-C-A-CA---C-AAGACCAGGGCAAGGGGACATTAGAAGAGGCCTACAAGACTAA...................................................................................CTTG-AGGCC 6269
SYK.KE.x.KE51 AT-CTTCTTAG............................................................................................................................AAGGAACATTTCTCTCAA-TGGGCCTCAGA--CC- 5741
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AT-CTTCTTAG............................................................................................................................AAGGAACATTCCT-GAGA-AGGACC-C-AA-ACCA 6077
TAL.CM.00.266 TC-GACCCCTTT--G---GA--G-AG--G-CCATGC-ATAA................................................................................................................................. 5865
TAL.CM.01.8023 TA-GACCCCTTT-CG-C-GGA-G...-AC-CCATGC-ATAA................................................................................................................................. 5360
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ATGGAGTCG---GGG--CGG-AT-G---AGAG..................CC.TCCTCCAGGACTTGC.....................................................................................-TAGGCCTTTAA-ACCA 6114
VER.KE.x.AGM155 ATGGACAAG-G-G-G---GACC--GAC--GTC..................CCACCAGGACTTGATTAA.............................................................................-CA-TACAG-AAACCCCT--AGACA 6125
VER.ZA.10.VSAC4004 ATGGACA-G---G-G-CGCA-CGC-TCC-CCTGGACTTGCATAG.................................................................................................................ACC-TTGCAAAAA 5608
VER.ZA.10.VSAG1003 ATGGACA-G-C-G-G-GGCA-C-C--CC-CC-GGACTTGCATAA.................................................................................................................ACCTTTG-AAGCA 5595
VER.ZA.10.VSAM0022 ATGGACAAG-G-G-G-CGCA-CGC-TCC-CC-GGGCTTGCATGA.................................................................................................................GCCTTTGAAGGCA 5611
WRC.CI.98.98CI04 CAG-ACAATTCTTT-----CTTG-AA--AGC-G-AGGAGATCAGGGAGAGGTTGAGCAAAGA...............................................................................................G-CCTTAT--CCC 6167
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CAG-ACAATTTTAT------TTG-AA--GGCT--AGGAGATCAGGGAGGAGTTGAGCAGAGA...............................................................................................G-CCTTAT--CCC 5087
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Rev exon 1 start
H1B.FR.83.HXB2 ......ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGACGAAGAGCTCATCAGAAC...............AGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAG.. 6043
Tat exon 1 _.__.__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__R__R__A__H__Q__N__.__.__.__.__.__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__E__E__L__I__R__T__.__.__.__.__.__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
H1A1.UG.85.U455_U455A ......-G---C--T---------GT--------GG---------C----C--TC-G-A-----G---------T----------A-----------A--CC------G--C---C---A...............GGC---A--GA-------A--CT-A--C-----.. 5488
H1C.ET.86.ETH2220 ......-ATC-A--T-----------A---A---A------T-T------C--TC-G--.----G---------T---------------------C------------------C---A...............AGC---A--GA-------AA-CT-A--------.. 5433
H1F1.BE.93.VI850 ......-----A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-----------------------------------------AC---A---C---A...............AGC-----AGTG------AA-------C-----.. 5382
H1O.BE.87.ANT70 ......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--...----C-...---GC-GCA...............AGCCA--CAGA----A---A-C--G--C-----.. 6094
H1O.CM.91.MVP5180 ......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--.. 6080
H1O.CM.98.98CMA105 ......-AT--G--------C---G-A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A---------------------.........------C--C--GC-GC-...............AGCCA--C-GA----A-GRA-C--G--C-----.. 5531
H1O.CM.98.98CMABB197 ......-ATGC---------C-----A--C----A--------CT----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------A......----ACCC----GC-GCA...............AGC-A--CAGA----A---A-C--G--C-----.. 5485
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......-AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-GAGA-C-GCCGCT---GCG-GC..................CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G--.. 6104
H1O.US.99.99USTWLA ......-AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------------------C--AGA-C-AC--CT---G-A-GC..................CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G--.. 5534
H1N.CM.02.DJO0131 ......-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A---------A---C-A--...............AGC---A---A--------A-C--A--C--G--.. 5545
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ......-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A------......-G-AA--AG-G-A-T-A-C--CGAA-AACTCCTAAC.........AGC---A--GA-T------A-C--A--C--G--.. 5544
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ......-AT-----------------A--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C-A-C...............AGC---A---A-T------A-C--A--C--G--.. 5543
H1N.CM.95.YBF30 ......-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C----...............AGC---A---G--------A-CT-A--C--G--.. 5633
H1P.CM.06.U14788 ......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGCG------G--A-C...............AAC-A-----A--------A-C--G--------.. 5519
CPZ.CD.06.BF1167 ......-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A-------------GAA-AG--A-A......CCTT--GCAAGC..................-A-A-A-A-A-----AA-C--G--CG-G--.. 6144
CPZ.CD.90.ANT ......-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CTC-C--C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-AGCT-GAA-GAAC---CGAACAACTGCTGAA.........AGC---G-A-A-A------A-C--G--------.. 5481
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ......-AT---------------GCT-----T--C-----TATGTA---C----C--AG----G------A--T--------------------AGC--GA-----C-CG---TT-GCA-G-...............---A-A-A-A------A-C--G--CG----.. 5625
CPZ.CM.05.LB715 ......-A------T----------GC---A----------T-C-C----C-----G-A-----G---------T--------------------------------CG-----TC-A---G-...............-A-----A--------A----A--C--G--.. 6060
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ......-AT---------------TGT--C------------ATG--C-----TGAG-A-----G------A-----------------------A--GGGA--CA--CACC-G-C-GCT-CA............AGT---AC-CA-A------A-C--T--CG-C--.. 5628
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ......-AT------C--------GTT-------A---C--TGTGTA---C----C--A-----G------------A--------------------T--A---------A---C-----G-...............-A-A---G--------A-C-----C-----.. 5611
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ......-A--------T-----------------A---C--T-C-T----C----C--AG----G------A--T------------------T-----TC----------A--TC-A---G-...............----C-CA-T------A-C--A--------.. 5597
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ......-AT---------------C-A--C----AC--C--T---C----C----CG-AG----G------T--T-------------G--------A-------------A--TC-G---G-...............-------A--------A-C--G--C-----.. 5594
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ......-A-----------------T--------A---C--T---T----C----C--G-----G------A--T-A-------...-G----AA-C-GA--------G-----AC-G---G-...............---A--GA--------A-A--A--C-----.. 5605
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......-ATTCA-----C--C----G---C----A------TATGC----C----CC-GC----G------T--T---------------------G---GAA------CG----T-A--GG-...............---A-A-GCA------A-C-----CG-C--.. 5438
CPZ.TZ.00.TAN1 ......--A--C--T--C--------A--C-------------C------C--T-CG-A------A-----A------------------......---AGAG----C-A-T--GC-GTAC--...............---AC--A-A------A-C--G--CG-C--.. 5675
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ......--A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GC...AA-TCT---GGAG-C..................-A-A------------A-C--G--CG-C--.. 5672
CPZ.TZ.09.UG38 ......T-A-----T--------------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA--CTGTT-TCT-CA-T--A.....................GA-A------A-C--G--CG-C--.. 5649
CPZ.US.85.US_Marilyn ......-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA--CA--C--A-AAC-GCT--GAGC............---GC-GA-A------A-C-----CGC---.. 6117
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA----GA-A----G-A-C--G--------.. 5504
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA-----A-A----G---C--G--------.. 5585
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA-----A-A----G---C--G--------.. 5584
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ......-A--C-----TC------GTC--C----A-------T-T---------G---AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTAC----A--A--A-C---...............CA-----A------G-A-C--G--------.. 5396
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ......-AT--C----Y---C-----W--CGC--A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G-----------------------A---AGA-C-GC-GTT---GCAAGC..................CA---AGG-G--A---A-C--G--C--G--.. 5521
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ......-A------T-TC------GCT--C----A---C---T-T------C--G---AG--G-GT--G--A-----------------------AG--AGAGCTGC----C--A--A-C---...............-A-----A------G-A-C--G--------.. 5389

Rev exon 1 start
MAC.US.x.239 ........--CA----------------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCAATCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--A--AC-T-----GC------C.. 6595
Tat exon 1 _.__.__.__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__.__.__.__.__.__.__.__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__.
Rev exon 1 _M__S__N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__.__.__.__.__.__.__.__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__

H2A.DE.x.BEN ........---A-----------GCGA--CA-T--C--------GC-G------TCG-A---G-GGC-C--A--A--A----AGC-A---GGCA-AC--AGAA-GACTCC-AGGA-A.....................-C-A------C-TCGC-----GC-C--G-C.. 6695
H2A.PT.x.ALI ........--CA-----------GG-A--C----AC--------GC-G-----TT---AT--G-GAC-C--G--A-GG----A-C-A---GGCA--C--AGAA--TCTCC-AAGA-A.....................-T-A--G-----TCGT-----GC----G-C.. 6685
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ........---A--T--C-----------C----AC--------GA-G-----TT---AC--G-GGC-C--G--A-GG----AAC-A---GGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-A.....................-C-A--G-----TCGT-----GC----G-C.. 6137
H2B.CI.x.EHO ........T-CA-----C--------A----C--AC--------GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GT----AA......CGCTC----A--A--TCTTC-AAAAGG.....................GC-A-----AC-AC-T-----GC-C----C.. 6660
H2B.GH.86.D205_ALT ........T-CA-----C-----G--A--C----AC--------GC-------TC-T-A---G-GTC-T--G--A-GT----A-......CGCTC----AG-A--TCTGC-AAAAGA.....................GC-A-----AC-GC-C-----GC-C--G-C.. 6662
H2G.CI.92.Abt96 ........T--A--T-----C-----A--C----A------T--GT-A--C--TC-T-AC--G-GAC-C--AG-A-GT----AGCAACCT-GAA-A---AGAACT-CG-A-AAGAC-........................A--G--A--TC-TT----GC------C.. 6008
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ........T--A-----C--C--------C----A---------GT-A--C--TC-T-A---G-GAC-T--G--A-GT----AA...C-ATCCA-A---AGAA-T-CG-AGAAG........................GC-A--GT-A--AC-TT-C--GC------C.. 6104
H2U.FR.96.12034 ........T--A--------------A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G-C-T--G--A-GT----AG...C-ACCCA-A---AG-A-T-C--AGAAGGT-A--........................G--T--TC-T--G---C------C.. 6149
ASC.UG.10.RT03 ......--TCCA----T---C-----C--CATA-A---C---AT-T-G--C---CA-CG-----GAC-T------CG----------TTC-G-AA----AGAA---CCG-----GCG-CA-CTCCT......GAGAGCTTG----A-A----G-AC---G--CG-C--.. 5616
ASC.UG.10.RT08 ......-ATTCA----T---C----GC--CATA-A---C---AT-T-G--C---CA-CA-----GAC-T------CG----------TTC-G-AA-----GAA---CCG-----GCG-CA-CTCCT......GAGAGCTTG----A-A----G-AC---G--CG-C--.. 5637
ASC.UG.10.RT11 ......-ATTCC----T---C----GC--CATA-A---C---AT-T-G--C--TCA-CG-----GAC-T------CG----------TTC-G-AA----AGAA---CCG-----GCG-CA-CTCCT......GAGAGCTTG----A-A------A--T-G--CG-C--.. 5625
COL.CM.x.CGU1 AAT...GA---A----GG-----GGCC-----------C--T--GC-A--C--TC-TT------GGC-G--A---CG----......------AAT-AGAGTGCTAC-......................................................CA--CA.. 5629
COL.UG.10.BWC01 AAC...-AT--A----GG-----GGGT-----------C--T--GT-G--C--TC-CT-C----G---G-------G----......------AAT-AGA--ATTAAC......................................................CGCTGC.. 5434
COL.UG.10.BWC07 ACA...-AT--G----GG--C---GC----GTG-A---C--T--GC-G--C--TC-TT------G---G-------G---C......--A---AAT-AGA--TCT-C-......................................................CA--GC.. 5659
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AATCACC-T-G---------C----TC---ACT---------T-CT-G--C----CGCA-----G------G---A-G-------CACGC-G-A---AGAG-A--GCTCC--AATC-GCT......ACGAGCGATAGC--CA-TCAAG--ATT-TA--AAAGCA...... 6088
DEB.CM.99.CM40 ......C--GC---TATG--C---GCC--CATTC-A--------GC-G-----T---CA---G-GTC----G--T---------CCACGC-G-A---AGAG-AAGT-C---AGAG-AT-C-CGCCAGCTGCTGAAAGT-A----C--G------A--T-G--C--G--.. 5907
DEB.CM.99.CM5 ......C-T-----TATG--C---GCC---ACTA-G--------GC-G--C--T--GCA-----GTC----G----A-------TCACGC-G-A---AGAG-A----CG--T-AAGCTTTGCT.........GCGAATGA-A--GA--------AG-T-A--C--G--.. 5892
DRL.DE.11.D3 ........T--A----GG--C---C-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA-----G------G--ACGT---AATGTC-GC-G--CC---A--A--ACCGCCAGCGTGGTT............TCAAGAGTATCTGAGAC-GGT-ACA-G-CTGTGGCA.. 5807
DRL.DE.11.D4 ........T--A---C-C--C---C-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCAG----G------G--ACGT---CATGTC-GC-G--CC---A--A--AC-GCC--CGTGGTT............TCAAGAGTATTTGAGAC-GGC-ACA-G-CTGTGGCA.. 5811
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TGTACT-AT--A--------C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------AG-GCGT---CATGTCTCT-G-AAA---AGAAA-AC---CA----A...........................GA-A------ACC--A--CGGC--.. 6193
GSN.CM.99.CN166 ......T-TGC------C--C--G------GC-C----C--T--GT-G--C--TC---GG--G-GAC----TC-T---CTCCATG-C-GATCA--C-AGAG-AA----CC-AAAGC-ACAG-ACCT...GATCCTAGCGTGTC-T--A------AC---GC--AGGTC.. 5961
GSN.CM.99.CN71 ......T-TGC---------C----G----GCT--------T--GT-G-----TC---GG--G-GAC----TC-T---CT-CATG-C-GATCC--C-A--G-AAGA--TC--AAGC-TCAG-ACCT...GCTCCTAGCGTG-C----A------ACC--A--CA--TC.. 5949
LST.CD.88.SIVlhoest485 TGTGAC-A---G----GC--C----G---------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TATGTCC-C-G-A-----AGAA--GTT-CCCAGGTATTT........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-C.. 5279
LST.CD.88.SIVlhoest524 TGCCAG-AT--G---C-C--C---GTT-----------C--TAT-C----C---CAGCAG--G--G-----G--ACGG---TATGTCC-C-G-ACC---AG-A--GTT-CCTACATA-TT........................GAAAC-G-GCAGGA--CTGTGG-C.. 5276
LST.KE.x.lho7 TGTCAG-AT-CC--T-GC--------A--------------TATTC----C--TCAGCAG----GG-----GC-GCA----TATGTCC-C-G-AAAC-GAGA---GTT-CCT-GATA-TT........................GAGAC---GCAGGA--CTGTGG-C.. 6360
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB TGTAAT-AT--G----T---C--GCGC--C--T-A---------GC--------C--CA-----GA--G--T--AAAT----C-CCT-G-CCCA-A---A--AAGACTGCTT-G-T-...........................G--ACAGTG---CAA-C-GAC..... 6240
MND-1.GA.x.MNDGB1 TGTGAG-AT--A----GG--C--G--A--C-----------TATGC----C--TCA--AG--G-GT-----A--AAGG--CCATGTCT-C-G-AAAC-TGTA-C-G---CTAA-A-GA--..................-TA-CTGG-AG-GGT-AAGAAGCTAT-CGA.. 5728
MND-2.CM.98.CM16 ........--CA--T--C-------GA-------A---C-----GC-A--C---T-GCAG--G--------AG-ACAT---CATGCCT-C-GAAAC--GAGATCTA--CAGAGA-T--T-............GAAAAA-TATCAGAAG--AGT--AG-G-CTGTGGGA.. 6287
MND-2.GA.x.M14 ........---A--T-----C--G--A-------A---C-----GTG---C---T-GCAG-----T-----G--ACAT---CATGTCT-C-GAACC--GAGAACT--G-AGAGA-T--T-............GGAAAA-TATCACAGG--AGT-AAG-AGCTGTGGGA.. 6214
MND-2.x.x.5440 ........T--G----TC------GTT-------A------T--GC-G--C---T-GCAG-----T-----GG-ACAT---CATGTCT-C-GA-A---G-GA-CT---C---GG-T--T-............GAGAAAGTA-CA-GCA--AGTCAAG-AGCT-TGGGA.. 5852
MNE.US.x.MNE027 ........--CG--------C-------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCA-TCACGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-G.....................GT-A--G--A--AC-T-----GC------C.. 6063
MON.CM.99.L1_99CML1 ......--T--C----T-----G-GTT-----------C--T--GA----C---C-C-------G-C-C--G--T--A...TATG-C-G---A----AGAGA---A--GCGA-GTC--CTGT-CCT.........GGCCT-AGC-GCAG-A-GAA-C--GC-AG----.. 5967
MUS-1.CM.01.CM1239 ......-G-TCC------------CG----GCT---------ATGT-G--C---CA--AG-----T-----T---------------CGCTTCA-A-A--GT-C-A--TCT-A---GA-C..................GTG----A-----CGAA-C--G--C---TC.. 5899
MUS-2.CM.01.CM1246 ......-----C--T--C--C---TGT--CGCG-----C--TAT-T-G--C---CAG-A------A-----T-----A---------CGC-TCA---A--GA-C-A---CT-A-TCG-TT..................CTG-C-T-AG----GAA-C--G--CG-TTC.. 6016
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ......-AT-CC--T-T-------TCC---GCT-A---C--TAT-T-G--C---CA--AG-----G--G-----T--------------A-GAA-A----CT--C--CTCT-A-A-AGGC..................TTG--A-G-G------A-C--G--C--TTC.. 5486
OLC.CI.97.97CI12 ...AAG-AT--A--T-----------A--C--T-A------T--GC----C--TT-GCAG--G-GGC-T--T-----T---TCT-CAG--TCA-CT--GA--A-GA---AGAAGGTGGTA........................T-G------CAAGA-TCTAGGG-C.. 5783
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........TGC------------G------GCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA---G--AA-------ACAA----CTTCT-G-CGAA-A---AGA-AGA--GATAAGA-GG--GCT.....................-AGAT-G-TA-ACT-GCTA--CCTGA 5596
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........---A--T-----C--G--A---GCA-A---C-----GC----C--TC-TCA---G--A--------TAA-----CTTCT-G--GAA-AG--TCAA--GAT-AGAAGA-GACTC-G........................GT-G-TCAACT---TG-T-CAGA 5611
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........--C---T-----------A-----T-A---C------C-C--C---C-GCAG----GAC-------AAAT----CTTCC-G-GCAA-AC--AGAA--TCT-AG-AAG-AA-T--G.....................G--G--A--TT-C--G--C-T--T.. 5791
SAB.SN.x.SAB1 .....T-AT-C-----TC--C---GTT--C-----------TATTC-C--C---CAT-A---G---C-------TCG----TATGTCCCT-G--CA---AGAGCTTCT-AGAAG...........................ATTT-G---A-TCAAGT-TCTCT-C-C.. 6469
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ........-CGC--T--C--C-----A-------AC-----T--GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GG----AG...CGATCAA-A--GAGAA--GCTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--T--AC-TT----GC------C.. 5718
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ........T--A----T---C--G--A-------AC-----T--GC--------C-T-AG----GTC-G--G--A-G-----AGCCAG---G-ACA---AGAA--A--GCTAAGA-AA--..................-T-A-----G--TC-TT-C--TC------C.. 5674
SMM.SL.92.SL92B ........--GC--T-T------------------C--------GC-------TC-T-GG--G-G-C-T-----TA-T----CA-AACCC-GAA-A---GTTAAGAAG-AG---A-G..............................GC-A-TC-A-T-GATA--TCAAA 6021
SMM.US.06.FTq ........T-CA-----C--C-----A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G---G--G--A-GT----AG...C-ATCC------AGAA--ACTCCGAAGA-G.....................GT-A-----A--TC-TT----GC-C----C.. 5874
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ........---G-----C-----G-G--------A------T--GCA------TC-T-A---G-GT--G--A--A-G-----AG......C---ACC--AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................-C-A--G--A---C-CT-C--GC------C.. 6580
SMM.US.86.CFU212 ........TTCC-------------GA-------A---C-----GC----C--TC-T-GG----G-C-C--AG-A-GT----A-......-GA-CA---AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................GT-A-----A--AC-CT--T-AC----G-C.. 5838
SMM.US.x.H9 ........---G--Y--C-----G--A-------A------T--GCA------TC-Y-A---G-G---G--A--A-G-----AGCA-C-ACGAA-A---ACT-CGAAG-AGA--A-G..............................GC-A-TA-A-T-TCTG--TCAGA 6062
SUN.GA.98.L14 TGTGAT-A---A----GG----GG-GA--C--------C--T---C----C--TC-GCAG----GG-----G---CA----TAT......GTCTAC--GGGA----AGCATCAATCA.....................-TATCT-AGG--A-GCAAGAGGCTGT-CGA.. 6410
SYK.KE.x.KE51 TGT...-G--GA--------C-------------A------TT-TAGA--C--TC-TCA-----G------G--AA-A----T-C--G---GAAA----AGA-ACGC----A-AAC-GCT..................GAGG-CTT-GC-GCGCA-AGCTC-A---CT.. 5888
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TGT...-AT--A----T---C-----C-------A---------GC--------C-TCA---G-GA--G--A---A-T----C---ACCA-G-AA-C--GCAGCT--C--TAT-..............................T--G-GG-T-A-AGCGC-C-T-CA.. 6212
TAL.CM.00.266 ...........A--------C--G--A-----T-AC--C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA----GTTC--GAAG--GAGAAGATCC-CTCCT......AGCAGC-A----GAGG--A-G-A-C--G--------.. 6013
TAL.CM.01.8023 ...........G--T--C--C-----A-----T-A---C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA-----ATC--GAA---GAGAAGATCC-CTTCT......AGCAGC-A-----AGG--A-G-A-C--G--------.. 5508
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TGTACT-A---A----T---C----GA--C----A---C--T--------C--TC-GCAG--G-G----------A-----CATGTCTCT-G-ATC---AGA-CTAAG-AGAA----TCA........................-A------GAA-CT-G-----C--.. 6258
VER.KE.x.AGM155 TGTACA-AT--A----T---C-----A--C--T-A----------T-C--C---T--CGG----GAC----T--TA-----CATGCCTTT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG...........................G--G---GCAT-C--G--C-GC--.. 6266
VER.ZA.10.VSAC4004 TGTGAT-AT--G-----C-------GA-----T-A---------GC----C--TC-GCAG--G-GT-----TG-G...A--TATGCCCCT-G--CC----GAAAGAAG-CT---AGG...........................C--GC-GC--TGG--GA------C.. 5746
VER.ZA.10.VSAG1003 TGTTTT-AT--A-----C-----G--A-----T-A---C-----GC----C--TT-GCA---G-GA-----T---...A--TATGCTCCT-G-ACC---AGAAAGAAG-CT---TCG...........................C--G--ACGCT-C---A-CAGC-C.. 5733
VER.ZA.10.VSAM0022 TGTACT-A---A--------C--G--C--C--T-A------T--GT-G-----TC-GCA-----GG-----TG-G...A--TATGCCCCT-G--CC---AGAAAGAAG-CT---TCA...........................-T-GC-GC-T-GC--GA-CA----.. 5749
WRC.CI.98.98CI04 TGTAATCAT--A--TGGA---T-T--A---GTT---AGC--T--GC----C---C-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCCT-C-GCAA--AGATTG-TGCG--TA-AGCAA-A.......................................GCTA---CA.. 6296
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TGTAATCATC-A---AGA--------A---AT---CTCA--T---T-A-----TC-GCA---G-GG-----G-----T---CATTCAT-C-GCAA--AGACTAATAAGGATAAGTCAG-C.......................................GCT----CA.. 5216
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start Vpu transmembrane domain end
Vpu start (ACG in HXB2)

H1B.FR.83.HXB2 .CAGTAA..GTA..........GTACATGTA...........ACGCAACCT.........ATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATAT............................. 6151
Tat exon 1 __Q
Vpu _T__Q__P__.__.__.__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 .__
H1A1.UG.85.U455_U455A .------..---ATTAGCTTAT---.................-T-AC----.........T-GGA---CTGG------AC--GGC-GA--------C----CT----------A------A-T------GGT--------AAA........................... 5602
H1C.ET.86.ETH2220 .------..---CCAAATAATA-A...----...........-T-GTTGA-TTACTAGCA-A-GT-GATTATAG-------AT-G---C-T-CAT-G--GC-C--ATC----CAA-AGTTGTGTGGACC--AGC-T-TATAGAATAT....................... 5563
H1F1.BE.93.VI850 .------..---GTGTTAAATA---T-----...........-T-TC-TA-.........T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C----------C------------A-T------TAT---------............................. 5500
H1O.BE.87.ANT70 .------..---ACGCTA........................-T---T-A-AGGGACCTGC--G-----A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGT-T----AT-T---TT-ATG-G---TT--TC-T-GA-A-T-T-TA............................. 6202
H1O.CM.91.MVP5180 .------..---ACGCTG........................-T---T-AAGAGAACCTGC--G-CT--A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----AT-T-C-TA-ATG--T--TT-ACC-T-GA--TT-T-TA............................. 6188
H1O.CM.98.98CMA105 .------..---ACGCTA........................-T---T-A-AGGGACCTGC--A--T--A--ATTGGT...AGTGCTT-G...CTGC-T----AT-T-C-GT-ATG-AT--TT--GC-T-GA-A-T-T-TA............................. 5639
H1O.CM.98.98CMABB197 .------..---ACGCTR........................-T---T-A-AGGGACCTGC--A-CT--A----TG-T...AGTGCTT-G...CTGT-T----ATAT---CT-ATG-ATA-ATG-TC-T-GA-A-T-T-TA............................. 5593
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .------..---ACGCTA........................-T---T-A-AGGGACCTGC--G--T--A--A-T-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--AT-T-G-TC-ATG-ACA-TT--TC-T-GACA-T-T-TA............................. 6212
H1O.US.99.99USTWLA .------..---TCGCCA........................-T---GTACAAGGACTTGC--TTCT--C----TTAT...AGTGCTT-G...TTTC-T-C--CC--GC-TA-ATG-AT--TTG-GC-T-AAC-TTGC-TA............................. 5642
H1N.CM.02.DJO0131 .------..---AAAGCTGTATA-..................-T-...-TG...GAGTGGGG-TTCGC--CGTTG......-G-G-G-C-...ATT------GC--T----A-CTG-GTT-TAC--TAT-AAGA-T-TA-G............................. 5650
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .------..---AAAACTGTATA-..................-T-...-TG...TCATTGGG-TTCTC--CGCTC......-GGG-G-C-...ATT------GC--TC---A-CTG-GTA-TAC--TAT-AAGA-T-TA-G............................. 5649
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .------..---AAAACTGTATA-..................-T-...-T-...GAATTGGG-TTC----CGTTT......-GGG-G-C-...ATT------GC--T----A-CTG-GT--TAC--TAT-AAGA-T-TA-G............................. 5648
H1N.CM.95.YBF30 .------..---AAACCTGTATA-..................-T-...-TG...TCATTGGG-TTC----CGTT-......-G-GC--C-...-TT-GC---GC--T------CTG-GCA-TAC--TAT-GAGA-T-TA-G............................. 5738
H1P.CM.06.U14788 .T-----..---GAAATA..ATAAGYTGTGTTA.........-T---T---AGGGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG-GT--...TT-C-TTGCTGTAT-G---Y-TG-G--AAGG-CC-YC-AT---TGCTA............................. 5640
CPZ.CD.06.BF1167 .------..---TTA...........................-T--TGTGGCAATTTTTACAGTGGT-GCA-TATT---GCTGGGG--GG-CTAT-G-T--CTGGAT-----CGC-ACTAGTT--TAGG-AAGC-T-T-TGTATATA.........AAACAAGTGCAAGA 6275
CPZ.CD.90.ANT .T-----..---CTCTTA........................-T-ACTAA-ATATTTGAGTATG-TT-TC-T--CT-TAGTAT-G--C--TGGATT--CTGT---C-T---C-C...-ATAAGC-TTAT-AA---T-T...AAG...............CAGCAGCAAAT 5603
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .------..---TATTATCTGACCCT................-T-AT-TTA...............----CTTT-GGTTGCTT-GCCA-T-CCTT---TT--C-TAAC--TT--A-A---AGG-ATT--......TGG........................AGATTATG 5731
CPZ.CM.05.LB715 .------..---TGCTTGCAAT....................-T-AC-GGCTTA.........GA----A---G-T-GA---G-A----TA---A-T---GT----------GA-CT---ATAG---C-......T-TA--AACTATCAGGAATAT...AAAAGGGGGGA 6189
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .------..---CTTTACATGCA...................-T--T-A--.........TGGGA-CA-A---GCT-GA-T--T----G-A---A-GGC--T--T--T-CT--A--C---GGG----CTT-T---ACG-GG..................AGAAGAAGAAA 5749
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .-----C..---AAGCTATATAT...................-T-TTGTTG.........C-TAT--AGT---G-T-CA---G-----C-A---AG-CTC------T------A--T---G-A------......T-T...............AGAATATAC........ 5721
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .------..---CTCCTATAAGT-GT-GTC-ATAT.......-T-G-C-TA............AT-GA-T---G-T--A---GC-----TA---A-C----C----T------A--A----TA-A--C-......T-TC-GCTTTAT....................... 5716
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .----G-..---ATTCATGCAGA--T---CTTAGGCTTTA..-T-G-TATA......GTGCAG-A-G---GCTT-T------TTC--A-TA---A-T--G-T----TC-----AA-A---GTA-A---T......T-T........................AAACTCTG 5723
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .------..---ATAAGTGTAATATA--A-............-T-G--ATATTC.........AT---CT---G-C--A---G-A----TA---A-T--G-------------A--A----TA-A--CTTATGA-TGT---.....................AAGGCACT 5730
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .----G-..---TCCCCTCTTT....................-T--TTT-C......ATGTGGGT-GCTA---G-C--A-T-G-A---GTACTCTTT--G-T---AAT-----G------GGT--T---......-G-ATCTCTGTCTAT...AAAAGGTGGAAAAGACA 5570
CPZ.TZ.00.TAN1 .------..---CCC...........................-T-AT-AAA......ATAG--GTGGG-AGT-TGTC-ACTAATG-CA---GCATTC-TTGT---TT-C-GA--T-AATAGGGGG-.........-GC-TGCTAATAGGT......ATAGGTATAAGAAG 5794
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .------..---CTC...........................-T-AT-AAAGTAGTAGTAGG-AACT---A-CAG-AT----T-GGT--CT---TT--C--C----TTT----A-GAG-AGGAGC-T----AGCTTGGAT-ATAATA.........AAA...GAAAGAAA 5800
CPZ.TZ.09.UG38 .------..---TCA...........................-T-...AGACTT...GTAGGGGG--GCA--AT-CA-AAT-TGG---GTA-CTTGT-C--C----TTG-TA-A--AG-AGGAGG--C-T-A......ATAGGTTGGGGGATA...AGAAGAGAGATACA 5774
CPZ.US.85.US_Marilyn .------..--GCCCTTTTGTGC-..................-T--TTAA-......TGGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A--...-A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC----T......-CTAGATTGTGG.........AGACAAATAAAAAT 6242
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .------..---GAAGCTTTTAC-GT-A..............-T---T--AAGAGATATAC--GTT---A-CAT-......-G-A--A--T-GCT-GCTG---CT-TG---AG-TG-CTAAAAGCCC-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACG 5642
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .------..---GAAGCTTTTAC-GT-A..............-T---T--AAGAGATATA---GTT---A-TAT-......-G-A--AC-T-GCT-GCTG---CT-TG---A--TG-CTAAAA--CT-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACG 5723
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .------..---GAAGCTTTTAC-GT-A..............-T---T--AAGAGATATA---GTT---A-TAT-......-G-A--AC-T-GCT-GCTGC--CT-T-------TG-CTAAAAGCCC-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACG 5722
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .----G-..---ATTTTCAGGG-ATA-GT-GCTTTA......-T---T---AGGGATCAGGGGG--T---C-AT-...-C--GGG--T--...AT-G-TTGCTGCAT-G-G--CTG-G--AGAC-CA-TC-ATATCT--TA.........GAAGAAAGGAGAAGGGATAG 5542
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .------..---ACGCTA........................-T---TTA-AGGGGTCAG---GTT---A--ATCC-TTGT--T--GC-TC-TATTRCGG-GC-TATTTGGA-GT--ATCCTT-A-C-TTATT----TA-CAAGAGACAAGACAGAAGGGAAAGAGAGAT 5664
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .T-----..---.GCCATTAGATATA--CA-TTGTTTCT...-T---TTACAGGGATGAA---GTGT--C--AT-GC--GG-TC---A---GG-GCTGTC-----ATTTGG-GGTATCTTCTGC-CTATTGGC-GA--G-AAGAAAAAGGGATATATTCGTACAGAGGGT 5552

Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 .A-----..--............................................................................................................................................................... 6603
Tat exon 1 __K
Rev exon 1 .__
H2A.DE.x.BEN .A---G-..--............................................................................................................................................................... 6703
H2A.PT.x.ALI .A---G-..--............................................................................................................................................................... 6693
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .A---G-..---AG............................................................................................................................................................ 6148
H2B.CI.x.EHO .G---G-..--............................................................................................................................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT .A---G-..--............................................................................................................................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 .G-----GT................................................................................................................................................................. 6016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .A-----GT................................................................................................................................................................. 6112
H2U.FR.96.12034 .A-----GT................................................................................................................................................................. 6157
ASC.UG.10.RT03 .------..--C.............................................................................................................................................................. 5625
ASC.UG.10.RT08 .------..--C.............................................................................................................................................................. 5646
ASC.UG.10.RT11 .------..--C.............................................................................................................................................................. 5634
COL.CM.x.CGU1 .------..--............................................................................................................................................................... 5637
COL.UG.10.BWC01 .------..--............................................................................................................................................................... 5442
COL.UG.10.BWC07 .A-----..--............................................................................................................................................................... 5667
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...--G-..---CAT.TGGTTGTA-AT............................................................................................................................................... 6109
DEB.CM.99.CM40 .------..-C-AATCTGCATGTA-ATGC--AAGGGAACATT................................................................................................................................ 5946
DEB.CM.99.CM5 .------..---AAGCTGCATATGTATATAGTATCACA.................................................................................................................................... 5927
DRL.DE.11.D3 .AG----..---GAAAAG........................................................................................................................................................ 5822
DRL.DE.11.D4 .GG----..---GAAAAG........................................................................................................................................................ 5826
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .------..--............................................................................................................................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 .------..---AGGC..........................-T---T---...............GC--C--TTTGGTGGTGGGGT-CT-CTATT----CCT-CAT-TATC--TGTGTAG-GC-TC-TGCTC-CT-C-TAGCTTGG......GATAAGTGGGTAAAAGG 6081
GSN.CM.99.CN71 .------..---AGGC..........................-T-AGTG--...............GC--CTCTCTGGTGGTGGGGG-CT-CT-T-----CCT-TAT-TATT-CTGC-TAG-A--CT-TGCTC-CT-C-TGGCGTGG......GACAAGTGGATAAAGGG 6069
LST.CD.88.SIVlhoest485 .GG----..-G............................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest524 .AG----..AA............................................................................................................................................................... 5284
LST.KE.x.lho7 .AG----..-G............................................................................................................................................................... 6368
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .A-----..--............................................................................................................................................................... 6248
MND-1.GA.x.MNDGB1 .AG----..--............................................................................................................................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 .AG----................................................................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 .AG----................................................................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 .AG----................................................................................................................................................................... 5858
MNE.US.x.MNE027 .A-----..--............................................................................................................................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 .----G-..---..............................-T-A-TTA-...TGGTGGTC--TGG---C-AT--CTTACAGCC-GA-CC-CAT-GCCC-CCCC-T-GC--C-TG-GCT-GG...TGG.....................CGATATTATAAAATCACTAA 6077
MUS-1.CM.01.CM1239 .A-----..--GAT............................-T-A-TTA-...TGGTATC--G--GC--CTTT-G--AC--GCA-CTACT-TCTG---GCCT--TTTGC-T-C---CTAG-ATATCAG.....................AGGTGGTGCAGACCAAAG.. 6012
MUS-2.CM.01.CM1246 .------..---AT............................-T---TTAC...TGGTATC--GG-GCT-CCAT-G--AC---TA-TTATC-T-TT--TGCTT---T-GCCT--A-CCTAG--TATCA-.....................AGGTGGTGTCAACCTAAG.. 6129
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .A-----..---GT............................-T-A-TGTG...TGGTATC-TG--GCT-CCAT-G-CAC---TA--TATY-T------G-C----T-GCTC--TG--TACTGTGG-AT.....................AAGTATGTTAGGAAAGAG.. 5599
OLC.CI.97.97CI12 .AC----..--............................................................................................................................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CA---G-..---TGGAATGTCC..........................................................................TGGTCTTC--TTGCTTA-....................................AGACGCTTGATATGTAAGGT 5654
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G------..---TGGACTGCCC..........................................................................TGG-CTG-TC-TGCTT--....................................AGAAGTTTGGCAGGTAAAGT 5669
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .------..---TGGAGTGCCC..........................................................................TGG-CT-GTA-TGCTT--....................................AGAGCCTCAGCTAAAAAGGT 5848
SAB.SN.x.SAB1 .A-C--G..TA............................................................................................................................................................... 6477
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .------..--............................................................................................................................................................... 5726
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .T-----..--............................................................................................................................................................... 5682
SMM.SL.92.SL92B C------..--............................................................................................................................................................... 6030
SMM.US.06.FTq .A-----..--............................................................................................................................................................... 5882
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .A-----..--............................................................................................................................................................... 6588
SMM.US.86.CFU212 .A-----..--............................................................................................................................................................... 5846
SMM.US.x.H9 CA-----..--............................................................................................................................................................... 6071
SUN.GA.98.L14 .AG----..--............................................................................................................................................................... 6418
SYK.KE.x.KE51 .-G----..-C............................................................................................................................................................... 5896
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .GG----..--............................................................................................................................................................... 6220
TAL.CM.00.266 .------..--............................................................................................................................................................... 6021
TAL.CM.01.8023 .------..--............................................................................................................................................................... 5516
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .------..--............................................................................................................................................................... 6266
VER.KE.x.AGM155 .------..--............................................................................................................................................................... 6274
VER.ZA.10.VSAC4004 .------..--............................................................................................................................................................... 5754
VER.ZA.10.VSAG1003 .------..--............................................................................................................................................................... 5741
VER.ZA.10.VSAM0022 .------..--............................................................................................................................................................... 5757
WRC.CI.98.98CI04 .AG----..-A............................................................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .AG----..-C............................................................................................................................................................... 5224
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H1B.FR.83.HXB2 .AGGAAAATATTAAGACAA..................AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGA.........CTAATAGAAAGAGCAGAAGAC...AGT...GGCA............................................ATGAGAGTGAAG....... 6236
Vpu __R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__.__.__.__L__I__E__R__A__E__D__.__S__.__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##N__E__S__E__.__.__.
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H1A1.UG.85.U455_U455A .-AA---T-GC---AG---..................-A----------------T-AA-C---.........A---G----------------...---...----............................................----------T-....... 5687
H1C.ET.86.ETH2220 .------T-G---------..................----G------T---------A-A---.........ACT-GG---------------...---...----............................................----A-----T-....... 5648
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H1O.BE.87.ANT70 .GAAC---AGGA-CA-G-CAGA............AAGGAG-G-GA-ATA......C----G--GTTAAGAAGAA---G-----TTAGG--T--T...---...-A-T............................................----A--CA-T-GAG...A 6300
H1O.CM.91.MVP5180 .GT-C---G-AA-CA-..................GAT----GGGAGC-GGAAA--C----A---TTAAGGAGAA---AG----TCAGG--T---...---...-A-T............................................----A---A-T-AAG...A 6286
H1O.CM.98.98CMA105 .GAAC---AGGA-CA-G-C..................----GGGA-ARAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---GR----TTAGG--T---...---...-A-T............................................----A---A-T-GAG...A 5737
H1O.CM.98.98CMABB197 .GAAC---GGAA-CA-G-C..................----GGGA-AGAGAAA--C----G--GCTAAGAAGAA---R-----TT-GG--T--T...---...-ATT............................................----A--CA-T-AAG...A 5691
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .-AAC---AGAA-CA-..................GAT-A--GGGA-AGAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---G-C---TT-AG--T---...---...-A-T............................................----A-----T-GAA...C 6310
H1O.US.99.99USTWLA .GAAC---AGAG-CA-GG-..................-A--GGGA-AGAGAAA--C--------TTAAGAAGAA---GR--R-TCAGG--T---...---...-ATT............................................----A--CA-T-GAGR... 5740
H1N.CM.02.DJO0131 .-AACT--A---GCAGG--..................-A--T-GA-C-A............-T-AGACAAAGAA---G---T---A-------T...---...----GTGAGAATG...................................---G-GA--C--....... 5741
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .GAA-T--A-C-GCAGG--..................-A--T-GA-C-A-TAAA-......CAGAGA......G---G---C-----------T...---...----............................................----------T-...GGGA 5735
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .GAA-T--A-C-GCA-G--..................-A--T-GA-A-G............-T-AGACAGAGAA---G---T-----GA----G...---...----AAGAGAGTG...................................---G-GA--C--......A 5740
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CPZ.CD.06.BF1167 AGAAG-T-G-A--GAG---..................GC--T---T--T--A-ACCAGAGA---.........GGT-GTACT.........--T...---...--A-TAGAAGAAG...................................----A-A--GCC....... 6361
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CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T-AAC---ATAAGCTTG--..................GT-G----T--G-ACC-TGC-TTA---.........----C---------------T...---...--A-............................................----A-----T-GAGGAGA 5824
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CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-TAG--GA-GAC---GC-..................CA------CATTGAT---C-A--A---.........A---G--C----CAG--C--T...---...--A-ATGAGAGTG...................................---GAGAG-.......... 5841
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .--AG--G--AA-GT-G--..................GA-------TCTCA-C---GAC-G---.........A---G---C-----------T...---...----............................................----A----.......... 5803
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .-AAG-G-ACA--------..................-AGGC----A-T-AA--------G--G.........A---G--------GG------...---...----............................................------------....... 5801
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 T-AAG-GGATAGG--G---..................-AG--------T--A-------CA---.........A---G----------------...---...----ATGAAAGCG...................................---GAGACAC--AGGAATT 5825
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T-AA-G-......CA-G--..................--G-G-...--TCAA--G-----C---.........A---G---------------T...---...--A-ATGAAAGTG...................................---................ 5807
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-AAG--GAGCA----ATC........................--T...GAT--G---ATA-A-.........A-C-C---------------T...---...--A-............................................----A-----T-....... 5647
CPZ.TZ.00.TAN1 AGA-TT-GA-AGGGA-AGG..................CA-C-TCA-...--AG--T-A--A--GCTA......GCT-G-AG-TT-AGCAT----...---...--AGTAGAAGAAG...................................----AGAATTTA....... 5889
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C---G---G-CAGCAT--G..................--GCTG-----G--A---G-AAGG--G.........----GTATT.........--T...---...--A-TTGAAGAAG...................................----AGAATTCC....... 5886
CPZ.TZ.09.UG38 T---G---G----CAC---..................---GTGT----A--AC---CAAGA---.........----GTAT-.........--T...---...--A-TAGAAGAAG...................................-----GAGATTA....... 5860
CPZ.US.85.US_Marilyn A-AAG---ATACTCA----.....................G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---.........A-C-G-AT-----A------T...---...--A-............................................----A-----T-......G 6326
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CTTTTTTGATCGCTT-G--AGA......CTAATAAGC-AT---GA---TGAAGG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...--G...--T-............................................-----CT--.......... 5746
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CTTTTTTGATCGCTT-G--AGG......CTACTAAGC-AT---GA---TGA-GG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...-TG...--T-............................................-----CT--.......... 5827
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CTTTTTT-ATCGCTT-G-GAGG......CTACTAAGC-CT---GA---TGA-GG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...--G...--T-............................................-----CT--.......... 5826
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 GTTTGT-CA-AG-CT-G-G..........................................................................................................................AGGTGGAGAGGAA--CAA----...ATGA 5587
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 A-TC-GT-G-C----GAG-................................................................................................................................ATAAGA-RR-TCAG--ATGACAG 5706
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AGCA-GGT-GAG--A-AG-............................................................................................................................................C---AAGATGA 5582
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MAC.US.x.239 .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 6615
Env _M__G__C__L__.__.__
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................................................................................---GAGCCTGGT....... 6715
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H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................---GC-TGTCTT....... 6169
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COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................---TTT-AT--A....... 5454
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................----A-C-T-GT....... 5679
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................---CTT-CTTTC....... 6121
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................-----GC-T-TA....... 5958
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................---CTTAGCTTA....... 5939
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................----TTAGAC-T....... 5834
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................----TTAGAC-T....... 5838
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................---G-GAGATT-....... 6213
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GSN.CM.99.CN71 A-A-CC--AGA--CC-...GTAGCAGTTATTAGGCTAGTTG--G...........................................................................................................----TGAG---A....... 6122
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................---GACTGTCTT....... 5299
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MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .......................................................................................................................................................----ACA-A---....... 6260
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MND-2.CM.98.CM16 .................................................................................................GTATTAACAGTAAGT.......................................---CTTAG-T-C....... 6320
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MND-2.x.x.5440 .................................................................................................GT.TAAACAGTAAGT.......................................---TT-AGAT-T....... 5884
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 6083
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MUS-2.CM.01.CM1246 ................-C-CCAATAGAAGTGAACGTCCTCCGGC-CCTGGAAGA-GGA--CTC-GAC..............................--C...----TCTTTGAGG...................................---CCT-C--T-....... 6208
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ...................CCAACCGTGGTCTCAGTC-TT-G-C-CCTGGAAGA-GGA--C--TGGC..............................TA-GAA-AAGTTTTTGAGGACGCCCCCCAAGAACCTGGGGATCCTCTTATTA..---CTTT---CA....... 5711
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................------AA----....... 5803
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-TA-T-GATA--TTTAG-..................GA--TTT-GTGTT-CAA--AA----T-AGAAAGTATAGTGA-A.......................................................................----A-AGTGCA....... 5728
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-TA-T-GATA--GTTAGG..................--TGTCT-TTG-T-TGGC-AGCTATAGGTAAGAATATAGGATAT-G-TTATA-GATAAGA-TATAGATA-GAGGACAAC...................................----AGTGCCTA....... 5779
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TTTT-T-GATC-TTT-GTT..................-C--T---TA-AG-AAA-TAGA---AGATAAG..................................................................................---GATAA---A....... 5911
SAB.SN.x.SAB1 .............................................................................................................AGT.......................................----AGC-TCTT....... 6492
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................---GA-TGTCTT....... 5738
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................---G-GTGTCTT....... 5694
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................---GCGTGTCCT....... 6042
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 5894
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 6600
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 5858
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................---G--TGTCTT....... 6083
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................AAG.............................................---C-GTGCCCT....... 6433
SYK.KE.x.KE51 .............................................................................................................ACA.......................................----A-C-TTTT....... 5911
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...........................................................................................................A.AAA.......................................---GC--CTTTT....... 6236
TAL.CM.00.266 .................................................................................................-TATGTTTAGCAGCA.......................................----A-TACTTA....... 6048
TAL.CM.01.8023 ................................................................................................T-CATGTTTAGCCACA.......................................----A-TGCTTA....... 5544
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................---G--CCATTA....... 6278
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................----C-AA-TTC....... 6286
VER.ZA.10.VSAC4004 ....................................................................................................................................................AAG---CATT--C-AAAGCTCC 5776
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................----CTA-AGTA....... 5753
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................---CTC...TT-....... 5766
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................---CTTCGCTTT....... 6316
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................----ATACTTTT....... 5236
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Env signal peptide end Env gp120 start
Vpu end

H1B.FR.83.HXB2 ..GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG...ATGTTGATGATCTGTAGT......GCTACAGAAAAATTG...............TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACC......... 6371
Vpu __G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__D__V__D__D__L__*_
Env .__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__M__L__M__I__C__S__.__.__A__T__E__K__L__.__.__.__.__.__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A .....GGGATA---AGGAAT-ATCCT--CTT------------A--T---A--T-G---...T--A-A--A--T---.........AA-G--C--C-----...............--------G-----C--------------------A--T---GTT......... 5816
H1C.ET.86.ETH2220 .....GGGATA---AGGAAT--TCA-CAAT------T------A-T-T-AGG-T--T--...-----A-----T----A-......-GA-TG-GG--C---...............-----------------------------A-----A--T--T-G-......... 5780
H1F1.BE.93.VI850 .....GGGATG---AGGAAT---CAGCACTT-G---A-------CTTT-AT----G---...--A--A--A-------A-......---G----C--C---...............-----------------------------------A---------......... 5717
H1O.BE.87.ANT70 AGAG---C...A--A-G--A......---...ACCTTG...TA-......T-AGCCAT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCCTTAG-C-GC-A...............-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----A......... 6419
H1O.CM.91.MVP5180 AGA-C--C...AG-A-G-CA......---...A-CTT-...TA-......A-AGCCAT-GCTT--C-A--CCCA---TTGAGT...TA--GTA--C-----...............-AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-A......... 6408
H1O.CM.98.98CMA105 GGAG---C...A--A-G--A......---...AYCTTG...TA-......T-AGCCAT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCCATA--C-GC--...............-TT-CA---------GC------G-----A---G-A--T---G-A......... 5856
H1O.CM.98.98CMABB197 AGA----C...A--A-G--A......---...ATCTTG...TA-......A-AA-CAT-GCTT--A-A-CCC-A---TCG......AGCCATA----GC--...............-AT-CAG--------GC------G-----A---G-A--G------......... 5810
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCTTG...T--......A-AG--AT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCTATA-CC-GCAC...............-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------......... 6429
H1O.US.99.99USTWLA GGA----C...AG-A-G-CA......---...ATCTTG...T--......A-RA-CAT-GCTT--A-A--CCCA---TTG......AACT-T---C-GC-A...............-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-......... 5859
H1N.CM.02.DJO0131 .....-TTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CAT-...--AAGTT---CAAT-G-G.........T-TA------AT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA......... 5843
H1N.CM.04.04CM_1015_04 TGC---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCTC---AAT-G-G.........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG......... 5842
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GT-GTTGGGTGACAAGGAGAGT-TTGG--AT-AT---TG-TT-GC-AT-CT--TG-CTCCTG--AAGCTC---AAT-G-G.........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA---A--GAT......... 5877
H1N.CM.95.YBF30 TGC---GTGG-TG-ATGGG-AT--AGA-T--T---TT-CTCTT-TATC-T--AG-AA-C...T--A-C-A-G-AAT-G-G.........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG......... 5958
H1P.CM.06.U14788 AGA----C......AG---A......G--AAC-T-GA-ATCT--TTGGCTT-GA-CAT-TACT-TAATGCT--TA-CTA-ACT......-GT-G--C-CGT...............-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA......... 5857
CPZ.CD.06.BF1167 .........................................TTATTA--TGGATGGATCCTG-CAA-T--TT-----T--AAGCTA-GA-TT-G--C--AT...............-ACAC------------------G--A--A-----A--G-----A......... 6466
CPZ.CD.90.ANT ..............A-GCC-ATA......CATATT-TT-----T...C--GCTT-G...CTA--CCA-T-T--AGAG-AGGGGACGAA-GA---C.....................-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--A......... 5797
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GGA---G-AGC...TT-AACG-CTTC-ACAT-ACC-TGACAATATG----GCT.........T--C-A--CCCT---TTGACA...T--GAT---.....................-----A-----G--------A-------------GA----TC-A-......... 5949
CPZ.CM.05.LB715 .............-ATGGG-ACA-AGAA-A-T--TGT-CTTTA-TA-TGC--AG-GATCCTG-GT---T-CTCA-TA-CAATTGATAG--AG--GG--C--...............-----G-----G--C-----A--------A----GA--T---GAA......... 6383
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ................................ATC---G-CA--TTATG---TA-G--T...T--A-A--CCCA---TTGACTGGT...-GT--TC-G---...............----CA-----G--C-----A--------------A--T--GGAG......... 5949
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............ACGGA-AT-CAGAA-AAT---CT-ATCT--TG-C-C--GA-A--A...T--A-C-A---AAT-G-G.........T-T---TTG..................-----A-----G--C--------------C----GA--T---GAG......... 5920
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........GG-ACA-G-AC---C--CAT-CCATAC-AC-TAGTGGG-A----GA-CTTGTGC-CAT----AAT----AGCACTAAA-AT-----T--A...............-----G-----G--C-----A--G-----C-----A------GAA......... 5936
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 GCAG--CC-TATCA-TGAA-GA--T-ATCTTA--C-C--T--TATTAGG-A-AA-A--A...--AA-T-A-...---GAA............--T--CA--...............-----G-----T--C-----A--------C----GA--G---GA-......... 5953
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .....GGGACA---AGGAGT---...AA-CAA-TCTT--CCCTG-GG--CG--A-GT-C...T---G-C-AT-AG-GGT-ATTAGAT--GA-A-T--T--A...............-----A-----G--C-----A--------A-----A--G----AA......... 5942
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .....GGGA-GACAAGGAGAC-CT-G.........CA-CCCTATTG---AA-AA-G-CT...T--A-A--CCCA---TTGAAGACA-AAT-T--TC---G-...............-----A-----A--C--------T--A--C--------G--T--T......... 5776
CPZ.TZ.00.TAN1 ................................ATTG--ATAACTTTG--C---A-A......--TACA--CC-AG-G-T-GGA......TTTAGC-CT-AT...............-ACAC------G-T------A--------T-----A--G--CCAA......... 5991
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................................A-TG-C-TAATTTTG-CC--GA-A......-CCACA--CC-AG-G-T-GGA......TTTAGT-C--AC...............-AT-CT-------T------A--------T-----A--T--T--A......... 5988
CPZ.TZ.09.UG38 ..........................ATT--AACA-TT............T-GACCCTCAGC--TACA--CC-AG-G-T-GGA...TA--GT-TCC-T..................-AT-CT-----A-T---------G-----T-----A--T----AA......... 5962
CPZ.US.85.US_Marilyn AGA----G...A--AGAC-C......---...CTA--T-ATT-T......--T--CTC-AGCT--A-A--CCCAG-A............TTGTCT-GC--A...............----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG......... 6442
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................................................--T...T--C-TT-A-CT--C-T-GAG...----AGACTG-GCAT...............-AT-CT--T--A--------A--G--A--C---CGA--G----AA......... 5830
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---CGA--G----AT......... 5905
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---C-A--G----AT......... 5904
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 AG--T-TGACAGTAATGAA-AA--AGAA-A-CA-CTT-G-AAA-TGGGGAA-TTGCTT-GCTT--A-A--ATA--T--A-GCTATCAG-TAT-TT--T-GCACACRT.........-AT--T--T--A--------A--T--A--T---C-A--T--T-AG......... 5739
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 TGACT-TGA-AGTAATGAA-AA--AGAAA-A-AARTC----AT-TTGY-CA-AG--AT-GCTT-TA-A--CCCA---TCGAGCTCTAGGC--CTG.....................-AY-CA-----------------C-----A----GA--T---CAA......... 5846
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AG--T-TGAGAGTAATGAG-AA--AGAA-A-AA-CTT-G--AA-TGGGG----AGCTT-GCTT--C-T--T--A--CTT-AATACT-GA-GCT-TGTTA--GGTACACGT......-AT-----T--A--------A--G--A-------G------C-AA......... 5737

Env signal peptide end Env gp120 start
MAC.US.x.239 .......................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA-GGG...ATCTATTGT-CTC-A...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A......... 6720
Env .__.__.__.__.__.__.__.__G__N__Q__L__.__.__.__.__.__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__.__I__Y__C__T__L__.__.__.__.__.__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__.__.__._
H2A.DE.x.BEN .......................--GAATCA-CT-............T-TG-TG-CATTTTAC-AACA-GTGCT--CTTA......-TATATTGT-GCCA-...............-AT--G--T--T-TC-----CA----C-C------AA-T---T-T......... 6820
H2A.PT.x.ALI .......................---AATCA-CT-............C-TG-TAC-ATCTTAC-AGCT-GTGCT--CTTA......-TATATTGT---CAA...............-AT--G--T--T-T------C--G--A-CA-----AA-T---T--......... 6810
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................--GAATCAACTA............T-TG-TGCCA-CTTGC-AGCT-GTGCT--CTTA......ATATATTGCGTCCAA...............-AT--G--T--T-TC-----C--G--C-------GAA-T---T--......... 6262
H2B.CI.x.EHO .......................-ATAATTACCTA...............--TG--ACACTCC--C-T--A-GTATCTA-GGG...TA--TG-GC--GAAC...............-TT-----T----TC-----TA----C-CA-----AA-T---T-A......... 6785
H2B.GH.86.D205_ALT .......................--CA-CC-CCT-...............-CTA---C-CTCC--C-T--AGGTATC---GGG...TT-GT-TGT---CAA...............-AT--T--T----TC-----CA----C-CA----G-A-C-----A......... 6787
H2G.CI.92.Abt96 .......................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CAACCT-RC-CT-A-GTAC-TA-GGG...TTCTATTGT-CCAAA...............-AT-----T--T-T------CA----C-CA----G-A-C--G-G-......... 6133
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................G-CAATCAACT-...............--TA-C-CTCTCT-A-GCT-A-ATGCAT-CGTG...ATATATTGT-CTCAA...............-AT-----T--T-TC-----CA-C----CA----G-A-C-----A......... 6229
H2U.FR.96.12034 .......................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CTCTAT---GTT-A-ATGCAT-CGTG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T----T------CA------CA----G-A-C--G--A......... 6274
ASC.UG.10.RT03 TA-TATT-GG-ATAGCAA-TATA-T-G-TTTAATA-C-ATA-ATTTGCAA-AGGGG-ATGAA-ATGATGGA.............................................-----A-----T-TC-----------A------C-TA-T--C---......... 5760
ASC.UG.10.RT08 TA-TATT-GG-ATAGCAA-TATA-T-G-TTTAATA-T-GTA-ATTTGCAA-AAGGG-AAGAA-ATAATGGA.............................................-----A-----T-TC-----A-----A------C-TA-T--C---......... 5781
ASC.UG.10.RT11 TA-CATT-GG-ATAGCAA-TATA-T-G-TTTAGTA-T-ATA-ATTTGCAA-AAGGG-AAGAA-ATAATGGA.............................................-----A-----T-TC-----------A------C--A-T--CT--......... 5769
COL.CM.x.CGU1 ..................................................---T--ATAAACT--C-AG-AT-AG---TAGTG...TTA...AGT--TAAA...............-----A-----A---C-A--A-------CA---G-A------GATGTAAATGAT 5748
COL.UG.10.BWC01 .......................-A--ACATTA-A............GG---AA-GATAGGG--AA-ATGC--AGAA-TAGTG...-TA...-G--GTAA-...............-AT--A-----A---C-A----------CA---G----G--GG-AGCAGTAGAT 5568
COL.UG.10.BWC07 ..................................................G-AA-CTTAGTT--C--AGGA--AA---TAGTT...AT-...AGT--GAA-...............-----A-----G--CC-G--A--G--A-CA---G----T---GAAATAACAGAT 5778
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................................................A-AT-A-CTATT--AG-A--T----TAG-ACAA...AAG------C-GG-TAGCCAGCAACAACAG-AT--G-----A-T---------T--A--T-----AA-T--CT-A......... 6229
DEB.CM.99.CM40 .......................CAGCTTTT-CTA.........CTT--TT-AGGGTTAATAG--A-AGGT-CACAGG-GAAA...CAG-A-A-GC--CAA...............-ACT-G-----A--------A-----A--C---GTA--T--C-AA......... 6069
DEB.CM.99.CM5 ............................................TTA--AA-AA-A-CAAGTC--ACCC--G-AG-GGCAGCA...C-A---A-GC--CAA...............-----G-----A--------A--G--C--A---C-CA-T--C--T......... 6038
DRL.DE.11.D3 .......................-T-..................GTT--AGG-T-AC-CATTT-AGGAT-TT-AG-A-TAAGT...ATAGG-...---CAT...............-----A-----G-TC-----AACC--CAA-----GACC----T--......... 5933
DRL.DE.11.D4 .......................-T-..................GTT--AGG-T-AT-CATTT-AGGAT-TT-AG-ATTAAGT...ATAGG-...---CAT...............-----A-----G-T------AACC--CAA-----GACC----T--......... 5937
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................CTTATAAAAATA............C-AA-AA-A-CAATAGG-A-A...-GTATA...GGA......-T--GT--CC--...............-AT--G-----G-T------AA-C--A--A-----AA-TT----A......... 6312
GSN.CM.99.CN166 ....................GT-GA--CTAT-AT--TGCTA-CAGTG-GCT-A--G-CTTTA---GCTT--C-AATCCCGGGT...TTG-AGTGTG--AAT...............---ACG-----G--C-----------G--A----G---C-----T......... 6260
GSN.CM.99.CN71 ....................GT-G---TTTT-AA--TGCTA-TAGTG-GC--AACGCTTATGGCT---C-A---CCGG--TCG...AGGT-TA--GGGAAC...............---ACG-----G-TC-----------G--A----GA--T----AA......... 6245
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................-AGCTCCTACTT..................T-CTT-CTCT-T--AGGAGCACAAG-GGAG...--A...A-G--GCA-...............-AT--A-----A-T---------G---AA----G-A--T--TGTA......... 5398
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................G-TAACATA-T-...............--AT-GCT-CTCTGC---GGAC-AACAGCAGGA...-AA-AG--G---CAA...............-AT--A-----A-TC-----A-----AAAA---G-A--T--TGTA......... 5401
LST.KE.x.lho7 .......................G---TA--A........................ATTCTGC-T---C-TC-TG-C-TAATA......TGG-G----CAA...............-AT--A-----A-T---------G--AAAT---G-T--TAATGTTTCA...... 6479
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .......................TACATAAAT-TT.........CTA--AG-TA-A--TATAGGTA-A...GGACTA......GTGTTA-GTA--C-G--A...............-AT--G-------T------A-----A--A-----AA-CAGC--A......... 6365
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................G-TCTTTTTCTT...............A-A--AT-TTTAGCC.-AC-AG-A......GGT...AT--T--G----CAA...............-AT--G-------TC-----A-----A--A-----------T-AA......... 5846
MND-2.CM.98.CM16 ........................................................ATAATAT-AGGA--A--TGTAG-ACTA...-GGTT--G---CCAA...............-----G-----A--------CAC----AAA---C-TA-G---GAG......... 6407
MND-2.GA.x.M14 .....................................................T-AATCACAGCAA-AG-A--AATAG--ATA...-G--T--G----CAA...............-----A-----A--------CAC----AAA---C-CCC-----GA......... 6336
MND-2.x.x.5440 ...............................................C-TAGGTA-ATAGTCT-AGGA--A--AGTA---GTA...ATAGT--G-G--CAA...............-----G-----G--C-----CAC---CAAA---C-TA-G----GG......... 5980
MNE.US.x.MNE027 .......................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT----TC-A-GTGCCTA-GGG...ATCTATTGC-TTCAA...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A......... 6188
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............ATGGCT-T-TC-ACCCT---TTT-AT-ATG--TT--G-GAA----....................................TCTAAC...............---AC---C-----C--C--T--T--A--A-----ACCG-----T......... 6286
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................--C...CTAAT-G-GAT--------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...ATATGG-GC--TCA-...............-----------G-TC-----------G--A-----A--T-----T......... 6202
MUS-2.CM.01.CM1246 .................GA-A---CGA--ATTCTC-CCGC-CTTT-GC-AAC---A-CTTTG-GCC-T-GTC-AATATTGAGA...AAACAT-CC--GCAA...............--------G--G-T----A-------G--A-CA---A-T--C--A......... 6334
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................-TCCT-CCT...........................TTG-GCAGTGAAT-TCCCTTACCCAAGT-A-A----TC-ACAGAA............---AC------G-TC--------C--A--T-----A--T----AG......... 5810
OLC.CI.97.97CI12 ...............................................C-AG-AT-AT-CTTGC-A-G-T-A-GTATCTTAGGAATCAG--T--GG...CAA...............-AT--G-----G-TC-----AAC---AAA-----GA--TAGT-AT......... 5899
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................................ATA--A-TAG--A-AA-A-CT......AGTC-A--AA--GC-ATA......GT-AGT---CAA...............-----A-----A-TC--------T--G--A-----AA-TAGT--A......... 5824
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ................................A-CTT-ATA-TGTTA-GTAGT--GATT......C-TT-AGCT-TAGCAAAA......CAGA-GCC-CAA...............-AT--G-----A-T------A-----A--A---GTCA-CAGT--A......... 5881
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .............................TTAGTA-T-GTATTA-TAG-AG-AA-A---......A-A--AC-AGTACAAGGA...T-ACA-A--CCGCAA...............-ATA-A-------TC-----T--C--A--A----GAA-CAGC--A......... 6019
SAB.SN.x.SAB1 .......................-C-GTACT-CTT.........TGGC-AAGTGGGT-TTGG-GC--AG--TGG-TAGTCCAG.................................-AT--T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-TAGTT-A......... 6588
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................G--AATCA-CT-...............--TA-C-CTGTCT--C-T-GA-GTGT-T--GGG...ATCTGGTGC-CTCA-...............-AT-----T--T-TC-----CA-C--C-CA----G-A-T--G-G-......... 5843
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................G-GAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AT-A-GTGC-TCAGAG...ATCTTCTGC-C-CA-...............-AT--A-----T-TC-----T--T----CA----G-A-C--G--A......... 5799
SMM.SL.92.SL92B .......................G--CTTCACCT-...............--TA-A-ACATCT----TT-A-GTGTGTTAGGG...A-CTGGTGTGC-CA-...............-AT--A---A---T------TA-T----CA----G-A-C--T--G......... 6147
SMM.US.06.FTq .......................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CCAGCT--C-AC-A-GTGC-T-CTCG...ATATATTGC--GAAA...............-AT--A--T--T-TC-----CA-T--C-CA----G-A-C--G--A......... 5999
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .......................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-C-CTCT--C-AG-A-GTGC-TTAGAG...AT-TATTGTGTTCAA...............-AT--A-----A-TC-----T-----A-CA------A-T--G--A......... 6705
SMM.US.86.CFU212 .......................G-GAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AG-A-GTGC-TA-GGG...ATCTATTGTGCTCAA...............-AT--------A-TC-----T--T--A-CA----G-A-C--G--A......... 5963
SMM.US.x.H9 .......................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-C-CTCTC-C-ATYA-GTGC-TCAGGG...AT-TATTGTGTTCAA...............-AT--A-----A-TC-----T-----A-CA----G-A-T--G--A......... 6188
SUN.GA.98.L14 ..................................................GAAA-ATT-ATAGGT--CTCTT-GCTGTTAGGT...AG--T--C--T-CA-...............-AT--A-----A-TC------ACT---AA----G-ACC----GTA......... 6526
SYK.KE.x.KE51 .......................-ATATCATAA-T............G-AG-GT-A--TATAG-A--A-GTT-AG-C-TAGTA...----GGTT-G--CAA...............-AT--------A-T------A--T--CAAT---G-A--T--TCAA......... 6019
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................---ACTTACATA...............G-TTG-CTTTTT-GC--A--A-GT-TAG-ATTT...ATGGA-A--C--CAA...............-AT--A-----A-T-------A----ACAT---G-A--T---TAT......... 6341
TAL.CM.00.266 .......................GC-GTTATT........................TTTTGCT-AGCTTACT-AG-A--GTTT...ATA-T--GG--CCA-...............-AT-----CA----------A-----A--------AA-T-----A......... 6144
TAL.CM.01.8023 .......................CA-GT-CTA--CTT-GCTATTTGTG-AA-ATGG-TAGCA-ATA-AGGA-AAA--CT-ACC...T-CG-----C-GCA-...............-TCC-------G--C--C--A--G--A--A-----AA-T-----G......... 5664
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................--GG-AAAAG--GT--TATTAGTA--TT-GGGATTAAGCT-AA-A...GGACTGTTATATGGGA-A........................CAG-ATA-T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-CAGCT-A......... 6389
VER.KE.x.AGM155 .......................TT-G-AATT-TT............--AG-AT-A--AATAGG-A-A...GGAATAG-GATA...AG----A--C-GCA-...............---A-A-----G-TC-----A-----A--A-----AA-CAGCT-A......... 6391
VER.ZA.10.VSAC4004 TATCT-C--TCTTAGTG--AG-CTTT-TA-CA---GT-G-A.............................................ATAGGTA--C--..................---A-------G-T---C--A-----A--A-----AA-CAGTT-A......... 5874
VER.ZA.10.VSAG1003 .....CCTGTA-TAGTT-AT-TAG--ATA---CTTTT--TA-CA..........................................AAGGAGC-G.....................-ATA-T-----A-TC-----A-----A--A------A-TAGTT-A......... 5846
VER.ZA.10.VSAM0022 .....CTTA-GATCTGTC-C-TAG-C-TAATAG---T--TA-TT....................................TATAGCCACCACC--C--..................-ATA-------A-TC-----------A--A-----AA-TAGC--A......... 5868
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................A--CTTATA-GTA-AG-T---ATAG-ATTA...-GG-T--GG---CAA...............-ACA-A-----G--C------------CAA---G----GAGT-AA......... 6406
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................................................A--T--ATTGCAG-AG-A--AGG-ATAG-ATTA...-GATT--G---GCAA...............-ACA-A-----G-----------G--ACA----G---------AG......... 5329
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H1B.FR.83.HXB2 ACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCC...ACAGACCCCAACCCACAAGAA.........GTAGTATTGGTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAA......AATGACAT 6523
Env _T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__.__T__D__P__N__P__Q__E__.__.__.__V__V__L__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__.__.__N__D__M
H1A1.UG.85.U455_U455A -----C---------------------------------G----A--G--------C-----T------------------...---------------------.........A---AT-----C------------G-A---------------......---A---- 5968
H1C.ET.86.ETH2220 C-T-----------------------------------------A-----------C----GT---TT---------C---...----------G----------.........T-G-GT----A-------------------------------......-------- 5932
H1F1.BE.93.VI850 --T--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------...---------------------.........---T-TC--AA------A------------G-T---------......---A---- 5869
H1O.BE.87.ANT70 C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T...----------CT---T-T---.........TATCC----CAC-----------TG-C-----T--A------......---T---- 6571
H1O.CM.91.MVP5180 C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T...-----T-----T-----T---.........T-TCC-C-A-GC-----------T--C---G-T--A------......---T---- 6560
H1O.CM.98.98CMA105 C-AGTAT----C-----T-----------TCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AG-------------T--T...-----T---TCT---T-T---.........TATCC-----AC-----------TT-------TG-A------......---T-T-- 6008
H1O.CM.98.98CMABB197 C-A--AT----------T------T----CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--T...----------CT-----T---.........TATCC-----AG-----A-----T-----C--T--A---G--......---T---- 5962
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---...---------TCT---T-T---.........TATCCT--AACC--G--------T-----C--T--A------......---T---- 6581
H1O.US.99.99USTWLA C-T--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T---...-----T----GT---A-T--G.........TAT-AC--AAA------------TT-------T--A------......---T---- 6011
H1N.CM.02.DJO0131 --AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T---------.........---CC-C-A-AC--------T---CC------T------G--......---A-A-- 5995
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T-----T---------.........--GCC---AA-C--------T---C-----G-T---------......---A---- 5994
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T---------------.........---CAT--AA-C--------T-----A---G-T---------......---A---- 6029
H1N.CM.95.YBF30 --A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T-----T---------.........--GC----ACCC-----A--T-----A-----T------G--......---A-A-- 6110
H1P.CM.06.U14788 -TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G---...--------T-GA---AT---G.........--CAGGA-A-AT-----A-----GTC------T--T---G-C......---T-T-- 6009
CPZ.CD.06.BF1167 C-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C-ACC-------A--------------AAT-----G--T...CTT--T--TC-G---T-T---.........A--CCTA-T...--CA-T--TACTG-A-----T---GAA-CT......---T-T-- 6615
CPZ.CD.90.ANT C-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A...-T---T--AG-T--TATT............-----TAG-C-C---ACCT---TCTGG-----TGCT-AT---......---T-T-- 5946
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AGTA--C--C-----T---------------C--AGC-------CT-----CA-A-----------C--A--------T...--------T--T--T------.........-----TC-TCAT-----A-----GG-C-----T--------T......---C-G-- 6101
CPZ.CM.05.LB715 --A-----C-----------------A--G---C-A--A-------C-------A-C------T-T--A--T---------...-----T--T-----TG-----.........A--CACC-ACC------A------T-C---G-T---------......---A-T-- 6535
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A--A--C---------G--------TC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T-G--A--------T---...--------T------------.........--GCATG-ACC----A-A--T----CC---G--------G--......---A---- 6101
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --AGT------C-----T-----------G--CC--AG--------CT--C---A----------G--A--A--C--C---...--T------------------.........---C--A-ACC-------------CG----G-T---------......--CA-T-- 6072
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 G-A-----C--------G--------A------C-AA-GG------C---C---A-A------T-T--A--T---------...-----T--TG-T--TA---C-.........A---A-C-AAGC-----A--------------T-------C-......----CA-- 6088
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A-----G-----------------A------C-GA-CC----A--G--C-----A-----TT-T--A--T------T--...---A----T------G-G--G.........A---A-C-AAC------A--T---T-C--C--TGCA---G--......--CA-T-- 6105
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A-----T--------------C---------C-GATAG-T----C---C--CA-A-----TT-T--A--T-----G--T...-----T--T-----TG-----.........A--ACG--A-A------A------G-G---G-TGCA-----C......---A---- 6094
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --AC-AT-G--C------G--A----A-C---T-TAA-AGAG--ACCT------A-------------A--------G--T...---------TCT---G----G.........--CA-CC-AA-T------------G-A-----TG-A---G-C......----CT-- 5928
CPZ.TZ.00.TAN1 C-A--CT-G--------C--T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--T...TT---T-----T--TT-T---.........---ACCC-A-CC------T--AT--GG-----T---GAAG--......---T---- 6143
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C---C---C--CA-C-----A------AAT-----T---...CT---T--TC-T--TT-T---.........--GCCT--ACC------AT-CAT-G-A---G-T----CT-CT......---T-T-- 6140
CPZ.TZ.09.UG38 C-TCAAT-G--------C--T-----AG-CATTAC-AG--G---CCC-------A-A-----T--T---AA----------...CT---T--AC-T--CT-T---.........--TCC---ATC------CT---T-G-C---G-----GAA--C......--CT-T-- 6114
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T...--T--------T---------.........---CAT---CC---------T-----G---G--------G--......---A-T-- 6594
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GTA---T----C------G-------C-GTTTTGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G----AC---G.........T-TC------A------A-----G-CC---G-T--C------......---T---- 5982
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-GG---AC---G.........T-TCC-----A------A-------CC-----T--C------......---T---- 6057
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GTA---T----C------G----------TTATGTGAGCCAG--ACA---C---A-A-----A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G----AT---G.........T-TCC-----A--R---A-----G-CC---G-T--C-----C......---A---- 6056
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --T--CT-G---------G-------AG-TCT-GC-AGC-A----CAG------A-------------A--------G---...CT---T--A-CA---AT---G............C-TAA-T-G---A-C-----GTCC-----T--T---G--......---T-T-- 5888
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --T--AT----C------G-------A---ATGGCAAGCT-----A-G--------A-----K-----A--A-----T---...--------AC-R---AT----.........C-GAA-C-AACC-----------G-CC--------Y------......-G--GA-- 5998
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --T--AT----C------G-------A--CCT-GC-AGC-A----CAG------A----------T--A--------G--T...--------T-CT---AT-A-G............--CAA-C-----A-AT-----CCC-A------T---G--......---T-T-- 5886
MAC.US.x.239 -TTC-C--C---------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGGTG-TTATTC----............--GGCCC-T-----T-------GC---G-TGCC-----T......---ACAG- 6848
Env _I__P__L__F__C__A__.__.__.__.__.__.__.__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P__.__D__N__G__D__Y__S__E__.__.__.__.__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__N__.__.__N__T__V
H2A.DE.x.BEN -TTC-CT-----------.....................--TA-AAATAGAG-CAC-----GG--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--A-TT-------------GGC----G-TGCA-----T......---ACAG- 6948
H2A.PT.x.ALI -TTC-C--C---------.....................--CA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT----A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--GCTT-G-----------GGC---CG-TGCA---G-T......---ACAG- 6938
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -TTC-C--C---------.....................--TA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG--TAT--G---............A--GCTT-------------GGCC--CG--GCA-----T......---ACAG- 6390
H2B.CI.x.EHO -TTC-C--C--------T.....................--CAGAAACAGAG--ACC----GA--TGTACAA--CC-C--A...GATA-TGATG--TATACC---............A-CCAAT-----A-A-----GGC----G-TGCA---G-T......---ACAG- 6913
H2B.GH.86.D205_ALT GTTC-C--CA--------.....................--CACAAACAGAG-CACC----GA--TGTACAG---C-C--A...GACA-TGGTG--TACACT--G............A-CAG-C----CA-A-----GGC----G-TGCA---G-T......---ACAG- 6915
H2G.CI.92.Abt96 GTAC----C--C------.....................--CA-AAATAGGG-CACA----G---TACACAG--CC-T--T...GATA-TGATG-TTACAGT---............C--GCAT-G-----A------GC----G-TGCC---G-T......--CACAG- 6261
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GTAC-C--C--C------.....................--CA--AATAGAG-CACA----GG--TACACAA---C-C--A...GATA-TGATG-TTATAGT---............T--GCTT-----A-C-----GGC----G-TGCT---G-C......---ACAG- 6357
H2U.FR.96.12034 -TTC-C--C---------.....................--CA-CAATAGAG--ACA----GA--CACACAG--CC-T--T...GATA-TGGTG-TTATTC---G............T--GCAT-------C-----GGCC---G-TGCC-----T......--CACAG- 6402
ASC.UG.10.RT03 C-TC--T-G-----CA--.....................G----T-C-AGAC--ACA----T---TAC-AAT--CT-G--A...-----T--AGC---TAT---G.........AC-CCTA--AAT-TCTCAGG----TGG--C--TG-ACAC-CC......---T-T-- 5891
ASC.UG.10.RT08 C-TC--T-G-----CA--.....................G----T-C-AGAC-CACA----T---TAC-AAT--CT-G--A...-----T--AGC---TAT---G.........AC-CCTA--AAT-TCTC-GG----TGG--C--TG-ACAT-CC......---T-T-- 5912
ASC.UG.10.RT11 C-TC--T-G-----CA--.....................G----T-C-AGAC--ACA----T---CATGAA---CT-G--A...--------AGC---TGT---G.........AC-CCTA--AAT-TCACAGG----TGG--C--TG--CAC-CC......---T-T-- 5900
COL.CM.x.CGU1 CAGCAGT-C--C--CTTT.....................T-TTCCTCC-CAG-GA--CAACAGGTGTTG-GG---T----ACCTC-GCCTGGA--G---GT----.........CA-AACA--CC------A------GC----G-TC-T-TT--G......---AG-T- 5882
COL.UG.10.BWC01 CAGCAGA-C--C--CTTC.....................T--TCATC-GTAG-CA-CCA-CAAGTGTTA-GA---C-C--GCCGC-TCCAGGG--A---GT---G.........CA-AACA--CC----A-C-----GTC----G-TC-T-TT--G......---AGTT- 5702
COL.UG.10.BWC07 CAACAAT-C--C--CTTC.....................T-CTCCTCGATAG-AA-GCA-CAGGTCTTA-GG--CC-T--ACCTC-TCCAGGAG-T---GT--T-.........CAGTC-A---AG--CA-AT------CA--C--TGCA-TT--G......---CCAT- 5912
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GTGGGAT-G-----CA--G--A---G-TC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA-----CC----ACACT-C-TGATA-GAGA-............CAG---CACA--CC------AT--C-GT-C---G-TGCA-TC--GAATCCC......-- 6363
DEB.CM.99.CM40 GTTGA-T-G--C---A--G-CA-CT-ATC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA--A--CC-G--ACATG-CTTAGTG-GAGA-G--............--CCC-A--CC---------CC----C-----TGCT-TTG-TAACCCC......-- 6203
DEB.CM.99.CM5 GTTGGCT----C---A--G-TA--AG-TC--A-..................TCA-GA-----TGTGACA--A--CT-G--ACATG--ATGGTT-GAGA-............CAA--CCCTA--CCT------T-CC-GT-----G--TCT-TTTC-AATGTT......-- 6172
DRL.DE.11.D3 --ACA---GA-C-----T.....................-----TAAT---TCAT-C----TA--TACAAGT--CA----A...-GTTTATTAC-TTATG-G---.........AC-AA-A-T-A----A-AGAG----------CTG-CCCT-TGACAGAA-----AG- 6070
DRL.DE.11.D4 --ACA---GA-C-----T.....................-----TAAT---TCAT-C----TA--TACAAGT--CA----A...-GTCTATTGC-TTATG-----.........AC-CA-A-T-A----A-AGA-----------CTG-CCCT-TGACAAAA-----AG- 6074
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTTCAGGC------CATG.....................--GCCCAATACC---A-G-----A--CACCAA---CA----A...GAT--T-ATG-TAATAC---G............--GCCTC----CA-T------GC---CG-GGCT---G-T......---CCGC- 6440
GSN.CM.99.CN166 C-AC-AT-G-----C--C------C-AG-TAT-GC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----ATTT-TACA--A---T-G---...T-G------TCA--GGC---G............--GCC-T----CA-A-----G--A--C-----C-AT---......---T---- 6409
GSN.CM.99.CN71 C-AC-AT-G--C-----C--------AG-CAT-AC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----AT-T-TACG--A--CT-G---...T--------TCA--GTCT--G............--GCCAC----CA-A-----GG-A-----T--C-AT---......---T-T-- 6394
LST.CD.88.SIVlhoest485 GTGC-AT--A-------T.....................T---CTAATA---GCT-A----T----ACAT-A--CC----A...GATTTA-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CTCAAGA--T-AAAGAT---C-A-- 5535
LST.CD.88.SIVlhoest524 GTAC--T--A-C-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----T---TACAT-T---C-C--A...GATCTG-AATCTTATGCTC-G.........A-CCCTA-TCAT---A-T--TCT--------CTCAAGAA-TTAAGGAC---C-A-- 5538
LST.KE.x.lho7 GTGC-CT-GA-------T.....................T---CCAATAC--GCC-C----T---GACAT-T--CT-G--A...GATTTG-AATCTTATGC---G.........---CCTA-CTAT---A-TT-------C----CA--ACCAGT-AAAGAC---C-GG- 6616
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GTACAGGCC------ATG.....................---CCTACCA---GAT-A-----A---AC-AAT--CA-C--A...GAT--T-ATG--TATACG---............--GCCTC-G---A-T-----GCCA---G-AGCA---GCTGACAGA--CCCTT- 6499
MND-1.GA.x.MNDGB1 --ACA-T-GA-------T.....................-----TAATTCA-G-C-C----TA--CAC-AAT--CA----T......TCATTGCCAGATT-T--T......GAG----A-A-TCCTG--A-A-AG----------CAGGACTT-T-AGGGAA---C-G-- 5983
MND-2.CM.98.CM16 --ACAC--G--C------.....................-----AAATG--TCCT-A----TA---AC-AGT-----T---...-GCTTGTTGC--TATG----G.........CA-CC-A-TCCG--CA-A---TGG-----C-CAGGTCCC-TGGAAGAA-----GG- 6544
MND-2.GA.x.M14 --GCA---T---------.....................--T--CAACA-CTCCC------TA--CACAAGT--------A...-GCTTATTGC-TTATG-G--G.........CA-C-CA-CCCC---A-A-------------CAG-CCCT-T-CAAGAG-----AG- 6473
MND-2.x.x.5440 --ACAC--G---------.....................-----CAATA--TCAT-C----TG--CACAAG------C---...-GTCTGTTGC--TATG-----.........CAGCATA-CCCC---A-A-----G-------CAGGCCCT-T-GAAGAG-----A-- 6117
MNE.US.x.MNE027 -TTC-C--C--C----T-.....................--CAG-AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGATG-TTATTC----............T-GGCCC-T---A-T-------GC---G-TGCT---G-G......---ACAG- 6316
MON.CM.99.L1_99CML1 C-TC----C--------C--T---C-A--TTACGGGTC--A-----C-GGG--CAA----CTGG-GTC-T----CC-C--G...--------T-C---G---TCT............C---ATT-G--CA-C--T--GG-G--C--TGCT-ATC--......--CT---- 6435
MUS-1.CM.01.CM1239 C-AC-A--C--C-----------------CAT-GCAA-C-GG--ACC-GGG-----G---AT---CACA--A---C-T---...-----T---GCA--C--G---............---CAAT-----A-CT-T-GGG-A-A-TTT-ATGTCT-TAAA...---T---- 6354
MUS-2.CM.01.CM1246 C-AC----C--C---------A-------TAT-GCAA-C-G----CC-GGG--C--G-T-ATA--GACA--A--CC-----...--G------GCG-----G--G............---CAAC----CA-CT--A-TG-GCACTTT-ATATAT-TAAG...--CT-T-- 6486
MUS-3.GA.09.09GabOI81 C-TC-A--C-----------T----TA--TAT-GCCTC---GAGACC-GGG--CA-A---ATAG-CACA--A--CT-----...--------TTC---G------............---G--C-T---A-TT-----T-----...GATATAT-TAAG...---T-T-- 5959
OLC.CI.97.97CI12 GAT--GT--A-G----TG.....................----CTAACA-A-G-C-G----T----ACA--T--CC-----...T-TTTTGATG-AGATG-GAT-......GAACA-CCCA-CCCTGGA--AGA---GGTA---T-T-ATGT-TC-...GAC-----AG- 6036
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G-AC-AA-G-------TT.....................-----TAATGCA---TCA----G---T-TAAAT---A----A...GA--GGGGACTGT---C---G............---CCT--------CT----GC-G---G-TGCA---G--......--CAGTT- 5952
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GTAC--A-G-------TT.....................--T--CAACACA--CTCA----GT--TTTAAAT--CA-C--A...GA--GAGGA-TAT---C----............---CCA--T------T-------A---G-TGCT---G--......----C-C- 6009
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GTGC--A-G-------TG.....................--T--TAATAC-C-ATCA----GA--T-TAAAT---A----A...GAG-GAGGA-TAT-T-C---G............--T-CAA--------T-----CGA---G-TGCT-----T......---AG-T- 6147
SAB.SN.x.SAB1 GT-CAAGCC------AAG.....................--CCCCAATACG--CC-A------T-TAC-AAT--CA-C---...GAT--TGAACCAGA-GG-AC-ATAGCAGAA---CCCA-ACCT---A-C--------A---G-TGCT------AATCGG--CCCTC- 6734
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GTAC-A--C--C-----G.....................---A--AATAGGG--ACC----GG--TACACAA--CC-C--A...GACA-TGGGG-TTAT--G---............A--AGAA-G-----------GTCC---G-TGCT---G-C......--CACAG- 5971
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -TAC-C--C---------.....................--CC--AATAGGG--AC-----GA---ACACAA--CC-G--A...GATA-TGATG--TACTC----............T-GGCTA-T-----C-----GTCA---G-TGCA---G-T......---ACAG- 5927
SMM.SL.92.SL92B -T-C-C--C--C-----G.....................--CC--AATAGAG-CACA----GG--CGT-CAG--CT-G--A...GATA-TGGAG--TATTC----............T-GGCCC-T-----T-----GGCC--CG-TGCT---G-T......---ACAG- 6275
SMM.US.06.FTq GTTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---GTCCAA--CT-G--A...GATA-TGATG-TTACTC----............T--GCTC-C-----C-----GGCC---G-TGCT---G-G......--CACAG- 6127
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -TTC-C--C--C---A--.....................--CAG-AATAGGG-CAC-----GA---ACACAA--CT-G--A...GATA-TGATG-TTACTC----............T-GGCAA-C-G-A-C-----GGC----G-TGCT-----T......---ACAG- 6833
SMM.US.86.CFU212 -TTC-C--C--C------.....................--C---AATAGGG-CAC-----GT---AC-CAA--CT-G--A...GATA-TGATG--TATTC----............C--GCAA-C-----C-----GGC----G-TGCC-----C......---ACAG- 6091
SMM.US.x.H9 GTTC-C--C--C------.....................--CAGAAATAGGG--AC-----GA--CACACAA--CT-G--A...GATA-TGGTG-TTACTC----............T-GGCAA-T-----C-----GGC----G-TGCT---G-T......---ACAG- 6316
SUN.GA.98.L14 GTGC-AT--A-A-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----TG--TAC-T-A--CT-G--A...GATTTA-AA-CTTATGC----.........--GCCCA-AAC-GGGT-AGA---G-------CAGA-G-A-T-AGCAAT---C-A-- 6663
SYK.KE.x.KE51 GTAC--A-G---------.....................--CCCCCATACGGGA-G------A---A-GAA---------A...T-TTCTGAAC-GAT-G---TC............AG-G-TAAT-T-AGTGGG---T----C-CTGC------TTCTTCCC---G--- 6153
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-AC----C------A-C.....................--CTCCCATA-AGGA-GA-----T--TA-GAAT-----G--G...T---CAGATC-AAT-G---T-............AGGG-CAAC-T-ACAGG----T-C---CCAGCA-----TAGCAGTC-CATG-- 6475
TAL.CM.00.266 C--C-AT-G--------C.....................--CAT--C-AGGG-CCAA---T-A---TCCCAA--C--C--A...T----T--TC-GAAT-TC--G............---CCA--G---C-C--T--GT-C--CG-TG---AT---......---T---- 6272
TAL.CM.01.8023 C-TC-AT-G--C--C--C.....................--TAT--C-AGGG-CCAG---T-T---TCCCAA--------A...T-------TC-GAAT-T---G............--GCCA--C---T----T--GT-C---G-TG---AT---......--CT---- 5792
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GTGCAAGCT--C---ATG.....................---CCTAATACC--CC-------A---AC-AAT---A----A...GAT--T-ATG-TTATACT---............---CA-T-------CT-T--G--A---G-AGCA-----GGACAGG---CCAT- 6523
VER.KE.x.AGM155 GT-CAAGCT-----CATG.....................---CCTACTAC--GGT-G-----A--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--TATAC----............---CCAC-G---A-A-----GCCA---G-AGCA---GC-GACAGA---CC-T- 6525
VER.ZA.10.VSAC4004 GTTCAAGCT--C--CATG.....................---CCCACTA-C-GAC-A-----A---ACAAA----A----A...GAT--T-ATG-TTACAC----............A--CCCT-G--CA-T------CC----G-GGCT---CC-GATGGA--CCCTT- 6008
VER.ZA.10.VSAG1003 GTTCAAGC---C--CATG.....................---CCCACCACA-GAT-A-----T--TACAAAT---A-C--A...GAT--T-ATG--TATAC---G............--TCCTT-G---A-C------CC----G-AGCA---GCTGATAGA---CC-T- 5980
VER.ZA.10.VSAM0022 GT-CAAGCC--C--CATG.....................---CCTACTAC--GAT-A-----T---ACCAAT--CA----A...GAC--T-ATG-TTATAC---G............--TCCTC-T--CA-A--G---CCC---G-GGCA---GC-GATAGA---CCAT- 6002
WRC.CI.98.98CI04 GATTTCT-GC-C------.....................-----AAACAGATC-C-G----T--GCAC-CA---CA----A...CATATAGAGC-TTGGG-----.........CA-TATC-TCCT-----A-A-----------CT-G-AA-GT-GCAGAC---C-G-- 6543
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GA-TT-A-G--G------.....................------AATAGATC-C------TA---ACACAT---C----T...CATATAGAAG-AAT-AC----.........CA-TATA---A-GG-A-A-A-----------CA-AAAA-GTGGAAGAA-----GG- 5466
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V1 loop start
H1B.FR.83.HXB2 GGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGA............................... 6662
Env __V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__S__S__S__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------T-----------A------------C-------C-----------------------G--------T-----C----CG---G-T---CA-A-CA-C-CC-T-A-C-AC-CC-AT--C-AC-CC-AT..................................... 6101
H1C.ET.86.ETH2220 ---G--G---------C--------------------------G-------------------G--G----------------C------C--T-A--C-A-C--A--CA-------GGTT-CA-A--A---T..................................... 6065
H1F1.BE.93.VI850 ---------A------ACA--------------------------------------------G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-C-GGAA--GCCAG-GGCA..................................... 6002
H1O.BE.87.ANT70 ---------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA.......................................................... 6683
H1O.CM.91.MVP5180 ---G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-................................................. 6681
H1O.CM.98.98CMA105 ---------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--CA-C--A--TG-CACAGTA---.................................................... 6126
H1O.CM.98.98CMABB197 ---------A-----G--A-----T--T-----------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTTT-G-----ACAAA-G--T--T--A--CCCAG---TA--A-G-----AT-CC-CA----AT..................................... 6095
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C-A---C........................................ 6711
H1O.US.99.99USTWLA ------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA----A-CA-A--CA-CA-CC........................................ 6141
H1N.CM.02.DJO0131 --C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--GAG-AAGAA..................................... 6128
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM-----------T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT--A-GRG--AGT-GAC........................................... 6121
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --C------A-----A-----C--T--T-----------A--G---T----A--C-----T------------T-A-----A-C-A-GC-T--T-AC---AGC--TGGGTT--A-G-G--AGT-G-G........................................... 6156
H1N.CM.95.YBF30 --C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A-----CA-A-........................................ 6240
H1P.CM.06.U14788 ---GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C......TGCAGC--GGT-...G-CT---C--ATAACTCCTCC............................ 6142
CPZ.CD.06.BF1167 -------G-----A-AA-A---T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T--------G--G--A--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA---G--CA--AGGA-A--A-GCAACA-A-AATAATACAAGTCTAGAAGATAAAATAAAAA 6785
CPZ.CD.90.ANT -------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACAC---CA--ACCA----CA-CAACA--TACA............................ 6088
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------------A--A--C--C-GT---C-C-----C--G--T--T--A-----------GC----T--TT-A-----A-CAA-G--A--T-G-A-CG-T-CT-GAC-A-A--GC--T-GC-ACTC--A-..................................... 6234
CPZ.CM.05.LB715 ---G-----A-----G--A--------T-----G-----------TT----A-----------G--G--T--T----------C------C------A---GT-TTTGG-GA-A-GGC--TTT---G........................................... 6662
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------A-----GACT-----T--T---C-------------T-----A--------T--G--G--A-----A-----C-C-A-GC-T--T-T-CCA-AC--C-TAAGC-GC-C-GGG---GAC-C---GAAT--CTCT............................ 6243
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------T--A-----A--A--C--T--T--C--G-----A--G--TT----A--C-----T--G---------T-A-----A-CCC--TCA--T-GCTCA-G--G--G--TG-AC----GT................................................. 6193
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----A-T--------AC-----G----T--C--------------------A------A----GC-------T--T-------C----C-T----G-ATCCCT--ATT-----ACTC--G-................................................. 6209
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------G--A---------------G---A-C-T-----C--G--TG----A----------------TT--TT-G-------C------C--TT-ACTG--T--ATGCAT--AAG-A-ATGGC-AC-CC-C-AACT-C............................... 6244
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------C--A-----A--A---C-C--T--CC--------------------------------C-G-----C--------G-CC-----C--TT-CACAAAT-CA-C-ACAGAGGCAT-T................................................. 6215
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------G--A-----G--------T-CT--CC-------C--G-----T-GA--T-----------G-A---TT-A-----GCAA----C---T---TC-A-A--TGC-AC-GGA--CGAA-C--A-GC--CT--A.................................. 6064
CPZ.TZ.00.TAN1 ---GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T...ACAA---CT---ACC--A----AA-CC.............................................. 6264
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------G-----A-AACA---T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A-----------------A--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CA--A-CA--A-CACCACCA-CAAC-TC-ACTAGCACAACAGAACCACCAACATCAAAGA 6310
CPZ.TZ.09.UG38 ---G---G-A---A-AA-----T----TGCAC-C-TCC-A------T-T--A--C-----T--G-----A--TT-------A-CAA-G--C--TGTAA-A...................................................................... 6214
CPZ.US.85.US_Marilyn --C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--.......................................................... 6706
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------G-----------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTCA-G-----C-C-A-G-CT--TT-AA-CGAC-CA--G-GG-GC----AATCA-C-GCA-CTACA-CTAGCGCAAACACA................... 6133
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------T--A-----G--T------G-T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C-C-G--T--T--AC-AC-A--T-CAACA-A--CA--AC-G-C-GAG-TGACA-ATACA............................ 6199
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------T--A-----G--T--------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C---G--T--T--AA-GACA-CAG-GACG--A-CRCAG-CA-A-RYA-CAAAT.................................. 6192
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ------G--A-----R-----C--CG-T--------------G--TT-------T-----T-----G--ATTT--T-----C-C-A-G--T--T-G---G-AT--AGG-T--.......................................................... 6000
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------G--A-----G--------T--T--C--------C-----TT-------M-----C--G-----AGTCA-G-----G-CCA-G--T----KCCGAW-T-CCCC-A-Y.......................................................... 6110
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A---A-G--A-----AA-AA-C--C--T--C----TAA----G---T----A--T-----T--GC----AGTCA-A-------CAA----T--T-G-A-G--T--ACCA-C-.......................................................... 5998

V1 loop start
MAC.US.x.239 CAC-------GCAATA------G--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA---C-A-G-GA----A-A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCAATA-C-ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCA. 7017
Env __T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__
H2A.DE.x.BEN -AC------AGCAGTA--A---G-CTGGCA-C---TT--GAC-TCAA----A--------C--GC----A--T--A-----GGCAA-G--T--T-GCAGGG-TC-AGGGA----C-CG---CCG-A-CCC--GACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCACATCC. 7117
H2A.PT.x.ALI AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG--AC---TT--GAC-TCAA----A--------C--G-----A--TT-A---A-AGCAA-G-----T-GCA-CA-A-GC-CA--G-GC-CA----CATCCCCG---CCAG-GAGCACACTC...................... 7086
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG---C---TT--GAC-TCAA----A-----C--C---C----A--CT-A-----AGCAA-GCGT--T-ACAGCACA-CTGCAA-A-AC-CA---TCC-CACCA-CAACC-CCACAACAGCA...................... 6538
H2B.CI.x.EHO -AC---T---GCAACAA-----G-GTGG---C-C-TT--GACCTCAA----A--------T--------------G-----G-CAA-G-----T-A-A-GAC-TG--GCTCAG---GC-AAG-G-CC-C--CGTCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTACTCAG....... 7076
H2B.GH.86.D205_ALT -AC-C-----GCAGTA--T---G-GTGG--AC-C-TT--AACCTC-A----A--------C---C----------G-----GGCAA-G--C--T-G-A-AACCG-A-CAA-CC-AGGG-ATGCC-------CTACC-CCACTAAGCCTACTACCACCTCT.......... 7075
H2G.CI.92.Abt96 AAC-------GCAGTA--A---G-TTGG-A-C-G-TT--GAC-TCTAC---A--T-----T--------A--T--G--CA--GCCA-G-GA----A-A-AACTG---CAA-C-AATGGGGTCTA-CAG-G-C-ACC-CTGTAACCCCTGCAACAGTTCCCACAACTAAAA 6431
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AAC---G---GCAATA------G--TGG-A-C-T-TT--AACCTCTA-------------C--GC-G--A--C------A-AGCAA-G-G---T-A-A-AAC-G---CA--C-AATGGGGGTTA-CAG-A-CA-TAGC-ACAACAACAAGTCCAACAAACACAACAGCAA 6527
H2U.FR.96.12034 AAC---G--AGCAGTG--A---G-CTGG---C-T-TT--GAC-TCTA----A-----------G--G--A--C--T---A-AGCAA-G-GA--T-G-A-AACTG-A-CAA---GATGGGGATTA-CAG-A-CA-CAGC-ACAACAACTAGCCCAGCAATGCAAGAATCAA 6572
ASC.UG.10.RT03 ---G--C--T---G-CA-A-----GGCAGCA--G-TTCTA--GGCTAC----------ACC-----G-----TA-G-------AAA-G-----TCAGA---AT-CT--A--AG---CA----CA-CA-CACCAACATC-TCAACAACATCAAAAGCACCACCAACAACAA 6061
ASC.UG.10.RT08 ---G--C--T---G-CC-A-----GGCGGCA--G-TTCTA--GGCTAC----------ACT-GG--G-----TA-G-------AGA-G-----T-G-A----T-CT--ACCA---TCA--ACCACAACCA-CTACATC-TCAAAACCAACAACATTGACAGCGACAACC. 6081
ASC.UG.10.RT11 ---G--C--C---G--C-A-----GGCAGCGC-G-TTCTA--GGCTAC----------ACC-----G-----TA-G-------AGA-G-----T-GCA---AT-CT-GA--GG---CA--AGCAGCACCATCAACA-C-GCACCAACGACC................... 6051
COL.CM.x.CGU1 CAGT-GGG--G-ATGGATAATA-C-CAG-C-ACC-TA--A-----G----GA-------CT--G--G--AG--TA-----C-CCAA-G-TT-----CA-AG-A--T-GGAC-GAA---GG--C-----CAGTA-CCCC-ACAACA......................... 6027
COL.UG.10.BWC01 TAGT-C-G--G--TGGAGTATA-CTCAA-CAAC--TA--A-----GT---GA--T----C-------T-TG-CTAT----CACC-A-GTT---T--G--GGCCC---CAA--GAG-CA--A-C-TC--CGCCAACA-C-ACAACTCTTACAACT................ 5856
COL.UG.10.BWC07 CTCCATGG-AG--TGGACA-T--C-CAGTC-G-T-TA--A--G--AA---GA--T----CC--G---T-AG-TTAT---TCAT-GA-G--C--T--AA-GG-AC-AG--A------C-CAGGCA-CA-CA-CA-CAGT-ACTAGCGCAACATCAGTAGCTCCA....... 6075
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-A---C--AT-ATGG--A-----G-CAG-G----ATA-A----CATAC-GA--C--------G-----A--TTAT-----A-AGA-GCG---T-AGAC-GAA-CA-CCCTA--ATCA-A-CTA-CA-C-CCA..................................... 6496
DEB.CM.99.CM40 A-AG--G---C-ATGGC-------G-CT-----G-ACA-A--GTCAT-C--A-----------GC----A---TAT--------CA-GC------TAA-AACATCA-CAA--C-A-CAC-A-CA-AC-CATCAACA-C-ACAACAACAATAGCAACAACAACA....... 6366
DEB.CM.99.CM5 --A-C----AT-ATGG--C--C--G-CT--C----ACAGA---TCTT-T--A--C--------G---------TAT-----GC-GA-G--C--T-G-AG-ACA-CA-CAACA--A-CAG-AGCA-CA-CA-CAATA.................................. 6308
DRL.DE.11.D3 -A--A----AGCATGG-GT-CGC-GTCATC-A-GATA---GC-GTG--T-----------T---A-C-AT--TTA------G-AAA-G-TA--T-A----ACC--AG-AATAC-A-C---A-CA-CA..............................GTAGCTACAACAG 6210
DRL.DE.11.D4 -A--A----AGCATGG-GT-CAT--TCATC-A-GATA---GC-GTG--T--A--------C---A-C-AT--TTAT-----A-AAA-GG-A--T------GGCCCACCAC-AC-A-CA--A-C--CA..........................................G 6202
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----A----AGCAG-GAGTA-----CATCTAC-C-TT--A----CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A---AAA-GTCC--TGTA--GC----TGG-ACAG-C-CG--A--GGCC-CC-CTACTGC-ACTACAACAATGACT................ 6594
GSN.CM.99.CN166 ------TG--G---GA--T--C--GG-ATCAC---TTA----GGC---G--A--------C-----G--T---A-G-----GG-GA-GT-T--T-ACCTCACA--C-CATCC--A-GCGAACCA-CA-CA-CTCCA--GCCACCAAATGTCTCCACAACCACG....... 6572
GSN.CM.99.CN71 ------TG--G--AGA--T--C--GG-ATC-C---TTA----GGC-----GA--------C---C-G--T--GA-G-----AC-AA-G--A--T-AGCTCCCA--T-CGAGC--A-CA--A-CACCGTCC-CAACA-C-GCCACAACATCACCCTCATCCCCAACGCCAA 6564
LST.CD.88.SIVlhoest485 CA--C-G--AGCATGGAGT-C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T--------GA---AT---TA------G--AA-G--A--T--A-GGGGAGGA-TA-GAC-A--A--A-CACCATCACCAATAG--AAAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTA 5702
LST.CD.88.SIVlhoest524 AA--C-G---GCATGG-GA-C---G-CG--CA-GGT----GCT-TTA-G---------AC----A---AT--TTAT------C-CA-G--A--T--A-GGGAAGGACTA-G--AG--G-GA-CA-CA-CA-CAACA-C-CCAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTA 5705
LST.KE.x.lho7 TA--C-G--AGCCTGGTCT-C---G-ATGC-A-GGTA--CAGT-TTA-G--A------------A-C-AT---TAT-----G--AA-GC----TGGG--AG-T...............--A--A-CACCA-CAACA-C-CCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTA 6771
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -----C----GCAGGGAGTA----TCA-CTGC-G-TT--G--G-CA--C--A----------------G----T-A---A---AGA-GTCA--TGTACCC--A--TGGCTCC-AG-CAGGGTCA-CA-CGGCACCA--TACAACACAAACCACAAAGTCAACACAA.... 6665
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--TT-T--AGCATGGC-T-C---GGGA---A-G-TA---ACC-TA--T--------------GA-T-A----TAT-------AGA-GC-A--TCAG--AACAG-A----TAT-AGCA--A-CAGC--AGCCTATA-CTACACCTACTACTACATCTACAGTTGCAAGTA 6153
MND-2.CM.98.CM16 A---ATG--AGCATGG-GA-C---CTC-TCCA-GATA--CGC-GTAT----A--T-----G---C-G------TA------C-AGA-GC----T--AA-AGGA--AG-CCT-G---CCC-T-TACCC-C--CATCC-CCACAACTACCACAACTACCACC.......... 6704
MND-2.GA.x.M14 ----AGG--AGCATGG-GA-C---TTC-TC-A-GATA---GC-GTT-----A--G-----------G--A---TA------C-AGA-GC-A--T--AA-GGGAG-A--CAG--G--CC-G--C--CC-C-CC-AT-CCCACTACCACCACTCCCACCACTCCA....... 6636
MND-2.x.x.5440 A--GAC---AGCTTGG-GA-CA--TTCTTCCA-GATA---GC-GTAT----A----------GG-----A--TTAT-----G-AGA-G--A--T--A--AGGTC-A-----A--AG-GCAAGCA-CAGC--AGACC-C-ACACCTGTACCCACAACAACAACCCCCTCCA 6287
MNE.US.x.MNE027 CAC-------GCAATA------G--TGGCA-C-C-TT--GACCTCAA-------T------------------T-A--CA---C-A-G--A----ACA-AAGTG-A-CA----AATGGGGATTG-CA-AATCATCA-C-ACAACAGCAGCACCAACAACAAAAACAACAA 6486
MON.CM.99.L1_99CML1 ---G---G-A---GTA--------G-AGTC-C-G-TCTCG--GGCTT-------T-----G--------A--CA-G--------GA-GCTC--TGT---AG-T--C-CC-T-T-G---G---G--CC-C-CCT-CCCCTAGTACCCCCACACCC................ 6589
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GACC------GT---T---G---GGTCCA---TCA-C--GGC------A--C-----C-----G-----TA-G-----C-AAA-G--A----G-AGAA-A--TGTAACA-GGCCAT-A................................................. 6475
MUS-2.CM.01.CM1246 ------T------AC---T---G-G-AGTCCA-C-TTAC---GGC---T-----G-----G---C----A--TA-G-----A-AAA-G-----TGACCT-C-C--T-T-AG--TGTC--GT................................................. 6607
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ------TG-AG-AACA--T-----T-GG--CA-T-TTA-----GCATAT--------------GC-------TA-G-----A--GA-GGCC--TGTATTACAA--AG-AA-C-AA-CAG-A................................................. 6080
OLC.CI.97.97CI12 A---AG---AGCATGGTTT-GC--TGCTTCC--G-TA---GC-GTT--G--A--------G--G-----T--TT-T-------AAA-GC-A--TGAA---CCATCAGCAA--TT--CAGAACC--T--CACCTATC--TACAGCTGCTCCA................... 6187
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -TAT------GCCA-G--CA--G-GTGGCA-C---AT---TCC-C---G-----T-----T-G-C--T-A--CT-A---A-A-CCA-G--C-----A-CA--A--TGGAAGCTGGG--GGATCAGTA-CA-CAACA-C-CAACCAAGAACAACACCATCCGCAACAGCAT 6122
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -TAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCT-C------A--T-----T-GG---T----TT-A-----A-CAA-G--T--T----TAA-A--TGGGAG-TGGG--GGT-TA-CA-CACCA-CTCC-TCACCAGCACCTACAACACCAACAGCAGCAA 6179
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ATAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCC-CT-----A--------C-G-----G----T-A---A---CCA-G--T--TT-A-CAA-A--TGG-AGCTGGG--GGA-TCCC--CCTCA-CACC-CCAACAACAACAAAAACAACAACACAAAGAA 6317
SAB.SN.x.SAB1 A----GC--AGCAG-GAGTA-C---CA-CT---G-TT--AAGT-CTT-------------T--GC-CT-A---A-G--CA-A-AAA-G--C---TA-CGC--AG-AGGA-GAG-AGCA--A-CA-CATCACCATCA-C-TCAACAGCACGCCCCGAGGTAGTGAGT.... 6900
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AAC-------GC-ATA------G-TTGG-A-----TT--AACCTCTA-C-----------T-----G--G---T-G--CA--GCAA-GCGT----A-A-GACTG-A-CA----AATGGGGATTG-CAG-A-A-AC--CGGCAGCACCTACAACCACGACAACAACAACAG 6141
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAC---G---GCAATA------G-TTGG-A-C-T-TT--GACCTCTA-T--A--C-----------G------T-G---A--GCAA-GC----TGA-AGAAATG---CAAGA-GATGGGGTTTA-CAG-AG-GACAGCTACAACTACAGCTGCAACTACAAAGGCATCAA 6097
SMM.SL.92.SL92B AACT-----AGCAATA--A---G-TTGG-A-C-C-TT--AAC-TCTA-T--A--T--------G-----T---T-A---A--GC-A-G--A--T-A-A-AAATG---CA--C-GATGGGGGTTG-CA--AGCA-CT-CTACTACTAGCTCACCAACTACTACTAGCCCCT 6445
SMM.US.06.FTq CAC-------GCAGTA------G--TGG-ACC-C-TTA-GACTTCTA----A--C-----T---C----A-----A---A-AGC-A-G-GA----A-AGGACAG---CAA--CGATGGGGACTA-CGG-C-A-TCCGACACAACAACAGTAACACCTAGCGCCAAAACTA 6297
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CAC------AGCAATA------G-GTGG-ACC-C-TT--AAC-TC-A-T-----C---------C-C--------A---A-AGCAA-G-GA--T-A-A-AACTG---CA----GGTGGGGTTTG-CA--G-A--CAG-GACAACAACAACA............ACAACAA 6991
SMM.US.86.CFU212 CAC---G--AGCAATA------G-CTGG-A-C-C-TT--GAC-TC-A----A---------------------T-A---A-AGCAA-G-GA----A-A-AGCTG---CA--C-AGTGGGGACTA-CAG-A-CA-CAGC-CCACCAACAACAAAG.........ACACTAA 6252
SMM.US.x.H9 CAC------AGCAATA------G--TGG-ACC-C-TT--AAC-TC-A-T-----C---------C-C--------A---A-A-CAA-G-G---T-A-A-AAGTG--MCA-MC-GATGGGGTTTA-CAG-AGSACCAGC-CCAACAACAACACAAACATCAACAACACCAC 6486
SUN.GA.98.L14 A--GC-G--AGCATGGC-A-C---G-C-TC-A-GGTA---GCC-TTA-G-----T--------GA-C-AT--CTAT-----C-AAA-G-----TC-ACCGAAACC--CAAC-C-CTCCT----CTCA-CAGT-AAA--TAGCTGTGATTATTGGACGACCACCACGGCTA 6833
SYK.KE.x.KE51 AAG-C-----C-TTTGC----C--GTCTGA-C-T-TCCTG--GGCTGAT-G---T------------T-T--TA-G---A-C--AACGTTA--TGTA--GGAC---G-CAG--G--G-GGT---CT--CC-CAACA-TC............................... 6292
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAGGC-G--A--ATTA-----C--GTCAGC-----TCTTG---GC-AAT-GA--C-----G--GC--G-A--CA-G---A----GA-GTT---T--ATTGGAC--C-GCCC-G---CA-GT................................................. 6596
TAL.CM.00.266 ---G--C--C--AGCA--A--C--GGAT--CC-C-TTTTGAC-GC-AC--GA------ACT--G-----A---A-A-----A--GA-G-----TGAG--CA-A-CA--GA-CCT--CA-T--G-GCC-A--C-ACA-C-CCAGCCCCGACG................... 6423
TAL.CM.01.8023 ---G--C--C--AGCA--T-----GGA-GCA--G-TCTTAAC-GCAACC-----T--CACC---C----T--TA-G-----G--GA-GGC---T--A--CA-C-CA--AA--CTC-C-GG--CAGTAGCACC-CCA-C-ACAAATTCAACAACAAACTCAGTAACATCC. 5961
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A--G-C----GC-G-GAGTA-C---CATTTGC-C-TT--AAGC-CT--G--------C------C-G--A--TA-G--CA-A-AGA-G--T--T---A-A--A-CA-G-ACCG-CCC---ATCA----CCCCTACATC-AGCAGCACT...................... 6671
VER.KE.x.AGM155 A----C---AGCAGGAAGTA-C--TCA-CTGC-G-TT--A--G-CAT-------C--------GC--T-A--T--A---A-C-AAA-G--T--TGTA--G--A--AGGCTCC...............GCA-C-TCT-CCCCAGCAACCTCTACTACGGCAGGAACCAAA. 6679
VER.ZA.10.VSAC4004 A--G-CT--AGCAG-AAGTA-----CA-TTG--G-TT--G--G-CA--C--A--------G------T-T--CT-G--CA-A-AAA-G-GC--TGTGCC-C-AGGATC-AG--AAGC-...............--TCCTACTACTACTCCTGCTAGTAGTACC....... 6156
VER.ZA.10.VSAG1003 -----C---AGCAGGGAGCA-C---CATCTA--G-TT--G--G-CA--C--A--T-----G-----GT----C--A---A-A-AAA-GTCC--TGTA--GC-T--CTC-TC--GA-TC--T-CA-CC...............AGTACTCCATCAGCCACTGACAAGCCC. 6134
VER.ZA.10.VSAM0022 A--G-C---AGCAG-AAGCA-----CA-CTG--G-TT--G--G-CA--C--A--------C-------G---------CA-A--GA-G-GT--TGTA--A--A--ATCCTCA-GACCA--A-CC-CG..................GCGTCAACAAGTACTGTAACAGCAC 6154
WRC.CI.98.98CI04 AA-CC----AGCATGGACA-GGG-T-CATC-A-GATT---ACT-TAT----A--T-----T--GA----A---TA------G-AAA-G-CA--T--ACCAGGTGCACCA---T----C-AT-CG-AGGACTTTAACCCCTGTGAAATTAGCACAGGTGCACCTACTATTA 6713
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A---C-G--AGCATGGACA-GAG-G-CT---A-GATA---ACTCTGT-G--A--C---------A---AT---TAT-----G-AAA-GTCT--T--ACTAGG-G-TG-GA-A-GC---TAT-CAGAAGAC-TA-AACTGACAACAGTAAAA................... 5617
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V1 loop end V2 loop start
H1B.FR.83.HXB2 ..................................................................................................ATG...ATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC...ACAAGCATAAGAGGTAAG 6728
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__.__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__.__T__S__I__R__G__K_
H1A1.UG.85.U455_U455A ...............................................................................................ATC-CA...GATGGA-T--GG-A---A--G-----T--------------G-C-...---GAAC------A---- 6170
H1C.ET.86.ETH2220 ..................................................................................................--C...-AT-GT-CC--T-AT--A--G-----T--T-----------A-C-...---GAAC------A---- 6131
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................................................................................................--GC-------T-----------G-C-...---GAAG------A---- 6047
H1O.BE.87.ANT70 ...........................................................................................................-CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C-...--TGTT--C-A--AC--A 6743
H1O.CM.91.MVP5180 ..................................................................................................C-ATTA-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT...---GT-C-C-C--AC--A 6750
H1O.CM.98.98CMA105 ..................................................................................................GGAACC-GC-GCTCAG--A-C--T--GC---GG--TGAG--T---G-A-C-...--TGTTG---A--AC--A 6195
H1O.CM.98.98CMABB197 ...................................................................................GCCGGCACGACAACC-GTAGCCC-GATCTC---CA---TC-C---C-G--TGAG--T-----G-C-...---GTTG-T-AG-AC--A 6179
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......................................................................................TCCATAAATAATGATACC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C-...---GTTG-C-A--AC--A 6792
H1O.US.99.99USTWLA ......................................................................................GCAAAGACAACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A--TGA---T---G-A-CT...--GGTTG-G-A--AC--A 6222
H1N.CM.02.DJO0131 ......................................................................................AAACCAGGAAATGG-ACAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C-...--TGAA---CAT-AC--A 6209
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ............................................................................................AATGGGGAATTAGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C-...--TGAG-G--A--A---A 6196
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ............................................................................................AATGGG-CATTAGAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------G-A-C-...--TGAG-G-GA--A--GA 6231
H1N.CM.95.YBF30 ...................................................................................ATGACAACAAGAGAACCA...GAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C-...--TGAGC---C--A---A 6321
H1P.CM.06.U14788 ....................................................................AGGGTTAATAACAGCACCGACAGCACCAAC-CCAGC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-...----TAG---A--A---A 6241
CPZ.CD.06.BF1167 GCAATCTT......................................................................................................ACA-GTCT---A--GT-TG-A----T---T---CAA-CT...---GAAT-T----AC--A 6850
CPZ.CD.90.ANT .............................................................................GTAACACCAAAGACAACAACACCA...---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T---CAG---...---G-AT-T-A--A---- 6175
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..............................................................AATAACCCTACCCTCAAGAACAATACTTCAGGTAAG-AT...GA--CT-GAGTTTT-C-A--G--------TA-A--T--C-CA-CA...---GAAT-G----A---A 6336
CPZ.CM.05.LB715 ............................................................................................GAATGG-AT......GACACA-GG-A---CT-G-G-------AGC--T---GCTG-G......GAT-------AC--- 6728
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..............................................................................................................ACA-GCCAGAT-G-------A----TC--T-----G-CT...--TGAAT------A---A 6300
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...............................................................................................GTT-AC...CA--CAA-CC-C-T-C-A--GC----T-----A--T---G-G-C-...--TGAGT------A---A 6262
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..................................................................................................--T...-AT-GCTCT--T-AGACT--G-----T--TAGC-------CA-CA...---GAAC------A---- 6275
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .........................................ACT...............GTTCAAATTAGCACTGGTAATGATAGCACTGCTAACAAC--T...-CGG-T-GC-C-AT---C--GT-C-----T---------GCA-C-...---GAAT------AC-GA 6352
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....................................................................................................................CAG-T-CAGT-T--T--T---------G-A-CT...---GAAT------A---- 6266
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......................................................................................AACGGAATTGAA-A-...GATGG-TT-GC-CA---C--G-G---T--TA---------CA-C-...---GAAT------A---A 6142
CPZ.TZ.00.TAN1 .........................................CTG...............AATTCGGCAACAACAACCTTAACACCAACAGTAAATTTG-GT...TCT--ACCT--CTAT---G-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA...--TGAGT-T----A---- 6372
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CCACAGTG.......................................................................................AAT-C-TCAGAG--A--AG-TTATA--G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA...--TGAGT-T--G-A---- 6390
CPZ.TZ.09.UG38 ................................CTTAAGGAGACA...............ACAACTACAATAGCTACCATCACAAACCCCCTTGTAAACT--ACAGG---A--AG-TTATA-AG-GT-T--T--TAG---T---CAG-C-...--TGAGT-T----AC--- 6334
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................................................................AGTAGTGCT...G---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT...--TGAAT------AC--A 6778
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .........................................CCT...............ACAAGCACAGAGACAACTATACCA...............-CA...-AC--CCCAG-GTT---T--TTTC--T--TA----T---G---C-...--GGTTC---A--A---- 6226
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .........................................ACT...............ATACCACCACATACAACTATACCA...............CCA...CAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTTC---A--A---- 6292
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................ACAACTATACCA...............CCA...TAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTTC---A--A---- 6270
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ..............AATTGTTCTACAGAAGGGAAC..............................ACAACAGCTGCACCATGCAATACAACCGAAAAC-CTACA-A-GA-A-C-GCAC--GA--GTTG-C---TAA---T---G-G-CT...---GTAT---A--A---A 6123
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .................ACGACAACCCATAGCCTTAACATGACAGGTCCAGCCCCTAGGACAAGTAMTCCAACCACTAGCAGCCATAACATGACAAGT-CTCCA-AC--TCCAG-GCT---AG-TT-C-----TA----T---G---C-...---GTAT-G-A--A---A 6260
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ....................ACTACCAATACAACT..............................AGTGCACCAATTAACGCTAGTCTACAAAGTAGC-CTACTGC-CAAA-T--CCT-A-CT-TT-T-----T-----T---G-A-CT...---GTGC---A--A---A 6115

V1 loop end V2 loop start
MAC.US.x.239 ..........................TCAGCAAAAGTAGACATG...............GTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGC-A--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA-A-----AC--- 7140
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__S__A__K__V__D__M__.__.__.__.__.__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__T__.__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__.__G__L__K__R__D__K_
H2A.DE.x.BEN ................................GCAGCCTCCATA...............ATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAAAACAACACATGCGCA...GG-T-A-G-T-T-AG-----G-TGC-A--TGAG--------G-AG...GGGTTAGA-CA--A---- 7234
H2A.PT.x.ALI ...................................AAACCCCTG...............ATAAATGAGAGCGATCCATGCATAAAGGCAGACAACTGCCCCAGGGG-C-A-G-G-T-A------GGTC--T--TCGG-----C--G-CA...GG-TTACAG----A---- 7203
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...................................AACACAACA...............ATAGGAGAGAATTCTTCATGCATACGCACAGACAACTGC-CA...GGGT---GAG---A------GGTCG----TCAG--------G-CA...GG-TTAGAG--G-A---- 6652
H2B.CI.x.EHO ......................................ACCCTA...............CTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAAAATGACAGCTGTGCA...GGG--A-GACT--A---A--G-T-G----TCAA-----A--G-CA...GG-TTA-A-----A-G-- 7187
H2B.GH.86.D205_ALT .............................CGTGGGCTGAAAACG...............ATTAACGAAACAGACCCATGCATAAAAAATGACAGCTGC-CA...GG-C-A-GAG---AG--A----TGC-A--TAA---T-G---G-CG...GG-CTA-G-----A-G-- 7195
H2G.CI.92.Abt96 TGGTGACAGCT...........................GAACTA...............GTGAATAGCACTAGCCAGTGCTTAATGTACGATAATTGT-CA...GGT--AC--TC--A-TCC--GGTTGG----AAA--T--C--G-CA...GGGCTA-A---G-A-C-- 6553
H2U.CI.07.07IC_TNP3 AC..................ATAACAGGAAGATCAGAAGAA..................ATAAATGGAACAGATCCTTGTATAAGCCAGAATAATTGC-CA...GG-T-A--ATC--AGCCA--GGT-GG---TCAG--------G-CA...GGGCTA-G-----A-C-A 6655
H2U.FR.96.12034 GT....................................AAAGTA...............ATAAATGAAACAGAGCCTTGTATACGAAATAATAGCTGCTCA...GG-T-A--AC---A-CCAT-GGTG-GT--TAGA--T-----G-CA...GGCTTA-A---G-A---- 6685
ASC.UG.10.RT03 CC........................................................................CAAAGGCCTGCAACAGAATGGTGGGGA...GG--AA--TCCTCA-TCTT--CTC--T---A----T--C--G-C-...C--G-TT-T-A--A--G- 6153
ASC.UG.10.RT08 ..........................................................................AAAAAGCTTGTAACAGAATGGTGGGGA...GG--AA--TCCTCA-TCTT--CTC--T--------T--C--G-C-...C--G-TT-T-A--A--G- 6171
ASC.UG.10.RT11 ..........................................................................AAAGGGCATACAACAGAATGGTGGGGA...GG--AA--TCCTCA-TCTT--CTC--T--T-----T--C--G-C-...C--G-TT-T-A--A--G- 6141
COL.CM.x.CGU1 ....................................................................ACAAATAATAGTGCTTCAGATTGGGATGAGTCA...-ATTG-A-AG--TATCC-TGGT-T--T---AGAA-G---TCA-CAGCTTTCTTAC-T-A--A-... 6123
COL.UG.10.BWC01 ...........................................................AAAAATGAT.........TCTGCTGGGGATTGGGATAAT-CA...CAGTG--TA----AGACTTGGT-TG-G--TAAG--T--CTC--CAGCATTCTTAT---A--A-... 5952
COL.UG.10.BWC07 ......................................................................................GAATTTGATGAG-AA...-ATTG-CCT----AT---TGGT-TC----TAGAA-G--C-GT-CTGCATTTCTGC-T-A-AA-... 6153
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...........................................................AAGACA...ACAACT......GATTGGAGTGGAGAA.........-AC-ACACC-TGTC-C-ATATTGG--T------------G--TCA...GGTCCATAT----A---- 6586
DEB.CM.99.CM40 ...........................................................AAAACA...ACTACA......GATTGGTCAGGGGAA.........-AC--AACC-TGAC-C-ATATTGG--T--T--A--T---G--TCA...GGTCCTTAT----A---- 6456
DEB.CM.99.CM5 ...........................................................AAAACA...ACAACT......GACTGGTCAGGAGAG.........-AT-A-ACAGTGAC-C--TATTGG--T--TA-C------G-T-CA...GGGCCATAT--G-AC--- 6398
DRL.DE.11.D3 TGGCTACTACTACTAGTACTACAGCTCCAAAAAATGCTAGTGTTGCCCCA...ACAACAGCAAATGGCACTTTGGATATAGATACAAATAATACAGAA-AA.........-TA-C--A--CA-AC-G-GTA--TAAG-A----G-G-CA...GG-TTGTGC--G-ACTGT 6365
DRL.DE.11.D4 CAACTAGTACTAGTACTACTAGTGCT..................GCCCCAAATACAACAGCA......GATTTGGAGATAGACAGAAATAACACAGAACCA.........A-A-C--A-ACA-AT-G-GTA--TAAG-A----G-G-CA...GG-TTGTGT--G-ACTGT 6336
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................ACCCCCTGTCAGAAT.............................................TGCAGTACAGAGCAGATAGAAGGA...GA-----CAG-G-A-CCAGC-TCC------A----TGCA--TGCA...GG-TATCA-----A-GTA 6696
GSN.CM.99.CN166 .............................................................................CAGTGGGGAAGTTGGGGGGGGGAA...-ATGGAACAGG-CA-CCCT--T-T-----T--C--T---CAG-C-...---GAAT-T----ACC-A 6659
GSN.CM.99.CN71 CACCA..............................................................................TGGGGAAATTGGGGAGGT...-ATGGAACAGG-CAGCCA---T-T-----T--C--T--CCAG-CT...---GAAT-T--G-AC--A 6650
LST.CD.88.SIVlhoest485 TAGCAGAAACA...ACCACAACCACCACCAAAGGGAATACAACT...............ATGGAAAGTTTAATAGAGGACACAAATTGTACTAGATGGT-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-A--TAAA-AT---G-A-CA...GG-CTATGT--G-ACTGT 5848
LST.CD.88.SIVlhoest524 TAACAGAATCTACTACTACTACTACAAAGAGTTCAGGGACTGAA...............CAACCATCTTTAATAGAAGATACAAATTGTACACGATGGT-A...-ATGA-ACT-C--A-ATT-AT-GGG-A--T--A-AT---G-G-CA...GGGCTTTGT----A-TGC 5854
LST.KE.x.lho7 TCAACGAACAGGTA.........ACAGTTAAGAACCCGGGGAAT...............GAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAATTGCACAAGAGGGC-T...-ATGA-ACC-C--AGAG--ATGC-G-A---CAG-AT---G-A-CA...GGGTTATGC----ACTGC 6911
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .................AGGCCTTGCAAGCAATATGAGAAA..................AACAACACGTTGCAGGCATGTAACGACACCATTATAGAA-GA...GA------TG---AGCCCGCTTC---T---A-C--TGCC--GGCA...GG-TAT--T--G-ACC-- 6794
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTACA...............................................................GAGATTTACTTAGATGTAGATAAAAATAAT-CA...GA-GAAA--GT--AGAG--ATC-TGTA--TAGG-AT--C--A-CA...GG-CTATGC--G-A-TC- 6254
MND-2.CM.98.CM16 ...................................AAGACGGTG...............GCAAATACTACTGAGTTGGACATAGAC...ACCAATAAC-CT...GA--CTACA-C-CA-C---AC-GGGT---TAAA-------CT-CA...GG-TTATGT--G-A-TGC 6815
MND-2.GA.x.M14 .................................................................GCAGTGACGGGGCTGGAGGTGACGGTACAGAAT-AT...GAG-GTACC-C-CA---A-AT-GGGTA--TAAA--T--C-CA-CA...GG-TTATGT--G-A-TGT 6735
MND-2.x.x.5440 CTACCACT.....................AGCTCCAGCACAAAT...............AAGACAACAACTCCTGTGTTGGTTGTTGAGAAACAAAAT-AT...GAG-CAACA-C-CAGC-A-AT-G-GTA--TAAA-----C-CG-CA...GG-TTATGT--G-ACTGC 6415
MNE.US.x.MNE027 CAACA........................AAGGAAATAGAAGTG...............GTCAATGAAAATAGTACTTGTGTAAATCGTGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGCCA--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA-A-----AC--- 6611
MON.CM.99.L1_99CML1 ...................................................................................TGGGGAAATTGGGGAGG-...-ATGGAACAGG-CAGCCAG--T-T--T-----A--T--CCAG-CT...---GAAT-C--G-A---A 6670
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................ACAACAACAACAGCATCAACACCA...............ACAAAAACAACACCAGTGACCCCTTGGGGGAAATGGGACGCC...-ATGGTACAG-GCA-AGC--GTTC--T--T--A------CAG-CT...---GAAT-C----AC--A 6604
MUS-2.CM.01.CM1246 .................ACCACCGCAGCAAGCGCCACAACAAGC...............GGGCATACAACCGTCACCCCTTGGGGCAGATGGGCAGAC-AT...-ATGA-ACAC--TTGACC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...--CGAGT-C----A-GTA 6739
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..........................ATAAACACAACAACAGCAAACATAACAACAACAGCAAAAGCACCTACTACTCCTGAAATCATAGGAGGCATGTG-AAC-GGTCCACTGG-CA--GAG-GT-C--T-----C--T---CAG-C-...---GAAT-C--G-A---- 6221
OLC.CI.97.97CI12 .................ACAACTGTCACTAGCAGTACAGGAGGT...............CAGACCACTACAATAGGGTTAGGAGTTGATAATAGTACAG-A...-AGCCA--A-C--A-A--C-T---C-A--TAGG-AT-----T-CA...GGGTTATGT----ACTGT 6319
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CA...ACAAAT......ATAGACTGTGGAATAAAC.................................AATGAAACATGTAGT.....................GC-G-A---G-T-A-A-TG-T-TGC-G--TA-A--TGCAG-AGCA...GGGTTG-A-----A-G-A 6226
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AA...ACTACAACAAAAGTAGATTGCCCTATGAAT.................................AATGAAACATGTGCA.....................GC-G-TCCAG-T-AG--TG-T-TG--T--TGAG--TGCAG-GGCA...GG-TTA-A---G-A-G-A 6289
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CT...ATAGGTGTAGAAAAGGAATGTACTGCTGGC.................................AACGAAACATGTGAG.....................GA-G-TC--G-T-C---TG-G-TGTCT--TGAA--TGC-G-AGCA...GG-CTA-AG----A-G-- 6427
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................GTGGGCTTTAATGACTCAGTGATAGAACAA...GAG-----A----A-C--GCC-TG-----T--C--TGC---GGCA...GG-TAT-G---G-A-GTA 6993
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CAGTAACAGCAACAGCAGTAACAACAACAGCAGGAGGAGACATT...............ATAAATGATACTACTGAATGTATAAGGAATGATAGTTGTCCA...GG-C-A--ACC--A-CCCC---TTGG----AAA--T-----G-CA...GG-CTT-A---G-AC--A 6290
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CTACTTTAACAGTCCCTGTTAAGGAA.................................TTAAATGACACAAGTTTCTGTATGACAAATGATACTTGTCCA...GG---A---C---A-CCA--G-T-GGA--TAAG--T-G---G-CT...GGGCTA-GG----AC--- 6228
SMM.SL.92.SL92B TAACTGCTGCTAGCCCATCAGGAGAG............GAAATC...............GTTAACGACACTATGTCTTGTACAAAGAACAACAATTGCTCT...GGC--A---C-G-A-CCA--G-T-GGT--TCAA--T--C--G-CA...GG-CTA-A-----ACC-- 6582
SMM.US.06.FTq CAACAGAAAAAGGTGAA..........................................ATAAATGACACTGACCCCTGCTTCAAAGGTAACAACTGT-CA...GGG--A-GA-GT-A---AT-GGT-TCT---AAA--------G-CA...GGGTTA-AG----AC--A 6419
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CAACAACAACAGCAGCAACACCAAGTGTGGCAGAAAATGTT..................ATAAATGAAAGTAATCCTTGCATAAAAAATAATAGTTGTGCA...GGCT----AC-G-AGCCC--G-T-GGT--TAAA--T--C--G-CA...GGGTTA-A---G-AC--A 7137
SMM.US.86.CFU212 AGACAACATCAACAACAAAACCACCAGTACTCGAA........................GTAAATGATACCGAACCCTGTGTAAAACTTAACAACTGC-CA...GG-T----ACC--A-CCA--G-T-GGA--TAAA--------G-CA...GG-TTG-A------C-G- 6392
SMM.US.x.H9 CATCACCAATAATAGCA.....................AAGGTT...............GTAAATGACAGTGATCCTTGTATAAGAAGTAATAATTGT-CA...GGCT----AC-G-AGCCC--GGT--GT--TAAA--T--C--G-CA...GGGTTA-A-----AC--A 6614
SUN.GA.98.L14 AGACTACAACTCAGACTACAAGTAGTACCAGCTCCACTGCTAGT...............ACAACTACTCCAATGCCTCTAGATTGGAATTGTACTGAC-CA...GAG-ACATAGCG-AGAGC-AT---GTA--TAAA-AT---G-G-CA...GGGCTTTGT----A-TGT 6982
SYK.KE.x.KE51 ...................................AGTCCAACA...............ACAACAACAAACAAAGCAGCAACACCACCTGCATGGTGGGG-...GAC-ACTCT-C--A-ACT-GGT-C--T--T--A--T--C--G-CA...GGGG-TT-T-AG-A---- 6406
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................................ACCCCTACT...............ACAAGTCCCCCTACTACACCTCCAAATGAAACGTGGTGGGGA...GAC-ACAGT-C--AGCCA-G-TTC--T--------T--CT-G-CA...GGGG-GT-C-AG-A---A 6710
TAL.CM.00.266 ....................................................................GCCATGAGCAATAGCAATATGCCGTGGTGGGGA...GAC-ATACA-C--A-CCAG--T-T--T--TA-A-GG--C--G-CA...GG-GCAT-T--G-A---- 6519
TAL.CM.01.8023 ....................................................................AAGAGAACCAATGACACCAATGTGTGGTGGGGA...-AC-AT-CC-C--A-CCAG-GT-C-----TA-A-GG-----G-CA...GG-G-AT-T--G-A---- 6057
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............ACGGATCCCTGTCCAAATACCGACGAA..............................AGTAGCTGTAACGCCACCTTAGTTACA-AT...-GC-----TT-T-AGA-T-GTTCT-TA-----C--TGC---GGCA...GG-TAT-GG----A-GTA 6791
VER.KE.x.AGM155 .................CTACCCTGTGTTAGAAATAAAACAGAC..................TCCAACCTACAGTCATGCAACGACACCATCATAGAA-A-...GAG---A-TG-C-AG-CAGCGTC-------A-C--TGC---GGCT...GGGTA---T--G-ACC-A 6808
VER.ZA.10.VSAC4004 .....ACCGCCAAAAACCTACCATGTGTGAAGAATGAGACTGAT..................CCACAGCTGAGGGATTGTAATGCAACAATCATAGAACA-...GA-------G-G-A-CCAGC-TC---T--TA-A--TGCA--GGCA...GG-TATG-T--G-A-C-- 6297
VER.ZA.10.VSAG1003 ...........TCAGACCCTTGTGGTGGTAATAGTGCGACC...........................ATAGGAAGATGTAACAATACTCTTATAGAGCAA...GA-------G-T-AGCCAGCTTCT--T--TA-C--TGCA--GGCA...GGGTATG-G----A-C-- 6260
VER.ZA.10.VSAM0022 CA.........CTATCTGACCCATGCCAGAGAAACGAGAGTGAG..................ACTGTAATTGGAAAGTGTAATGACACAATAATAGAA-A-...GAG------G---AGCCAGCTTCT--T---A-C--TGC---GGCT...GGGTATG------A-C-A 6291
WRC.CI.98.98CI04 GTACCATAAGTGCTGCACCTACTACTAGTACCATAAGTGCTGGT...............ACCAGGACACCAGCTATGCCAGTAGATAATAATTGTACA-CA...G-G-ATACCTCT-AGATA-ACC-TGTA--TAGA--T----C--CA...GG--TGTGC-A--A-TGC 6862
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................ACAACAACACCAGTAACTCCGCCACAG...............AATACTACCCCTAGTATGGATGTAGAGAATAACTCTACTTCC...T-G-ATCTC-C--ACACA-ATC-TGT---TAGA--T---G-A-C-...GGGTTATGC----A-TGT 5749
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H1B.FR.83.HXB2 GTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT...................................................................................................ACCAGCTATAA 6799
Env _V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__K
H1A1.UG.85.U455_U455A AAA-------T----T--C---------G----------G---A---CA----AAC-GA-AAC................................................................................................-AT--T----G 6244
H1C.ET.86.ETH2220 AAAAG---G-C-------C--------------------G-----C-TA----C-G-T--...................................................................................................--TGAT----G 6202
H1F1.BE.93.VI850 AA--T----TT--C---GC---------GG---------G---------GC---A-C-A-AGC................................................................................................-GTGAA----G 6121
H1O.BE.87.ANT70 AA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACA-GCAGC..............................................................................ACAAATAAGACAAACAGC-AA-TG----C 6835
H1O.CM.91.MVP5180 AA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-CTCA.......................................................................................AATGCAGTAAATGGA--A-CA----T 6833
H1O.CM.98.98CMA105 AA-G-----A--C-G--T--A--C----G-TCA---T-G--GGA-T--A-GG--A-GGA-....................................................................................AATAGCACAAACACA--A-TG----C 6281
H1O.CM.98.98CMABB197 AA-G-----A--C-G--TC-A--C------GCA---T-G--GGA-C-GA-AG--A--..........................................................................................ACAACAAATGCA--A-TA----C 6259
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CA..........................................................................................AATGACACAAAGGA--TG----C 6872
H1O.US.99.99USTWLA CA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GC-TAAG--T-GA---...................................................................................................GGAACA-A--TA----C 6293
H1N.CM.02.DJO0131 AA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--................................................................................................GGGAATAAT-GT-CA--C-G 6283
H1N.CM.04.04CM_1015_04 AA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-..........................................................................................GACAGTACGAATCAA-CA----G 6276
H1N.CM.04.04CM_1131_03 AA-A------CT--CT-TC-G-------C-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-CAG-..........................................................................................GACAGTGACAGT-AT-CA----C 6311
H1N.CM.95.YBF30 AA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC...................................................................................................TATAAT-AA-CA----G 6392
H1P.CM.06.U14788 CA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C-A-AGT...................................................................................................-CA----G 6312
CPZ.CD.06.BF1167 AA-A--C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C.............................................................................................GACAGTACTAAT---TCT---T- 6927
CPZ.CD.90.ANT AAA--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-CA-C-A-GAGACTAAC.............................................................................................T-----T- 6252
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AA-A-AC-G-TC---T----A------GT-GA----C-GCA-AGCC---GA-G-................................................................................................GGAACTGGTGAT-CA----C 6410
CPZ.CM.05.LB715 AAAA---GG-TCC--T--C-A------GCTGAA-----T----T------CCGCACC-GAACTACAAAGCAGGGAAATTCAACACAAGCCCCCGCCACGACGCCTATAGCGAGTACCAAGGTACCCGATAGCAATGACACATGCAGCCCCAACAATACTCTAGAA----G 6898
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CA-A--C---T----T-T--A------GT-GA-------G--SMK--T......................................................................................................AATGGTAMT-AKTC-----G 6368
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AA-A--C---TC--CT-TC-G-------TGGGA-----------CT----C-C-A---A-AGCAGTGGT....................................................................................AATAAC-GTCAA----G 6348
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AA-A-AC-GACT--CT----G------GT-GA----T---CT-AG---A-C--G...................................................................................................ACAACCGAG-------- 6346
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AA-A-AC-G-TG---T----G-------GG-AA---C-TGAG---C----AGGAA---AGCCACCAGAA..............................................................................GGAGATAAGAACG--TTA----G 6444
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 AA-A--C---TG--CT-C--A-------G-GAG--C----C-AGTC-T----GCA---AGACA.......................................................................................GTTAAAAATGGA-CT----G 6349
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AAA---C--ATT---T-C--A--C-GG---AA----C-TG--GGT-CTA-C---............................................................................................................-CG-T--G 6204
CPZ.TZ.00.TAN1 AAAA-AC--AT----T-C--G-------G-GAA-----TG--AA-GAG---GG-A-C...................................................................................................AAT-AT--T---T- 6443
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AAAA----CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-G.......................................................................................AATAAAACAAACAATAGCGAATAT---T- 6473
CPZ.TZ.09.UG38 AAAA--C-GATT---T-T--A-----C-G-GAA-----T--GAA--C---C......................................................................................................AATAACGAT--T---T- 6402
CPZ.US.85.US_Marilyn AA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----A--.........................................................................................................-C-----G 6843
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AAAACA--GC-GC-A--C--A--C--C--G-AA-------C-GA--C------AA--GAG.........................................................................................................----G 6291
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ACAACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-AACA.......................................................................................GGTACAAATGGGATC-AAG-G----G 6375
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AAAACA--GC-GC-A--C--A--------G-AA---------AA--C----G-GACG....................................................................................AATGAGACCAAAGAGTAT-GTGAG----G 6356
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 AA-G-AC-GA--C-G---C-C--C----G-GAA--CC--GC-AGCT----A-GCA---A-......................................................................................................--T----G 6191
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AAAAGTC--C--C-G--G--G-----C-G-GAA--CT--TCT-AG----G-G--R-S-AC...................................................................................................-G--C-----G 6331
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AAAG-A--GA-GC-A--TC-C--C------GAAA-CC-TG-----C-TA--C-AACAT--AAAGAAAAACTA.............................................................................................----G 6192
MAC.US.x.239 AAAA-AG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG--TGTGA-C-A.......................................................................................GGGAATAACACTGGTAATGAA-GT--A-G-T- 7223
Env _K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y
H2A.DE.x.BEN AAAAG--GGT-TA-G-ACACA-GG---TT-GAA---G-GG-TTGTGACA-C...................................................................................................ACAACAGCTGG--CA-G-T- 7305
H2A.PT.x.ALI CCAA-AC-GT-TA---A-ACA-GG--CTC-AAA---G-GG-TTGTGA-CCA.......................................................................................TTTAACACCACCACAAACCAG-----G-G-T- 7286
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 AAAA-ACT-T-TA---A-ACA-GG--CTC-AAA---G--G-CTGTGA-TCA..........................................................................................AATGACACCAAGAAAGAG-AA-CA-G-T- 6732
H2B.CI.x.EHO TCAA-AC--T-TA-G-ACACC-GG-------AA---T--G-GTGTGA-A-GGGGACA-GGAGTAAT..........................................................................................GAA-G--AA-G-T- 7267
H2B.GH.86.D205_ALT C-AA-AC--T-TA-A-ACACC-GG--CTC-GAA---T--GAGTGT-ATA--.............................................................................................ACCAGGAAGTATACC-G---A-GCT- 7272
H2G.CI.92.Abt96 AGAA--G--T-CA---AGAC--GG---TC--AA---T-GCA-TGYGA-C-G.......................................................................................TCCAATAAGAGTGAGAATGAG-GT--A-GCT- 6636
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -A-A--C-GT-TAG--AGACC-GG---TCT-G---C---G-CTGTGA-C-G....................................................................................AGTAATAATACTGATAATAAGAGC-G---A-GCT- 6741
H2U.FR.96.12034 AAA--AG-GT-TA-A-A-ACA-GG---TCT-A---C---G-TTGTGA-C-G..........................................................................................AATACTAGTGAAAGTGAA-GT-AA-G-T- 6765
ASC.UG.10.RT03 AAAGCTC-TT-T-GG--TCC--------C-T-G---T--TGG-A-CA-TC-----G-..........................................................................................ACTAATGGAACAGGGGAA---T- 6233
ASC.UG.10.RT08 AAAGCTC-CT-T-GG--TCC----------T-G---T--TGG-A-CATA-G------..............................................................................AGCGAAACTAATGTCACAGGGGAAGGGGAA---T- 6263
ASC.UG.10.RT11 AAAGCTC-TT-T-GG--TCC----------T-G---T--TGG-A-CATA-----..........................................................................................GGTACTAATGGCACAGGGGAA---T- 6221
COL.CM.x.CGU1 AGAA--G-GTT-G-ATT-GGA----CAGT-GAA---T---CTGTGC-T-GA---A-A-A-GACAGTAATAGT.......................................................................................-T---GGCA-C 6206
COL.UG.10.BWC01 AG-A-AG--TT-AG-TT-GGG----C--T-GAG---T--GATATT-GCAGC---AGG-GCAACAATACA..........................................................................................-TA--GGC--C 6032
COL.UG.10.BWC07 AG-A-AG-GCT-G-ATTTGA--A-AGA-T-GAA--CT---C-ATTGATA-G----GA-A-GGTAGTAGT..........................................................................................-TA--AGCA-C 6233
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AAAG-AG-G-G-C----CA-G-GGCTA-C-GA----C-GGA-TGGGC-A--GGAA--GAGACAGGGGATACT.......................................................................................-GGG-AGC-T- 6669
DEB.CM.99.CM40 AAAG-A--GAGC-CA---G-A-GGCTAG-GGA------CCAGTGGGCG------A-AGA-GGTAGTGGGAAC.......................................................................................-GA-CAGGGT- 6539
DEB.CM.99.CM5 AA-G-A-TGC--AG----G-G-GG-TAG-GGA---C---CAGTGGGAGACAG-AA-CCAAACAAATACTAAC..............................................................................AAAAGTATA-GACATGGGT- 6490
DRL.DE.11.D3 AA-G-AG--ATCACA-A-AA----AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCA--GTAACTGAATCACCAGAAAAT............................................................AATAATTGTAATGGT...ACA-GA-CA-G-T- 6472
DRL.DE.11.D4 AAAG-AG-GATCACA-A-AA----AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCAG--GAGCTGAATCACCAGAAGAG............................................................AACAACTGTACTGAA...AGT-GA-TA-G-T- 6443
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAAA----TT-TAGCATGACC-GG---G-T-AG--GT--G-CTGC-ATA----AACAGGAAGTGAAAAGGGA....................................................................................AGT-AGGAT-G-T- 6782
GSN.CM.99.CN166 AA-A-AC-GATG---AGCC-C--C-GG-G-GAA--C--T--GGA-GAGACCC---G-................................................................................................AACCAG-GTG-A---T- 6733
GSN.CM.99.CN71 AA-AGAC-GATG---AGCC-C----GG---GA------T--GAGGGC-C-GG---G-................................................................................................AATGAC--TGA----T- 6724
LST.CD.88.SIVlhoest485 AAAG-AG--AT-A-GCAGAG----AGGT-TGA---G-C--CCTGTGATA-G----GA.........................................................................................................-C--G-T- 5913
LST.CD.88.SIVlhoest524 AA-G-AG-GAT-A-GCA-AA----AGGT-TGA---G-C--C-TGT-AT--G----G-.........................................................................................................-CT-GCT- 5919
LST.KE.x.lho7 AG-AC-G--AT-A-ACA-AGC---AGAT-TGA----G---CGTGCTC--GAG-GAGG................................................................................................GAGAAC-GA-C--G-T- 6985
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB AAAA----TT-T-CA-T-G-A-GGG--G-TAGG--A--TTATTGT-A-A--GGAAGCGACAATAGC....................................................................................TCCAAGGTG-AAGAG-GCT- 6880
MND-1.GA.x.MNDGB1 AA-G-AG--AT-GTAA--AA----AGAGGGGA----G-G-A-TGTGA-A--............................................................................................................-AT-CT-GCT- 6316
MND-2.CM.98.CM16 AAATT-G-GAT-G-A-A-AA----AGAT-TGAA---G---CTTGT.............................................................................................ACAAATGGCACAAATAACACATATTCT-G-T- 6892
MND-2.GA.x.M14 AAAATAG-GATTA-A-AGAGC---AGAT-TGAG---G-G-CCTGT-CTA-A.......................................................................................AAGGAAAATGACACTGAAACTGAAGAA-G-T- 6818
MND-2.x.x.5440 AAATT-G--AT-G-G-A-AAC---AGAT-TGAA---G---CTTGC-C-A-GCT-A---AAACTGGTAGTGCT..................................................................ACTAATAGTACTGAACCTGAATATGAG-G-T- 6519
MNE.US.x.MNE027 AAAAGAG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG-TTGTGA-C-A.......................................................................................GGTAATAGCACTGAAGATGAA-GT--A-G-T- 6694
MON.CM.99.L1_99CML1 AA-A--C--ATG---AGC--A----GG--GGAA--C-----GAAGGAG--AGGAAGC-A-GGC................................................................................................-GTCA----T- 6744
MUS-1.CM.01.CM1239 AA-A--C-GATG--CT-C--A-----C-CTGA----C-G--G-GTGAG---------.........................................................................................................-CT---T- 6669
MUS-2.CM.01.CM1246 AAAA-AC-GATG--CT-TC-C--C-T-GT-AAA--CC-C--GAA-GGG--G-----G.........................................................................................................-CA---T- 6804
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ACAA-AC--ATG---AGT--A------GTGGA----G-C--GT-CTC-C-A--C-GG-A-GTAACAGAA................................................................................................---T- 6295
OLC.CI.97.97CI12 AAAATAG--ATGA--CA-ACA---G--TTGGAA---G--GC-TGT-C-A----C............................................................................................................-CA-G-T- 6381
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AA---T---T-CA---ATAC--GG---TC-AGA--CC-CTGGTGTCAGA-AGC-A-C................................................................................................AATGTG---CAA-G-TT 6300
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AAAT-T----CTA---ACACG-GG--CTC-AGA---C-TTGGTGTGAGA-AG--A-A-A-.................................................................................AATAATAAGACTACTAAG-GGCAA-G-TT 6378
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AAA--C--GT-TA---ATACC-GG---TCTAGA--CC-TTGGTGTGA-A-GG-AACA.................................................................................AATTCTACAAATTCTACAAAA-AG-AA-G-TT 6516
SAB.SN.x.SAB1 AA-A-A--TT-C-CAA--G-A-GGG--G-T-AA--GG-GG-TTGTGA---GGGAAGGGAAAAATCA..............................................................................AACGCAACACATACTGTGG-A-G-T- 7085
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AA-A-AG--T-TA---AGACA-GG---TC--AG---T--G-CTGTGA-CGA---..........................................................................................GGTAATGGCAGTGAA-G---A-G-T- 6370
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAAA--C--T-TA---AGACC-GG---GCCAGG-----TG-GTGTGA---AG-C..........................................................................................AACCAGACTGGCAAC-GTC---G-T- 6308
SMM.SL.92.SL92B AAAAG-C-GT-CA---A-ACC-GG--CTCCAGA---C--G-CTGTGAGC-A.............................................................................................GGAGGAAATGAAAGC-GT--A-G-T- 6659
SMM.US.06.FTq AA-A--G-GT-CA---AGACC-GG--CTC-AGG---T-GG-CTGTGA-CGAG-C....................................................................................GGAAATGAAATAGCAAATGAA-GT--A-GCT- 6505
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 AG-ATAG--T-TA---A-ACA-GG---TC-AGA---T----CTGTGAGC-GTCA..........................................................................................GCGAATGAAAGTGAG-GT-AA-G-T- 7217
SMM.US.86.CFU212 AAAA--G-GT-CA---A-ACA-GG--CTCTAG----T-GG-CTGTGAGC-AGG-.......................................................................................GGTAACAACACAAATGAA-G---A-G-T- 6475
SMM.US.x.H9 AA-AGAG--T-TA---A-ACA-GG---TC-AGA---T--G-GTGTGA-C-A---....................................................................................AGCAATGGAAATGAAACTGAC-GT-AA-GCT- 6700
SUN.GA.98.L14 AAAAC-G-G-TGG-ACA-AAC---AGGG-TACA--AG-T-CTTGC-AT...GG-A--...................................................................................................GAC...-CA-G-T- 7047
SYK.KE.x.KE51 AAA--TC-GT-TA-------C-----C--GTCA--------GAG-GAG--AGGAA--...................................................................................................GAA-GTTAT--CT- 6477
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAA---C--T-TAGA--T--C--C-----GGA---CT-G--GAA-GAG--AGGCA--...................................................................................................AGT-G-TAT---T- 6781
TAL.CM.00.266 AG-T-T-CCT-C-T-T-TCAC-GG--CCT-GCA--CC----GAAGGA-CCAGGCA--...................................................................................................GGAT--TT----T- 6590
TAL.CM.01.8023 AA-T-C-CCT-T-T-T-TCA--GG---CT-GCA--CT----GAAGGA-CCAGGCA--GGC.............................................................................................AATGACT-ATA----T- 6134
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAAA-----T-TA--AGTAC--GG---G-T-AG--GT-GG--TGTGAGA-GG-AA-C-ACACCACA.......................................................................................GGCACG-GAG-T-G-T- 6874
VER.KE.x.AGM155 AA-A----TT-C-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--A--CT-TTGT-AGCG--G-....................................................................................ACATCGCATAATGGG...ACA-AAGAG-GCT- 6891
VER.ZA.10.VSAC4004 AA-A-A--CT-C-CA-T-G-A-GGAG-G-TGCA--A--TTACTGT-AGA-C-G-.................................................................................ACCTACAGTGCCACCAGTAACACC-AAGA--G-T- 6386
VER.ZA.10.VSAG1003 AAAA----TT-T-CA-TGG-A-GGA--G-TGCA--A--T--GTGC-A-AGC--G....................................................................................AACAGCAGTGACAATAAGACT-AAGAG-GCT- 6346
VER.ZA.10.VSAM0022 AA-A----CT-C-CA-T-G-C-GGA--G-TGCA--A--T--GTGT-AG-GA---....................................................................................GGGACCAACGAGGCCGGAAAA-GAGAA-GCT- 6377
WRC.CI.98.98CI04 AG-ATAG--ATTA-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGC-ACA-A---...................................................................................................GGGACT...GAA-GCT- 6930
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAA--AG--AT-GTA-AG-CC---AGAGG-GA----G---G-TGC-C-C-AC--.............................................................................................GGTAATGGTACACAA-CT-G-T- 5826
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V2 loop end
H1B.FR.83.HXB2 GTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCA...TGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTA 6966
Env __L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__.__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__
H1A1.UG.85.U455_U455A AC-A-T--A------T------AC------------T-----C-----G-----------------------------------A--------------------G-----GG--CCTGA-----------A---G---...--C-GG---------------------- 6411
H1C.ET.86.ETH2220 A--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T--G--C--------T--------------T--A-------A------------G----GAG-------A----C-------------...--CCAT--------------------C- 6369
H1F1.BE.93.VI850 -C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G---...--C-AG---------------------- 6288
H1O.BE.87.ANT70 A--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA--...--C-G---CA-A-CGGT---TACT---- 7002
H1O.CM.91.MVP5180 ---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T-...--CCAC---A-TTCAGTG--TACT---- 7000
H1O.CM.98.98CMA105 A--A-TT-A-------T--A--AC-G-C--G--A-----------------T--CC----------A-----C--------T--A--A--A-----T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--------------CA--...--CGA---CA-A-CAGT---TACT---- 6448
H1O.CM.98.98CMABB197 A--A-TT-A-------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-A---C---T-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA--...--C-A---CA-A-CAGT---TACT---- 6426
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C---...--C-AC--CA-T-CAG----TACT---- 7039
H1O.US.99.99USTWLA A--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T-----------C---...----A---CA-TTCAGT---TACC---- 6460
H1N.CM.02.DJO0131 -C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-...----A------G--T--T--------C- 6450
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-...----A------G--T--T--------C- 6443
H1N.CM.04.04CM_1131_03 TC-A-T--A------G---A----TG-A-G---A--T-----T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-G-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-...----A------G--T--T--------C- 6478
H1N.CM.95.YBF30 -C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC...-----------G--T--T--------C- 6559
H1P.CM.06.U14788 A--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T...----AT--GACAGTT-T-AC---C---- 6479
CPZ.CD.06.BF1167 T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC...-------CA--G--G-TT-----T---- 7094
CPZ.CD.90.ANT C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GATG...----A-------TCAGT------T--C- 6419
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AA---TT-A----------A---C---A--------A--------A--G-----------T-----A-----C--------A--A--A--A-----A-----C---------G--GTA-AC--TTCA--G-A----AA-...----G------A--------C--T---- 6577
CPZ.CM.05.LB715 AC-T-T---------T-----------A--C--------C-----AACT--T-----A-----A--T-----C--------T--A-----------TC--T-----------G---CA-AT--T-G----CAG--TAT-...----G---------------T--T---- 7065
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -C-A-T--AC-----T---A---CT--------A--A--C--T--AACC-----------------A--------------A--CC-A--------A--CA-G-----C---G-GCCAGAT--T------------AA-...----G----A-A--T------------- 6535
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-T--A----------A---CTG-G--------------T--AA-T-----------------A---T----------A--AC-A--A-----C---A-----------G--C-AGAT--T--------T--GGA-...----AC-----A--T--T---------- 6515
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C-T-T--A------T--TA---C---A--C-----T--C------A-T--T-----------A--T--------------T--A-----------TC------GG-----C-----A--A-AT-----T-GT--T---...----AC-----T--T--------C---- 6513
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A--ATAT-A----------A---C---G--T--A--T--CT----A--C--TC----A--------T--------------T--A-----A-----CC-CT-G--G------G----A-AT--T-C---G-T-----AG...----A------T--T--T--G--T---- 6611
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---A-TT-AC-----T---A---C---A--C-----T--------AAC---A-----A--------T--TT-C--------A--A-----A-----CC--T-----------G-CC---AT-----G----A---GA--...----G------T--------G--T---- 6516
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A-TT-A---C--T--TA---CA--C-----A--T--------AACC--------A--------A--------C-----A--A-----C-----CC-GT-G---------G----AGAT-ATCCA----A----AAG...----A------A--T-----G--T--C- 6371
CPZ.TZ.00.TAN1 T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A-----A-...--CT-C------TCAGT---T--C---- 6610
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA-...--C--------A--TGT---C--C---- 6640
CPZ.TZ.09.UG38 T---CAT-A---C----------C------C--A-AA--CGA----TC-AG------A--------T--TAGA--------T--A--A--A-A---T--GT-G--------C-G-GCA-AC--T-CA---GT----A-T...----AC-----A--TGT------T--C- 6569
CPZ.US.85.US_Marilyn AC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG...----A------T--T-----G--G---- 7010
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---A-T--A------------TACT--AT----A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A-C-CC-G--G---------G--G-ACAA--T-----T------GA-...--C-AC-----GTCA-T---T--T---- 6458
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T------GA-...--C-G---C--GTCA-T---T--T---- 6542
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--R--C-A---CC-GA-G---------G----ACAA--T-----T------GA-...--C-A------GTCA-T---T--T---- 6523
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 AC-A-TT-A---C--T-GT--TAC---C-----A--A--------A--G--T---------C-A--A-----A--C-----A--A--A--G-AC--AC-AA-G-----C--C-GG-CAGAC--T-----C------A-T...----ATG-GACATCT-T------C--C- 6358
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -C---TT-AC-----T--T--TAC---CT-T--A--T-----C--A--G------------T-G--A-----G--------A-----A--C-A---TT-AA-G--------CC-A-GC-A---T-----G-----GA--...----ATG-GACTTTA-T-ACT--C---- 6498
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -C-A-TT-A---------TA-TACA-----G--A-----------A--G--T---A-A---T-A--A-----G--------A--A--AAAA-A---AT-AA----------AC-A--AGGT--T---R-T---RR--TT...--C-ATR-AACAGTA-T-AC---T--C- 6359

V2 loop end
MAC.US.x.239 CA---ACCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--CTTTATG--TAAA---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C- 7393
Env __M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__C__S__K__V__V__V__S__S__C__
H2A.DE.x.BEN CA---G-CA---C-----A---A----C-A-G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--GAGGT-TAGA--C-----A--AC-G--C-----CC-AT---G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTT-A---TAAG--C--T--A--AGTAG-T-CTTC---C- 7475
H2A.PT.x.ALI CA---ACCA---C-----A--------C---G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--AAGGT-TAGA--C-----A--AC------AC--CC-A----G---CG--G---TC-AT-ATTCA--CTTT-C---CAAT--CT-T--A--AGTAG-T-CTAC---C- 7456
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 CA---ACCAC--C-----A--------C---G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TA-T--GAGGT-TAGA--------A--AC-G--------CC-G----G---C---G---CC-AT-ATTCA--CTTT-AG--CAAT---T-T--G--AGTAG-T-CTAC----- 6902
H2B.CI.x.EHO TA-A-A--CC-----T--A---A-T--CCA-G-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TAGTT-AAGAT-TAGG--------T--CC-A--A-----TT-G----G---C---G---CT-AA-ATTCA--CTTCATG--CAAC----GT--G--AGTAGT-TCT-TG...T 7434
H2B.GH.86.D205_ALT TA-A-G--CC--C-----AA--A-T--CCA-G--T-A---GAC--ACAT-AT-GG--CAGCT-AAGGT-TAGG--------T--CC-G--G---TTTC-A----G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTCATG--CAAC--C-GT--G--AGTAG-GTCCTCC--C- 7442
H2G.CI.92.Abt96 TA---GGCAC-----T--A---------CAGG-AT-A---GAT--ACAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--------T---C-A--G-----TT-G----G-------G---CT-AC-ATTCA---TTT-C---TAAT--CT-T--A--AGTGGTCTCTAC----- 6806
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TA---ATCA------T-----T--T---CA-G--T-----GAC--ACAT-AT-GG--TG----AAGAT-TAGG--C---------C-A--G-----TT-G----GG------G---CTGAT-ATTCA--CTTCA-C--TAAG--CT-T--G--AGTAGTCTCTAC----- 6911
H2U.FR.96.12034 CA---ACCAC--C--------T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C--AAGAT-TAGG--------A---C-A--C-A---TC-GT---G-------G---CT-AT-A-TCA---TTTATG--TAAT--CT-T--A--AGTAGTCTCTAC---C- 6935
ASC.UG.10.RT03 TG-A-AGTA---C-----G--T-CT--G-----A------GAT--AT-TCAT---C----TT-C--AG-T-----C---C-A--A--A--G-A---AT-GT-C-----C---G-C-TAC-A-GG------CA---G---...----A------G-CAG-------T---- 6400
ASC.UG.10.RT08 TG-A-AGTA---C-----G--T-CA--A-----A------GAT---T-TCAT---C-A--TT-C--AG-T-----C--CC-A--A--A--G-A---AT-GT-C-----C---G-C-TAC-A-GG-----GCA---G---...----A------G-CAG-------T---- 6430
ASC.UG.10.RT11 TG-A-AGTA---C-----G--T-CA--G-----A------GAC--AT-TCAT---C----TT-C--AG-T-----C---C-A--A--A--G-A---AT-GT-C-----C---G-C-TAC-A-GG-----GCA---G-A-...----A------GTCAG-------T---- 6388
COL.CM.x.CGU1 AA---A-GA----GCA-AT-ATACAG----C--A-TA---GAT-T-ACTATAG-G--T---G--AGG-C-GGG-TC-----AG-TC-A--A-ACAT-C--T---G----G--G----A-A--GGG----G------G--...--C-AC-----G-CAG----GTCC---- 6373
COL.UG.10.BWC01 TA---AGGA------G-AT-ACACAG----T----TA---GATC-TACTATAA-G--T--TG-AAGT-C-GGA-TC-----AG-AC-A--G-ACAT-T--T-G-G----G--G----A-A--GG-----------G-A-...---T-C-----G-CAG----CTCC--C- 6199
COL.UG.10.BWC07 AA---A-GAC---C-A-AT-ACTCAG-AT--GCTATA---GATG--AGTATAC-G--A--T-C-T-A---GGC-T------AG-AC-A--A-A---TT-AT--GT-------G---CTCA--GG-----------GAG-...----ACC-G--ATATG-CAC-TCC---- 6400
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TA---GGTA---C----GG--T--A--A--T--A------GAC--AAGTCA----A-A--TT-CAAA---AGG--C-----A--A-----A-A--GTC-AA-G-G----G--G-C--A-AT--------T-------TT...-----C-----GTCTG----GGC----- 6836
DEB.CM.99.CM40 CA---A-CAC-----TGA---T-----C--C---T-T---GA--CTAGCCG----A-A--TT--AAG--CAGG--C-----A--A-----A-A--GTC-A----G----G--G----A-AT--T-----T-----GTT-...--C-AC--C--G-CTG----GGC----- 6706
DEB.CM.99.CM5 TA---ACCAC--C----AT-----T--A------T-----GA--CCAGTCG----A----TT--AAG---AGA--C-----A--A-----A-A--GTC-GT---G----G--G-C-GA-AC--T-----T--C--CTTG...-----C-----G-CTG----GGC----- 6657
DRL.DE.11.D3 TG----C-----C---T-AA----G-----C----AT---AAT----CC---ACA--TATG--GAAGT-CAGA-TG-----T--AC-A--G-A-ATAT-G----G-------G-A--ACT-AAT--AA-T-GTAAG......----A----A-A-CAG----G--G---- 6636
DRL.DE.11.D4 TG-TCACCA---C---T-AA-C--G-----T----AT--CAAT----CT--TAC---TATG--GAAAT-CAGA-TG-----T--AC-A--A-A-ATAT------G-------G-G---CTAAAT--AACT-G-AAG......----G----A-A-CAG----G--G---- 6607
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CA---T-CA------TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--AAC--AT-GG--TA-TT-AAGAG--AGA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------G-----GAT-AT-GA--CTTT-CT---AAG--C-AG-----TTCAGT---G--T---- 6952
GSN.CM.99.CN166 TA-T-G--A------T------TAT--C--T--AAAA---GTC---TCC-----CC-A--GG----------C--C-----T--AC-C--C-A---T--G--------C---G--GTT-AT----CA---GT---CA--...--CTAC-----GTCAG-----ACC--C- 6900
GSN.CM.99.CN71 TA-T-T--A---C-----A---TATG-C--G--AAAG---GTC---ACC-----CC-A--GG----------C--C-----T---C-C--C-----T--G--------C---G--GCC-AT----CA---GTG--CAAG...---T-C-----ATCAG-----AC---C- 6891
LST.CD.88.SIVlhoest485 TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT---AAT----G-GTAA-ATCTAATGC-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T-------C---G-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT......-----C---A-A-CAG--ACT-CT--C- 6077
LST.CD.88.SIVlhoest524 CA----CCA---C--TGATAGTA-T---CTG--A-A---CAAT----G-GTTA-GTCAAATGC-TATT-TAGGCT------A--A-----C-ACAT-C--T-------C---G-A---CTAAA-TT-TC-G-TAAT......-----T---A-A-CAG-TAC--C---C- 6083
LST.KE.x.lho7 CA----TCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT----GGGTAA-GC-AAATGC-TATT-TAGGCT------T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-AC-ATTAAA-TT-A-T-A-AA-......---GA----A-A-CAG-TAC--C----- 7149
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB TA---TTCA---C--TGA---T--G--A-AGG-A--T---GAC---ACC-AT-GG--TGA-T-AAGGC-GAGA--------T--A--A--A-A---TT-G--T---------G--C-TGAT-AT-----CTATAAG-A-AAT--CT-T-----GTCAGT------T--C- 7050
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA---ATCA------TGAG-----T-A----G-A-A-----AG----G-CTT--GATAAG-...TGT--TTTAGG-----TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A----G-G---TTAAAT---AAT-A-TTG......----GC---A-ATCAG----G--G---- 6477
MND-2.CM.98.CM16 TA-----CAA--C--T--A-----A--A--C----A----AAT--A-C----ACA--TGA---AAAAT-TAGACTG-----A--TC-A--A-A--TTC-CT-G-GG--CCTAG-A-GATT-AATGTCTCT-A-AA-......-----C---A---CAG-------G---- 7056
MND-2.GA.x.M14 TA-----CAC-----T--A-----A--A-------AT---AAT----CC--AACA--CAA---GA-AT-TAGA-TA--------TC-A--G-ACATTC-G----G----CG-G-G--ATT-AAT--AACT-A-TT-......---G-C------TCAG-------G---- 6982
MND-2.x.x.5440 CA----TTCA------G-AA----A--A-------A-C--AAC--A-CT---ACA--TAG---GA-AT-TAGG-TG-----A--CC-A--G----TCT-A------------G-A--ATT-AA---GAC--A-TT-......---GGG-----GTCTG----G--G--C- 6683
MNE.US.x.MNE027 CA---ATCAC--------T--T--T---CA-G-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-A--ATTCA--CTTTATG--TAAC---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C- 6864
MON.CM.99.L1_99CML1 CA-CCTG-A---C-----A---TA---A--C--A--T---GAG---TCCAAT-A-------G----TT-G-----------A--CC-A--C-A---TT-AT-G-G----G--G-CCCCG-C--T-CG---CA---GAGT...---T-T-----TTCTG-----AC----- 6911
MUS-1.CM.01.CM1239 CA-ATT--AC------------TA---A--T---CAA---GA----AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--T--A--G-A-T-TC-AT-G---------G--GCT-AT--T-CA---CA----AA-...----AC-----G-CAG-TACG--T--C- 6836
MUS-2.CM.01.CM1246 CA-T----AC--C-----T--TTAT--C------CAG---GAG---AGCAG---CC-A--GG-C--A-----A--C--------T--A--A-A-AGTC-CT-------C---G--GCT-AT----CA---CA---CATT...----AT-----A-C-G-TAGG--C--C- 6971
MUS-3.GA.09.09GabOI81 CA-T----A---C--T---A-T-CT-----C--AT-T---GA-----C-CAT-----C---G-G--A--------C-----A--A--A--A-ACA-AT-G--------C---G--GCC-AT----CA--CCA----ATG...---CAC-----ATCAG----G--T---- 6462
OLC.CI.97.97CI12 CA--T--CA------------T--G--A--T----AT----A-T-T-C-GT--CA--T-AGCAAATGG-GA-G-TG-----A--AC-A---AGG-T-C--A----G----------G---AGAA---CC-............--C-G---CA-TTCAG----TACT--C- 6539
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TA---G-CAC--------AA-TAG---ACAC---TTT---GA-CCAAG--A--GG--A--CT--AGGT--AGA--C-----T--AC-A--C-----CT-G--------C---G--T-T-AT-A--CG--TTTT-ATA-T...---CAT-----A-CAG-TACTTC----- 6467
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TA--CG-CA------T--TA-TAGT---CAG--ATT----GAGCCTAA--A--GG--A--TT--AGG--TAGA-----C--T--AC-A--A-----CC-AT-GGT---C--AG----A-AT-AT-CA---TTT-ATA-C...---CAT-----G-CAG-CACTTC---C- 6545
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TG-A-GGCAC--C--T--AA-TTC---ACA---ATTT---GA-CCAAAG-A--GG--A---T--AGGT--AGA--------T--AC-A--G-----CT-A--GGTC--C--AG----A-AT-AT-CA--CTTT-ATA-C...---GTT-----T-CTG-CACTTC---C- 6683
SAB.SN.x.SAB1 CA---TCCA------T--------A--C-A-G----T---GAT--AACT-AT-GG--TA-CT--AGGC-TAGG--------T--A--A----A---TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA---CATAAGG--...----GG-----A-CAGT-TC-GCT--C- 7252
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA---ACCA---------A-----T--ACAGG-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C---AGAT-TAGG--------A--AC-A----A---TT-G----G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-A---TAAT--C--T--G--AGTGGTCTCTAC----- 6540
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TA---GGCA----------AGTA-----CAGG-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-TG--AGAT-CAGA--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT--CT-T--G--AGTAGTTTCTTC---C- 6478
SMM.SL.92.SL92B CA---ATCA---C--T--AAGT--T--ACA-G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TG-C--CAGATATAGG--C-----A--AC-A--C-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT----GT--G--AGTAGT-TC-TC----- 6829
SMM.US.06.FTq CA---ATCA---C--T--T--T--A--CCAGG-AT-T---GAC---CAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--------A--AC----C-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT--C-GT--G--AGTGGTCTCTTC---C- 6675
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CA--CATCA----------AGT--T---CAGG-AT-----GAC---CAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGA--------A---C-A----A---TT-G--T-GG------G--TCA-AT-ATTCA--CTTT-CT--TAAC---T-T--G--AGTGGTTTCTTC---C- 7387
SMM.US.86.CFU212 TA---ATCA------T--AAGT--A--CCA-G--T-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGA--C-----A--AC-A--C-A---TT-G--T-G-------G--TCA-AT-ATTCA--TTTTATG--TAAT---T-T--G--AGTAGTCTCTTC----- 6645
SMM.US.x.H9 TA---ACCA----------AGT--T---CA-G-AT-----GAC---CAT-AT-GG--TG-T---AGAT-YAGA--------A---C-A----A---TT-G--T-GG------G---CC-AT-ATTCA--CTTT-CT--TAAC-----T--G--AGTAGTTTCTTC---C- 6870
SUN.GA.98.L14 TA-----CA---C--TGAT---A-T--------A-A---C-AT----GTATTA-GC-AAATGC-TA-T-CAGGCT------A--T--G--G-A-AT-T-AT---G----G--G-A--ATTAAATGC-ACT-AGAA-......----A----A-A-CTG-TACC-CT---- 7211
SYK.KE.x.KE51 T--ACAGCA------T--TAGT--A--GCGCA-T--T---GA---ACAGA-T---CGC---T-------T--A--C-----T--AC-G--A-ACT-AC-GT-G---------G---CAGAA--TG-A---GAT-CTGAG...---CA------A-CAG----TTC---C- 6644
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CC--TT-CA------T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA-----C-A--CT----G--T--A--C-----T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A---GAC-ATGTC...-----------A-CTG-----TC---C- 6948
TAL.CM.00.266 TGCC---G-A--C--TGTG-----T--AG----A--T---GA---AACTCA--ACC--G--T----T-----G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G---GCC-A-GG-CA--T-G----AAG...---CAC--CA--TCAG-------C---- 6757
TAL.CM.01.8023 TGCA---G-A--C--TTTG-----A--AG-T-----T---GA----AC-CAT-A-C-AG-GT----A--T--G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G-C--CC-A-GG-CA--T-G---CAAG...---CAT--CA--TCAG-------C--C- 6301
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CA---TTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--AACT-AT-GG--TA-CT-AAGAT--AGA--C-----A--A--A--C-----T--CT----------GG---CT-AT-AT-CA---TTT--TGTT...----G------TTCAGT---TAGT---- 7041
VER.KE.x.AGM155 TA---TCCAC-----TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT---AC--AT-GG--TGA-T-AAGAC--AGA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T---------G--TG-GAT-ATGCA---TTTAAG---GAA---T-T-----TTCAGT---G--T--C- 7061
VER.ZA.10.VSAC4004 CA---TCCA------TGAT--T--T----AGG-A--A---GAT--AACT-AT-GG--TGAGT-G-AAC-TAGG--------T--A--A--A-A---TT-G--G---------G--T-TGAT-AT------TATAAG-A-AAC--C-GT-----TTCAGT------T--C- 6556
VER.ZA.10.VSAG1003 TA---T-CAC--C--TGA------G--C-A-G----A---GA---AACG-A--GG--TGAGC-GAGAT--AGA--C-----T--A--A--A-A---TT-AT-----------G--G-AGAT-AT------TATAAGAG-AAT--CT-------GTCAGT---G--T--C- 6516
VER.ZA.10.VSAM0022 TA---TTCA------TGAT-----A--A-AGG----T---GA----AC--A--GG--TGAGT-AAGAC-GAGA--------A--T--A--C--C--TC-A--C---------G---T-GAC-AT------TATAAG-AGAAT--CT-T-----ATCAGTG-----T--C- 6547
WRC.CI.98.98CI04 TG-A-ATCA------TGAA--T--G--A-A---A-AT----AG--A-GT-GGCAA--TGA-CAATATG--AGAATG-----T--AC-A--A-C--TTT-G--T---------G-GCCCTTAAA-TCCTCT-A-TT-......---GAG-----ATCAG-----TT---C- 7094
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CA-A-ATCA------TGAG--T--A--CCAT----AT----A-----C--GGCA---TGAGCAATA----AGAATG-----A--AC-A----A--TAT-AT---G-------G-A--ATTAAAT-G-A-T-AGCT-......---GAG-----TTCTG----TACT---- 5990
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H1B.FR.83.HXB2 CACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGA........................TCTGTCAATTTCACG...GACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAAT 7109
Env T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__V__V__I__R__.__.__.__.__.__.__.__.__S__V__N__F__T__.__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------C-A------G---------------------------------------AG---AA--AGG------........................----AA--------A...A-------A--------------------TGT--ATC-----A----C--- 6554
H1C.ET.86.ETH2220 ------------AA-----G--------------AT----------T---A---------GT---AC-A--------........................-T--AA---C-G--A...A-------C----TA--------------T--TGA--------------C- 6512
H1F1.BE.93.VI850 ------------AA-----G------------T--T-------------C-------------GTA-------C---........................---CAA---A--T-A...A-T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G------ 6431
H1O.BE.87.ANT70 -------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-AA--AG---G-TG........................G-AAAAG--A-TTT-...--AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC--A-C--G-CC 7145
H1O.CM.91.MVP5180 -------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----A--A--AG-----TG........................GGAAAA---A-T--A...--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----TC--A--A-C--G-CC 7143
H1O.CM.98.98CMA105 -------C--C-A----AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-AA--AG---G-TG........................--AACA---A-TT-A...----G--GG--G-AT--C-----GACC--A--TT-TA-CA--A-C--G-CC 6591
H1O.CM.98.98CMABB197 -------C--C--A---AC-A--AGT-----GA-A--A--C-----G-CA---T-TA---G-A-AA--AG-----TG........................GGACAA---A--T--...----G--GG----AT--C-----GACC--A--TT-TA-CC--A-C--G-CC 6569
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-A-CA--AG-----TG........................GGAAAA---A-TT-A...------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC 7182
H1O.US.99.99USTWLA -------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA---G-A-AA--AG-----TG........................G-AAAA--CA-TT--...AG---CT-AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC 6603
H1N.CM.02.DJO0131 ----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--TA-T--T------...........................AAT---AGT............-G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA--GAC---G--- 6578
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T--TA-T--TM-----YR..........................................TS--AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A--GTC---A--- 6571
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------A-A------GA----C-----GT-AA-CA-G-----G--C----AT--GAC---TA-T--T------........................AA--AT-G-GGT--T......-TATTGGGT-AT---T-G--G--ATG---T-AGA-A---TT---A--- 6618
H1N.CM.95.YBF30 ----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T-GAA-T--T------....................................-AT...--T-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GCC---A--- 6690
H1P.CM.06.U14788 ------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G----CCCT--G-A-TT........................A--CAG---G-GT-A...--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC 6622
CPZ.CD.06.BF1167 -----A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A-----G---AAC-AAGGCATAC........................-A---AG-AGC--AACATA-TGCAC-ATT-TTA----A-T-CA-TAAAGCA--GGTCT-TA-C--A-C- 7240
CPZ.CD.90.ANT -T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-A-CACTTC----G-A-TG........................AA--GTCGCAAA-AT...--ATC--TGCTTGTA-G-T-T-G-A-AGAATT-GA-AACT--AC-----CA 6562
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------C-AA---------A----C---T--A-CA-T-----G--------TAC----A-CA--AC-G-A---........................GTAAA----GC-T-T...A-A---A-CC-TGATTGG--------A--A-G----G-A--GA-TC-G-CG 6720
CPZ.CM.05.LB715 -------------------G--G--------C--A--T------------T-----A---GG--TA-CA-G--A--G...........................--A--GAA--AAAACC-A-G-A--G-C-----T--------AT------AGAG-A--A-T----C- 7208
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T-----C--C-A------G---A-T--A--RT-AA-TC-T-----A--------T--GA-CAGCACGAYTGY---G........................A---AAS-CA-G-MAR...-A-TG-A-R-G-----C---------T-TC-T-A-AGG--CC-G--G-CA 6678
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C--------A-A------GA----C--A--GT--A-CC----------CT-----AC-TC-A-TA-C-----A---...........................AAT----CA-AA...---.........--AC-CT-G--G--AT-A--TGA-AG-A-CCC---A--- 6646
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -T----------AA-----TA-T--T------T--A-CC-G-----T---------------A-AA-CA-G-----G..............................T-CAAGG-T...--T.........-AGG-TC----------C--T---AG-A--C-C--C--- 6641
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------C--C--A--T-----C--------GT-T--T--------A-CCT---A----A-G-T-AC---CC-AGAT...........................AGG---G--T-A...A-TG--ATGG-C--T--------GA-AT-A---GA-A-----CGTC-C--- 6751
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------T----A---T-----C--T--C---T-C--C--G-----A--C--G-------G-A-CAAGACTG-AGTT........................AGG--A-GAAGT-AA...TCT---A-AG-G--T--C--T--G-----AGCT---G-AA--T-T--C--- 6659
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------------A----ACT---A-T-----GT--A-AC-C--------CT-------------A-AG--GG-GTTC...............AGAACTAAGAA-A-G-CAGCTC-A...-GTCTCAG-G-C--AG-T---------T-A--A-GGG-AA-TCCC------ 6523
CPZ.TZ.00.TAN1 -------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A---------AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGT-AAT--C...TCAGT-AA--C-C--T--T-----A-AT-T--TGT---AA--A-TT-A-CG 6750
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G--GA-AACGAAGG-GTAT...........................CAT-CAAATGTA...ACA---AA-CC-C-AC--T----TA--T-C--TGAGA-AA--C-C--A-CC 6780
CPZ.TZ.09.UG38 ----------ATAT--CA-GA--G-C--AGCCT-A-ATC-------A-CA--T-A-A-GC-CA-CAC-AC-GC-TAT...........................T-TGCAACAC-C...ACAC-CAA---GC-AC-GT-GA--A-AT-C--T-AG--A-----C--G--- 6709
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--A-T--TACTG-A---..............................-G-AAA......A--TT---AG-C-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C- 7144
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A---GGA-TAAT-CC-CA-T-.....................ATCAGCAG----AGT-GT...--T-G---A-C-GAT--T-----CA-A--AGC--ACC-A--------C-CC 6604
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T---------GGA-T...-CC-CA-T-ATC.....................AGCAAA---AGT-GT...--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G-C-A----------CC 6685
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A----GC-T...-CC-CA-T-ATT.....................AGCAAA---AGT--T...--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G---A----------CC 6666
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----------C------AC---T-----C--GT-AG--C-C-----A-C-------A---G-A-A...CCTT-AGT-ATT.....................A--AAG---G--T--...--G-C--GAGCGC-T--C-----GA-AT---GTG--AG-ACT-CG--A-CC 6501
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -------G-----A--GAC---G-----A---T-CA-C--C-----G-CGT--...---A-G--A...C-CC-G-TGCTA.....................AG-AAA--CA-TT-A...----G--GA-----A--T-----TA--T-A--A-AGG-A---AC-T-C--G 6638
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -------------A---ACT--G--C--A--GT-AA-A--T-----A---T--------------...-CTC-AGTGATG.....................--AAAAG--G-T---...-C--C--GG----A---C---A--A-AT-A-GT---GGA---A-C--A-CG 6502
MAC.US.x.239 --AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G-...--T---AGG-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G--A 7533
Env T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__H__G__R__.__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K_
H2A.DE.x.BEN --AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--GA...--T---AGG-CT-T---T-GCT--A-CAA-T-TTATAA-C-CAC---GCG- 7615
H2A.PT.x.ALI --AGGATG--GGA-A-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-GA...--T---AGA-CT-T---C-GCT--A-CAAAC-TTATAA-C-TACT--GC-- 7596
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --AGGATG--GGAAA-GCA-ACC--C---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-G-...--T---AGA-CT-T---T-GCT--A-CAA-TTTTATAA-C-CACCG-AC-- 7042
H2B.CI.x.EHO ACAGAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG------A-CAG-AC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-AA...------AGG-CT-T-----GCT--A-TTCAT-TTATAA-C-GAC---GC-C 7574
H2B.GH.86.D205_ALT --AGAATG--GGAAA--CAGTCC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG-----GA-CAG-AC-TAT--ATAT...........................TGGC--GAA-AA...------AGG-CC-T-----GCT--A-TACAT--TATAA-T-GTC---AC-C 7582
H2G.CI.92.Abt96 --AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-CGG---T-----A-CAAGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGG-GA...------AGG-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---A-RA 6946
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --AGGATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGG---T-----A-CAAG-------A-TAG-AC-TAC---TAT...........................TGGC--GGA-GA...------AGA-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T-GAC-G-A-GA 7051
H2U.FR.96.12034 --AGAATG-GGG-AA--CA-ACC--T---TGGT-TGGA--T-------C-AG-T-----A-TAGAACTTAT--ATAC...........................TGGC--GGT-GA...------AGA-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---GT-C 7075
ASC.UG.10.RT03 ------C-----ATA--T-G-CTAGT--ATGG--C-A-----------CATAT-A-A-GA-TACA-AT-AGG-GCAGGTT.....................ATGAGA--G-AT-ATTCCA-TT-CAG-GT-G-TT-T--CT-CTCAGA--G-CA-ATA---A-TT-A-CA 6549
ASC.UG.10.RT08 ------C-----ATA--T-G-CTAGC--ATGG--T-A-C---------CATAT-A-A-GA-CACA-ATAAGG-GCAGGTC.....................ATGAGA--G-AT-ATTCCA-TT-CAG-GT-G-TT-T--CT-CTCAGAA-G-CA-ATA---A-TT-A-CA 6579
ASC.UG.10.RT11 ------C-----ATA--T-G-CTAGT--ATGG--C-A-----------CATAT-A-A-GA-CACA-AT-AGG-GCAGGTC.....................ATGAGA--G-AT-ATTCCA-TT-CAG-GT-G-TT-T--CT-TTCAGA--G-CA-ATA---A-TT-G-CA 6537
COL.CM.x.CGU1 -C----AGT---ATAT-AC---CATGT----TG-AT-AG-C----C-TCAAA--AGTTGTCT--TTGG-CG-AAGAT..................AGAGAGGGA---TGGAAG-AT...---TCA-GG-C--TTGAGTATTATTG-T-TCCA-A-GA-A---CTT-AGGG 6522
COL.UG.10.BWC01 ------AGT---ATGTGAC----ATGT----TG--T--G------CTTCAGA--A-TTGA----ATGGTC--AGGAT..................AGAGAAGGA--TTGGAAG-AT...--A-G--GA-CCTTTGA-TATTATTG-T-TCCA-A-GACA---CTT-AGGA 6348
COL.UG.10.BWC07 -C----AGT---ATTT-AC-A-C--CT-G--TA-AG-AG-C-----TTC-AA-A-TTT--TG--CTAT-C--AA-C-..................AGAGAGGGAA--TGGGC--AT...--A-G--G---C-TAGA-TATTACTG-T-TCCA-A-GA-T--T-CT-AGGG 6549
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-CTT---ACACA--A-G-C---C--CTGGT-A-A---C-----GTCAGAT-AG---AG--CA-A--A----CATGTC............ATAAGAAAG......GG-C-TGAA...A-T--GA-A-T---A--T-GGA-T-CT-CCG-GTACAACC-CCGTT-AG-C 6985
DEB.CM.99.CM40 --A--CTC--ACACA-CA-G-C---C--ATGGG-A-AA--T-----GTC-GAT-AG--GAGG-CA-A--AGC--CATATA......ATAAGAAAAGAGGTAAAA-GTG-GG-GCA-...A-TGGAAGC-TT--T----G---G-CCGCT--ATACAACT-GAC-T-A-CA 6867
DEB.CM.99.CM5 --A--CTC--ACATA-CA-G-C------ATGGA---AA--C-----TTCAGAT-A----AGG-CA-A--AC--ACATATC............ATAAGGAAG......GGCC-GGAA...A-T--GA-C-TT--TG-C-G-A-C-CA-CA--GTATAA-C--TCTT-GG-- 6806
DRL.DE.11.D3 -TAGACAC--GCCTG-CAC-A-C--T-G-ATGT-TGGC--C-------CAAAGCAT--TC----T-AGT----AGA-ACA...............AGAGGAAGACCAG-A--TGT-...--TC--AAAT-TGTGT-T-GG--TA-TAA---ATGGAACC-CA----C-TG 6788
DRL.DE.11.D4 -TAGACAC--GCCTG-CAC-A-C--T-GCATGT-TGGC--C-------CAAAGCAT--TC----T-AGT----AGAGACA...............AGGGGAAGACCAG-C--T-TT...--TC--AAAT-CGTGT-T-GG--TG-TAG---ATGGAACC-TAG----CTC 6759
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA--------T---AG-T-----A-TAGAAC--AG--AT-G.....................CAGAAA-GAGGAAATGAT...A-TG--A-AGTT-TA----AGT-GA-TAA-TTTTACAACT-GAC-G-G-GA 7098
GSN.CM.99.CN166 -------C---CAA--CT-----G----ATGG--C-AT--------G-CCTATCAGCC--G-A-TAATACC-GA-T-ATG.....................ATGAATGG-A-G-A-...A-TG-AT---T-GTT---GGCT-TGGAGAAG-TTATCA-C-TA-TC---CA 7046
GSN.CM.99.CN71 -G-----C---CAA--TT-----G----ATGG--T-ATC-------G-C-TATCAGCC--GGA-CAATACC-GAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAA-A-...A-TG-AT---T-GT----GGCT-TGG-GAAG-TTATCAGC-TACTC---CA 7037
LST.CD.88.SIVlhoest485 --G-CTAT--G-TTAGTAC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC---G--TAAGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CT-...---GCGAAGTTTGTATAT-A----TCAGGA--ATGGGGAC-CATT--C-GA 6235
LST.CD.88.SIVlhoest524 --G--TAC--G-TAAGTTC---TAGT-GCTTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC------C-AGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GAG--C-T-AT...-GAGC-AAATTTGTTTAC-AG---GCAGGA--ATGGGGAC--ATC----GA 6241
LST.KE.x.lho7 -TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-C-AATCATACCAGG--T-AGC-T---CC-CTA.........ACTCCAAATAAGATG-AAG--C-A-AT...-GTGCAAAGTTTGTGTAT-A----GCAGGA--ATGGGG-T--ATT----GA 7307
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --GGATT---G-ACA-CAC---TAGT--AGGC--AT--C-T-----T---TATT-----A-TAGAACTCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GAG-G-AT...A-TG--T-AGTG-TT--CC-CT-TA-CAA-TTTTATAA-C-TAC-G-A-C- 7196
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T--GCACT-AGTAG-CAC----AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-A-GCATA-G...--A-G--A-T-G-T-CCCATAGATGATAAATATAGGGGCC-A-AGG-A--TCAT...C-A-GGAAGTTTGT-TAT-AG--G-CAGGA--ATATGGCT--A-G--AG-A 6641
MND-2.CM.98.CM16 ----GCC-T-GCCAG-CACCACC------ATGTGTGGA-CT-G---G-CAAA-CAT--TT-TA-T-A-T----ACAGACA......AATACAAAGAAAGGCAAA-AGG-G--TCAT...---C--AAGT-TGTGTAT-G----G-TGA---GTACAACT--C--G-AGTA 7217
MND-2.GA.x.M14 -TG-CCC---GCCTG-TACTA--------ATGT-TGGC--T-----A-CAAA-CATA-TT-T--T-AGT-----TTGGTG......AACCCTCAA.........AAGG-G--TCAT...---C--AAAT-TGTTTAT-GG--GA-CAAA--ATGGGGGT-GA-GG-GGTA 7134
MND-2.x.x.5440 --GCACCGC-GCCAG-CAC-A-C--T--AATGT-TGGC--C-----A-C-AAGCAT--TT-T--T-AGC-T---CAGACA......AACCCACGAAAAGGAAAA-ATG-G--TCAT...---C--AAAT-TGTATAT-G---GG-TAAA--ATGGGGAT--C-GG-A-GG 6844
MNE.US.x.MNE027 --AGAATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--AG--AA...--T---AGG-CT-TA--T-GTT-GA-TAA-T-T-ATAA-C--AC---G--A 7004
MON.CM.99.L1_99CML1 -T----CT--CCAA--TA-----G-T---TGGT-C-A---G--CA-T-CGGGTAAT-CTCCCA-TAC-AC-G-A-TGATG........................AAT--GCAG-AA...A-TG-GT---T-GTAG-T-G-T-GGCTAA-C--CT-CA---CA-C----C- 7054
MUS-1.CM.01.CM1239 -G-----C--ATTA--CT-G--TG-T--CTGGT-A-A-C-T-------CATATTT-----G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGA--AA...A-TG-AT---T-GGA----AGT-TGG-GAA---TTTAGA--TA-CT-A-CC 6982
MUS-2.CM.01.CM1246 -T----AC--ATTA--GC--A-TG-T---TGG--A-AA--G-----T-CCTACCT-CC--GCA-T-ACAC-GC-GT-ATG.....................ATGAATGG-GAT-AA...A-TG-AT---TTG------A-T-TGGAGAA---TTTAGG---A-TC-A-CC 7117
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -----------CTT---C-G---G----ATGGT-C-A-C-------G-CCT-GCA-CC--GGA-T-ACACTGCAGTGGTA.....................ATGAATGGGAAA-A-...A-TG-AAG-GT-GTG----G-T-GGGAGAA--TTATAAG--TA-TC---C- 6608
OLC.CI.97.97CI12 -C-CGCC-C-GTCAG--AC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----T-C-AG-CATA-G-C-AGCAG-C-G---CCTATA...ACAGGGGATTTGAATCATAAACCA-GAGAGGGA...ACAGGA-TAT-TGTT--GGC-A--GCTGAT--GTATAAGT-------AG-G 6703
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G-CATG--A-ACA--AC---G--T---AGTT-TGGA--------ATCAA--AGT---A-TAGAACTTGG--CTAT...........................CAA-GAAAACA-...AGT--CAGA-C--T----GGGT-GA-TAGTTT-TATAACT-GAC-G-A-G- 6607
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G--ATG--A-ATA--AC---------CTC-T-TGGAC-------ATCAA-TAGT---A-CAGAACTTGG---TAT...........................CAG-GAAAGCAA...TCG---CGG-C-GTA---GGGT--A-TAGAG-GTATAA-C--AC-G-GG-A 6685
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----ATG----ATA-TACT--GG-CT-AGGGT-TGGA--------ATCAA-TAAT-T-A-T---ACTTGG--ATAT...........................CAG-GAAGGCAA...AGT---AGG-C-GTT---GGTC-CA-TAGTTTTTATAA-T-GTC-G-A-CA 6823
SAB.SN.x.SAB1 -TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T-----T---TAT-T--C-A-TAGAAC--A---CT-G.....................CAGAAAAATGGCAATT-C...A-TG--T--GTT-TT--T-GGC-CA-TAGAT-TTTTAA-T--ACT--C-GA 7398
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-TGGA--T-----A-CAAG---T---A-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GGT-GA...------AGA-CT-TA--T-GTC-TA-TAA-T--TATAACT--AC---G-GA 6680
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGGT--T-----A-C-AG-------A-TAG-ACCTAC---TAC...........................TGGC-CGGT-GA...AGT---AGA-CT-TA--T-GCT--A-TAAA-CTTATGGCT----GT-AC-C 6618
SMM.SL.92.SL92B --AGGATG--GGAAA--CAGACT--T--ATGGT-TGGC--T-----T-C-AG------GA-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GG-GGA...AGT---AGA-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T-GAC---A--G 6969
SMM.US.06.FTq --AGGATG--GGAAA-TCA-ACC--T--ATGGT-TGGA--T-------C-AG-------A-TAGAAC-TAC--ATAT...........................TGGC--GGG-GA...------AGG-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---A--A 6815
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --AGAATG--GGAAA-GCA-ACC--T---TGGT-TGGC--C-----T-C-AGG------A-TAGAAC-TAC---TAT...........................TGGC--GG--AA...AGT---AGA-CC-TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G-GA 7527
SMM.US.86.CFU212 --AGGATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-TGGT--T-------C-AGG------A-TAGAACTTAC---TAT...........................TGGC--GGTCAT...AGG---AG--CT-TA--T-GTT--A-TAGCT-TTACAA-T--AC---A-GA 6785
SMM.US.x.H9 --AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGGT--C-----T-C-AG-------A-TAGAAC-TAC---TAT...........................TGGC--RG--GA...AG----AGA-CC-TA--T-GCT--A-TAA-T-TTRTAA-C--AC---G-GA 7010
SUN.GA.98.L14 -TA--TAT--G-CAAGTAC---TAGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-AG-CATA-G-----T-AGT----ACC-ATC............AATAACAAGGTA-GAC-AGGGG-T...--GGGA-AAT-TGTATGG-A----GCAGCT--GTGGGGGT---T----C-G 7366
SYK.KE.x.KE51 -----CCTT-C-ACA-TT-G-CTAGT--ATGGT-T-A-----------CCTATAA--C-A----CAA---T-GGTTTATT.....................AGACAA--GGAT-AA...A-TG-AT-AGTG-TT---C----G-CAGAA--ATT-GGAT--C--C-GGTG 6790
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----G-A-T-C-ATA--T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CCTACAA--C-A----TAA---T-GATTTATC.....................AAACAA--GGAT-AA...A-TG-GT-AGT--TT--TT----T-CAGAAGCACTTAGAT-GC-G----TA 7094
TAL.CM.00.266 --G-CCCT--C-CCA--A---C-G-T--GTGGT-AA-TC-C-----G-CAAAG...---A-TC-CAC-CAGG-C-T-........................CA-CAGGC-CCA-A-...A-TG-AAG-GCT-TA--CC-CC--GGAAA-G-ACACAACC-CAC---C-CA 6897
TAL.CM.01.8023 --G--CCC--C-CCA-CA---C-G----ATGGT--G-TC-------T-CAAAG...---A-TC--AC-CA---A-T-........................CA-CAGGCACC--AA...A-TG-AT-AGCC-TA--CC-CT--GG-AA-G-ACACAACA-CACC--AC-G 6441
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA------------AG------A-CAGAAC--A---AT-G.....................CAAAAGCATGGAG-G-GC...A-T---T--GTG-TA----A-C--A-TAAAC-TTATAAGT-GA-G--AGTG 7187
VER.KE.x.AGM155 --AC-TT---G-ATA--AC----A-C---GGT---T-A--G-----A--CTATT-----A-TCGAACCCAG--CT-G.....................CAAAAACATGGAG-G-GC...A-TG-CT-AGTGTTA--CT-GC-CA-TAA-C-TTATAACC-GAC-G---CA 7207
VER.ZA.10.VSAC4004 --A-GCTT--A-ATA--AC-A-TAGT--AGGCT-AT--C-T-----A--CTATT-----A-TAG-AC-CAG---T-G.....................CAGGAACATGGAG-G-GC...A--G-CT-AGTG-TA--CCATT-TA-CAAAC-TTACAA-C-GAC-G-A-CA 6702
VER.ZA.10.VSAG1003 --GGACTG--G-ATA-CAC---CAGT--AGGCT-A---C-T-----T---TATAGT-C-A-TA--ACT-A---AT-G.....................CAGAAGCA--GGG-T-AT...A-TG--T-AGT--T----C-GT-CA-TAAAC-TTATAACC-GAC-G-G-GA 6662
VER.ZA.10.VSAM0022 --GGCTTG--G-ATA-CACG--TAGC--AGGCT-AT--C-T-----T---TATT-T--GA-TAGAAC-CA---AT-G.....................CAAAAGCAT-GAG-A-AT...A-TG--T-AGTG-TAG--C-CT-CA-TAA-TTTTATAA-C-CAC-G---GA 6693
WRC.CI.98.98CI04 --G-CATG--G-CAG-TACTA-TAGT-G-TTCT-TGGA--T-----T-CCAG-TATA-GA---G--A-T--G-AGAGATA...ATAGGAAATATAAATCATAGGCCTC--GAAGGT...ACAGGA--ATTTGTATAT-A---T-CTAGT-GGTATAAG-----G--AG-A 7258
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -TG--TT---G-CAG--ACTA-TAGT-GCTTTT-TGG---T-----A-C-AAGTAT--TA---G--A-T-G--AGA-GTA...ATAGGAAATATAAACCATAAACCA--AGATGGA...ACAGGA--ATTTGTTTAT-A-----CAGCT--ATATAA---G-CT--AG-A 6154
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H1B.FR.83.HXB2 TGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTT............ACAATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAG 7264
Env _C__T__R__P__N__N__N__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__.__.__.__.__T__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S
H1A1.UG.85.U455_U455A ---T-C-----TT----T-CA-G--A---T-T-CGTA-GTATAGT-T----T----ACA------CTA-............GT--C---T---ATA-----GG----A-----------------TG-C------AGGG-C-------GA---A--C-----G-----GA 6712
H1C.ET.86.ETH2220 -----G-------G---T---------G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-............G---C----G-CATA------G----A------------------------GA--A------------A---C--C--A--G--AAGGA 6664
H1F1.BE.93.VI850 --------------------------G---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-............G---C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAGGC 6583
H1O.BE.87.ANT70 ---GA------AC-A-TAG-C...-T-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG......GGA-T-GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GA 7300
H1O.CM.91.MVP5180 --C-T----GAAGGA-TTGCAGAGGT-C--GAT--ATA--CA......--T---AT----TGGCGCAG-ATGACACTTAAA-G--GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----T 7307
H1O.CM.98.98CMA105 ----GT-----AGCA...TTGGA-GT-C-G--C--GG-CG-A......--T---AT-GCC-T--ACAG-GCA......CACCT--GG-A-TC-GGG-C-AACGGATCA--GAT---TT-C---G-GTA--A--CCAGTG-T---G-A--AG-A----G---A-C----GA 6746
H1O.CM.98.98CMABB197 ---GAG-----AT--...-GGGAG-T-C--CAGG-AATCGCA......--T---AT-GCCTTGAACAGCATGGCCCTAACA...-CG-ATGC-ATA-G-AAT-GCTCA--GGC---TT----C-CGTA--A--CCA-TG-T---G-G--A--A--------A-C----GA 6727
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---GTG----AAGGA--TC-GT--GT-C--GAG--A-AA--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG...AGCCTGG-CCA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GA 7343
H1O.US.99.99USTWLA --C-TG--G--AGGA--T---T--GT-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCTTGG-ACAG-ATGGGA......CTTGGGAACGGGTAT-C-AAT-GATCA---AT---TTT-----C-TA--A-GCCA-GG-------AG-A--C--GC--GGA------GA 6761
H1N.CM.02.DJO0131 --------G--AGGG--T------G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGA 6727
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------G--AGGG--T----Y-G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA-...G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAAGA 6720
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------G--AGGG--T------G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-G-------ATCA-TG-GG--TAGA-C-AAAGA 6770
H1N.CM.95.YBF30 --------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGA 6842
H1P.CM.06.U14788 ----T------AGGT--T--C------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTC...-TGA---GGTA-............-AT--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GA 6771
CPZ.CD.06.BF1167 ---GT-------GG------C------GG-CAGG-A-AG--A......--G-----C-TGA-C--CTA-............-AT---A----TGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAAGT 7392
CPZ.CD.90.ANT ----T------AGGA--T-GG---GT--G--ATC-A-AA--A......--------A-TGA-T--CTA-............-ACG---A--T-GCA-C----G-C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C--AGCA 6714
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----AG--GGTAGGG--T--C------GGC-A-G-A-AG--A......--------A-TGA-C--CTA-............-AT--G-ACC-TATAT-T--TG---CA--GA----CTT---CG-AC-C-A-G-GA---C-------G-A--AC-GC--A-AG-TAGAGA 6872
CPZ.CM.05.LB715 ----TT-----AGGG--T--C--C-T----G-C--T-C---A......--G-----ACA-CAC--CTA-............GGT-C--A--CGGTAG----TG---CA--GA----CT-C--C--A--C.....................-A-GG--C---ATGGTT-GA 7339
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----T------AGGA--T--C-GC---GG-CAG--A-AA--A......-------CA-TGT-----TA-............-ACC---A---TATT------G---CC---------T-------TR-C--CGCC---G-----G-AC-A-GG--M--WG-C-CTRTG-- 6830
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --C--------AGGA--T--G------GG-CA-G-A-AA--A......-----T--T-TGA----CTA-............-AC----A---TATA------G-C-CT--G------T-----G-GG-A-AC--GA--...---G-AC-A-TA-GG--TACA-C-AAACA 6795
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T--GGTAGGA--T--G----T----G------CCC-A......--------ACAGCTG--CTA-............GG--C--A--CTGTAG-----G-C-CA---G-G--T------G-A----ACCAGA--C-T---T----A-TAC----C---G-GAAA-- 6793
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --C--T---A-AGGA--T--C----T----G-T--A-C---A......------A-TCAGAT----TA-............GG-----A--CTGTA------G-C-CA--G--G--CTT---CC-GT-G-AC-A-A--GT-----C---T--A--T---A-AG--AGGCA 6903
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----C----TAGGT--T--A--C-T-G-GG-C--A-C---A......--G-----ACA-ATT---TA-............-GG-CTAA--CGGTGG----CG-C-CC---GG----G-G--C-GA----A-G-GA--GCC------G-G---C-G-G----G--AAGGA 6811
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C-GT-----AGGA---------G---G-GC---AAACC-T......A-C-------C-A----CT-C............-AC-CG-A-GCCCTA--------CCCT--GA----GTCC--CC--C---A-G-TA--CT-----------T-C----CAGA---AAACA 6675
CPZ.TZ.00.TAN1 ---GA----A-AGGA------------GGTCA-G-A-AG--A......--T-----T-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG----GG-C-CC--GA----TT-----TCAG-C-A-GC-A---C----T-C-GG-AC---G-TTG-GCTATGGC 6902
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---GA----A-AGGG------------GGTCAGG-A-AG--A......----------TGA-C--CTA-............-AC-G--A---CATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA-C 6932
CPZ.TZ.09.UG38 ---------A-AGG---T---T----GGG-CA-G-A-AA---......--T-----C-TGA-C---TA-............-AT----A---CATAG-T-------CC--GA----TT------CGG-A-ACTACCAGG------G-C-TG-CA--GG-G-AGCTAAA-A 6861
CPZ.US.85.US_Marilyn ----TT-----AGGA---------GTGGG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA-............-AC---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGA 7296
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---GA---GA-AGGT--T---------GG-CAG----AAG-A......--G--CCT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATA--------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A-RAGA--GC----C-G--GG-G---C--GCT-C--TGC- 6753
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---GA---GA-AGGT--T---------GG-CAG----AA--A......--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTT---C--GTA--A-GAGA----C---C-GGGTG-G--G---G-C-C--TGCA 6834
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---GA---GA-A-GT------------GG-CAG----AAG-A......--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A--AGA----C---C-G--TG-A--G---G-T-C--TAC- 6815
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----T------TGGT--T-----C--GGG-GA-G-T-AAT-A......-----CAT--C-TGG-AC...............-AC--GA--C-CTAC-----CG----C---A----------C-CTG-C.....................T--CGGGG-A-TTGGA-A-A 6629
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---GA---GA-AGGG-----C--GC--GGGCA---T-AG--A......--G--CAT--C-ATT-AC...............-ATTC--A---CATTG-G--C--A-CC--GA----CT-----GCATA-.....................-A-AG--C-G-ATGG-AACA 6766
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----TC---A-AGGT--T---------GG-CA--CA-AA--A......-----CAT--CCTGG-A-...............-AT-GT-TG--TTAT-----T-----C--GAGG--TT----CC-GG-G.....................GAGGA--C-G-CTGGAAGG- 6630

V3 loop start V3 loop end
MAC.US.x.239 ----G------AGGA--T--G---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---TGGT--...G---G---------GG-TG-AA-----G--G-GAAGCA 7679
Env _C__R__R__P__G__N__K__T__V__L__P__V__T__I__.__.__M__S__G__L__V__F__.__.__.__.__.__H__S__Q__P__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__.__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q
H2A.DE.x.BEN ----AG-----AGGA--T--G---GTTTT-CC---AACAC-T......ATGT----ATT--TG---...............CACTCTCAGCC-ATC-ACAC--GGCCT--G--G---TGG--CCGGT--...G---GC-G-----GGG-AG-CA-GC-GG--G-GAAGCA 7761
H2A.PT.x.ALI ----AG--G--AGGA--T--G---GTTGT-CC---AACAC-T......ATGT-----TT-AT----...............CACTCCCAGCC-ATC-ATAA--GACCC---------TGG--CTGGT-C...-A--GCG------GG--AG-CA-GC-GG--G-GAAGGA 7742
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----AG--G--AGGA-----G---GTTGT-CC---AACAC--......ATGT-----TT--TG---...............CACTCCCAGCC-ATC-ATA---GACCC--G------TGG--CTGGT-C...-A--GCG-G-----GG-AG-CA-G--GG--G-GAAGCT 7188
H2B.CI.x.EHO ----A---G--AGGA-----A-TGGTTGTGCC---AA-A-C-......-TGT----T-TTCTC--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAA--GACCT-A------TTGG--CTGGT--...-A--G---C----CAG-AG-CA--C-GG--G-GAAAGA 7720
H2B.GH.86.D205_ALT ----AG--G--AGGA-----G--GGTTGT-CC---AA-A-C-......-TGT----ACT-CTT--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAAG-GACCC--------TTGG--CTGGT--...-AG-G---C----CAG-AG-CA----GG--G-GAAA-- 7728
H2G.CI.92.Abt96 ----GG-----AGGG--T--A---GT-TT-CC---TAC---T......ATGT-----CT--TC--C...............CACTCTCA-CC-ATC-AT-A--GACCC-----G--TTGG---TGGT--...G---GC--------GG-AG-CA-GC-GG--G--AAGGA 7092
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----G---G--AGGA--T--A---GT-TTGCC-G-AACC--T......ATGT-----TT--TT--C...............CACTCTCAGCC-ATC-AT-A--GACCC-AG-----CTGG---TGGT--...G-T-GG-GT-----AG-GG-AA-CC-GG--G--AAGGA 7197
H2U.FR.96.12034 ----G---G--AGGG--T--G---GTCTT-CC-G-AACC--T......ATGT----ACT--TG--C...............CATTCTCA-GCTATC-ATAAC---CCA-A------TTGG---TGGT--...G-T-G---T-----AGGGG-AA-CC-GG--G-GAAGGA 7221
ASC.UG.10.RT03 ---GT------AGGG--T--AT---T--GG-ACT-G-AA--A......---G----C-TGA-C---TAC............T--CA-CTC-T-GTAGGG-------CT---AG---TT----C--A--A-A-G-CA--C-G---T-C--TG-------TGCT-CCTA--- 6701
ASC.UG.10.RT08 ---GT------AGGG--T--AT---T--GG-ACT-G-AA--A......---G----C-TGA-C---TAC............T--CA-CTC-T-GTGGG--------CT---AG---TT----C--A--A-A-G-CA--C-G---T-CTCTG-------TGCT-CCTA-C- 6731
ASC.UG.10.RT11 ---GT---G--TGGG--T--A----T--GG-ATT-G-AG--A......---T----C-TGA-C---TAC............T--CA-CTC-T-GTAGGG---G---CT---AG---TTT---C-GA--A-A-G-CA--C-G---T-CC-TG-------TGCT-CTTA--- 6689
COL.CM.x.CGU1 ----T----AGAGGA--T-G-T-TCAC-G--ATC-AAAC-CT......-CCAAT--AGC-AA---CTAC............TATGAGCTT-TTCCTTATTC---AGGC-TTT-T-G-AGG---C-GT--...GT-C---TGACTGGGC-G-A-AAG---A-C-A-A-ACA 6671
COL.UG.10.BWC01 ----TC---AGAGGA--T-G-T-TCAT-G--ATC--AA--CG......-CCAAT--AGC-AA---CTA-............TATGA--TT-GGCCAGAG-C-G-C-GAT-GA---G-AGG---C-AT--...GT-C-T-TGAATC-G--G-ACA-G-C-A---A-...GA 6494
COL.UG.10.BWC07 --C-AG---AGAGGA--TGT---T-AT-GG-ATT-AAAC-CA......-CTAAT--AGC--T---CTA-............TATGAGTT--G-GGACAG-ATGCAGATT-GA----GAGG---C-AT--...GT-AA--T-G-A-TG--T-AAACT-C-TTAGC-CAGGA 6698
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---GTCC-T--AGGT--T--G---TAT-G-GC--CT-AC--G......-CCA----ATT-T-----TAC............----CCTTTGT-GAA-GGCT--GG--C-A-AG---------C-GA--G...C---GT--T----G-GG-G-AG-TTCTG-C---AAACA 7134
DEB.CM.99.CM40 ---GT---G--AGGA--T--G--CTACCG-GCC--A-AC--G......-CTA----TCTGT-C---TA-............--T-CCTTT-T-CAA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GAC-A...-AC-G--GC---GCA---G-AAC---GG-A--GCGACA 7016
DEB.CM.99.CM5 ---GTT--G--AGGG-----G--GTAT-G-GCTG-T-A---G......-CCA-----CT-T-C---TA-............----CCTTC-T-CCA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GG--G...----GT--T----CAGGAG-AG-T--GG-----AGG-- 6955
DRL.DE.11.D3 ----G----AAAGGA----GG-GTGT--T-TCT-CA-CCTCA......-CTA-----TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGGGAA----C-A-ACAG--G-ATG-----AT--...GAG-G-C-----GGA--GG-----G--AGCT----C-A 6937
DRL.DE.11.D4 ----G----AAAGGA--T-GG-GT-T-GTGTC--CG-CCTCA......-CCA-----TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGG-A-----C-A-A-AG--G-ATG----TAT--...CAG-G-C-C---GGA-TGG-----G--AGCC----C-A 6908
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --CCG------TGGT--T--A---GTGTTGCC-G-AACA---......ATGG-----TT--T----...............CACTCTCAG---TAT-ATACC-GGT-A-A------GTGG--CC--T-C...CA--G-G-T-----AGGGG-A-GG---G-AG-CAGAGA 7244
GSN.CM.99.CN166 ----TC-----TGGA--T--A--C-T--G--ATT-G-AA--A......---G-G--A-TGA-----TA-............T-CCA--TG-T-GTAGG--------CT--GA----CT----CCGAC--GA-CCT-AT-GG-------GGG-AA---G-G-AGCTATG-A 7198
GSN.CM.99.CN71 ----TC-----TGGA--T--A--CCT-----ATT-A-AG--A......---G----A-TGA----CTAC............T-CCA-ATT-T-GTAGGG---G---CT--GA-G--CT----C--AC-C-ACCATA----G---G---TAG-AA---GG--AGCCATG-A 7189
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----TT--GAAAGGA----GGT--GA-GTCTCT-C-ATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G-C-----GGA-GG-TG--T--TA-TT---GG-A 6384
LST.CD.88.SIVlhoest524 ----T----AAAGGA--T-GGT--GA-GTCTCC-CAATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGGTT-G--CATGGGTCT-GAC-A---TTG-----A--C--AT--...GAG-GTC-----GGA-GA-TG--T--CA-TT---GA-- 6390
LST.KE.x.lho7 --C-T----AAAGGA--T-GAT--GA-GT-TCC-CAAT--G-......TCTA----ATATTT----TA-............TATGGCCT-G--CATGGCA-C-GAT-A---TT------G-----AT--...GA--GCC-----GGA-GA-TG--T--TA-TC---GC-A 7456
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ----A---G--AGGG--T--G---GTCTTGCC-G--ACC--T......ATGG----ATT--TC--C...............CACTCTCAG--GTAT-ACATG-GGT-A--------TTGG--CC--T-C...CAG-GC--T-----AGGAG-C-GG--GG-AG--CGAGA 7342
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---CAC---AAAGGA--T-GGT--GT-GTG--T-CT-CATCA......-CTA----ATT-TT----TA-............CATGGGTT-G--CCTGG-AAG---T-A-AGA---GCATG--C-C-T-C...-A--G-CGT---GGGTTAG-AC-TTGGAGTC------A 6790
MND-2.CM.98.CM16 ----G----AAAGGA----GAT-TGTG-TCTC--CA-C--GT......-C-A-G--ATTGATC---TA-............-GTGGGTT-G--CCAGGGAA----C-T-AGA---GTATG---C-GT-G...-AG-G-C-----GGA-TAG-CA-GC-TG-TC----A-T 7366
MND-2.GA.x.M14 ---GAT--GAAGGGA----GGT-T-T-GTTTC-G---CA-GT......-C-T----ATT-ATT--CTA-............CATGGGTT-G--CCAGGCA-G---C---A-A---G-ATG--C-GGT-A...-T--G-C-----GGA-GAG----G--CGCAT--T-AC- 7283
MND-2.x.x.5440 ----G---GAAGGGA--T-GAT-T-TC-TTTCC-CA-CA-GT......TCTA----ATTGCTG--CTA-............CATGGGTTGG-GCCAGG-AAG---C-T---A-G-GCA-G---C-GT-A...GA--GG------GGAC-GG-----C-TAGTC--T-ATT 6993
MNE.US.x.MNE027 ----G------AGGA--T--G---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-A--GGCCA-A---G---TGG----GGT--...GA--G---T-----GG-GG-AA-----G--G-GAAGCA 7150
MON.CM.99.L1_99CML1 --C-TT--G--AGGA-----A--T-TT-GG-ATT-A-AG--A......---G----C-TGA----CTA-............T-GCA-CTT-T-GTGGG---T----CTC-TA----CT-C--C--AG---A--AGA-CC-----G-G-CTG-CC--C-GGCAG-TCACGA 7206
MUS-1.CM.01.CM1239 --CTT---G--AGG---T--G--T-T--GG-ACC---AG--A......--GG----C-TGA-T--CTA-............T--CAGCTT-T-GTAGG---GG-C-CAC--AG----T-C--C--G--A-AC-A-A--C-G---G--GTAG-A----GG--AGCTATGTT 7134
MUS-2.CM.01.CM1246 ----TT--G--AGGA--T--G----TT-G--ATC-A-AG--A......---G----C-TGA-C--CTA-............T-TCAGCTG-T-GTGGAT---G-C-CCC-CAGG---T----C--G--C-A--A-A-TC-----G--CCTG----G-G----GCTATG-T 7269
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----TT-----AGGG--T--A--C-TT-GG-ATT-A-AA--A......---G----A-TGA----CTA-............T-TCA-TT--T-GTAGGT--GG---CA---AG---TT-------A---GA--A-A--C-----G--GCTG-CA---G---A-GTATG-T 6760
OLC.CI.97.97CI12 ----TT--GAAGGG---T-GA-GT-T-GTTTC-G-TAA-TCA......-CTT----TCTG-T--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTTAT--G-----AGATA---GCTTG----GGT--...-AG-G-C-----GGATGG-TGC--T-TGCAC---GA-A 6852
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----G------ATCA--T-GG----T---GG----TTCCT-A......-CCA----A...-T----...............-T-TCTCT----GTAGA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG--C-GAT--...TAT-G---T-----AGGAG---GG---G--G--AAAGA 6750
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----G---G--ATCA--T-GG---GTG--GG-----TCAT-G......-CTA----A...-TC---...............-TCTCCTT--G-GTAGAGAA-CGACCA-A-GG---TTGG----GAT--...TAT-GC--T----CAGGTG---GGG--G-AG-TAAA-A 6828
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C-GG-----TTCA--T-GA---GTG---G-G--ATCGC-A......-C-A----A...-TC---...............-TCTC-CT--G-GTAGAGAAG-GACCA-A-GG---TTGG----GAT--...GA--GG--T----CGG-TG-A-GG---G-AG--AAAGA 6966
SAB.SN.x.SAB1 ----G------AGGA--T--G---GT-TTGCCTG-AACC---......ATGG-T--CTTG-TC--C...............CAT-GCCAG---TAT-ACACC-GGT---A------TTGG--CTGGT--...G---GT--T----GAGGAG-C-GG--GG-AG-CAAAGA 7544
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----GG-----AGGA--T--G---GTGTTGCCTG-GACC---......ATGT-----TT--TT--C...............CACTCCCA-CCTATC-AT-A--GACCA-A------TTGG---TGGT--...G-G-G---G-----AG-GG-AC----GG--G-GAAGGA 6826
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----GG-----AGGG--T--G--GGTCTT-CCTG-TAC---A......ATGT----ATT--TT---...............CACTCCCA-CC-ATA-AT-AG-GACCA-A------TTGG---TGGT--...-A--GGG-G-----G--GG--A---G-G--G--AAAGA 6764
SMM.SL.92.SL92B --C-G------AGGA--T--G---GTCCT-CC-G--ACC--T......ATGT----TTTG-TC---...............CATTCGCA-CC-ATA-AT-AG-GGCCA---------TGG--CTGGT--...G---G--------GAG-AG--A-GC-GG--G-TAAG-A 7115
SMM.US.06.FTq ----G------AGGA-----G---GTT-TGCCTG-GACA---......ATGT----CTTG-TC--C...............CATTCCCA-CC-ATA-AT-AC-GGCCA--------CTGG---TGGT--...G-T-G---------ATCAG--A-GC-GG--G-GAAACA 6961
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----G------AGGA--T--G---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-----TTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATA-AT-AG-GACCA-A---G--CTGG--CTGGT--...G---G--GC-----AG-GG-CA-CC-GG-AG-GAAGGA 7673
SMM.US.86.CFU212 ----G---G--AGGG--T--A---GT-CT-CC-G--ACC--A......ATGT-----TT--TT--C...............CATTC-CA-CCCATA-AT-AG-GGCCA-----G---TGG--CTGGT--...G---G---------GTCAG-AA-----G--G-GAAGGA 6931
SMM.US.x.H9 ----G------AGGA--T--G---GTCTT-CC-G--ACC--T......ATGT-----TTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATA-AT-AG-GACCA-A---G--CTGG--CTGGT--...G---G-G-------AG-GG-CA-CCGGG-AG-GAAGGM 7156
SUN.GA.98.L14 --C-T---GAAAGGG--T-GGT--CA-GT---T-CTATA-GT......A-TA----ACTGCTG---TA-............TATGGGCT-G-GCCAGGTTCT--GT-A----TG-----G-----AT--...GT--G-C-----GGA-GAG-C--TGCCACCT---GG-A 7515
SYK.KE.x.KE51 ---GA------AGGA--TG-GT-T-T-----AC----AAT-G......-C-G----ATTTTTC--GCCAGTGATT...CAAGGG-G-TTG---ACAGGGAA-GC-GC--A-AG----TT---C--AG-C...-A--G-G-----GGA--GTT---TG-G---G-CCA--A 6948
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---GA------AGGA--TG-GT-T-TC----AT--T-AAT-G......-CTG----CTATTTCC-CCCAGTAATA...CAAGGG-A-TTG---ACCGGGA-GG-CGCA-A--GT--CTTC---CGAG-A...-C--G---T----CAG-ATT---T--G---G--CA-GA 7252
TAL.CM.00.266 --C-T------AGGA--T-GG----T---GGACT-A-AG--A......-C-G----ACT-ATG---CAC............-GCCAGAT--T-GCAGGGAAG--CC-C-ACAGG--CT-------GC-A...GAG-GC--T----C---AG-CA-GG--TC-GCCAA-GA 7046
TAL.CM.01.8023 --C-TT-----AGGA--T-GA----TC---GATC-T-AG--A......-C-G----TCT-ATG---CAC............-GTCAGATC-T-GCAGGTAA-G--T-A-AGAG---CT-------G--A...GA--G---T----CG-GGG-GA-GG--G-TG-GAA-GA 6590
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----G------AGGA--T--G---GTCTT-CC-G-AACC---......ATGG----TCTC-TG--C...............CACTC-CA-C--TAT-ATAC---AT-A---------TGG--CC-TT-C...CAG-GTG-T-----AGGAG-C-GG-GGG-AG-GAGA-A 7333
VER.KE.x.AGM155 --C-A---G--AGGG--T--G---GTCTTGCC-G-AACG--A......ATGG----ATT--TC--C...............CACTC-CAG--GTAT-ATAC--GAC-A--G--G--CTGG--CC--T-C...CAG-GC--T-----AGGAG---GG--GG-AG--CAAGA 7353
VER.ZA.10.VSAC4004 ----G------AGGA--T--A--GGTCTT-CC-G-AACA---......ATGG----CTTG-T----...............CATTCTCA----TAT-ATAC---AT-A--------TTGG---C--T-C...CAG-GC--T-----AGGAG-C-GG--GG-AG--AGAGA 6848
VER.ZA.10.VSAG1003 --C-GG-----AGGG-----A--TGT-TT-CCTG-AACC--A......ATGG----ATTG-TC--C...............CACTCCCAG--GTAT-ACACG-GGT-A---------TGG---C--T-C...CA--GC--T---CGAGGGG-C-GG--GG-AG-TAAGGA 6808
VER.ZA.10.VSAM0022 ----G------TGG---T--G---GT-TTGCC-G-GACC--T......ATGG----TCTG-TT--C...............CACTCCCAG--GTAT-ACACG-GGC-A--------GTGG---C-TT-C...CA--GCG-T----GGGGAG-C-GG-GGG--G--AAAGA 6839
WRC.CI.98.98CI04 --C-AT--GAAGGGG--T-GAT-TGT-GTGTC-G-AAACTCA......-CCT----ACTTAT--A-TA-............G--GGCTT-G--CCACATA----C--A--GA---GCTTA--C--GT--...-A--GGTTG---GGAC---TG---T-TG-TT---GA-A 7407
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---CAT---AAAGGA--T-GA-GTCT-GTCTC-G-AA--TCA......-CCT-----TTGATT-A-TA-............G--GG-TTGG--CCTTATAAG-----T--GA-----TTA--C--AT--...-C--G-C-G---GGAC-T-TG---T-TGG-C---G--A 6303
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H1B.FR.83.HXB2 CAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAAACAATAATC................................................................................................TTTAAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTG 7338
Env __K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__T__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__F__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__
H1A1.UG.85.U455_U455A AC------AGA--A-G---AAT--C--A-C-...................................................................................................ATAATC---GCTAGC--------------TAT-------A 6783
H1C.ET.86.ETH2220 A------CA-A-G--C--CCCT---...------................................................................................................ATAGAA-------C-----------------T-------A 6735
H1F1.BE.93.VI850 AG------AGTCG--T--CCCT------...---GC-.............................................................................................ATAAAA-----C-------------------T-------A 6657
H1O.BE.87.ANT70 A...AGGTATTT-......-A-CTAGTA--C-AT-C-...............GGTAGTATTAACATGACATTC...............AATCACAGC...................................................AGC--T--A--T-T---GG-AA 7380
H1O.CM.91.MVP5180 A...AGGTATTT-......AATCT-GTA--CCA--C-...............GAGAATGTTACCATAATATTC...............AGCAGAACT...................................................AGT--T--A--TG-----G-AA 7387
H1O.CM.98.98CMA105 G...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--C-AC-C-...............GGTAGTATTAGCATGACATTC...............AACAAAAGC................................................AA-GAT--T--A--T-----G-CAA 6829
H1O.CM.98.98CMABB197 A...AGGTATCT-......-A-CT-GTA--C-AT-C-...............GGTAAGGTCAGCATGATATTC...............AATCACAGC...................................................AGT-AT--A--TG-G--G--A- 6807
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A...AGGTATTT-......-ACCT--GG--C-AT-C-...............AATACAGTTAACATAACATTC...............GAGCGCAGC...................................................ATT--T--A--TT----GG-AA 7423
H1O.US.99.99USTWLA A...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-...............GAAAAAATTAACATAACATTC...............AAGAACAGC...................................................A-T-AT--A--TATC---G-AA 6841
H1N.CM.02.DJO0131 G...AA--T-A-G......A-CCTCCTGGG--AC-AC--A.......................................................................................ACATTCAAGGC-C--G--AAGAAT-----A---------G-AA 6801
H1N.CM.04.04CM_1015_04 G...AA--T-A-G......--CCTCCTG.......................................................................................GGAAACAACACAACCTTTAAG-C-CG-GTGAA-ATT-----A---------G-AA 6794
H1N.CM.04.04CM_1131_03 A...AA--T-A-G......-AC-T-CTG.......................................................................................GGAAACAAAACAACCTTTGAGGC-CG-GGGAA-GAT---A-T---------G-AA 6844
H1N.CM.95.YBF30 GG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C.............................................................................................ATAACCTTCAGGGC-CGAG-GAGGAAT-A---A----T----G-GA 6919
H1P.CM.06.U14788 GGCCA-CT-GA-GGCT-A-CCTC-AC--TCC-ACCAT-CATCCAAA........................................................................CACAACCATACATTTGTT-----AA-CAGTA----G--A--------GG--T 6869
CPZ.CD.06.BF1167 AGC-A---AC---ACTC--AA---C-CC-CGTTC-A--A-..................................................................ACCACCTATACATTTAGGACAGATGGGGATC-A---TGGAT---------A----A---G-C-C 7496
CPZ.CD.90.ANT -GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-C-AC-A--C-AAT....................................................................................GCGAAAACAA-ATG-AC--T-CA--AT--A--T--T---G-AA 6800
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A-GC----T-A-GG--A-AAA-GCA---GC--ATGG--C-TAC....................................................................................AATATAACG---G---C-AG-AGT-----T-----------A- 6958
CPZ.CM.05.LB715 T-C-----AGAG-GT-GC-T-GG-ATTA--GGA--C-T--AATCTTACCAGAGTAACATTTGAT..................CAAGCATCACCCGGAGAT.....................CCAGAGATACAAAAACACT-CTTCAAT-GT-----A--A.......... 7460
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GGCT...-T-A--AGTC--AAGCCAGGC-GT................................................................................................AACATCACC--C-CAG-TCAACA------A-----G-----A- 6901
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A-T-A---T-A-CA-CAGAAAG.........................................................................................................AATATTACA----TA-CCAATC----C--A----T----G-AA 6860
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AG-GC---CCACGGTC--CAATG-ATC---C-A-.............................................................................................ACTGTACAC---GCAA-CAGT-----T--A--T------G-G- 6870
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -GCC----AT---AC--A-AAGGGC...T-TCTCGG--ATGAA....................................................................................ACTATCACA---GGA-C-AG-A-G-----T---TT---GG-AA 6986
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GGC-----ACA-CAC--A-C-----CTC--TCTC-GTC--....................................................................................ACAGAAATAAAC---G-AGGTG-A--C--C--A--T-T----G-AA 6897
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A--GA-T-A-A-CAGCACAACGTGGC-C-GGGGG.............................................................................................GACATCACA--C-CAA-GCATC-------A---------G-G- 6752
CPZ.TZ.00.TAN1 TGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GA--TGA--CGG-A.......................................................................................CAACAAACG--CC-ATGGCAGAGG-AT--A-----T--GG-CA 6985
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AGCCC-C------GCCACAAA-......................................................................................................AAACCTACCCTGAA--TCAC-CGGC--AAG-----------GG-A- 7000
CPZ.TZ.09.UG38 AGTGGCCGA----GCCC-AAAG--G----TT--CT-TCGG......................................................................................................TGGAA-CA------A--T-T----G--A 6929
CPZ.US.85.US_Marilyn G-T-A---A-A-GG--GCAAACCTG-CA--GGT-...................................................................................................GAG--A-TT-C-AATG-------A---------G-G- 7367
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GGCTC-C-A-ACGA-CC-GACCC-CT-CTTC-AC............................................................................................................A-G--T--------A--T-----GG--A 6815
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GGCTC-C-AC--GAGCC-GATCC-CTTCCGG...............................................................................................................A-T--T--------A--T------G--A 6893
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GGCTC-C-A--CGA-TCAGATCCGCTTCC-G...............................................................................................................A-T--T--------A--T------G--A 6874
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 GGTCC--CA-A-TGTCAG-...GCAGC-CTCTGG......GAAGCCTATCCAGCAGAGTGGAAAAATAAAACACAAGATAAAAATCACACAATACTATTT.......................................-G-GC-AG---T-----A---------G--- 6751
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GGCTC-G-A-ACCATCAG-...G-AGCCTTTG--........................AAGTTAGAGAAT............GTGACAAAGGTACAGTGG.......................................---A-CAGT--------T--T-T---GG-A- 6858
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-TT--G-A-A-TGTTAGC...--AGC-CTC-T-.....................AAACGTTACAATGGCAAGGTAAATGAAACCCATACGTTTGAGTTT.......................................---A-CG-T--T--G--A--------GG--A 6737
MAC.US.x.239 G-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...GATAAAATCAATTTGACGGCTCCTGGAGGA.....................................................................--A--T--G---G--A 7768
Env __T__I__V__K__H__P__R__Y__.__.__.__T__G__T__N__N__T__.__D__K__I__N__L__T__A__P__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__D__P__E__V__
H2A.DE.x.BEN A-CCC-TGT-C----TCCCA--T-C.........-A-GGAATCAATGATACA...GGGAAAATTAACTTTACGAAACCGGGAGCAGGC..................................................................TCA-----G---G-G- 7853
H2A.PT.x.ALI A-CCC-TGT-A----TCCCA-GT--.........-A-GGAACCAATGACACA...AACCAAATTAACTTTACAAAACCAGGAAGAGGC..................................................................TCA--TG-----G-G- 7834
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 A-CCC-TGC-A----TCCCA-GT--.........-A-GGAACCAACGACACA...GAAAAAATTCGTTTTATAGCGCCAGGAGAACGC..................................................................TCA---------G-G- 7280
H2B.CI.x.EHO G-CCA-T-A-A-T--TCCCA--T--TCAGG-----C--ATATC..............................................................................TCACAGATAAGGTTAGCAG----CG-GAG-A-CTCA--T------G-AA 7812
H2B.GH.86.D205_ALT G-CCA-C-T-A----TCCCA-GT----AGG-GGTGC--AAAATATCACA........................................................................AGCGTAAAGTTAGTA-CAG-A--TGGAAA---TTCA--T-------CAA 7826
H2G.CI.92.Abt96 A-CCG-GGTCA-G--CCCCA-CT--.........-A-GGAACAAATGACACAAAGAAMATAACCTTTACAACACCAGGAGAAGGT.....................................................................TCA--T------G-AA 7184
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-CCC-GGT-A----TCCCA--T---C-GG--TC-ATGATACAAAAAAGATTAATTTGACACAG.................................................................................C-AGG------A---------GCCA 7286
H2U.FR.96.12034 G-CCA-TGCCA-C--TCCCA-GT--.........CATGGTACCAAGAATATT...AGTCAGATAAATCTGGCAGAACCAGCAGGA.....................................................................--T--TT----GG-AA 7310
ASC.UG.10.RT03 GGCCA---AGA-GG-G-A-AATCT--CACGGGATCA-CCAATCACCTGGAGATCTCAACCAAGG..........................................................................................-----TAG----G-G- 6781
ASC.UG.10.RT08 GGCTA--CAGA-GG-G-A-AATCT--CAG-G-ACCA-TCAATCACCTGGAGATCTCAACCAAGG..........................................................................................-----TAG----G-A- 6811
ASC.UG.10.RT11 GGCTA---AGA-GG-G-A-AATCT--CAC-G-ACCA-CCAATCACCTGGAGATCTCAACCAAGG..........................................................................................------AG----G-A- 6769
COL.CM.x.CGU1 ATTCGC--T----ATCAAAAAG---TTA-C-G-TTGGC-AGAGCGCATTTCACGCAAAAATATA............................................................ACTATCACTCCAAGG--TGG-AATAG-AC-A-T--T-----GGC-A 6781
COL.UG.10.BWC01 GTTTGC-G-GA--ATTG-C-A----CTG-C--ATTGGC-ACAGAATATTACAGAGTATGGAAAT.........................................................ATTACCATTAAGCCTAGA--TGGTAA-AA-ACTA-T--T------GCAA 6607
COL.UG.10.BWC07 A-T-AAG-A-A-TTT-AC-TATTGGTTG--G-AC--T-CAAGTTATGATAATATTACCATTAAG................................................CCTAGGAATGGTAATAAAACCTCAGA-CCAG--G--A-TTATACTTTTAT-ACTT-CC 6820
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AGT-----AG-GCAT--A-.........--TGTT-CT-A-.............................................................................................ATAACA-T---T-A-C-------A--TAG---GG-AC 7202
DEB.CM.99.CM40 A--GA--TTG---AT---------GGCA--T-GG-C--ATAAT..........................................................................................CTGACA-TA--C-A-C--AA---A--TAGG---G-AC 7096
DEB.CM.99.CM5 --G-----AG--GAT--A-.........--TGTG-C--AA.............................................................................................ATAACAGTA--C-ATC-------T--TAGG--GG-AC 7023
DRL.DE.11.D3 AG------A--C-GT-AA--CCTCC-T-TGG-G--AT-CTACTATTAAAGGGAAAGAATGTAAACGTCTCAAAGAAACCAAAGAC......ACAAAAACAGTTGGGACAGGGTGCATGTTGAAGCAGCTTAAGGTAGA---TT-CA--A-CAAG-----T-T--C-TCA- 7101
DRL.DE.11.D4 AG----G-A-A--GT-AA--C-TCC-T-TGG-G--AT-CTAAT...AAGACCAGCCAATGTAACGGGCTCAAAGGAAAGACAAAC..................GCAACAGGGTGCCTGTTGAAGCAGCTTAGGGTAGA---TT-CA--G-C-AG--A--T-TG-C-TCA- 7057
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AG--G---AGA--GTGAAAAATCT--CAG--GT--GC--AGAA.................................................................................AATATACATCTGAGA-G-AT--GG......--A--T------TCA- 7327
GSN.CM.99.CN166 AGC-A-G-AT-----T-GG-A------A-CTGGG.................................................................................AGAAATGATACTCAAATAAGA-GG-CCTC-GAGC-TAA---A--T-T---GG--C 7287
GSN.CM.99.CN71 GGCCA-G-AGA-C--T-GG-A---G-TC--C-ATGAT-C-ACC........................................................................CCTAATAAGACTCAAATAAGG-GG-CCTCCGAAC-TAA---A--T-T---GG-CC 7287
LST.CD.88.SIVlhoest485 A-TGC-TCA-A-G-TTAA--C--CAGCA-TG-ATTAT-CAAATGGACAATGTCCTGAGGGAAAA.................................CAGCCTTGTGGTAGACATCTAAAGGGATTACCTATAGCAAA--T-AC-AGACGT--G-AA-GT-TT-C--CA- 6521
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-TG----AGA-G-TTAA--AG-C-GC--TG-ATTAT-AAGAAGGAAATTGTTCCACACCAGGA.................................AAACCATGTGGTAGACAATTAAAGGGTCTACCCATAGCAAA--T-ACGAGAAG-----TA--T-TC-C--CA- 6527
LST.KE.x.lho7 A-TGC---AG--GTTGAA--C-G-AGCC-TG-ATTAT-CAGAAGGGACAGGGACATGTGATTCTAAGAAA...........................ACAACTTGTGGACGGAAATTAAAAGGCTTACCAATAGCTAA--T-ACTAGGCAT----CA---TT--C--CA- 7599
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GG--A--GTGA--TT-CCAAA-G---GGT-TCA-GG--C-AAC..............................................................................AATACAGAGCAGATAAAATT--TGCGACAG-AT-----T------GCA- 7434
MND-1.GA.x.MNDGB1 AG--C---ATA--TT-AA--ACTCC-TC---GTG-ACCAGACCTGTAAAAATTTTACTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACGGACAAGCAAAAGGAGTTTGCCAAATGCATAAAGACTCTTAAGATAGATAA-T-TACTA-A---...--A--TAG--C-GCA- 6957
MND-2.CM.98.CM16 AG--------A--AT-GACA-CTCC-TATGG-G--ATG-AACA...AAGGGCTATTGCAAGGGGTTAAAAAGAAAG.....................GAAAATAGAACGGGTTGTGCCCTTAAAACAATAAAGGTC-C-G-CT-CA--A-GAA---C--A----G-GCA- 7512
MND-2.GA.x.M14 TG------AGA--GT-AA--C--G--T-T-T-G-GGTT-TAATGCAAGTGGCCCTTGCAGGGGGATAAACAATAGA...............GGAGTGGTAAACAAAACAGGGTGTGCCTTGAAAACAATAGAAGTAAG---CT-CA--A-CATT--C--A----G-GCA- 7438
MND-2.x.x.5440 AG-GC-----A-GAT-AA--AT-GC-T-T-C-A-GAC-A-CAC...AATATGACATGTAAAAGCAGTAACAACAAA.....................AAGAACACAACAGGGTGTCATCTTAAAACTATAAGTATAAG-G--TCCA--GTTAA---C--A----G-GC-- 7139
MNE.US.x.MNE027 G-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...GATAAAATCAATTTGACGGCTCCTCGAGGA.....................................................................--A--T--G---G--A 7239
MON.CM.99.L1_99CML1 GGC-G---A-ACTG-G-GG-A---G--A--C-ATGG--C-AAT..............................................................................GTGACCACAATATCT-GG-GATTTCAAC-CCA-------AAG--GG-CC 7298
MUS-1.CM.01.CM1239 AGC-A-G---A-G--T-GGCATGGCCGCTTGGAG-A-CAAGGAGAA...AATATTACAGAAGAA.........................................................AAGATAAAAATCAGG-GG-CCTCCCAGC-CAA------TAAT--GG-CC 7244
MUS-2.CM.01.CM1246 AGCTA-G-----C--T-GGCAC----GACTCCA--A-GCTAATAAG...ACAATAAACAAAACG.........................................................GAAATAAAAATAAGG-GG-CCTC-GAGC--AAG--A--TAGG--GG--C 7379
MUS-3.GA.09.09GabOI81 AGCCA-G-----C--T-GGAT-...--A-T--AC-A--ATGATTCAACACATAATTACACAAAA......................................................GAAAACATAACAATCAGA-GG-TCTCGCAGC--AA---A--T-----GG--C 6873
OLC.CI.97.97CI12 AGG-C--GAGA--G--AA-AAC-C-TGGGC--ACTAT-CAGGGGTTAACATAACAGGCATAGGGAGG...............AACTCTACAACCTTTGCCAAAGCAATCAAAAGA.........TTCAAGTTTGATGAG--A-TTAAGAG------A--TGAT-CTGCA- 6998
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G--GG-C-T-C--AC-AAG---T----GGG-----ATGA-ACA.................................................................................ACTAAAATAAACA-A-G-TC-GTT-AT-----A--TGAT--G-C-A 6839
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-GG---T-A--ACGAAG---T----AGGG----ATGATACT.................................................................................AAGAAAATATACA-A-GATC-CAT-AT--------TGAT---GC-A 6917
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-G-G-G-A-AC-AC-AAA--GT--CGAGGT--T-GT-A-ACA.................................................................................GACAAAATAAAGA-A-GAAC-GTA-AT--T--A--TGAT--GGCAA 7055
SAB.SN.x.SAB1 A-C-A--GTGAG--T-CCACC---A--GT-T-GTGGC-CAAAT..............................................................................GACACAAACAAGATT---CTA---AGACA-T-G--A--T------TC-- 7636
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-CCC-TGTCA----CCCCA-GT--......-AGGG-GGAACCAATGATACT..................................................................AGGAAGATCAATTTCACAGAGCCAGG-AGAAAG...TCT--T------G-A- 6921
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-CCA-TGTCC----TCCCA-GT--.........-CTGGAACAAATAGAACA..................................................................GAAAAGATTTACCTAACGGCCCCAGG-GGA......-----------GG--A 6853
SMM.SL.92.SL92B A-CCA--GTCA----CCCCA-GT--.........-CTGGAACCAATGATACT..................................................................AGGAAAATTAATCTAACGGCCCC-GG-GGA......-----T--G---G-CA 7204
SMM.US.06.FTq A-CCC-TGT-A----TCCCA--T--.........-CTGGAACCAATGATACTAAA...............................................................AACATAAACTTTACTGAGCCAGGAA--A--......TCT---------G-A- 7053
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 A-CC--GGTCA----TCCCA-GT--.........-CGGGAACTAATGATACT..................................................................AAGAAAATTAATCTAACAGC-CCAGC-GGA......--A--T------G-CA 7762
SMM.US.86.CFU212 G-CC--GGTCA----TCCCA-GT--.........-C-GGAACCAATGATACA..................................................................AGTAAAATTAATCTGACAGCACCAGG-GGA......--A-----T--GG-CA 7020
SMM.US.x.H9 AMCC--GGTCA----TCCCA-GT--.........-AGGGAACTAATRAKAYTR..................................................................AACAAATTAAGCTAACAGC-CCAGG-GGA......--A--T------G--A 7245
SUN.GA.98.L14 ACT---G--GC-GGTGGAACCTTTAGC---C-TG-GT-ATGGC......TGTACATTTGATAATATAACAAAGACA............TGCAGATTTACCAATGGTACAGATTTTAAAAAGATGATTAAGTTTAAACCA-T-G-GAAGCAT----CA--TG---C--CA- 7667
SYK.KE.x.KE51 TG-GAGT-T-A-GGTG-GGAA----................................................................................................GTGACCTCAACATCA-GG-G-TCGCAAC--CA---A----TG---G-GA 7022
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AC-GGCC-CGA--ACC-GGAA----................................................................................................GTAACCAACACCACA-GG-G-TCCCAGC----G--A--T-T---GG-AC 7326
TAL.CM.00.266 AG--A--GC-A--AGG-ACAAGG-GC---TC-AC-AC-CAGAT..............................................................................AAAGTGAACATCACA-GG-C-GC-GT-AGGA----A----T---GG-AC 7138
TAL.CM.01.8023 G--GA-TGC-A--GCC-ACAAGG--C-C-T--AC-GC-GTAGT...........................................................................GGAACAGCACAAATAAGG-GGC-AGG-GT-AG-AAG--A----T----G-AT 6685
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-C-A--GTG--G-TTCCAAA-G-G--AT-TCG-GGG-CAAAT..............................................................................AACACAAGGCAGATT-GGCTAAGTAGACA-T-G--A--T------GCA- 7425
VER.KE.x.AGM155 GG--A--GT-A--TT-CCAAA-G-ACGGT-CCA-GGC-C-AAT..............................................................................GATACAAACAAAATC---TT----AGACA-TTT--A---------GCA- 7445
VER.ZA.10.VSAC4004 AG--A-TGT-A---T-CCAAAGG-A-GAT-TCAGGG--C-AAT..............................................................................AACACAGAGAATATAAAATT-TT-AGGCA--AT--A--T------GCA- 6940
VER.ZA.10.VSAG1003 G---A--GT-C-GTT-CCAAAGG-C-GAT-TCA-GG--C-AAT..............................................................................GATACAAAACAAATA---TT----AGACA-TTT--A--T--T--GGCA- 6900
VER.ZA.10.VSAM0022 GC-CA--GTTA--TT-CCAAA-G-C-GGT-T-AGGGG-CAAAT..............................................................................GACACAGAAAAGATC-A-CT---GAGACA-TTT--T---------GCA- 6931
WRC.CI.98.98CI04 G--TC-GCAG---T-TAA-AAT-CATGGGT--ATTAC-CTGAA...GATTGCAATCAGAAAAAC..................GATTCTAGAGAGTTTGCTAAATGTATTAAACAG.........TTCCAAATAAGAAACTTCAC-AGAAA-----CT---AG--CT-CA- 7547
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AG-----CA--CTT-TAA-A-CTC-TGGGT--ACTAT-CAGAG...GAGTGTAATAAGAAAGGG..................AATAGCAGTGCATTTGCAACTTGTATTAAACAG.........TTTCAAATAAGAAACTTCAC-AAACA-----CT---AG--CC-CA- 6443
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H1B.FR.83.HXB2 TAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAATAGTACTTGGAGTACT...GAAGGGTCAAATAACACT................................................GAAGGAAGT 7457
Env V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__S__T__W__S__T__.__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S_
H1A1.UG.85.U455_U455A C---A--T--C--------------A-----------T--C--CA--T--GGC-----------C-T----AA-GGC--C-TG-CA-A-GAC...ATG---C-----GG----......................................................... 6893
H1C.ET.86.ETH2220 C---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-C-----------C--AAAAC-AG-ACTGTT-AAT--C-G-...AC-AAT-T---C............................................................... 6839
H1F1.BE.93.VI850 C--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC----A-GGCACT.................................................................................... 6743
H1O.BE.87.ANT70 CCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA-...ACC---TCAT---ACG-A-CC--C...............TGT-G-GTTAGT.....................AATGTTAGTCAAGGTAACAAT-GCACT... 7508
H1O.CM.91.MVP5180 GCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-...ACT----TC-ACTG-ACA-AGT-C...-G-.........TG-CAGGAGATCAAA...............GGGAGCAATGAGACCAATAAAAAT-GTACT... 7524
H1O.CM.98.98CMA105 CCCATTTACA----------CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TA-TT-A------TA-...ACC---TCAT---A-G-A-CC--C...............TGT-A-GATAGC...........................CAAAGTACCACCAAT--CAC-... 6951
H1O.CM.98.98CMABB197 ---ATTTACA------C---CAT--------C--T--T-----CA--T-TA-GA--------TA-...A-C--CTCAT--GTAGAA-AC--C...............TGT-A-GTTAGC........................CAAGATCACCAAAGTAAT--CACC-C- 6935
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA-...ACC---TCAT---TAG-A-CC-AC...............TGT---AGTAACCAA........................AATAGCAGCAACAGTA-T-AC-C- 7551
H1O.US.99.99USTWLA CCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A--------TA-...ACA--CG-AT---A-AACTCC-AC...............TGT-GGATTCAGAAT...............GACAATAATACTTATGAAAACAGTAC-A---CA 6978
H1N.CM.02.DJO0131 C-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-.................................................................................ACAAAT-GGACT-A- 6890
H1N.CM.04.04CM_1015_04 G-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--..........................................................................................ACT-T--A- 6874
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C-CACTTA-TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCAA-AAC....................................................................................GAGACTAC--A- 6930
H1N.CM.95.YBF30 C-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC----CGAG--AG-TGAGC--.............................................................................. 7011
H1P.CM.06.U14788 CTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG-A-GACACC-CCTGG......C--G-TGCAGG--A-.................................CATAATACA.........A-TGAA 6991
CPZ.CD.06.BF1167 AG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T---G-CCTC-A-A-TTG-ACA--C-A-GGCATCGAG-TCGA-.......................................................................................... 7576
CPZ.CD.90.ANT A-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-ACACGGGA-ACCTCATC-CA-AC......--AG-CCTC............................................................... 6901
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--AT----TG--C--C--------A-----C--T-----CG--A-T-G-A--A--------........................GAA-G-...---CCT-TTC-CG-G............................................................ 7041
CPZ.CM.05.LB715 ........TTC---T------AGACATCT-CA--G-TTAA-GC-...---AT-GATA---CACCA-A-ACTACACTG-A-....................................GAGACG...............ACCTGGGATTATCCAGCTGAGAACA-TATT-AC 7568
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---ACATG-TG--C--------G--A--G-----T--T-----CA-C--C-C-T----C----AC-G----ACA----CA---A-CTCAGA-......ATAAAT-GCTCA............................................................ 7005
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C--ACTTA-TGA-C-----------A-----C--T---------A-C-GT---T------CA-A-CAAAAT...........................--CAAC-CA-CTGGC......................................................... 6946
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 C--AC-TTCA---------------A--------T--T-----CA-CT-GGCCT----C---GAC--C-T---ACGC-A--AAACCTTGCTC...A-T-AAA-CTTGC---A-......................................................... 6980
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C--AC-TTCACC-C-TC--------A--G--C--T--T--C---A-CT-CAT---C-------CCT-CATCA-CTT--A-GAGACT-AGGA-...--T........................................................................ 7081
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 CT--A--TTA---C-----------A-----C--T---------A--T--A-CT-A--C---CAAT-CACTA--.............................................................................................-AC 6974
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---ATTT--TG-----C-----------G--C--T--T------A--T--AG-T-AA---CCT---ACA-TAG-G-C-CA-G-GA-.................................................................................... 6838
CPZ.TZ.00.TAN1 CT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG-AC-----CCTGGACAGC-...-A--GAACC-A--A-...ACTCATGGT-C-CTT............................................................ 7089
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AG-ACTTTT-G---------CAG--A--------------C---CT----A--TG-A----CGAG--C---C----CGAG.................................................................................ACG-ACCAG 7089
CPZ.TZ.09.UG38 CC-ACTT-T-G---------CA---A-----------T--C--CCTC--TA-CTG-ACA----TA--G---C-AG-G-CGTGGCTA-AG---...A-CAATAGT...............................................................TCC 7033
CPZ.US.85.US_Marilyn ---ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC............-A---C...--CAACA-C-C--T-............................................................ 7462
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CCT-T-TGCAC---------CAT---------------------A-C--TA--A-------CTAC...AA--G--CAG-GGAACACT-C-A-..................TG-ACAGACAAGGAG...............CTTTGCAATAAGACTGCAGAAATG-AGTA- 6949
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CCTTT-TGCA----------CAT--A------------------A-C--TA--A------GCTAC...AAT......T-C--AACAGAGGG-...............TG--A-ACCACTGAA...............ACAAGCAATACCACTGAAACAACTA--TAT... 7021
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CCTTT-TGCA----------CAT--A---------------G--A-C--TA--A-------CTAC-A---TACA--GGAG-GC--TGA-TGC......ATAA--GGG--TTGC......................................................... 6981
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CTT-TTTGCAC--C------CAT--------C--T--T--C--CA-CT-TGC---------CCA-.........-GCT----AAA-...-A-......AT-A--...--G-ACGAATGGATATGT...............ACA............CCAAACA-T-CC-C- 6873
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 C--T--TGCA---------CCAT--T--G--C--T--T--C--CA-C--GAC-A--------TA-----AC...---T---GCCAC...CA-...........................AGCTGT............AAAGCTCAATCAAAGAACATTTCA--G--C--C 6983
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C-CAC-TGCAC--C------CAT-----G-----T--T------A-CT-TA----C--C--CTA---C-AT...GTCT---A-CA--CAGA-......CAAGGT---...G--AATTATTCCTGT...............CAT......AGTACTAGTACATT--A--A- 6874

V4 loop start
MAC.US.x.239 CCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA--GG-A---AGCT-AC............................................................CAGAAGCCAAAG---CAGCA- 7878
Env T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__P__K__E__Q__H_
H2A.DE.x.BEN C-TTTATGT-GAC---C--CA----A------C----------CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAGAC--G-ACCAAACAC-GCGC.............................................................................. 7945
H2A.PT.x.ALI --TATATGT-GAC---C--CA----A------C--C-T--C--CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTGGAAAAC--A-CGGG-CA-GAACAG.............................................................................. 7926
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 C-TACATGT-GAC---C--CA----A------C-------C---ATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GA-CG-A-CA--CACAG.............................................................................. 7372
H2B.CI.x.EHO G-TATATGT-GAC---C---A-G--A--G---C-----------ATG--TTTTT-C--A--CT-GGTAGAAAA--GA-C-GGGCTC.................................................................................... 7898
H2B.GH.86.D205_ALT C-TATATGT-GACC------A----A-----C--A---------ATG--CTGGT-C--A--CT-GGTAGA-AAC--A-CA-A-ACA-C-................................................................................. 7915
H2G.CI.92.Abt96 AGTTCATGT-GAC------CA----A-----C--G--T-----AATG--TTGGT-TC-A---T-G-TAGA-GAC-GA-A--TGACTCTCCTA............................................................AAGCCCCAG---C--CAA 7294
H2U.CI.07.07IC_TNP3 CCTTCATGT-GAC------CA----A--------G--T-----GATG-ATTGGT-TC-G---T-GGTAGAAGAC-GAG--GAAAACGAC...................................................ACGAAAGACCAAAACATTAGA--GC--CAC 7405
H2U.FR.96.12034 A-TTTATGT-GAC---C--CA----A-----CC----------GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GG--C-TGGA-G-ACAA............................................................ACGTCAAGG--GA--CA- 7420
ASC.UG.10.RT03 AG-GT---T-G--CC-G---CA------G--C--T----------T-T-TAGGA-C---C-G-AA--CAAT--C-CA-A-GA-ACCTTCTA-...CC-C-AAAC-TA..........................................ACAAAGGAAGGG-C--AGTTG 6906
ASC.UG.10.RT08 AG-GT---T-G---C-G--CCA---------C--T--T-------T-T-TAGGA-C---C-G-AA--CAATC---CA-A--ACACCTT-TAC...CC-CAAAAC-TA..........................................ACACAGGAAGGG----CGTTG 6936
ASC.UG.10.RT11 AG-GT---T-G--CC-A--CCA---------C--T--T-----C-T-T-TAGGA-C---C-GCAA--CAAT----CC-A-GACACCTTCTA-...CC-A-AAAC-TA..........................................ACAGAGGAAGGG---A-GTTG 6894
COL.CM.x.CGU1 CTTTCAC-TT-G-G-T----CATA--TT---C--T---------G--T-TAGTT-A-GG--ACA-GA--CC................................................................................................... 6852
COL.UG.10.BWC01 CTTTCAC-TTC--A-T---CCATC--TTG--C--T--T---G--G-TT--TC-T---GGGCA-AA-A--CA-CAGTA-TG-A-....................................................................................... 6690
COL.UG.10.BWC07 ATGGCATGTTCC-CT----CAAT-CTAGT-CC--G.....................-GG-G-G----CACC................................................................................................... 6870
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A--G-GTAT-G--CC-A--CCAT--A----A---T--T--C---GTC-GTA-GGCC-A-C-ACT-TTCACCAA-G-C..............................................................................ACCATAAC-T-G--- 7294
DEB.CM.99.CM40 A--GTGT-T-G---C-G---CAT--A-----C-----T-----CATTT-CA--GCCC-AG--CTCCTACTCC-AC-A-A--ACACT..................................................................AGAAATAGCACTT-GTC- 7200
DEB.CM.99.CM5 A--ACACGT-G---C-A--CCAT--A--G--C--T--T------GTTT-CA--GCA---......-A-CT-C-C-TG-A--AAACT..................................................................AATAACATAACCT-G--- 7121
DRL.DE.11.D3 AG-AC-T--TGA-GTTG--------A----AC----T-------ATCT-TA--A-A-GG-GA-CATGGAATAA--GATCA-G-AATGTGTGG.............................................................................. 7193
DRL.DE.11.D4 AG-AC-T--TGA-G-TG--------A----A-----T---C---GTT--TA--A-A-GG--A-CATGGAATAA--GATCA-G-A-TGTGTGG.............................................................................. 7149
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CG-ATTTTT-G--C------CA---T-----------T-----GATGGACTGGT-TA-C---TA-CTAAACAA-CGA-CAGAAGATGCAGAA.........GGT-C---T-GGACCTGTGAC...............AAAGGG...AAGCCAGGACCAGGACC-T-TGT- 7470
GSN.CM.99.CN166 A---T--TT-G--CC-A---CA---A-----------T--C----TGT--AT---C---C-ACT--A-AATAAC...-CC-T-AAC--C-GC......AATATTGGG---.............................................ATCACAAGCAA-TAC 7403
GSN.CM.99.CN71 A---T--TT-G--CC-A---CAG--A-----------T-------TGT--GT---C---C-ATTC-ACAACAA--T--CGG-AGT-GA-GAC...AC-AACATT--C--T.............................................GTCACAAGCAA-TAC 7409
LST.CD.88.SIVlhoest485 AG-T-TTG-TGCA--CA-------A----A-G--T-T---C---AT----AG-A-AC-CC-AGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG.............................................................................. 6613
LST.CD.88.SIVlhoest524 AG-T--T--TGCAC-C------T-A----A-G----TT------GTC---AG-A-C--CC-GGAATGGAACAA---A-ACT-AGAT-AATGG.............................................................................. 6619
LST.KE.x.lho7 AG-T-TTA-TGCA--C--------A----A-G----TT------GT---TAGGA-A--CC-AGAATGGAACAA---A-A-T-AGAT-AATGG.............................................................................. 7691
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CT-ACTTGT-G--C-----CCA---A-----------T-----AATGGATTGGT-TC-A---TAC-TAAACAA-GCC-CA---AC-TT-GA-...............GGA-ACAAGTGTGGTAAT.........AAAACAAAGAAAGGAAATGCTCCAGGACCCT-TGT- 7580
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--T-ATG-TGA-G-CA---CA---T---A-G----T-------GT----AG-A-CA-G-GGGCATGGAATGA-CC--A-GAGAA--AGTGG.............................................................................. 7049
MND-2.CM.98.CM16 A---TATT-TGC-CCTC--------A----AC----TT-------GG---A--A-T-GG-GA-CATGGAATGA-C-A-A-T-A-CAGTATGG.............................................................................. 7604
MND-2.GA.x.M14 A---AATT-TGA-CCTC--------A----A-----TT-------GG---AG-A-T-GG--A-CCTGGAATAACC-A-ACT-AAATGT-TGG.............................................................................. 7530
MND-2.x.x.5440 A---TATT-TGC-CCTC--------A----A-----TT-------GG--TA--A-A-GG--GGCATGGAATAGC--ACAA-G--CAGT-TGG.............................................................................. 7231
MNE.US.x.MNE027 CCTTCATGT-GACA-----CA----A--G---C----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA---G-A-CTGACTG-A......................................................ACTACCCAGAAGCCACAG---CAGCA- 7355
MON.CM.99.L1_99CML1 AG--T---T-G-----C--CCAG--A-----C--T--T------GTCT--GCTT-A--C-T--A--GAA-AACC--C-AA--GGACG-G........................ATATCTCCA...............TTCGACGTGAATAACAAGCCCAACACCACGTA- 7429
MUS-1.CM.01.CM1239 A---A--TT-G----------C---------C--T-----C---CT-T--GTG------C-ATT--ACAACAA--TC-CACAAATT-ACGAG.............................................AGCAATATACATAATGTGACAACCA--TACCAC 7369
MUS-2.CM.01.CM1246 AG--A---T-G--------CCA---------C--------C--C-TGT--GT-T-A--CC-ATT-GAGAATAAC-CC--AGAAATT-A-GAC.............................................TCAAATATACATACAGTAAAAACCA--TATC-C 7504
MUS-3.GA.09.09GabOI81 A---A--TT-G---GC-----AT--A-----C-----T------CTCT--GCC--T--CC-ATT-GAGAATAA-GTA-CAGAAATT-A-T-A......--C.......................................AATATTGATAATGTGACGTCAA-GTAT-AA 6998
OLC.CI.97.97CI12 A--ATATG-TGA-G-TG-----T--CT-CA-G-GG-TT------ATC--TA--A-TC----A-CATGGAATAA-GCGTC-GA-CCT-AGTGG.............................................................................. 7090
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-TATTTTT-GC-A-----C-AT--A-----CC----T-----ACTC-ATTGGT-T--G---TA-TTGAACAA---G-CAGAGG-T..................................................................AATGAGAAG---A----G 6943
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A-TACTTTT-G--A-------AT--------C--A--T--C--A-TG-ATTGGT-TC-C--CCTATTAAATAA--GA-C-GA-G-A..................................................................AACATAAAT--GC----A 7021
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-TATTT-T-GC-A------AAT--A--------A--T--C--G-T--ATTGGT-T--A---TTGTTAAATAA-G-G-CAGTAG--..................................................................ACAACAAAT--GAAG--A 7159
SAB.SN.x.SAB1 A-TTCTT-TT----------CA---T-----C-----T-----AATGGATTGGT-CC-C--CTA-TTGAATAA---GTCAGTAGACCCAGAC...............C-T-ACAACTGT........................GCAAAAAATAATACAAAGCC-T-TT-G 7767
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C-TTCATGT-GACA--C--CA----A-----CC-------C--GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGA-GAA-GG-AC............................................................ATGACAGAACAAAACCCGGAG---AA--AG 7031
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CCTTTATGT-GACA--C--CA----A-----CC----T-----AATG-ATTGGT-TC-G---T-GGTAGAAGAC-GA-A-TTGACACTCC-A.............................................AGATGGAAAAACCAAAAGCCAGAG---AA-GC- 6978
SMM.SL.92.SL92B C-TTCATGT-GACA-----CA----A-----CC-T--------AATG-ATTGGT-CC-C---T-GGTAGA-GA--GG-A---GA-C--CC-A.............................................AGGTGGACAACTCAAACCAAAAAG---CAGCAC 7329
SMM.US.06.FTq CTTTTATGT-GACA-----CA----A-----CC----T-----AATG--TTGGT-CC-C---T-GGT-GAAGAC-GA-AC-TG-CT............................................................TCACAAAACAAGGCA---CA--AA 7163
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 CTTTTATGT-GACA------A----A-----C--A-----C--AATG-ATTGGT-TC-----T-GGTAGA-GAC-GAGACCAAAA-----GC.............................................AGATGGAGACAACAAAATACGAGA--GC--CAG 7887
SMM.US.86.CFU212 CCTTCATGT-GACA------A----A-----CC----T-----AATG-ATTGGT-CC-A---T-GGTAGAAGA--GA-AC-GAAC-CAG-TG.............................................GAGGCGAGAAACAACAACGATAAA--GA-G--A 7145
SMM.US.x.H9 CTTTCATGT-GACA------C----A-----C--A--T--C--AATG-ATTGGT-TC-----T-GGTAGAAGY--TA-AA-A-G-TTC-................................................AGATGGACAAGTCAAAACCAGAAA---C--TAC 7367
SUN.GA.98.L14 AG-T-TTG-TGA-G-C--------AA--GA-G----TT-------T----AG-A-T--C--AGTATGGAATGAC-CA-CCT-CAAT-AATGG.............................................................................. 7759
SYK.KE.x.KE51 G---A--TT-G---C-A-----C--A--------T-----C---GTTT--A-GA-T---GCA-A-GTG-CAAA-GGCTA-G--AATCCA.....................................................................AGCA-TTATGCA 7123
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G---A--TT-G--CC-A-----G--A--G--C------------GT-T-TA-G--C---GC--AC-T-AC-AA-GGA-ACG-AA-T-AG-A-.....................................................................A-TTATGCC 7427
TAL.CM.00.266 A-CTTTT-T-GCA-GCA---CAG--A-----C-----T--C--CAT--GTTCTA----CCTG-A-----CC-A-G-GTA--AC-AC-CAT-A...A-CCAAGGC--ATTACACCAAGGGGTC...............ATAGGAAAG...AAGCCGAGGTCGAGT-AT--G 7287
TAL.CM.01.8023 C-CTCTTTT-GCA-GCG--CCA---A--G--C-----T------ATTT-TAGCA----C-TG-AA--CAAC-A--CATAC-A--AC-CAG-A...---AAAGG-GTACTGCACCAGGAGAAG...............ATAGGCCGACAAGAGCACAGGTATAGT-AC--A 6837
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CT-ACATTT-GC-C-----CCA---A--G--------T----C-C-TGATTGGT-TG-----T-GCTGAATAA-G-GTC--A-A-TG-A-GAAAT-T--ATGT-G-AGGT-A-AATTGCACCACT.....................GGAAAGGAT...AAACGCT-CTAC 7571
VER.KE.x.AGM155 C--AT-TAT-G--C--C---CA---------C-----------AATGGACTGGT-T--A---TA-CTGAATAA-TTA-CAGTGGATGC-GA-...............C-T-A-CATTGTAAAAACAAC.........GCAGGGAAAGGTCGAAGTCCAGGTCCCT-TGTA 7591
VER.ZA.10.VSAC4004 CC-ATTTAT-G---------CAG--A-----C-----T-----AATGGATTGGT-CC-----TAC-TCAACAA-C-G-CAGT-ACCTT-GA-...............GGA-A-ACGTGTAATAATACTAAGACT...AGACCGAGAAAGGGAGCGCCTGGACCTT-TGTG 7092
VER.ZA.10.VSAG1003 CG-AT-TAT-G---------CA---A--G--C-----T-----GATGGATTGGT-CC-A--CTACCT-AATAACCT--CAGTAGATGCA-A-...............C---A-AAATGCACAAACAGC.........ACCAAGAAGGGACACGCACCAGGACCTT-TGTA 7046
VER.ZA.10.VSAM0022 C--AT-TTT-G--C------CA---A-----C--T--T-----GATGGATTGGT-TC-----TA-CTAAACAACCTA-CAGTAGATGCAGA-...............C-T-A-AAGTGCAACAATTCG.........CCA...AAAGGAAAAGCACCAGGACCCT-TGT- 7074
WRC.CI.98.98CI04 A--ATATA-TGA-G-T---------A---A-G----TT--C---ATT--TA-GA-TGC-G--GCATGGAACAAC--G-A-GAGA-C-AATGG.............................................................................. 7639
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A--AT-TT-TGA-G-TA--------A---A-G----TT-----CATT---A--A-AGCAG--T-GTGGAATAA---A-CAGAAAA---ATGG.............................................................................. 6535
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V4 loop end V5 start
H1B.FR.83.HXB2 GACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGA.........CAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT.............. 7604
Env _D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__.__.__.__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ......--A--T----A---T--------G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---.........GT---A--G---GA------C--------A--A-----------------G----C-.............. 7034
H1C.ET.86.ETH2220 ......-----A----A----------------------------------GG-------CG---------------------TGAA---.........AT---A-TG---AG---------C-----A--A---C-G---C-T-----A-CC--A.............. 6980
H1F1.BE.93.VI850 ......-----T--------TC-G------------G--------------GG-------CG----------A--T-------TGCA---.........A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G------------------.............. 6884
H1O.BE.87.ANT70 ............--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--T.........A-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---....................... 7634
H1O.CM.91.MVP5180 ............A-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--C.........A-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA................. 7656
H1O.CM.98.98CMA105 .........CAGA-A--T----A-C-G-G---GG-AG---GGTCA---ATA----G-CAGTC--G-T-C-----A----------AG--T.........A-CC-G-C----A-------C--A-----AA--A-TC--CA--TG----CACCATGGAAC........... 7092
H1O.CM.98.98CMABB197 .........CGGA-A--T--T-AGC-G-G---GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTCG-G---C-----A---------CAA--T.........A-GC-A------GA------C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AAGCCA................. 7070
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .........CGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--T.........A-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCA................. 7686
H1O.US.99.99USTWLA ............A-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG---GGTCA---AT--GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--T.........AGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------------CACTA................. 7110
H1N.CM.02.DJO0131 -GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---.........A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C................. 7034
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG---AAA-................. 7018
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GA-TATAG-....................... 7068
H1N.CM.95.YBF30 ......--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT-----ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC-.............. 7152
H1P.CM.06.U14788 A-T-T-...--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--G.........G--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-CAAT........... 7138
CPZ.CD.06.BF1167 -GA-TGC-G-TAGCA-----TC--C-T-G---G--AG----TCAT---GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG---.........--GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-G-CACTGATGGC..... 7732
CPZ.CD.90.ANT .........-TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--G.........A-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--G...GA--G-CAAATAT--.............. 7036
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...-AC--G--AA-A-----------T-G------AG-G--TTCA---AT--G--------GG-G---C-----A-----A--ACCA---.........--T--A-CT---AAC--TCTA-----T-----CA----G---C----CCA--T-................. 7182
CPZ.CM.05.LB715 C-AGA---G-TAA---AT--T---------------G--TCA----------G---G-------G---A-T-T-T-----T--T--A---.........ACC---CA----AAC--C-C---------A--A--GC----TC-C------AA---CAAAGCAGATAGTGA 7729
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...-AT--A-TAA-AAAC--T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--C--G-G---T--C-----A--A--T--A---.........ACT--A--T--CA-------------T-----C--GC-CGAGTT---CA-A--ACTCCCG........... 7152
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...-AT------T-A-A-----------G-------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----T--G--A--T-AA---.........-CT----AC---CTC--T--C--C--T---A-AA--C-TGACTATACAAAGTC-GGA.............. 7090
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...-ACT-G--A--A--T--T--G--T-G-------G-----C-A----TA-G---------G-G---A-T---T--A--T--T--A--T.........A-C--CC-C---AAT--C-C------T---T--A-CC--GA--A-C-CACAAAC................. 7121
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...-AT-----TA-T--T----------GG------G---GGC-A-----A-G--------G--G---A-T-CTT--C-----T--A---.........AC---A-AC---ATC--G-----C------A-AT-G--TG-GCAGC-A...AAA-CAGAC........... 7225
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A-T-TT-CACA-A-T--G----------G-------G----TCA------AGG-----------G---C-T---A-----T--T--A---.........AC----CA----AAT--C-CA--C-----C--A--C---------------AAA---GAG........... 7124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......TA--TT----------A---T-GG---G-AG----TTCT---AT--G---G--G----GT--C-T------G--T-GA--A---.........ACT--A-CC---AAT--C-CC--------A--C--C---GA-GT-C-GAA-.................... 6973
CPZ.TZ.00.TAN1 .........GTTGCA---------C-G-GG--G--AG----TCAT---GGT-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---.........AC-G-A-A----CAC-----C--C-----A--TA-CA-G---GC---AAAA-AC--CAAT........... 7230
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC--ATC-TGTAGCA--C--T---C-C-G------AG-T---CAT---GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---.........AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACGGG-GCT........... 7239
CPZ.TZ.09.UG38 CGTC-CC-TGTAGCA-----T-A-C-T-GG--G--AG-----CAT---GGT-T----TCT----GT--C--CCTA-----T-GA--G---.........A-TT-A-C---CAG---T--C---------T-CA-TACG---T-G---....................... 7171
CPZ.US.85.US_Marilyn .........--A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--T.........GTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC........... 7603
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ............A-T------C-CC-------GG-AG-C---TCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--W--TM-T--G---.........ACTT-W------AT--YTW----------AA-AM-----CA-------ACACCCCYS.............. 7084
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ............A-T--C---CATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTC-A------AT---T--C--------AA-AA-----CA---G----CACCC................. 7153
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...----ATTATA----C---CATC-G-----GG-AG-C-TGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTT-A------AA---T-----------AA-AA-----CA---G----TACCCCTGAATAAG........ 7131
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -G----T-A-GAT-A--T-----GC-------GG-AG-G---TCA---AT--G---R--GTC--GCT---T---G--A--T---CCA---.........AGTT-A-CC---AA---T--C--C-----TA-A--G--GGAG-----CCT-CC-......CTGGGAAATAT 7028
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -GGGACTCGTATA-T--C--T-A-T-G------G-AG----TTCA---AT--G-------TC--GTC-T-T------A--T--AC-G---.........ACTC-C-A----ATG--------A-----TT-A---C--GA--------TCCCA.........TTKAACAT 7135
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -GA--CT-AGTAA-A--C----A-T---GG--GG-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--G-C-T-T---A--A--TG--CCG---.........AGCC-A-CG--CCAC--C-----C-----T--AA-CC-TCA---G--CT-GCCA......CTAAACAATAA 7029

V4 loop end V5 start
MAC.US.x.239 A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA........... 8028
Env _K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__.__.__.__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D__G__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN ......-A-TAT......---CAT-----G--G--A--T--T-CC-----T--------G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA--G.........G-GT-GGCC---GA-----CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--CATA-A---AAAT........... 8083
H2A.PT.x.ALI ...CAC-ATTATGCA--G---CAT-----G-----A--T--T--C-----C----C---G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G-GT-G-CC--CAAC----CAG-A--CA-CT--A-TGCT-AC-TT--CACG-A-GGC.............. 8070
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...CAC-ATTATG-G------CAT-----G-----A--T--T-CC-----C--G-----G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........--GT-A-CC--CAAC--T-CAG-G--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--C--A--AG-G.............. 7516
H2B.CI.x.EHO A-G-G--ATTATGCGT-----CAC--C-G---G--AG-C----C------C--GA-T----G-AATG-----TTG-----A-GAGAG--T.........G--C-CTCC---AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC-TT--CT-GATAG--AAG........... 8048
H2B.GH.86.D205_ALT CGG-G--ATTATGCG-----TCAT--C-G---G--A--C----C------C--G--T--G---AAT--A---TTG-----A-GAGAA--T.........G-GC-CTC----AAT--C-C-G-G--TA-C--CA--GCC-AC-TCA-CTCA-AC................. 8059
H2G.CI.92.Abt96 AGACGC-ATTATG-A--C---CAT--T-GG--G--A--T----CA-----C------------AATG----CTTG--C----GAGAA--T.........G-TC-G-CG---AAT----CAG-C--CA-C--AA--GCG-AT-T---A-AGAA--GGTCT........... 7444
H2U.CI.07.07IC_TNP3 A-A-G--A-TATG-A--T--TCAC--T-G---GG-A--T--T-CA---A-T-G---------GAATG-A---TTG-----A-GGGAA---.........G-TC-C-CT---AAT--C-CAG-G---A-T---A--GCC-AC-T----T-GAC-G--ACA........... 7555
H2U.FR.96.12034 A-A-GG-A-TATG-G--T---CAT--T-GG--GG-A--T----CA-----T--------G-G-AATG-----TTG-----A-GAGAA---.........G-TC-C-CC--CAAT--T-CAG-A--TA-CA--A-TGC--AT-TT---C-GAT---CAAA........... 7570
ASC.UG.10.RT03 AG--AC--ATGGT--A----T-CC--C-GG---G-AG-G----GA---TCAC-T----A---GTTG-----CTTA--A--A-GA--G---.........--TG--CAG---A----T---G-C-----AA-CT-GG-GGA-TCT--ATACTA-CCAGGA........... 7056
ASC.UG.10.RT08 AG--AC--ATGGT--A----T-CC--C-GG---G-AG-G----GA---TCAC-T----A---GTTG-----CCTA--A--G-GA--G---.........--TG--CAG---A----C--C--C-----AA-CT-GG-GGAGTC---ATACTA-CCAGGA........... 7086
ASC.UG.10.RT11 AG--G--CATGGT--A----T-CC--C-GG---G-AG-G--T-G----TCAC-T----A---GTTG-----CTTA--A--A-GA--G---.........--TG--CAG---A----T-----C-----AG-CT-GG-GGA-TC---ATACTA-CCAGGG........... 7044
COL.CM.x.CGU1 ......CCAGT-A-GAAC--T-CC--T-G-A-GC-GG-G--T-GT---GTC-CTCAT-CC-GGATCC------GG--G--TCCAG-A--T.........--TC-ACA----AAC-GGG-G-AACAGCCAG-TA-TGCGTTC-TG-GCACCATAG-AGGA........... 6996
COL.UG.10.BWC01 ..................--T-CC--T-G-A--T-GG----T-GT---GT-TC-CAT-CC-GGCTGC-A----G------GCCTGA----.........--TT-GCA----AAC-GGG-A-AGCA-CCAG-AA-TGCTTTT-TG-GCACA-TAG-AAAA........... 6822
COL.UG.10.BWC07 ......-CAGTAA-GAAC----CT----G-A--T-GG-G--T-GT---GT--CCCAT-C---GAT-T------GG--A--TC-A-AA---.........ACTC-GCAGAC--AT-GGG-G-AACA-CCAG-TT-GGCCTTT-TG-G-TCA-TAG-AAAA........... 7014
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A---AC-CTTTGA-G--C----A---T--T---T-GG------CC---T-C--GA----GC-GCAT--A--CTTG--A--A-GAGAA--G.........G-GT-G--G---GAC---C--G--T-T-CAA-AA-T--TGATGTG-C-CACTA-GGACAC........... 7444
DEB.CM.99.CM40 ----AGTGGTTGA-G--T--T--G-----T--GT-AG------CT---T-T-CG-----GC--CAT--C---CTA-----G-AAGAA---.........G-GT-G-AG--CAGC---C-C---T-T-CAT-TG-T--TGATGT----CACTA----GGG........... 7350
DEB.CM.99.CM5 A-T-AC-CTTTGA-G--T--T-AG--T--T---T-GG------CA---TTC--G------C--CATG-A---TTG-----A-AGGAA---.........G--T-G-AG---CAT--TTC-G--T-T-CA--TG-T--TGAGGT--C-CA-TA-GGGCAA........... 7271
DRL.DE.11.D3 ...TATCCATATGCAT-C---CAC-----------AG--G-TGAT---GCA-G---G--C-GGAA---T---ATG-----TG-ATCA---TTTAATAATG----A------A--CA-G--G-C----AAA--T-C--TGAG-TCC-AAAATTGG-GACAAAT........ 7352
DRL.DE.11.D4 ...TATCCATATGCAT-C---CAC-----------A---G-TGAT---GCA-----T--C-GGAA---T---ATG-----TG-ATCA---TTTAATAATG-G--A------A--CA-G-AG-C----AAA--T-C--TGAGGTTC-CC--TTGG-CACAAAT........ 7308
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C-G-G--CTTATG-TG-C---CAT---CG----G-AG----TGAT---T-C-CT--CTCT---AAGG-A-----T--A--A-GGGAA--T.........--TT-GGAG---AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG---T----TA-AAC--CAAG........... 7620
GSN.CM.99.CN166 A-AGG-CAATGG--GG-T----A---T-GG---T--G-C-C-CAA---GGAT-T--GTCT---T----C--CTTA-----ACGGCAG--T.........--T--A-AT--CA----C--C--------T---T-GA--GATG-C-C-ATGTA-G-AAGC........... 7553
GSN.CM.99.CN71 A-AGG-CAATGGA-GG-T--------T-GG---T--G-C-CACAA---GGAT-T--GTCT-GGT-G--C--CTTA-----ACGGCAA--T.........--T--A-AT---A----T--C--C--T--C--C---A--GACG---CGATGTA-GGACAT........... 7559
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-C---G-TGAT---GCA-CT-----G--GAA---C---AT------A-CATCA--CTTTAATAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TGA-CTG--AAAGT-GG-GCCA........... 6769
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-------G-TGAT---GCA-CT--T--G--GAA---T---CTT-----A-CATCA---TTTAACAATAG---A------A-TCAC-GAG-G----AAA--TGG--TGA--TG--AAAAT-GG-ACCA........... 6775
LST.KE.x.lho7 ...TATCCTTGGGC-AAC---CAC------AGC--C--TG-TGAT---GCT-C-A-------GAAG--T---CTA--A--T-CTTCA--TTTCAACAATAG---C------A-TCAT-GAG-A----AAA--T-C--TGAG-TG--AAAAT-GG-ACCA........... 7847
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C-A-GG-CATATG-TG-C---CAC----G-TC-G--G----TGAT---T-T-C----A-C---TT--CC--------G--A-GAGAA--G.........--CT-ACA----A-T--C-CGG-A--G--TA--AC-G--GAGCT-A--TACAAC---AAG........... 7730
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...TATCCTTATGC-T----TCA---T-GG-----AG--G-TGAC---AT-C---------G-AAG--A---TTA--A--T-CATCA---TTTAATAAT--C--A--G---A--CAT-GGG-A----AAA--TAC--TGA--TGC-AAAGATAG--AGT........... 7205
MND-2.CM.98.CM16 ...TATCCATGGA-GT----T-AT--T-G------A---G-TGAT-----T-----------GAAG--T---ATG-----TG-ATC----TTTAATAATG-G--A--------TAATG--G-A----AAA--T-C--TGAGGTTC-AAAGACAG-AGAG........... 7760
MND-2.GA.x.M14 ...TATCCATATA-GT----T-A---C-G---G--AG-GG-TGAT-----T-----G----GGAAG--T---ATG-----TG-GTC----TTTAATAAT--T--A-----CA-TAATG--G-C----A-A--T-T--TGAGGTCC-ACTA-T-G-AGGA........... 7686
MND-2.x.x.5440 ...TACCCTTA-A-GT-TC---AT--T-G------AG--GGTGAT-----T--------C--GAA---T---ATG-----TG-GTC---GTTTAATAATG----A------A-TAATG--G-G----AAA--T-C--TGAGGTCC-AAAAAC-G--GATGAC........ 7390
MNE.US.x.MNE027 A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-A--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA........... 7505
MON.CM.99.L1_99CML1 C-TGGTGGGTGG--AG----T-CC----G------GG-G-CACAA---GGAT-T--GTC---GAGT--C--CCTA-----ACGG-AA--C.........--TG-GCAG---A----T-----C--T-CC--C--GA-T---G-G--GTTGTA-C-AAAC........... 7579
MUS-1.CM.01.CM1239 C-AGATCAATGGA-GGTC--T--G--T-G---GT--G-C-CGCAA---GGCT-T--GTC----T-C--C--CTTG-----ACGAC-G---.........--TG-GCAG---A-T--T---G-G--T-----C--TA-TGATG---C-ATGTA---AGAC........... 7519
MUS-2.CM.01.CM1246 C-TGACCAATGGA-GGTC----------GG--GT--G---C-CA----GGTT-C---TC---GT-C--A--CCTG--C--TCGA-AA--T.........--TG--CA----A----CC--G-A--------AT--A--GATG-G-CCATGTACGGCAAT........... 7654
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --A-ATCAATGGA-GA-T----A------G---T--G-C-C-CAA---GGCTTTACCTCT--GT----A---CT---A--A-AAC-A--G.........--T---CA---CA-C--C--------T--TT-AT-GA--GA-G-G-CAATGTA-CGCGAC........... 7148
OLC.CI.97.97CI12 ...TATCCATGGTCA-AG--T---C-G-G-----A-G--G-TGAT---AT-----------G-AG---T---CTT-----ACAACCA---TTCAATAATAG---CC-----............---CAAAGAG--ACTGA--TGTT-TTG-AA-TACAA........... 7234
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C-AG-C--GTTTG-T--T---GTC-CG---ATG---G-T--TGAT---T-C-CG--GTC--GGAA-G-T---A-A--G--A-GGCAA-AT.........GCGT-A-C----AATG-T-CAG-A-GCTATT--T--GC-GAC-T---GTA--TG---CAA........... 7093
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C-AG-C--GTTTG-G--T--T-TC-C----ATGG-GG-T--TGAT---T-T-C---GTC----AAGG-A--CA-A--A--A-GACC--AT.........GC-T-G-A---CAGGG-C-CGG-C--TTACT--T-GGC-GAC-T----TA-ATAC--ACC........... 7171
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-AG--CCTTTTG-A-------TC-C----ATG--AG-C--TGAT---T-T-C----TCG-GGAAGG-A--CA-G--A--G-GGCCA-AT.........GCGT-A-AG--CAGTG--C-GG-AT-CTAT---T-GGC-GAC-T---CTA-AT----GAC........... 7309
SAB.SN.x.SAB1 C-G-G--C-TATG-T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C----------GAGAA--C.........--CT-GGAG---AAC--G-CAGCC----C----TATG--GA-TTGA-CTA-AAC-G-AAA........... 7917
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AGACAT-ATTATGCA--C--TCAT--T-G------A-----T-CT-----T--------T---AACG-A---TTG-------GAGAA--T.........G-TC-G-C---CAAT----CAG-A--CA-T--TA--GCC-AT-TCA-CT-GAA-G-C.............. 7178
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-A-GG-ATTATG-A--T--TCAC--C-G----G-G--T--T-CT-----T-G------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAA---.........G-CC-GCA----AAC--C-CGG-A---A-TT-AA--GC-GAT-T----T-GAT----.............. 7125
SMM.SL.92.SL92B A-A-G--ATTATG-A--T---CAC--C-GG-----A--T--T-C------C-GG---------AATG-C---TTG-----A-GGGAA---.........G-CT-A-CT---AAC--C-CAG-G--CA-C--AA--GC--AT-TT---T-GAT-G-CAAC........... 7479
SMM.US.06.FTq AGACGT-A-TATG-G--T---CAC--TCGG--G--A--T----CT-----C--G-----G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G--C-G-C----AAT----CAG-A--CA-T--TA-TGCT-AC-T-T--T-GAT-G--.............. 7310
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 A-G-A--ATTATG-G-----TCAT--T-G------A--C----C------C--------C---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G-CC-G-C----AAT--C-C-G-A--TA-T--CA--GC-GAG-T----T-GACC---.............. 8034
SMM.US.86.CFU212 A-G-GG-A-TATG-G-----TCAC--T-G---GG-G--C--T-CA-----C-G------T---AATG-A---TTG--G--T-GAGAA---.........G-CC-G-C----AAC--C-C-G-G--CA-T--AA--GC-GA--T---CT-GTA-G--.............. 7292
SMM.US.x.H9 C-G-A--ATTATG-G-----TCAT--TRG---G--A--C----C------C--------C---AATG---R-TTG-----T-GGGAA---.........G-CC-G-C----AAC--C-C-G-A--TA-C--CA--GC-GA--T----T-GATC---GGC........... 7517
SUN.GA.98.L14 ...TATCCTTGGGC-AAT---CAC------AGTG-G---G-TGAT---GC-TC---G--C--GAAG--T--CTTG--C--A-CATCA--GTTTAATAACAG---A------G--AAC-GAG-G----AAGCATGG--C---CTG--AA-G-TGG-AGACTGG........ 7918
SYK.KE.x.KE51 A-A-ATT-ATAT---T-G--TGCC---CG---G---------TAT---GG-T-T---ACC--GCT-------TTG--A--T-CAGAA--G.........--C----AG--CA-T--T--------T-CTG-AT--AC-GAT-T---GTACTA-CCAAAT........... 7273
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AGT-ACC-TCGT--GT----TGCC--TCGC-----A--T--TGAT---AGAT-T---A-----TTG--A--CCTG--C--T-CGGCA--G.........--T----A----A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC-T---ATACTACCCAGGA........... 7577
TAL.CM.00.266 AC--AGT--TA-A-GT-----CA-C-G-GG-----G--C----G----AGC-GG--G-AG--GTT------CCT---A----GGGAA---.........--CC-GCAG--CAA-AGT--C--C-----AT--T-GG-GGAT-TCA-CCACCACCGCGGC........... 7437
TAL.CM.01.8023 AC--A-T-TTT-A-GT-C---CAGT---GG-----G--C--T-G----AGC-------AG--GCT-------CTG--G--A-GAGAG---.........--CC-G--T--CAA-AGC--CG-C-----TA-C--GG-GGAC-TCA-CCACTA---GGGG........... 6987
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-A-GG-CATATG----C---CAT--T-GGTC----G-C--TGAC---T-C-CGC-CA-T--GAA--CC-----A--A--A-GGGAA---.........--CT-AGA---CA------CAG-G---TCTA--A-GG--T--CTG---TA-AAC-GCAAA........... 7721
VER.KE.x.AGM155 C-G-G--CTTATG-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA-----T--A--A-GAGAA---.........--TT-GCAG--CA-G--C-CAG----T---A--AC-G--GAGCT-A-CTA-AA---CCAG........... 7741
VER.ZA.10.VSAC4004 C-A-G--CATATG-TG-C---CAC--TCG-TCTG-CG----TGAT---T-C-----G-C----TT--CC-----T--A--A-GAGAA--T.........--TT-GCA----A-C--C-CGG-G--G--TA--AC-G--GA-CTGA--TACAA-TCAGGA........... 7242
VER.ZA.10.VSAG1003 C-G-GG-C-TATG-TG-T---CAT--CCG-AC-G----T--TGAT---T-C-C----TC---GAG--CA--------A--A-GAGAA---.........--CT-GGAG----T---T-CAG-C------A--AC-G-GGA-TTGA--TA-AA-TCAAAG........... 7196
VER.ZA.10.VSAM0022 C-G-G--CATA-G-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C------GAT---T-T-CCA-CTCT---AGG-CT-----T-----A-GAGAA--T.........--CT-GGAG---CTT--C-CGG-C--T--TA--AC-G--GA-CTTA--TA-ATATCCAAC........... 7224
WRC.CI.98.98CI04 ...TACCCTTGGAGT-------CG--T-G-A-T--AG-GG-TGAT---GCAC-T------GT-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA---TTCAGGAAT--T--A------A--CA--GA............G-GACTGA--TTCTATTCAA-TGGGAA........... 7783
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...TATCCTTGGGCA--T----CT--C-G-TC---AG-GG-TGAT---GCATCTA----G--GAA---A--CTTG-----GG-GTC----TTTAACAAT--C---------A-CCA--GG............G---C-GA-GT-CTCTT-AA-TGGGAA........... 6679
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) region
H1B.FR.83.HXB2 ........................................AGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAA 7734
Env __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__
H1A1.UG.85.U455_U455A ........................................-A---T-CAA-AAAT----C--------------------------------------A---------------G------------------------C------------------G----------- 7164
H1C.ET.86.ETH2220 .....................................GAGCCAC-T-GCACAAAA-----A----------A---------------------------------------------------G---G-----A-G---C----------------T---C----A--G- 7113
H1F1.BE.93.VI850 ...........................................G-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---C 7011
H1O.BE.87.ANT70 ............................AACACATGGAAC----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GC 7776
H1O.CM.91.MVP5180 .....................................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---C 7789
H1O.CM.98.98CMA105 .........................AGCACCAGAAACAAC---G-A--CC-AA-T-CA-CA--T-----AAC---G-----A----AA--T-TA-------C---G--G-TC--C--C----------G-G-AA----T--TA-T--G--------ATCAATTGCA--GC 7237
H1O.CM.98.98CMABB197 ...............................TGGAACAAA--TG-AGGCA-CAAT-CA-CA--T-----AAT---G---A------AA--T-TA-------C--------TC--C--C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G--------AC-TATTGCA--GC 7209
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...............................TGGAACAGC-C------CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GC 7825
H1O.US.99.99USTWLA ............................ATAAAMAGAARCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---C 7252
H1N.CM.02.DJO0131 .................................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7155
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................AGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7133
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........................................-AT-G--CAA-TGGTACAG-AG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--------C--------G-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7198
H1N.CM.95.YBF30 ...........................................G---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7279
H1P.CM.06.U14788 ........................................GA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---C 7268
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................ACT---ACACCCA-CTTCTCT-C-A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---C 7847
CPZ.CD.90.ANT ..............................................-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A---TAGCA...---C-A------GCG--G--G-CC-GG--CC-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GC 7157
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...........................................--T---ACTAATA-T-CA--T-----AAT---------C----AAA---T------G------C-C--------C-----G--GCGC--A---------TCT--G-----A-----A-----A--GC 7309
CPZ.CM.05.LB715 GAACAAAACAAGGATTGAAACAGGACAGAACAAAGCAGAAGAG-TT---AG-A-T--C--T--T-------C---------A-----A-------------------------G---C--G--G--G------------C-----C-------------------A---- 7899
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ............................AGAAATGGGACT-AT-C----A-CAAGTTA-CAC-ATAC---AC---------G-----A--TTTG-----GCTG------C-------C--------C-GC--A-----CA-------G-----A-GT--A--T--A--GC 7294
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............................................-C----AAGT-C-C-A-ATAT--CAC---G-----C----CTA--CTC-----GCAG--G--G-----G-----G--G--C-GC--A-----CA-------------AGGA--A--T--A---C 7214
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..............................................-CA--CAATATC-C----C-T--AAT------G-------CA----TC--------------------C------A----------------------------G--T----G---G-GA--G- 7245
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........................................--G-TG--CA-A--A-CC--G----C-----TT--G-----A-----AA-T--------------------C----------------G---------C--------------------------A---- 7355
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....................................................A-T--A-CT--T------AC---------C-----AA-T--------------------C-----C--G-----------------CC-----T-------A-----------A--G- 7242
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........................................G---CGGGGA-CAA-ACAGAAG-TTAC-TGTC---G-----------A--T-T------G---------------------A-------------G---C-G--G--G-----A--A--A--------GT 7103
CPZ.TZ.00.TAN1 ....................................................AATAGTTATAC-CCC-AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T------A-GTA------GCA-G---------G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--GC 7348
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................................................................A-CTTCTCC--TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GC 7342
CPZ.TZ.09.UG38 ...........................................--TG-CAC-GAGA-CG-GC-TGTTA-CTTTTC--CCA-AG-AGAA---T------AGGTA---A-G-CACG---C--------GG-----C-G--C--G-CCA----T--T--T-CA-G---A--GC 7298
CPZ.US.85.US_Marilyn .....................................AAT-A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GC 7736
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .....................................GCTGAG--T---A-TAA-ACC-C---A-----ATT------T--A-----AA---T------G--------G--CCCC--C--G--G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A--------GC 7217
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .....................................CTA-AA-CTG-----AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C--G--G--G-GGG-CA-GG----GACT--G-----A--A--A--------GC 7286
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...............................ACTAATGAG-AT-GT-C---T-A-A-C-C---A-----AAT------G--C----CAA---T------G-----G--G--CCCC--C-----G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A----G----C 7270
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 GACCAACACC................................................-C---A-----CAT------G--C----AAA-T-T---------------G--CCCC--C--G--G--CC--G-AA--G-T-----G--G-----T--A--AATCTCC---C 7150
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AACKGCCACTR....................................-CAGAAATATA-CTC-------AACG--G-----A----AA--T-TA------------C----CCC---C--G--G--GC--G-CA--G-----TCT--G--------A---AT---A---C 7269
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 TACGACTACT................................................--T--G--G----A---------C----AA----TC-----------GC-----CC------G-----CC--G-AA--G-T--G-CT--G-----T--A--AATCTCC---C 7151

V5 end Rev Responsive Element (RRE) start
MAC.US.x.239 ....................................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T------T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GT 8146
Env __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__
H2A.DE.x.BEN .................................................CG-A-TC-T-C-AA--TTA-CTTTA-T-C---AG--GCA--ACTG-ACC--TTA---C-GGGAG-C--C---T--A--G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-TCAG-GA--GT 8204
H2A.PT.x.ALI ....................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T------T-----G-G--AAC----A-T--CT-C-----T--ATCA-A--G----T 8188
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ....................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T------T-GA--G--G-AAC----A-T--CT-T-----T--ACCA-T---A---T 7634
H2B.CI.x.EHO ....................................................AA-CTT-CTAAT-TTA---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT-A-TTG---C-GGGGG-C--C---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T-----T--A-GTAT---A---T 8166
H2B.GH.86.D205_ALT .................................................A-CAGTACC-C-AAT-TTT---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT---TTG---C-GGGGG-C------T-----G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-T-T--GA---T 8180
H2G.CI.92.Abt96 .................................................A-CAA-C-T-CAAAT-TCAT-TTCA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTA-----GGGGG-T------T-----G----AACT---A-T--CT-T--------A--T-T-------T 7565
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ....................................................AATCGA-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG---C-GGG-G-T--C---C-----G-G--AAC----A-T--CT-T--T-----A-GT-TG--A---T 7673
H2U.FR.96.12034 ....................................................AATC-A-CAAAT-TCT-CATGA-C-C---AG--GCA--ACTG-AT---TTA--G--GGGGG-T------T-G---G----AAG----A-T--CT-T--T-----ACCA-TG--A---T 7688
ASC.UG.10.RT03 ....................................................AGTCCAT-TAA--TGA-CCC-TC--CCA----C-A----TTG----A--TA--T---AGA-G------G--G--GG----A--T---A-T--CC----------TCCAAT---A---T 7174
ASC.UG.10.RT08 ....................................................AG-CCAT-TAA--TGA-CCC-TC--CCA----C-A----CTG----A--TA--T---AGA-G------G--G--GG----A--C---A-T--CC----------TCCACT---A--GT 7204
ASC.UG.10.RT11 ....................................................AGTCCAT-TAAT-TGA-CCC-TC--CCA-C--C-A----CTG----A--TA--T---AGA-G------G--G--GG----A--T---A-T--CT----------TCCAATT--A--GT 7162
COL.CM.x.CGU1 .....................................GAC-ATG-TGG-A-TGGGTGTGCT-ATCC-G-A-C-CC-AATTT--A-CAT-CATTAA-T-CTTTG-----GGGA-G---C---T-G--------GAGGA--ACTACTTAT-TC--A--AG-TAT---A---T 7129
COL.UG.10.BWC01 .....................................GGGG-A--TG-GACAGGATGTGCT-ATCCTG-A-CTCC-AATTT--A-CAT-CACTGA-T-C-CT------GGGC-G-------T-G-----G--GAG-A--AC--TGTAT--T--T--AG-T-T---A--GC 6955
COL.UG.10.BWC07 .....................................GGGGAG--T--AACTGGATGTGCA-A-CCGG-A-C--TGAATTGG-A-CAT-CTGCCA-T-C-TTG--G---GGA--T--C---T-G--G-----AACT--TAC--C-T-T-TT-----TG-TCAC-GA--GG 7147
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................AT-T-GAATTTGA-CCC-TC-TC------T-A--CAGTG------GCA--TC-G-----G--C---A-CA--G--G-GC-G---A----CT-T-----T--TGCT-TC-GAC-CT 7559
DEB.CM.99.CM40 .......................................................AGT--AAC-CTTA-ACC-TC--C---C--C----CAGTA------GCA--CC---T----------A-CA--G--G-AA----TA-----T-C--T---T--GCA-TG-GA--GT 7465
DEB.CM.99.CM5 .......................................................A-C--GAA--T-A-ACCCTCCTC------T-A--CAGT------GGCA--TC----C--G-----GA-CA--G--G--A----CA-C--GA-G--C--T--A-GTAT--GA--GT 7386
DRL.DE.11.D3 ..................................GAAATC-ATG-TTCCA-C-ATC----TAAATTTGTGCC-CA--AT--AG--CAAA-TC-G-TC-C-GCAAT-GG-GCGC-T--C---T-G--C--GG-G--G---A-T--CT-T--T--A--TG-T-T-C-T---T 7488
DRL.DE.11.D4 ..................................GTAACCGATG-TTC-C-T-ATC----TAAATTTATACC-CA--AT--AG--CAAA-TC-G-CC-C-GCA-T-GG-GCAC-T--C---T-G--C--GG-G--G---A-T--CT-T--T--A--TG-C-TGC-T---T 7444
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................................TCTGG-CCA--AAATGTGA-CCT-A-TCCTC-GG-AC-CAG--TA---GCGTAC---C-GGGAG-C------T-----G-G--AAC----A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA---T 7741
GSN.CM.99.CN166 .......................................................TCT---AA--TGA-CCCGTCG-CC---G--GCT--TGCG----ACTA------G-CC-GG--C-----G--GG-G--A--T--GC-CTCGA-G--C--A--TCC---T--A--G- 7668
GSN.CM.99.CN71 .......................................................TCC---AAT-TGA-CCC-TCG-CC---G-AGCC--TGCA----AGTA---G----CC-GG--C--G--G--GG-G--A--T---C-TTCGC-G--C--A---TC---TC-A--G- 7674
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............................GAGGAAAACCTGGGGGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAACGGG-GC-C-T------T--A---GG---AG----A-T--CT-T--T--A--AGCT-AGC-CCAGT 6908
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............................CATGAAGACTTAGGAGGAA-TCTGTCT--TAAGTTTTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-T--C---T-GA-C-G-C-GAG----A-T--CT-T--T--A--ATCA-AGC-TC-GT 6914
LST.KE.x.lho7 ...............................CATGAGGACTTAGGAGGCA-CCTAAGT--AAAGTTCTTGCCTCC-TC-TGGGAA-CTA-TC-A-TTGTGGCA---GGG-C----------T-GA-----T-GA-T---A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C--GT 7986
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ....................................................AA--TA-CAAATGTGA-CCT-A-TCCCC-A--AGAA-GG-T----GC-GCA-----GGG-CG---C---T-G--GG-G---ACC---A-T--CT-T--------AG---TC-GA---T 7848
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........................................-ATG-A-CAA-AATGC-A--TAAATTCTTGCCTCCCA-T--A-CCTCCA-TC-A-TTGTTGC-T-TGG-GC-C-T------T----C-----AATG---A-T--CA-------T--AG-T-TG--A---C 7335
MND-2.CM.98.CM16 .................................................-GA-A-ATC---AAATTTGTGCC-CA--AT--GG-ACAAA--CGA-TT-C-GCG-T-GG-GCAC-C---C--C--------G-G--C---A-T--CT-T--T--T--AG-A-TGGCA---T 7881
MND-2.GA.x.M14 ..............................................--AAGA-A-CTA--AAAGTTT-TGCC-CA--AT--GG-ACAAA-TC-A-TC-C-GCA-TGGG-GCAC-T------T-G------G-G--T--GA-----T-C--C--T--TG-T-T-C-C---T 7810
MND-2.x.x.5440 ..............................................----GA-ATATC--AAAATTTATACC-CA--ATTGG--TCAAA-TC-A-AC-C-GCA-TGGGGGC-C-T--C---T-G--G--GG-G--T--GA----TT-T--C-----AG-CAT-C-C---C 7514
MNE.US.x.MNE027 ....................................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T------T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----A--T-TG-----GT 7623
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................A-CG-GAC-CTTGT-CCCTCG-C-C-GG----T---TCA------TCA--GC-CAG-CG------G--G--GG-------C--C---TCTA-G-----T--A-CA--GC------ 7694
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................ACAG--AA--TGA--CC-TCC-CGA--G---T----GCC---C---TG---C--A-A--T--C--G-----GG----A--C--GC-TTCCA-G--T-----AG---TGC----G- 7634
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................ACA--AAA--TGA-CCCCTC--CCA--G-C......TGGAC-C-TGCGTCTAG-CTG-G-G---C---G---G-G--A--C--TC-TTCC--G-----G--AG-A-TGCGC--G- 7763
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................................................AGT---AAT-TGA-CCCCTC--C-A--G-A-T---TGC-------GCA-----GAG--G---C-----G--GG-G--A--C--GC-CTCC--G--C--A--G-GA-TTCCA--GC 7263
OLC.CI.97.97CI12 .....................................AAAGTAG-G--C-GAA-GC-AG-G-CATTG-T-CC-CC-TC---C-ACGT-A-TC-A-TTGTCTCA-TGGC-AG-G-T------T-G---G-GT-G---TTGA-T--CT-T--T--T--AG--A--C-A--GT 7367
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....................................................AAT----CTAATGTGA-ACTGTCT-C---AG-AG-A---CTA---GC-GCA-----GGGA-G---C--------GG-----A-----A-T---TAT-----A--AGCTAT---A--GT 7211
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....................................................AAT--A-CAAATGTTA--CTGACT-C---GG-AG-A--TCTA---GC-GCA--G---GGA-G---C---------G-----A-----A-T--CTAT-----T--AG-T-TT--A--GT 7289
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....................................................AGT----CAAA--TCA-CCTCTC--CG--AG--G-T--TT-----GC-GCA-----GGGG-G------G-C-A--G----CAG----A-T--CT-T-----A--AG-AAT---A--GT 7427
SAB.SN.x.SAB1 ....................................................AA-AG--C-AATGTGA-GTT-TC-CCTC-G--TGAAAG--T----GCT-A------GGGAG-T--C---T----GG----CA-G---A-T---T-T--T--A-----A-T--GA---T 8035
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .................................................-GAAAT-GC-CAAAT-TCA-CTTTA-T-CC--GG--GCA--GTTG-AC---TTG--G--GGGGG-C--C---T-G---G-----AC----A-T--CT-T--------A--T-TG--A---T 7299
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .................................................--AAAT----C-AAT-TCA-CATGA-T-C---AG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C---T-G---G----CACT---A-T--TT-G--C--T--A--T-TG--A--GT 7246
SMM.SL.92.SL92B ....................................................AAT----C-AAT-TTA-CATGA-T-C---AG--GCA--ATTG-ATC--TTG-----GGGGG-T------T-G---G-G--CACT---A-T--CA-G--T-----AC-T-TG--A--GT 7597
SMM.US.06.FTq .................................................-GAAA-AGA-CAAAT-TCA-CTTCA-T-C---GG--GCA--ACTG-AC---TTG--G--GGGGG-T--C---T-----G-----ACT---A-T--CT-T-----T---G-T-T---A---T 7431
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .................................................AGCAAT----C-AAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG--G--GGGAG-T--C---T-----G-G---ACT---A-T--CT-G--C-----A-GT-T--GA--GT 8155
SMM.US.86.CFU212 .................................................A-AAA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGGG-T--C---T-----G----CACT---A-T--CA----C--A--A--T-T------GT 7413
SMM.US.x.H9 ....................................................AATA---C-AAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG--G--GGGAG-T--C---T-----G-G---ACT---A-T--CT-C--C-----A-GT-T---A--GT 7635
SUN.GA.98.L14 ...............................AAGGTAAATG-ATCA--CATC--A-TTG-AGC-TTC-AGCC-CCTACCA-C-CCTTAA-TC-A-TTGTG--CAC-GG-GCAC-T--C---C------G----AGG---A-T--GT-T--T--A--AG-T-AGC-CC-GT 8057
SYK.KE.x.KE51 ....................................................--AC--T-GAATTTTG-ACCTACT-CTA--G--GAA--TGTG------GC---T----TC--T------T-GA-TCGG---A----TA-T--CT-T--G--T--A-GTCA--G-C-CT 7391
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................................................--TAC-T-GAA-TTTA--CC-AC--C-A--G--GA---TGT-------GCA--TC-G-TC--T------T-GA-TC-----A-----A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTC-GT 7695
TAL.CM.00.266 .................................................TCTAGT--C--AACAGT-GAGCCCTCGTC-C-G--AC-T---TCG---C--GCA-C-G-T-CACGG--C--G--GA--G-G--C-TG--T--T--GTAT--G--G--A--TATC-GA--GT 7558
TAL.CM.01.8023 .................................................A-TGA-ATC--AAGTGTGGAACCCTCTTC-C-A--C--A--TGC----C--GCA-CGG--GCACGG--C--G--GA--G-G--CAC----A-T--CT-T-----A--G--TATC-GA--GT 7108
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....................................................GAAAG--CTAATGTGA-ATTGAC--CTA--T--GA-A---TA---GCTTA------GGGA-G------GC-CA--G-----------A-C--TT-C--G--A--AG--AT--GA---T 7839
VER.KE.x.AGM155 ....................................................AA-AG--CAAATGT-A-ATTGA-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GCGGCA-----GGGC-G---C---T-G---G-G---AC----A-T---T-T--------AG-A-TC-G-C--T 7859
VER.ZA.10.VSAC4004 ....................................................AATCG--CAAATGTGA-ACTCA-CCCTC-A--A--A-G--TA---GC-GCA-----GGG--GG------T----GG-----ACT---A-T--CT-T-----A--AG-T-TC-G-C--T 7360
VER.ZA.10.VSAG1003 ....................................................AA-AGA-CTAATGTGA-ATTGA-TCCCC-A--AGAA-G--T----GC-GCA-----GGGC-G-------T----GG----AAC----A-T--CT-T--------GG-T-TC-G-C--T 7314
VER.ZA.10.VSAM0022 ....................................................AATAGA-CAAATGTTA-CCT-TCCCCTC-G--AG---GT-TA---GC-GCC-----GGGG-G---C---T----TG-----ACG---A-T--TT-T--------GG-C-TC-G-C-GT 7342
WRC.CI.98.98CI04 .................................................A-TAAGC-AG-GGAATTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A-TTCA-TTGTGGCA-TGGG-C-A--G------C-G--G-G-C-AA--ATGA----GC-G--T--TGGTG-T-GG-GA---G 7904
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................................................A-CGGGC--G-GGAGTTC-AA-CTCCTTCCC-C---CAAA--TCC-TTGTGGCA-T-GG-C-A---------C-G------C-AA--TTGA----------T-----TG-T-G------GG 6800
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Env gp120 end Env gp41 start
H1B.FR.83.HXB2 GAGTGGTGCAG.....................AGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAG 7877
Env R__V__V__Q__.__.__.__.__.__.__.__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------G--.....................-----------------T......---C--------A-C--------------A--------T--------A--------G--G-----A--------------------------------------------A--- 7307
H1C.ET.86.ETH2220 --------G--.....................----------------CA.........C-------------------------------------------------------A-----A--------------------------------G-----------A--- 7253
H1F1.BE.93.VI850 A----------.....................----------------C-......---C----------------------TC-T--G-ACAGCA-GGAGCA---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A--- 7154
H1O.BE.87.ANT70 C---CA-AAGCACT.........AGAACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A--- 7931
H1O.CM.91.MVP5180 C-A-AA-AA-CATT......CACACCCCTCAC--G--------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A--- 7947
H1O.CM.98.98CMA105 C---T--AGGCACT.........AGCACTCAT---------------A-A......---T-----ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-------C---A--- 7392
H1O.CM.98.98CMABB197 C---CA-AGGCACC.........GGCACTCAT----G-------------......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--R-----T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT---A--AAG-----------A--- 7364
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C---CA-AGGCACT.........GGCACTCAA-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A--- 7980
H1O.US.99.99USTWLA C---TA-AGGCACT.........AACCATCAA-----------G-----A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A--- 7407
H1N.CM.02.DJO0131 -CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--- 7301
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -CACA---A-T.....................--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--- 7279
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -CACA---AGT.....................--------G-------CC...TTT---C----G--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--- 7344
H1N.CM.95.YBF30 -CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--- 7425
H1P.CM.06.U14788 CTACAA-TAT-GCT......CATGATGGACAT--GA-G-----G----CA......--CC-----ATGC-A-----------TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA---------------- 7426
CPZ.CD.06.BF1167 C---A--TGGTGACCCA...GAAGCAAAAAGT---AGT-------A-A-A......-----G---ATGA-C--TA-G--A--TC-CA-T-----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A------ 8008
CPZ.CD.90.ANT C--AAA-AA-ACAA............CACTCC---C---------GCA-T......--------GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A--- 7309
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ATACA--AGGA...............GAAAGG---C-G--G-------CC...TTT--CC-G-----AC-------------TC----T--------------A-----------GG--G-C------------------C----G---C-A--G--A--------A--A 7461
CPZ.CM.05.LB715 -GACT--AA-T.....................---------------CCA......---C-----CTGA----------------------------G-----------------A---T-A--------------------G---------A----C--------A--- 8042
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ACACA---ACA.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-A-----------------------------A---C-A------------------C-G-----------A--G--------A--- 7440
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ACACA---ACT.....................---C------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GA-------A-----G------------ 7360
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -GACT---G-T.....................----------------CA......--GC-G----TG--T--------------------------G-----------------A---T-A------------------------------A----C--------A--- 7388
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --AC------T.....................--G-------------CC...GTA---T-G-----------------------------------------------------G---C--------------------------C-GC-------------------- 7501
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --ACA-----A.....................--------G--G-----A......---C-G----TGA----------A---A-------------------------------GG--C-----------------------A-TC--C-C--------------A--- 7385
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ACACA---GCAAAAGCA.........CTTGAT---TCC----------CC...TTT---C-G--G--GC----T-----A---C-T-----------------------------A--TG---T------------A--TC--A-CC-GC-T--G--A------------ 7261
CPZ.TZ.00.TAN1 CT-AAA-TA--GCCAAT.........CATACT--GTC--G-----AT---......--C------CTG-----T-----A--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG----C-C--------T--A------ 7503
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--A-A-TA--GCCAAT.........CATACA---TC------G-AC--T......--C-----GCTG-----T--G--A--TC-CA-C-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A------ 7497
CPZ.TZ.09.UG38 CG-A-A-TAGAGCCAAT.........CACACA--GTC--------AT--T......--C------CTG--------G--A--TC-CA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG---GC-C--------T--A------ 7453
CPZ.US.85.US_Marilyn ATACA---A-A.....................----------------CC...TTC---C----T--AC-------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--- 7882
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CT--T--TAGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG----A--------------------G---G-C---CA------C-----A--- 7366
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CT--TA-TGGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C--------- 7435
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CT--TA-TAGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C--------- 7419
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CCACAA-TAT-GGT............CCTCAC-------------G--CA......--CC-G---ATGC-A-----------TC--A-T--------------------------GG--G-C-------------------AG---------CA------------A--- 7302
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CCA-AA-TGGT...............CTGAAC-------------G--CA......---C-----ATGC-A--------A---A--A-T--------------------------A--TC---------------------AG---------CA------------A--- 7418
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C-ACAA-TAT-GCACAG......ACTCATCAG--G----------G--CA......--CC-C---ATGC-A------------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------A----AG---------CA------------A--- 7309

Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 ACACTACTGGTGGC............ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C--ACT------G----G-----------A 8295
Env Y__T__T__G__G__.__.__.__.__T__S__R__N__K__R__G__V__.__F__V__L__G__.__.__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q_
H2A.DE.x.BEN ACTCCTCAACT...............CCAGTG--GA-C-------GT---...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------GCGG--CC--------T-A-CC---T--C-GACT---C--G-C--G-----------A 8350
H2A.PT.x.ALI ACTCCTCTACT...............CCAAGG--GA-T-------GT---...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A------A-G--AG-TT-A------T-T-CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A 8334
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ACTCCTCTGCT...............CCAGTG--GA-T-------GT--A...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-CACGA--------GCTG-A--------G--G--CT--------T---CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A 7780
H2B.CI.x.EHO ATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-------GT--A...CTT-TGC----G......--TT-G--A---C-T-CGA-G-----TTCTG-A--------G--G--CT-----T--T---CT---T--C-GACT---C--G----G------------ 8312
H2B.GH.86.D205_ALT ACTCCTCAGTA...............AAACCG--GA-T-------GT--A...ATG-TGC-----......---T-G--A---C-T-C-ATG-----TTCTG-A---------A-G--TT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G-C--G------------ 8326
H2G.CI.92.Abt96 ATTCCTCTGT-...............ACACCG-A-A-T-------GT--A...TTT-TGC----G......--TT-G--A--TC-T-C-ATG-----TTCTG-A------A----G--GT--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A 7711
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ATTCCTCAGCA...............ACACCG--GA-T-----G-G----...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CTA-G-----T-CTG-A------A-G--G--TT--------T-T-CT---T-TC-GACT------G----G-----------A 7819
H2U.FR.96.12034 ATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-----G-G---A...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CCA-G-----TTCTG-A-----T--G--G--GT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G----G-----------A 7834
ASC.UG.10.RT03 AT-AACCA-CACCAAGC......AAAAGCGTTGTCA---G-GC---C-CA...TTGACTC-G---......---T-G--A--TC-CA-TA-G-----GGCG--A------T-G-TGG---CCG-CT----A--C---T-GC-TTCCC-C--AGAA--C-----AGCC--- 7329
ASC.UG.10.RT08 AT-AACCA-CACCAAGC......AAAAGCATTGTCA---G-GC---C-CA...TTGACCC-G---......---T-G--A--TC-CA-TA-G-----GGCG--A------T-G-TAG-G-CCG-CT----A--C---T-GC-TTCCC-C--AGAA--C-----AGCC--- 7359
ASC.UG.10.RT11 AT-AACCA-CATCAAACACC...AAAAGTGTTGTCA---G-GC---C-CA...TTGACCC-G---......---T-G--A--TC-CA-TA-G-----GGCG--A------T-G-TGG---CCG-CT----A--C---T-GC-TTCCC-C--AGAA--C-----AGCC--- 7320
COL.CM.x.CGU1 C----AATGTAAAT......TGGCATCATGGG---C----G----GCA-C...TTT-C-T-CTCC......A--T-A-CCC-----A-T-GG--C--TGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C-----TCA-TCCC-TAATGGAA-GGCTAGTGCCAGC 7284
COL.UG.10.BWC01 A-----CTATTAAT......TGGCATCATGGG--GC---------GCA-T...TTT-C-T-CTCC......A--T-A-CTC----AA-T-GG--C--TGCTG-A------T----G---G--G--T-----A-C-----TCA-TCC------GAA--GC----------A 7110
COL.UG.10.BWC07 ---GAACAGCT...............GTGGTAC----G---C-G-G-A-C...TTT-CTT-CTCC......--GA-A-CTC-----A-T-GG--C--CGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C-----TCAGTCC------GA---GC------G---- 7293
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AC-A--GA-CAGAG............TCTGTG---C--------------GGAATG-CTT----T......C-AG-G-CA--TC-CA-CA-------TGCTG----------G--G--C-CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AGC--G------------ 7711
DEB.CM.99.CM40 AC-A--GA-C-GAG............TCGGTA---C-C--G--G----CAGGAATT-CTT-T--T......C-GG-A-CA--TC-CA-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AG---G-----------A 7617
DEB.CM.99.CM5 AC-A--GA-C-GAG............TCTGCA---C-------G--G-C-GGAATT-CTT-T--T......C-AG-G-CT--TC--A-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T--C-CTCT--GC--AG---G-----------A 7538
DRL.DE.11.D3 ACAACC---C-GAA...............CAC--GC-G--G----GT-CA...GTC-TGC-T--G......A-------CC-----A-CTTG-----TTC---A------T-G-TGG-G-CAG-CA----T--C---T-TCAGGCT--G--------G------G----- 7634
DRL.DE.11.D4 ACAACC---C-GAA...............CAC--GC-G-------GT-CA...GTC-TGC-T---......A-------CC-----A-CTTG-----TTC---A------T---TGG-G-C-G-CA----T--C---T--CAGGCT--G---AA---G------G----- 7590
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ATACT-GC..................CCCACA-----------G-TGCCA...TTC-TGC----G......--T--A--C-----------T--T----CTG-A-----------GG---CA--------A--C---T-TC-G--T--GC-TG----G---T-------- 7884
GSN.CM.99.CN166 A--AACAC-CC..................GCTGTG--G--------C......CTTTC-T-G---ATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----T-C---G-----------GG---CAG---------A----T--C-GTCT--G---G----G---A-------- 7814
GSN.CM.99.CN71 --CCACAT-CAGGG............GTGCATGTGA----G--G--C......ATTTC-T-G--CATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----TGC---G-----------GG---CAG-------------AT--C-GTC---G---G----G------------ 7826
LST.CD.88.SIVlhoest485 AC-CACCC..................AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------- 7054
LST.CD.88.SIVlhoest524 AC-CACCC..................AGGGGA--GC---C--------CTCCACTA-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------- 7060
LST.KE.x.lho7 AC-CACCC..................AGGGGA--GC---CC-------C-CCTCTG-CTT-----......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----C-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------- 8132
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ACACA-G-GGA...............CATGAG---C---------TCCCT...TTC-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------- 7994
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACACTT-A-CTGAA............CATCAT-A---G--G----G--CA...GTAAT-C-T--T......A-------TC-GC-CTCGCTG------TC-G-G------T---TG--GG--G-A-----T--C--AT-TCAGTCT--GG--A----G------G-A--A 7484
MND-2.CM.98.CM16 ATCATC---CAGAA...............GCT--GC-G--G--G-G--C-...GTCTTGC-T--G......A-GT-C--CC--C-A--TTTG-----TTC---G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T-TCAGGCT--G---AA---G--T---G----- 8027
MND-2.GA.x.M14 ATCATC-A-CAGAT...............GCA-AGC-G--G----G--CA...GTCTTGC-T---......A-G--C--CC-------CTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGGCT--G---AA---G--T---G----- 7956
MND-2.x.x.5440 ATCATT---CTAAT...............ACA--GC---------G--C-...GTCTT-C-T---......A-G--C--CC--C-A--TTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGACT---C--AA---G--T---G----- 7660
MNE.US.x.MNE027 ACACTACTGGTGGC............ACCCCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-A--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C-GACT------G----G-----------A 7772
MON.CM.99.L1_99CML1 -GACT-G-GTA..................CAC--G-----G------A-T......ACTT-G--TATGGCC--T--G--C---C-CA-CA-G------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G----G------------ 7840
MUS-1.CM.01.CM1239 -GCCT--T-CC..................CATGT-A--GC-------A-A......TCTC----CATAACC--T--G--A--TC-CA-C--G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G-C--G------------ 7780
MUS-2.CM.01.CM1246 --CCT----CC..................CACGTCA-GGCT--G---A-C......A-CT-G---ATAACC---T-A--A---C-CA-T--T--G---G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G----G-----------A 7909
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---A--C--CT..................AGACTGC-T-CCC-T--GA-A......TC-C-G--GATAAC---T--CAC---TC-CTC---T--T---G----G------T----GG-G--AG-C------------T-TC-GTC-------G----G------------ 7409
OLC.CI.97.97CI12 ATCA-CCT........................---A-T-------G--CA...TTG-TGC-G--G......--AT-G---G-TC-C--CCT-------TC-G-A------A---TA----C--TA-----T--C---T-TTCG--T--GC-TG-G--G-------G---- 7504
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AC-A-ACA........................-A-C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------- 7348
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AC-A-ACA........................---C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------- 7426
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ACCA-AC-........................-A-C-G-----G-T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----T--C---T--C-G--T--GC-TG-A--G---T-------- 7564
SAB.SN.x.SAB1 ACACT-GC..................CCCGAA---C-------G-TGCCA...TTC-TGC----G......-----A--T--------------T---GCTG-A-----T-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--G---C-CG----G---C-------- 8178
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ACTCCTC-GCAACG............CCTGCC--GA-T-------GT--A...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-T-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--CT--------T-T-CT---T-TC-GACT------G----G-----------A 7448
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ACACCACCAGTACC...............TCA---A-T--G----GG--C...TTT-TGC-G--G......---T-G--T--TC-T-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GT----------T-CT---T--C-GACT------G----G-----------A 7392
SMM.SL.92.SL92B ACACCACAAGT...............ACCTCA-AGA-T-------G---C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GC-A--------T-CT---T--C-GACT------G----G--------A--A 7743
SMM.US.06.FTq ATTCCTCTGTAACG............ACACCG--GA-T-------GT---...TTC-TGC-T--G......---T-G--A--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A-----------G--GT--------T-C-CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A 7580
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ACACCACAACT............GGTGCCTCA---A-T--G----GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------G--G--GC--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A 8304
SMM.US.86.CFU212 ACACCACTACTACT............ACCTCA----CT-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------T-CT---T-TC-GACT---C--G----G-----------A 7562
SMM.US.x.H9 ACACCACAACT............GGTGCCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------G--G--GT--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A 7784
SUN.GA.98.L14 AC-CACCC.....................AGG-AG-----G--G----CACCTGTT-CCC-----......GCTT-G-CAC-TC-CA-T--T--G--T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------- 8200
SYK.KE.x.KE51 AT-A-C---CT..................ACG-A-C-G----------CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG-----G--T-CTG-A-----GAGC--TG-G-CAG----T--AC-C---T--CAGACT--G---G----G------------ 7537
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AT-A-T---CT...............AATACC--G--------G----CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG--T--G--C-CTG-A-----G-GC--TG-G-CAG----A--AC-C---T-TCAGACT--G---G----G------------ 7844
TAL.CM.00.266 AC-AT-G--CC...............GCTAAC-AGC-----C----G-CCCCGCTA-CCT----C......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-CTCT--GC--AG---G------------ 7707
TAL.CM.01.8023 AT-AT-G--C-...............GCAACA-A---G--------C-C-CCTCTG-CTT-G---......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-TTCT--GC--AGC--G------------ 7257
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AT--T-G-..................CCAACTC-------G--G-TGCCC...TTC-TGT-G--G......-----A--C--T-----G-----T---GCTG-A-----T---A-AG-G-CAG--T-------C---T--CAG------C-TG-A--G---T-------- 7982
VER.KE.x.AGM155 ACAC--GAGGC...............CAAGAG--GC-----C---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----------T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------- 8005
VER.ZA.10.VSAC4004 AT-AA-GA..................CCCCAA---C-G---C-G-TGCCT...TTC-TGC-----......-----A--A-------------------CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T--CAG--T---C-TG-G--G---T-------- 7503
VER.ZA.10.VSAG1003 ATAC--GAGGA...............CACGAA---C-----C-T-TGCCT...TTC-TGC----G......-----A--A-----------T--T--T-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------- 7460
VER.ZA.10.VSAM0022 ATACA-GAGG-...............CACGAC----C----C-T-T-CCT...TTC-TGC-----......-----A--C-----A--G--T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------- 7488
WRC.CI.98.98CI04 TGACACCAA-AGAA............CATCAT-------------G--CT...ATT-TCT-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G---T-------- 8053
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TGACACCT-CTGAC............CATCAT---------C---G--CA...ATT-TTT-----......C-T--A--C---C-C--CCTG------TCTG-A------A-G-TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G------------ 6949
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H1B.FR.83.HXB2 CAGAACAATTTGCTG...AGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGC 8044
Env _Q__N__N__L__L__.__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A
H1A1.UG.85.U455_U455A ----G----C-----...--------A-----T---------------A-------T-----------T--A---------------G-----------------------C----------------A--A--------C-----------G-----C---------A- 7474
H1C.ET.86.ETH2220 --A-G----------...-AA-----A---------------A-------G-----G-----------T------------A-----G--------A-A------C------G---------------A-----------C-----------------C----------- 7420
H1F1.BE.93.VI850 --A------------...-----------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA 7321
H1O.BE.87.ANT70 ---G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT- 8098
H1O.CM.91.MVP5180 ---G----CC-----...--A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT- 8114
H1O.CM.98.98CMA105 ---G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C---AAA-----G--AG-C---TA---AT- 7559
H1O.CM.98.98CMABB197 ---G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--C-----AAACC-G-----C--TAGA----GG--AG-C---TA---AT- 7531
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT- 8147
H1O.US.99.99USTWLA ---G----CC-----...--A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT- 7574
H1N.CM.02.DJO0131 -----T---C--G--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA- 7468
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----T---C--T--...--A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA- 7446
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T---C--T--...--A--AW-A-----R-----A--MT-----------T--A----------T--A-------RA----A-G----T---A-A--R--------T-G------G--AA----AR-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA- 7511
H1N.CM.95.YBF30 -----T-T-C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA- 7592
H1P.CM.06.U14788 ---------A----A...--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA 7593
CPZ.CD.06.BF1167 --AGCA---------...CA---A--A-----T-----A---T-------G---T-G--G--------A--A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T- 8175
CPZ.CD.90.ANT ---GC----C-----...CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A- 7476
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------CC--T--...--A--A--A-----C-----------A--------A-----------AG-A--A--A-----A--C---T-A--T-----A------------C-------G---A-T--A--CC-------C-----------GTCT--C--TTAT--CA- 7628
CPZ.CM.05.LB715 --A-G----------...--A-----A--------------CT-----------T-------------T--A---------------G----T---A-T-----------------------------A--A--C-----A-----A-----------C-----T----A 8209
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------CC-----...--A--A--A---------------T-----------T----A--------T--A--------A------G----T-----------------T--A-----G--AA----A--TC-G-----C-----A------TC---C--TTAT---A- 7607
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T---C-----...--A--A--A-----------A--CT--C--------T----T--------T--A--------A------G----T---A-A-----------G-G---C--G--AA----A--CC-A-----C-----A------TCTG-G--TTA---CAA 7527
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----GT---------...--A-----A--------G--A--CT--C--------T----------------A--------A------G----T---A-C-----------------------A-----A--A--A-----------A-----------C---------T- 7555
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----G----C-----...--A--C--A---------------------------T-------------T--A-----T------C-GG-T--T--------G------------------------T-A--AC-A-----C---------------------------T- 7668
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A-G----------...-AA-----A---------------------------T-------------T--A-----T-----GC--G-T--T-----------G--T--------------A-----A--AC-A-----C-----------------------T---AA 7552
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --A--T--C------...C-A--C--A--A--T--G--A--C---C----G--AT-------------A--A-----------G--GG----T--------------T-----------G--AG----A-CAC-A-----C------------ACTG-G---TA-T--A- 7428
CPZ.TZ.00.TAN1 --AC-A--CC----T...CA---C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG 7670
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C----CC-----...CA---A--A---------------T-------G--T--T--A------G----A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A- 7664
CPZ.TZ.09.UG38 ---C----CC-----...CA---C--A--A--T--------CT----A--G--TT-T--G--------T--A--------A--C-----G--T--A--A--G-A---TA-C-G------------TT-AA-TG-------A--TG-CAAT---T-GG-A---CA--G-AA 7620
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T---C----A...--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA- 8049
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --A-----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G---T-G-----TTA----AA 7533
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --A-----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CC-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA 7602
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --AM----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA 7586
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----T---C----A...--A--A--AC----A--G--AG-A---C--AGG--TT-T--A--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--------------G--A---T-A--CC-G-----A--T--A------T-AG-A--TTAT---AA 7469
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --A--T--CA-----...--A-----A-CA--C--G---G-AT--C--AGG---T-T--A--------T-GA-------GA--TC-CC-G--A---A-A----CG--T----G------G--------A--AC-G-----A--TG-A--G---T-GR----TTAT---AA 7585
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----T---C----C...--A--G--A-----A--G--AG-AT--C--AGG---T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T--G-CC---T---G------G--------A--CC-G-----A--TA-A---C--A-AG-C---TAT--CAA 7476
MAC.US.x.239 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG---AATGC------A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A- 8462
Env _Q__Q__Q__L__L__.__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T
H2A.DE.x.BEN ---C-AC-GC--T--...GAC-TAG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CG--AA-C------------G--ACT---A-C--G-AG---------C----GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A- 8517
H2A.PT.x.ALI ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------A-CG--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--GG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A- 8501
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CA--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--AA--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A- 7947
H2B.CI.x.EHO ---C-AC-GC-CG--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA- 8479
H2B.GH.86.D205_ALT ---C-AC-GCCTG--...GAC-TGG-CA-AAGA------G-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA- 8493
H2G.CI.92.Abt96 ---C-AC-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------G-CG--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---T--------C--GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A- 7878
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --AC-AC-G---T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-G-------GG--G--C--------G-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA-----A--TG-GTTT-GG-AGG-C---CAT---A- 7986
H2U.FR.96.12034 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-AA------GG--G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA-----A--TG-CTTT-G--AGG-C---CAT---A- 8001
ASC.UG.10.RT03 --A--GGCGC-A--T...GA---AG-----CAC-----A--G--TC-A--G--GT-T--G-----G----GAA-T---A-T--CC-CC-TACC---A-T--G-A---TG-C-----C---GG-A--T---CTTCA-AT--G---CAATTC----AA-----TTAT--CT- 7496
ASC.UG.10.RT08 --A--GGCGC-A--T...GA---AG-----CAC-----A--G--TC-A--G--GT-T--G-----G----GAA-T---A-T--CC-CC-TACC---A-T--G-A---TG-C-----C---GG-A--T---CTTCA-AT--G---CAATTC----AA-----TTA---CT- 7526
ASC.UG.10.RT11 --A--GGCGC-A--T...GA---AG-----CAC-----A--G--TC-A--G--GT-T--G-----G----GAA-T---A-T--CC-CC-TACC---A-T--G-A---TG-C-----C---GG-A--T---CTTCA-AT--G---CACTTC----AA-----TTA---CT- 7487
COL.CM.x.CGU1 AGC---CGAA--T--CTG-AACTGG-C---A----GTCTGCA---C-A--G-----G--------GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A---G-T--TT-GG----A---GCAAAG--T-CC-GCATT--G--TG-AAAC-TG-AA-----T-GA---AT 7454
COL.UG.10.BWC01 ---CGG-TGC--T--...-AACTGG-C--AA----GTCAGCA---C-C--------G--A-----GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A-----T--TT-GG----A---GCAAAAT---CC-G-ATT--A--T--AAAT-TG-AA-------GA---AT 7277
COL.UG.10.BWC07 ---CGGC-GC-----...-A-CTGG----AA-A--GTCTGCA-----A--------G--A-----GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA-AA-A--G--G--T---G----A---GCAAAG--T-CAG--ATA--A--TG-AAATTT--AAG-C----GA--A-- 7460
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --AC-AG-G------...-A----G-------T--CGG---C-----AAC-T-G----CG-----AG-G--AA-C---A-TA-CC-CC-GACC--GC-T--G-A------------C---AGCAAGT--AATGAG-----A--TG--TTT----AG--C---CA---CA- 7878
DEB.CM.99.CM40 ---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG---G-----AAC-T-A----C------AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A--G-AG---T----A--C---GCAAAAT-AAATGAA-----C---G-CTTC----AG--C--TCAT--CA- 7784
DEB.CM.99.CM5 ---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG----------TC---A----CA-----AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A----AG--------A-----GAGCAAGT-AAATGAA-----A--TG-CTTT----AA--C--TCA----A- 7705
DRL.DE.11.D3 --A--GC-AC-----...C-CCTGG-G--ACA-------G-GT-AC-CA-G--A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC--ACA---C-T--GGA----G--GGA--C---GCAAGGT-AA-CC-C-----A-----CTTTGC--AAG-G--TCA---AAA 7801
DRL.DE.11.D4 --A--GC-AC-----...C-CCTGG-G--ACA-------G-GT-AC-TA-GT-A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC-TACA---C-T--GGA----G--GGA--C---GCAAAGT--A-CC-C-----A-----CTTTGC--AAG-A--TCA---AAA 7757
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----G--C------...GC----G-G--ACA------A--GT-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-AG------G-------GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GT-G----AAG-A--TCA---CA- 8051
GSN.CM.99.CN166 ---G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G-CAT-T--A--------A--A-----A--AA-CC-CC-GTCAT-AC-A--G-A---TT-G-G-------ACCA-T--CCAAGCA-----C--TG-GAAC-GG-CA--C--TCA---CAT 7981
GSN.CM.99.CN71 ---G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G--AT-T--A--------A--A-----A--A--CC-CC-GTCTT-AC-A--G-A------G-G-------ACAA-T--CCAAGC------C--TG-GAATC-G-CA--C--TCA---CAT 7993
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG-----------C---GCT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AA--A--TCAT---AA 7221
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G---C-AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG---T-G--A--C---GCA--A--T-CCTC------G--TCAGT-G----AAG-G--TCAT---AA 7227
LST.KE.x.lho7 -----GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-A-----AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-----GC------T-CCTC------G--TCAAT-G----AGG----TCAT---AA 8299
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --A--G--C------...GC----G-G---CA------A--GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C----G-AG------G-------GGCA-GG---AATGCA-----G--TG-AT-G----AGG-G--TCAT--CA- 8161
MND-1.GA.x.MNDGB1 --A--AC-G---T--...-A-CTC--A---CAA--GTCTG-A--C--AA-------CA-A-----AG-A---A-TT-A---A-TC-CC-GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA-----G--T--AT-GGC--AGG-G--TCAT---T- 7651
MND-2.CM.98.CM16 -----GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T-----CC-CC-TACA--CT----GGAC--TG--GCT------GCAAGA--ATCC--G-----C-----ATTCGCC-AGG-A---CA---ACA 8194
MND-2.GA.x.M14 -----G-T-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A--AA-T--T-----CC-CC--ACA--CT----GGAC--TG--GC---C---TCAAGA--A-CAG-A-----A-----ATTCTCC-AAG-G--TCAT---AA 8123
MND-2.x.x.5440 -----GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T----TCC-CC--ACA--CT----GGA----G--GC---C---TCAAGG--CTC-G-A-----A--T--ATTCTCC-AAG----TCAT---AG 7827
MNE.US.x.MNE027 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CAT---A- 7939
MON.CM.99.L1_99CML1 ---G-G--CC-----...-----CG-AACA--C------AGCT-AC-A--G--T--T--T-----AG----------A-----CC-CC-GAC------A--G-AG-T-A-------C---ACAT-G--AAATGCA-----A--TG-CAAT---GC-G-G--TCA---AA- 8007
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GCA---C-----...-----CG-A--A--C--G--A--------A--GT-GT-T--------T--A--A-----A-----CC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-----------GCCT-GT--AACC-------A--TG-GAAC-GG-AG--C--TCA----AG 7947
MUS-2.CM.01.CM1246 ---GCT---C--T--...--A--CG-A--A--C-----A-----AC-A--GT-GT-T--T--------A--A--A--A-----TC-CC-GACA--AC----G-A--T-G-G-----C---GCCA-A--AAATC-G-----G---G-CAAT-GG-AA--C---CAT--CT- 8076
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---C-A--CC--T--...C-A--AG-AC--A----G--A--C---C----GT-AT-T--A-----T--T--A--A-----A--TC-C--GAC----A-T--G-A----T-G-GA--C---ACC--G---AATTCA-----A---G-AAAC-G-GCA------CA---CAA 7576
OLC.CI.97.97CI12 -----GC-CA-----...GA-ATG------AA---G--AG-AT--C--A-G-----TA-------AG-G---A-C--------TC-CC-G----GA--A--G-A------C--A-----GGCA--A--AAAACAA-----A--TGAATTT-TG-AAG-G---CAT---A- 7671
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----GC-G------...GACATAG-----CA---G--A--CT--C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------CC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT-----TG-CT-G-G--AAG-G--TCA---CT- 7515
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----G--G------...GACATAG-----CA---G-----CT--C--AGG-----C--------G-CT--AA-C--A-----GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--C--TG-AT-G-GG-AAG-C--TCAT--AA- 7593
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A--G--CC-----...GACATAG--A--CG---G---A-----C-AA-G-----C--------A-CT--AA-T--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--G--TG-CT-G-G--AAG-C---CAT--A-T 7731
SAB.SN.x.SAB1 -----A---C----T...GC----G-A---CA---G-----AA--C-AA-G-----TA-T-----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-A-------G-------GGCA-GGT--AAC--------A--TG--TTC-GG-AGG-G--TCA---GA- 8345
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CAC-AGA-----AG-A-------G---GG-C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-GG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A- 7615
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---CGAC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-A-------G---G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT---A-C--G-AG--------------GGCA-AG--AAATTC------A---G-ATTT-GG-AGG-C---CAT--CA- 7559
SMM.SL.92.SL92B ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-T--T---A-T---G--ACC--CA-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-GG-AAG-C---CA----A- 7910
SMM.US.06.FTq ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CT--AA-C--T---A-C---G--ACT--CA-T--G-A-------C-------GGCAAAG--AAATTCA-----A--TG-ATTC-GG-AAG-C---CA----A- 7747
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---C-AC-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT---A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-AG-----G--------GGC--AG--AAATTCA-----A--TG--TTT-GG-AAG-C--TCA----A- 8471
SMM.US.86.CFU212 ---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-C------A-----G--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-GG-AGG-C---CA----A- 7729
SMM.US.x.H9 ---C-AC-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT---A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-AG--------------GGC--CRN-AAATTCA-----A--TG--TTT-GG-AGG-C---CA----A- 7951
SUN.GA.98.L14 -----GC-G------...GT-CT-G-----AA---G--AG-G--AC-AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-A--GGAG--TG-GC-A--C---AGC--TT-A-CTTC------G--TCAAT-G----AAG-A---CAT---AA 8367
SYK.KE.x.KE51 ---C-A--G------...GA----G-A-----A--------C--C--AGGCT-A--G--------TG-G--AA-C--TA-C--CC--C--ACT---C-A--G-CG--T--C-GA--C---GCCA-TA--TCA-A------A---G-ATTT--G-AA-----TCA---A-- 7704
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---C-A--G------...GA---AG-------A--G--A--C--C--AGGCT-A--T--------TG----AA-C--TA-C--CC-GC--ACA---T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A------A---G-ATTC--G-AG--C---CAT--A-- 8011
TAL.CM.00.266 ---G-AC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACC--GC-T--G-A----T--G----C--GGCTAAG--AAATTCA-----G---G-AT-G----AG--C---TA---CT- 7874
TAL.CM.01.8023 ---G-GC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACT--GC-T--G-A----T--G----C---GCCAGGT-AAATTCA-----A--TG--T-G----AG--C---TA---CT- 7424
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----G---C-----...GC---AG-----CA---G-----GA--C-AA-G-----CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACT--CC-T----A-------G-------GACA-GG--AAATT-G-----A--TG-ATTC----AGG-G--TCA----A- 8149
VER.KE.x.AGM155 -----G---C-----...GC----G-G-GA--T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG-----GGC------GGCA-GGT-AAACGC------G---G-GT-G----AAG-A--TCAT--AA- 8172
VER.ZA.10.VSAC4004 -----A---C-----...GC----G-G---CA------A--AA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-AG------G-------GGCA-GGT-AAACGCC-----A--TG-AT-G----AAG-C--TCAT--AAT 7670
VER.ZA.10.VSAG1003 -----G--C------...GC---AG-G-----T--------AA-----A-G--G--CA-T-----AG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-A-------G-------GGCA-GG--AAACGCC-----G---G--T-G----AAG----TCAT--CA- 7627
VER.ZA.10.VSAM0022 -----G--C------...GC---AG-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-T--AA-C---A-T--CC-CG--ACA--CC-T--G-AG------G-------GGC--GGT--AATGCC-----G---G-AT-G----AAG-A--TCAT--CA- 7655
WRC.CI.98.98CI04 --A--G--CC-----...GA-CT-G-----AA------AG-AT------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTTAAAAT--AAACAA--------TGAATTG-C--AGG-A---CAT--CAA 8220
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----G--C------...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-T--AA-C--------TC-CC-GTCA--A--C---G-----T--G-A--C--GGT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-C--TCA---A-- 7116
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RRE end
H1B.FR.83.HXB2 TGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAA 8175
Env __V__P__W__N__A__S__W__S__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------C-----CT--------------------.......................................-A---GG-C--A------A---T-------C--C-A-----G-A--------GT-G-------G--A-----T-TCAAC-------G--------G- 7605
H1C.ET.86.ETH2220 ------------CT----------------G---.......................................-AA--GG--------G--A---T----------C-------T----------GT-----T---GA-A-----T--AAT--GC------TC------- 7551
H1F1.BE.93.VI850 ------C-----CT--------------------.......................................-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A---- 7452
H1O.BE.87.ANT70 A--AAAA------AGA-CA---..........................................ATAGGAAAC...---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---G 8223
H1O.CM.91.MVP5180 A--AAAA-----CA-ATCA---TCAGGA-G-.................................TATAAT...GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G 8248
H1O.CM.98.98CMA105 A--AAAA-------AATCA---..........................................ACAGGA...AAC---AGC------G-AG-ACTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-GA--CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---G 7684
H1O.CM.98.98CMABB197 A--A--A------A-ATCA---..........................................ACAGGA...AAC---AGC------G-C-TACTA--A---CA---A-----TC-GC----AG----CATA-GCGC-ACC--TT-TGAGGA---AC--A-GG-A---G 7656
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A--AAAA-----CA-G-CA----CA---TGCA-AAATACC........................AATAAG...T-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---G 8290
H1O.US.99.99USTWLA A--AAAA-------AA-CA---G-AGGA.............................................AATCTCTCA------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G 7699
H1N.CM.02.DJO0131 --------------AG-C------C-----TA-CTCT....................................TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G 7602
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------AG-C------C---C-TA-CTCC....................................TAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G 7580
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------AG-C------C-R-M-TA-CTCY....................................TAT--KRCA--C---GGWA-TTTA------CARM-A-----TRAGA--G-A-GA--C--TT--G-TRYT--TTTTGAMC-TM-A--GC-GG-A---G 7645
H1N.CM.95.YBF30 --------------AG-C------C--C--TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G 7726
H1P.CM.06.U14788 ------A------AG--CC----CC--C---AA-..............................GAAACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G 7733
CPZ.CD.06.BF1167 AT-AGAA------AGCTC----TTA--C---A-CCTGTGCGGTAATAAGACAAACAATTATGAAAACAATTATGA-TGC...--A---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GG 8342
CPZ.CD.90.ANT G------------AA-TCC---GTA--CTTCA-GCAAACATGT............GCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG 7634
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------------CAAA-CA---TCAGGC.......................................AAGTCTA--AGTG-C--------CA-TTTA--A---CAAC-A-------A-TTG--C-CT---------G-GAC---TTTTGGT---T-A-----GG-A---T 7759
CPZ.CM.05.LB715 ---AAAG-------AA-CA---------.......................................AAATCTTATA-TG----C---G--A---T---A------C---------A----G-C-GA---------GAAACC--TT-TGAT-----A---C--G-A---- 8340
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------------AG--C----G--GC---T....................................ACCTCCTAT--TG-A--C------A--CTA--A---CAA--C-------AGAG-G-A--A-----TT--G-AG-C--CTTTGA-C-T--A--GC--G-A---G 7741
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------------A-C-C------C--C....................................AATAACTCCTAT--CACA--A---GGAA-T-T---A---CAAA-T-----TGAGC--G-A-GA-----TT--G-TG-C--TTTTGGGC-GC-A--GC--G-A---G 7661
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------A------AGA-C---------C.......................................AAAACATATA-TG-A------G-CA---T---A--------A--------G---G-A-GA---------GAAA-T--TT-TGGG-----A--GC--G-A---G 7686
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------CA---CC----C----.......................................AAATCTTAT--TG-T------T--A---T---A------C-A-------A----G---G----------GATG-T--CT-TAATC--T-A---A-GG-A---- 7799
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------AA--C---------A---.................................TTAGGAACAAACCT-TCCT-----G--A---T---A------C-A-----G-A---G---G-T--C------GAAACT--CT-TGAAC-TC-AAC-CG---T--G- 7689
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A--C------A--TCC----AC-G---CAAA....................................TCTTAT--GG-C-------G-A-TCT-------CA-C-A-----T-AGTT-G-AG-A---C-T---G-AACC--TTTTCAA---T-AC-GAG-G-A--TG 7562
CPZ.TZ.00.TAN1 ------A-----CCTC-CC---GC-G-AG-T---ACAAAGTGCAATCACAGTGAT.........GCAAAGTACTAT--CTGT--A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT-A--GA--G-A---- 7831
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----GTA-------AC-C----GC-GC-...AGGAAACCCTGTTCA......AACACATCTGGACCTACAGATTAT--TTGC------C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A---- 7825
CPZ.TZ.09.UG38 ---AGTG------ATG-CA---GC-G-A--TGGAACTACTTGCCCT.........CAGGGTTCAGAAGACTATTATA-TTGC--C-----CA--TT---A---CA-C-------A-AGCT-G-GGCT----CT---GAAGA----T-TA-A---T-A--GA--G-A---G 7781
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------A--CC--------C--C....................................CTCTCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G 8183
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C-----A-----CA---CC----CCGGG---..............................AGTGATAGTGAA--A--TGGC------GGAA--TT---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A---G 7673
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------A-----CAAG-CC----CCGGG---..............................AATGACACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG 7742
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------A-----CAAG-CC----CCGGG---..............................AATGAAACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A--GG 7726
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ------A---C-GAAA-A-----CG-C-T-C...........................CAAAGTGACAGTCAAT-A--TGCT------G--A-TTTA--A---CA---A-------A-C-GG-A-----------TGATC----TTTTCTTGA---AC--AT-G-A--GG 7612
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------A------AA--C-----C-------..............................AGTRATACAGAAT-A--G--C--Y---G-GA--CTA--A---CA---A-------A-CTRG--G----------TGAWGAC--CTT-CT-AAG--AC-GS-GG--A-C- 7725
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------A------CAA-CC----C-GG--GG..............................AATGACACTGAAT-A--TAGC--------CA-GTT---A---CA---A-----T-A-TT-G-AG-T--------TGA-ACC--TTTTGTAGAG--AC--A--G-AA-TG 7616

RRE end
MAC.US.x.239 ---A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-AG-----CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGA-GAAAAT---ACAG--C-CC-A--G--GG-A---- 8581
Env __V__P__W__P__N__A__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__
H2A.DE.x.BEN ---A--G---GTAAA-GAC-CT...................................................T-ATCG-CTGAC-----AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGCAAAT--CAGTCAAAGTT-A------G-C---- 8636
H2A.PT.x.ALI ---A--A---GTAAA--AC-CC...................................................T-AA---CTGA----G-CA---T---G---CAA--------ACA-C--G-CCGTT-CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAACAGT-A---CGGG-A---- 8620
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---A--A---GTAAA-GACACC...................................................T-AACG-CTGA------CA---T---A---CA---A-----GCA-CG---CCG---CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAAAGTT-A---C-GG-A---- 8066
H2B.CI.x.EHO ---A--A---GTAAA-GAA-CC...................................................--TA-G-CAGAC------A---T---A---CAAC-A-----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGCAAAT---ACAAAA---C-A-----GG-A--G- 8598
H2B.GH.86.D205_ALT ---A--A---CCAAA-GAAACC...................................................--CAC--CA-A-------A---T---A---CAAC-------A-AGC--G-CC-TTTC-TGGATGCAAAT---ACGG-TC-GT-A-----GG-T--G- 8612
H2G.CI.92.Abt96 ---A------G----CCT-G-TGC-------A-A.......................................T----G-CACAA------A-T-T---A---CAA--A-----A-AGC-G--C---TT--TGGAGGA-AAC--CACACGGC--T-A------G-A---- 8009
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---A--A---GTAAA--A--CT...................................................T-AC---CTGAC-----CA---T---G---CAA--------AGT-A--G-A--AG-C-TGGAGGAAAAT--TACAGT----T-G------G-T---- 8105
H2U.FR.96.12034 ------A----TAAACGACACA...................................................T-AAC--CT-A----G--A-T-T---G---CAA--A-----GGA-A-GG-G---T-C-TGGA-GAAAAT--CACACAGC--T-A----C-G-T---- 8120
ASC.UG.10.RT03 A--T---------AAATCC-TTGC-.......................................GATGGAGCA--TCCTGCTTGGCAC--C...-T---------A--------A---A--G-G-CT---C-T---G-TA-C--CA-TA-T--GT-G-T---GG-C---- 7624
ASC.UG.10.RT08 A--T---------AAATC--TTGC-.......................................GATGGTGAAGC-CTT-CTGAA-----CA---T---------A--------A---A--G-G-CT---C-T---G-TA-C--CA-TGGG--GT-G-T---GG-C---- 7657
ASC.UG.10.RT11 A--T---------ATATC--TTGC-.......................................GATGGAGGAG--CTT-CTGAC------A-T-T---------A--A-----A---A--G-G-C----C-T---G--A-C--TA-TAAT--GT-G-T---GG-T---- 7618
COL.CM.x.CGU1 ------C-----CAAG-CC---................................................GGAGA---GG-TCCA---C-GA---T--------AAC-----C-TGAGCG-G-A-GA---------GATA-----G-GG-AGACT-A-T---GG-AT-TG 7576
COL.UG.10.BWC01 -------------AAG-CC---................................................GGCA----GG--CCA---C-GA--TAT--A----A-C-----T-TGA-C--G-GGCA----------ATA-T---G-GG-AGATT-A-T---GG-TT-TG 7399
COL.UG.10.BWC07 A--T--A------T-C-CG---................................................GGAGAT--G--ACC-----TGA---T---T----AAC-----C-TGA-AG-G-A--A-----T---GATG-------AGAGGA-T-GC-----G-CT-TG 7582
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-------------GATCAATA...................................................GGAC---CAGA-------A---T---A---CA---A-----ACAGA-GG-AGCA--C------GATA--TGGG-AGAAGC-T-AC-GA--G-A--GG 7997
DEB.CM.99.CM40 G--C---------AACTC-CT-...................................................GA---T-CAGAC---G-CA-T-T-------CA---------A-TGA-GG-AGCA-----T---GATGAGTGGG-AGGAGCTT-AC-GAG-G-A---G 7903
DEB.CM.99.CM5 G--C--------CCA--CA---...................................................GGA----CTGA-------A-T-T-------CAA--------A--GA--G-AGCA--C--T---GATGA-TGGG-AGGAGCCT-AC-GAG-G-A--GG 7824
DRL.DE.11.D3 ----GTG---CC-AA-GAG-CA...................................................G--ACT-CA-A-----CCTCAGA---A------------C-A-A-AG-G-AG-T-G-ATAT---A-AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG 7920
DRL.DE.11.D4 ---AGAG---CC-AA-GAAACA...................................................G--ACT-CA-A-----CCTCGGA---A------------C-A-A-AG-G-GG-T-G-ATAT---A-AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG 7876
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-----A-----GTA--A-AAC......................................................ACT-CT-AG---G-CA-T-T---T---T----------G---C-------TGCC-TGGA-G--AAC---ACTCAAC--T-G------G-A---- 8167
GSN.CM.99.CN166 A--A--------CA-CTCA..........................................TGGGCTAATGGCTC-CTT-CAGAC---G-GA---T-------CAAA-----AGT-TGTT-G--G-G---G-----TATAC------GCAG--GT-A--GC--G-AA-CC 8109
GSN.CM.99.CN71 A--A----------ACTCA..........................................TGGGCTAAGAACTC-ACG-CAGA----G-G----T-------CA-------AGT-AGTT----G-A---G-----TATACC-----GCAA---T-A---A-TG-AA-CC 8121
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----GAA------TA--A-......................................................A-AACT-CT-A-----CAAGGGAT--------T------------CG-G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T- 7337
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---A--A------TA--A-......................................................G-TACT-CT-A-----CAAGGGAT--------A--A-----A---C--G--GGATC--TAGA-GCAAAC--CAC-A-AC-GT-GC----GG-TT-C- 7343
LST.KE.x.lho7 ----GAG----CATA--A-......................................................A-CAC--CC-A-----CCA-GGAT-------GA--A-----ATC-A-GG-AGCA-T---TGAC-AGAAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C- 8415
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB G--A--A-----ATGG-ACAAT......................................................ACT-CT-G----G-CA-T-T-------C-C--A-----A--GC-----C-A--ACTGGA-G--AAC---ACAGGGC-TC-G--G---G-AAGGG 8277
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---AGAG----C-AA--CAA-C...................................................A-CACT-CA-A-----CATCAGAA--T----A---A-----G-C-AG--C-G-TT--CTGCA-CAAAAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG 7770
MND-2.CM.98.CM16 ---A--A---CCAAA-GAC-CT...................................................A-AAC--CA-A-----CCTCAGA---A---C----A-----T-A-AG-G-A-CAGC-CTA--TGA-AAT--GACAGTAAACT-AC-GA-GG-AT-TG 8313
MND-2.GA.x.M14 ---T--G---CCAAA-GAAA-T...................................................A-AACT-CT-A-----CCTCAGAA--A---C----A-----T---AG-G-G-CAGC-AT---T-A-AAT--GACAAT-GATT-AC-GAGGG-AT-TG 8242
MND-2.x.x.5440 ---AAAA---CCCAA--A-A-T...................................................A-A-TG-CC-A-----CCTCAGA---A---C----A---------AG-G-A----GCATAGTG-CAAAT--GAC-ATAGACT-AC-GAGGG-AT-TG 7946
MNE.US.x.MNE027 ---A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-A------CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAAAAT---ACGG--C-TC-A-----GG-A---- 8058
MON.CM.99.L1_99CML1 A-----G-----CAA-TC-..........................................TGGGCAAAAGGT-ACTTC-CTGAG---G-CA-T-T---A---CAAC-----AGTGAGTT-G-AG-T---G------TGACC--T--GCAGC-CT-G----CTG-----G 8135
MUS-1.CM.01.CM1239 G-----A------A-ATCA..........................................TGGGCCAATCATACCTT--CAGGC---G-AA---T-------CA-C-----AG--AGTTGG-GG-T---G-T--T-ATACC-----GGG-C-CC-A----C-G-A---- 8075
MUS-2.CM.01.CM1246 G-----A-------A-TC-..........................................TGGGCAAACCACACCC---CAGGA---G-CA---T-------CAAC-----AG----TT-G-GG-----G-----GCAG-C--C--TGGTC--T-G---ATGG-T---C 8204
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -C-T--A-----CAAATCA..........................................TGGGCAAATGAAACAATG-CAGGG---G--A-T-T---T---CA---A---TC-C--TTG---G-----G----TGTT--G---TCAAA---GT-G--G--GG-TG-G- 7704
OLC.CI.97.97CI12 A-----A-----CTAC-C-......................................................-A-TC--CAGA----GGCA-TGAT--T---T--A-----C-A--GA--G-AG-T----TA---CAGGA----G-TGA-AG-T-GAC-AT-G-AT-TC 7787
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A----------GCTT-......................................................AATAA-AC--C-GAC---C-GA-ACA---A---C-T--A-----A--GA-TG-CTCAT---TAGA-GCAAAC---ACAG---C-T-AC-----G-A---G 7631
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A----AG----C-TTC......................................................AATGCAAC--CTGAA------A-ACA---A---C-T--A-----A--GA-T--ATCA-TAATAGA-G-GAAT--CTCT-TAGC-T-AC-G---G-C--GG 7709
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-----G----CATTC......................................................AACAAAACG-CTGAG---C-GA-AGAAT-A---T--C-------A---A-T--CTCTT---TAGAGGCTAAC--TACAATAGC-T-AC-G--GG-C--GG 7847
SAB.SN.x.SAB1 G--C-T------GTA--A-AAC......................................................ACT-CCGAC---G-AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GCTAAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG 8461
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--A------G-AAA--ACACT...................................................T--C---CTGA-------A-T-T---T---CAA--A-----A-T-A-G--C-GAG--CTGGAGGCAAAT--CTCAGAA-C-T-G--G--GG-A---- 7734
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---A--A---CCAAA-GA--CT...................................................T--AC--CAGA-------A-T-T---T---CAA--------A--GA-GG-GG--TTCCTTGAGGCAAAT---ACACTGA-GT-A------G-C---- 7678
SMM.SL.92.SL92B ---A-TA---CCAAA-GACA-T...................................................--T-TC-CAGAC-----CA-T-T---A---CAA--A-----G-A-A-GG--G-ATTCCTAGAGGCAAAT---ACTCAAA-GT-G--G---G-A-G-C 8029
SMM.US.06.FTq ---A--G---GTCAA-GA--CA...................................................--CC---CAGAC-----CA-T-T---T---CAA--A-----G-A-C-GG-AGCTT-CCTAGAGGCAAAT--TACACAGCA-T-G------G-A---- 7866
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---A--A---CCAAA-GAAACA...................................................T---TG-CT-A-----GCA-T-T---T---CAA--------A---C-GG--G--TTCCTAGAGGCAAAT---ACTCAA---T-A------G-A---- 8590
SMM.US.86.CFU212 ---CGAA---CCA--CGCAAAT...................................................G--AC--CAGA-------A---T-------CAA--------G---A-GG--G--T--CTAGAGGCAAAT---ACGCTTC--T-A------G-A---- 7848
SMM.US.x.H9 K--A--A---CCAAA-GACACA...................................................T--AC--CT-RC-----CA-T-T--YT---CAA--------A-A-C-GG-G---TTCCTAGAGGCAAAT---ACTSAA-Y-T-G------G-A---- 8070
SUN.GA.98.L14 ------C------TA--A-......................................................A-CACG-CC-A-----C-A-GGAC-----------A-----T--GC--G-A--A-TG--TGATGATAAT---ACAG-TC-TC-CC-G--GG-AT-TG 8483
SYK.KE.x.KE51 A--AA-G---C-GCAAGCA--TG-C-----C---.................................CGTTGC-CAAC--CCCAA---G-AA---T---A---CATACA-----AC-GC-GG-AG-T----TG---GA-CAC---G-TAAT---C-GAG----G-T--GG 7841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A---A-G---G-GAAAGCA--TG-A--C--C--CAAC..............................TTCTGT-CCA---CACAG-----AA-T-T---A---CACAGA-----ACA---GG-AG------TG--TGA-CAT--TG-TGGA--GC-CAG----G-A---G 8151
TAL.CM.00.266 G--A--G-----CAAA-CA..........................................TGGTCGAATTACACA--T-CTCAA---C-GA-T-T---A---CAA--A-----G-TGA--G-AG-----C-----G-GC-C---TCACAG--GT-AC-----G-A---G 8002
TAL.CM.01.8023 ---A--G------AAG-CA..........................................TGGACAAACTCCACAA-C-CTGA----C-GA---T---A---CAA--------G-AGTTGG-AG-----GC-T--GA-ACT--CACAGTA--GT-AC-----G-A---G 7552
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-----G----C-TTC-ACAAT......................................................AC--CAGAC---G-CA-T-T-------CA---A-----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G-AAAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG 8265
VER.KE.x.AGM155 A--A--C----CGTGG-A-AAT......................................................AC--CAGAG------A-T-T-------T----------A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG--AAC---ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG 8288
VER.ZA.10.VSAC4004 A--C--G---C-ATGGCACAAT...................................................G-AAC--CA-GG---G--A---T-------T----------A--GC-G--AGCA--C-TGGA-G--AAC---TCGCGACA-T-A-----GG-CAGGG 7789
VER.ZA.10.VSAG1003 ---C--C----C-TGG---AAC...................................................AG-ACT-CAGAG-----CA---T---T---C-T--------A---C----AGCGG-CCTGGA----AAC---ACAGGACA-T-A-TC-CTG-CAGGG 7746
VER.ZA.10.VSAM0022 ---A------C-ATGGCAAAAC...................................................AG-ACC-CACAA---G-CA---T---T---T-A--A-----A---C----AGCGG---TGGAG---AAC---ACAGGGCA-C-G-T--CGG-TAG-G 7774
WRC.CI.98.98CI04 ---A----------AGTC-................................................TGGAATGCTACT-CA-A-------A-TGA-------CAAC-T---T-T--GAG--CAG-TG-A-TGCAGGCAAAT---AGTGTAC-CC-A-T---GG-T--T- 8342
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A--C------G-G-AGGCA................................................TGGAATA--AC--CTGC-------A-TGAA--A---CAAC-A---C-TTT-AG--CAG---CC-TG-TG--TAAT--CTCAGATA-GT-A-TGC--G-T--TG 7238
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Env gp41 transmembrane domain
H1B.FR.83.HXB2 ACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGT...TTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAAT 8342
Env N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__.__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------G-------------T---C-------C---G--C--G-------A-...C----A--------------CT-------------------T-G-C----TG----A--------------AA----A---------------A----G---------A-C--- 7772
H1C.ET.86.ETH2220 -------G--C--A------A----T---C-A-C---G--C-------A--A-...C--------------------------------------------A----------------G-----TG--A--------------A----------G--------------- 7718
H1F1.BE.93.VI850 -------G-------------------------C------C------------...C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A--- 7619
H1O.BE.87.ANT70 TA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A 8390
H1O.CM.91.MVP5180 ----A--G----------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G 8415
H1O.CM.98.98CMA105 TA-----G---GTA-----GAG-A-GG-GC----G--G---G-------TTC-...C-T----G----C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----C-----CAC-AA----CC-G---G-TA-CA-GATA------AA-C-------G 7851
H1O.CM.98.98CMABB197 -A-----G---C-A-----GAG-A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AA-C-------A 7823
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A 8457
H1O.US.99.99USTWLA -A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC----G------G--------TC-...A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G 7866
H1N.CM.02.DJO0131 -A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------...C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA 7769
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----...C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA 7747
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A--A--RA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C---------R-...C-------C------G-T--T----GC-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA 7812
H1N.CM.95.YBF30 -A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---...C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA 7893
H1P.CM.06.U14788 -G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA...-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG 7900
CPZ.CD.06.BF1167 TG--A-------GA---C-CA-GC--C-CC-A---C-----------AGCTCA...--A-----C------G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG 8509
CPZ.CD.90.ANT -G--A-----G-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA...--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA 7801
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CA--A-----G--A------A-G--C--------G--G---C--------TC-...--------C------G-------C--C-----------C------A-T---C-T---GC---------GA-TA-------------TA-CA-GT-A--TG-C--AG-GA-C-GG 7926
CPZ.CM.05.LB715 ----A--G--GT-C------A--AGT--G--A--GC-TA-CC-G--------C...C--------------G-T---T-----------------------A-------T--------------A--AA----C-GT---------------T-G--A--------A--- 8507
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G--A--RA-C-CA-----GAG-AGC-----------G---C-----T-----...---------------G-T--TT-T--------------C------A----TC-----GC-----C------AA----CA----------AGGA-T-A-CA-G--CT--A-AGCA 7908
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G--A---AGC-TA------A-GTC-C-C--------G---C-----T-----...--------C------G----T-----A-----------C------A-T---------G------C----A-T-----CA--------A-AAGCATAA--A-G-----G--AGCA 7828
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------G-----T-----GA--A--C-T--A---C-G---C-T---A----C...C--------------G------GTC-C-----------C------A-------T------A----------AA---TG-GT--G---A----------G--CG-------A--- 7853
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C------G-----T------A-----C-CC-A--------C--G-----G--C...C-C------------G--------TCA------------------A----T--C--A-----------A--AA-----------------------T-G-----A-----A--- 7966
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -T--A--G---GTC-----G--------G--A-CTC-G---------T----C...C-------------CG-T------C-G-----------------------TG-C-----------------AA----CA-----------------A-G-----------C--- 7856
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G--A--GA-T-GC------A----GC----------G---C-----T-CTCA...--A------------G----------C------------------A-G--T-----CT----G-----GG-TA-------------T--AA-A-G----G-AAA----A-A-GA 7729
CPZ.TZ.00.TAN1 CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A--------C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--G 7998
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TA--A--G---------A-GA----------A---C-----------AGC-C-...C-C---G-C------G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GG 7992
CPZ.TZ.09.UG38 TG--A-------CT--CA--A-----C-C--T--G--------G---AGC-C-...C-T---G--------G----T---C-A--------------T--GA--GCT---C-T-------C---G--A-----AC-T-----T---A-GTT-A--G--AA-G--A-T-GG 7948
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----...C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA 8350
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A-----G--GGCT------A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A---A-A-----C----G-A----------AG--A---C---GC-A-----AC-G-A---TC-AA-G---A--A-AAA----TGTC-C 7840
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A-----G--GGCT------A-G-CCC--C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A----------A---A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C 7909
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-----G--GGTT------A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A--------------A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C 7893
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -A---------C-----C-GA-GA----G--A-----G--CC--------CAG...-------GC-----GG--------C-G---T-------C-----GA-T--T--C--------------GC-TA----AC----G--TT--A-A------G--AA-G----T--G 7779
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CA--A-----GGTT------A-GA-G---C-A--G-----C---------GAC...-------G-------G-------T--A-----------C------A--GCT-------------R--CT--AA----AC-----G-T--CA-G-TA--G---AG-T----A--G 7892
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A--A--GA--G-A-----GA--A--C-G--A--G-----CC-----A--CAG...C------GC------G----------A---T-A-----C------A-T-----C---------------C-CA----GC---A-T-TT-GC-A---A--A--AAC-----T--A 7783
MAC.US.x.239 TT--A-----G-----CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AAA-------C---ATGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC- 8748
Env I__Q__Q__E__K__N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__.__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A_
H2A.DE.x.BEN TT--A------------ATGT-T------CAAA-----A---GC----AT-T-...C-TG-C--C------G--T----CTCC---G-CAA------TC---ATGGAG-GCAT-------TG--AA-AA---C-----------CAA-CTA----G-GCAAT-GT-A-G- 8803
H2A.PT.x.ALI TT---------------ACGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TACC--C---C--G--T----CGCC---G-CAA------TC---ATGGAG-TTAT---A---T---AA-A----C-C-T--------AA-ATA----G-GCAA--GT-A-G- 8787
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T---------------CATGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TG-C--C------G-TT----CTCC---A-CAAA-----TC-G-ATGGAG-TTAT-------T---AA-AA---T------------AA-ATA----G-ACAA--GT-A-G- 8233
H2B.CI.x.EHO TA--A-----------CATGT-T--G---CA-A-----A--C------AT-T-...--CA-T---------G--T-C--CTCC---A--GCA--C--C-GG---GGAT--TAT------AT---AA-A----TA----------CAA-ATACA-TA-ACAG--GC-AGCA 8765
H2B.GH.86.D205_ALT TA--A--G--------CATGT-T------CA-A--A--A---GC----ATGT-...--TG-T---------G--C-C--CTCC---A-AAAA-----CC-T---GGAC--TAT-------C---G--A----TG-----------AG-ATACA-TG-GCAG--GC-AGCA 8779
H2G.CI.92.Abt96 TT-----------A---ATGT-T--G---CA-A-----A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C----CTCC---G-TAAA--CG-TT-C---GG-C-TTATG----G-C---AG-AA---TG-----------CA-ATA----G-ACAA---C-AGGA 8176
H2U.CI.07.07IC_TNP3 TT--A------------ATGT-TC-G---CAAA----GA---GC----ATGT-...--TG-T--------AG-TC-T--CTCC---G-AAAA---G--T-C---GGAT-TTATG------C---AA-AA----AC-T---G--A-AA-CTA----G-ACAAT-GT-A-G- 8272
H2U.FR.96.12034 TA--A-----G--A--CATGT-T------CA-A-----A----C----AT-TC...--TG-T--C------G-TC-C--CTCA---G-TAAA---G--T-C---GGAC-GTATG------C---AA-AA--ATAC-T--------GA-ATA----G-ACAGC-GT-AGG- 8287
ASC.UG.10.RT03 GGAG-------G-A--CAC---TA-G---CA-A-G----GAG------AT-A-...C-T------------G----CT-C--G---T-TCA--GG--T---A--GCAG-GT--------AT---T--AA---CA-----------AA-GTGGC-TA--AA----T----G 7791
ASC.UG.10.RT08 GGAG-------G-A--CAC---TA-G---CA-A-G----GAG------AT-A-...C-T----G-------G----CT-C-GA---T-TCA--GG--T---A--GCAG--T-A------AT---T--AA---CA-----------AA-GTGGC-TA--AA----T-A--A 7824
ASC.UG.10.RT11 GGAG-------G-A--CAC---TA-G---CA-A-G----GAG------AT-A-...C-T----G-------G-T--CT-C-GA---T-TCA--GG--T---A--GCAG-GT-A------AT---T--AA---CA-----------AA-GTGGC-TA--AA----T----A 7785
COL.CM.x.CGU1 --TTA-----GG-A------A-GA----GGCA-------GGG-T---A-T-A-...-G--TTTCAG-C---GG-C--TTC--CATCT-TAA----G--CTC-ATGCTGC-TATG-T--------T--AA----AC-T-----TA--A-G-TA---A-AG--TGCA-A-GA 7743
COL.UG.10.BWC01 -TTT---G---GCA--C--GA-GA-----GCA---C-T-GAG-C---A-T-A-...-G--TCTCAG-C---GG-C--TTT--CATCT-CAAA---G--CTC-ATGCTGCTTATG-GA-------AA-CA---C---T--G---T-AA-GCTA---A-CAG-TGTA-T-GG 7566
COL.UG.10.BWC07 -GTTA-----GG-------GA--A-G---GCA-------GGG-T---A-TTCA...-G--TTTCAG-C---GG----TTCTCA---T-TAAA-------TG-ATGCAGGTTATGC-A---T---AC-TA----GC----G----GA-GGCT-T-GA-AAG-TGCT-T-GC 7749
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AA-A--G--GC----C-T---T-CCC--CA-TC-C--C-AG-T----ACTC-...---------------G--C--T-C-GG---T-C----GG--T-G-A--G-GG-GTATG--A---C---A--A---TTGC-T------A-AA-GTT----G-AAA----A-T-G- 8164
DEB.CM.99.CM40 -G-----G--G-G-----T---T-CCC--CAATC-C--C-AG-T----ACTC-...--A------------G--C-GT-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG--TAC---A---CT-CT--AA--TTGC---------C-A-GTT--G-G-GAA---T-GA-G- 8070
DEB.CM.99.CM5 -A--A-----G-GA----TG--T-CC---CA-TC-C-GAC-G-T----ATTCA...--A------------G--C--T-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG-GTAT---A---C--CT---A--TTGC-T--G----CAA-GTT--GGG--AA---C-G--C- 7991
DRL.DE.11.D3 -A--AG-GC--------ATTTTT--G---CAAA------GGG-C-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-C--TTGG---T-TAAA-----T--GA--GGAT-CT-T------AT--CAA-AA----A--------TT-AGCA---T--TGGAGC-C---AGG- 8087
DRL.DE.11.D4 -A--AG--C--------ATCTTT-----GCAAA------GAG-T-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-T--TTGG---T-TAAA-----T--GA--GGAT-CT-TG----GAT--TAA-AA----G--------CT-AGCA---T--TGGAG--C---AGG- 8043
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -T---G--TC-------CTGG-TCTG-ACCA-A----G---G-T---T--G-G...--C---TCA-----CTCAC-GT---C----T-AG-C---G-T---A--GGAT-TT-AG-GA---TGATTA-TC----A------T-T-CA-GG-TAT--TGGGGATGTA-C-GA 8334
GSN.CM.99.CN166 -G--A----C-TCA--CCTGA-T--GC-GA--A-G--GTCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-CG------A-A----C--T--GA-C--TG----AG----T-C--C---AA---C------------AA-GTT-A-C---AA---GC-T-GA 8276
GSN.CM.99.CN71 -T--A---TC------CATGA-T--C-----AA-G---TCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-C--------C-----C--T--GA-T---------G----T-C--CT--A----C---G------A-AA-GTT---T---AA---GC-T-GA 8288
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-ACAG-GTT-G-A---AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TTAAC......--T----G------GG-T--TTT-TCA---T-CCAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---TG-----------AAGCTT-A-TG-GCAG-ATA-AGTA 7501
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAACAG-GTT-G-----AGGA-TA-C--TAAAA-G---C-AG-T-TTAAT......--T----G----A-GG--C-C--T-C----T-CCAA-----T--G-ATGCAG-GC-T---A-CAT---TA-AA--ATAC-------TC-AAGCTT-A-CA-ACAA-GT--AGTG 7507
LST.KE.x.lho7 C-ACAG-GCT-G-----C-GA-TA----TAA-A-G---C-AG---TTAAC......--T----G------GG-T--CT--C-C---T-TACT---G-T--G-ATGCAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G------G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT--AGTA 8579
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB CA---G----G--A---TTGG-T-CG-ATCAAA-----ACCTC----T--GAC...--C----G-------G--T---GC--G---T-TAACATCT-----A--GGAT-CT-A------AT---AA-TA----A------C-CT-A-A-AG----TACCT-TGTA-AGC- 8444
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T-GAG-GC---GA--CAC-T-T------CA-A-G----GAG-CCTTA--TC-...-G-GCA-G-------G--T-T--TTGG---G-TCAA--CT------GGGGAG-TT-CT----GTT---AA-TA----A--------TT-G--A--CT--TGGAA--C-A-A-G- 7937
MND-2.CM.98.CM16 -ATT-G-GC--------AT-T-T--GC--GAAA------GAG-T---A-TTCC...-G-GCT-GC-----CG--T-T--GTGG-----TAAA---G-T--GA--GGTT--C-A------AT--TGA-TA---TG-----G--TT-AGC-TGCT--TGG--AG-CT-AGGA 8480
MND-2.GA.x.M14 -ATT-G--C--------ATGT-T------CAAA----G-GAG-T-T-A-TTCA...-G-GCT-GC-----CG--C-C--GTGG-----CAAA---G-T--GA--GGA---T-----A--ATG-TAG-AA----AC-T-----TT-AGC-TG-T--TGG----C-A-AGG- 8409
MND-2.x.x.5440 -ATTAG--C-G-G---CATCTTT--G--GCAAA------GGG-C-TAAACTTCCATGG-CTA-C-G----CG--C-T---TGG-----TAA----G-T--GA--GGAC-GT-AG------T--TTA-CA----A--------GT-AGC-TGCT--TGG--AG--T-AGGG 8116
MNE.US.x.MNE027 TT--A-----------CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AA--------C---ACGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------CA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC- 8225
MON.CM.99.L1_99CML1 -G-------GC--A--CC----T--G---A--A-GCCG-GAC------ACTTC...C--------------G----CT-C--A---T-------C--C---A-------T--AG------C--CT---A----C---------C--A-GTTCA----AGGAG-TA-C-G- 8302
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--A--G---G-A--CC----CA----GCAAA-----TTAG------ACTC-...--A---G-A------G----CT-C--G-----T--------T--GA-C--TTGT---G------C---T--A--GCT---T------T-CA-GTT---G--AGGC---C-T-GG 8242
MUS-2.CM.01.CM1246 -A--A--G---G-A--CC----CA-G--GCA-A-GC-TTTAG------ATTCC...C-T---G-A------G----TT-C--A-----C------G-C--GA----TTGC---G------C------AA---C-------------A-GTT-A--T-AGGA--GC-T-GA 8371
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -G--A-----G-G----A-T--T--CC--A--A----G-C-G------AC---...--A----G-------G----CT-TC-------A-----C------A----------C-----G-C--CT--A------C-T--G--TT-AA-GTGGT--A-AGGC--TT-A-GG 7871
OLC.CI.97.97CI12 -AG----GC---G----C--T-T--G--GCA-AGG--TC-AG---TAAGTGA-...-G-ACA--A-----C--TT-GG-T------A--ACT---G-----A--GGAC-TT--G----GTT--CA-AT--G--AC-C-AT-----AC-A-GAT--G--AGG-AGA-T-GG 7954
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T-----T--G--A----T---T---C--GAAA-G--GA-C--T----G-GA-...GCA-TT-GC---C-A-GGC-GGACTGG---A--GA----------A--GGA--CT-TG-TA--CT----A-TA----G-----------C--CTTGC--TGGAGCTCY--T-G- 7798
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T--A--T--G-GA----TG--T---C-GGA-A-----A----T----G-GA-...GCC-TT-G----C-G-GGC-TGACTGG---A--GAA---C-----A--GGAG-TT-T---A-TTT---AG-TA----AC-------TT-C---CT-C--TGGGGATGTA-C-G- 7876
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -T--A--T--G--A----TG--T-----GGA-A-----AG---T----G-GA-...GCA-TC-G----C-G--TC-TGACTGG---A--CAA---------A--GG-T-CT-T------AT---TA-CA----A------G---C--GGCTGT--TGGAA-TGTC-T-G- 8014
SAB.SN.x.SAB1 -A---G--C--------TTGG-TAGT-ATCAAA----G-TGTCT---T--GAC...--T---TCG------G--C-C-----A---T-TG-A-GG--G--GA--GC---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT---G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC-T-GG 8628
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA--A------------ATGT-T--G--GCAAA-----A---GC----ATGTG...--TG-C--C------G-TT-T--CTC----G-CAAA-----CT-TA--GGAT-TTATG------T---AA-TA----G---------A-AG-CTACT--A-ACAAT--T-AGG- 7901
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TT--A------------ATGT-T------CA-A-----A---GC----ATGTC...--TG-C---------G--C--G-CTC----G-AAA---C---C-G--GGGAG-GTAC-----TAT---TA-A--TTTG---------A-AA-ATA----A-ACAA--GT-A-G- 7845
SMM.SL.92.SL92B TA--------G--A--CATGT-T------CA-A----GA---GC----ATGTG...--TG-A---------G--C-T--CTCC---G-AA-A--C---C-G-ATGGAG-CT-TC----CAT---AA-A---TTG------------A-CTA----G-ACAA--GT-A-G- 8196
SMM.US.06.FTq TA-TA------------ATGT-T--T---CAAA-----A---GT----ATGT-...--TG-C--C------G--C-C--GTCA---G-AAAA---G-CT-T--CGGAT-CTATG------C---AG-AA---TA-----G-----AA-CTA----A-ACAG--GT-AGG- 8033
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 TT---------------ATGT-T-----GCAAA--C--A---GC----AT-TC...--TG-C---------G--C-T--TTC----A-AA-A------C---ATGGTG--C-A-----TTT---AG-A-----G-----------AA-ATA----G-GCAG--GT-AGC- 8757
SMM.US.86.CFU212 TT--A-----------CATGT-T--G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA...--TG-C---------G-TC-C--CTC----G-AAAA------C-G-ATGGA---TAT-------T---AA-TA--TTG-----------AA-CTA----G-ACAG--GT-AGC- 8015
SMM.US.x.H9 TT---------M-----ATGT-T-----GCAAA-----A---GSK---ATNT-...--YG-C------K--G--C-T--TTY----A-AAAA------C---ATGGTG--C-------TCT---AG-AA----A-----------GA-ATA----G-GCAG--GT-AGC- 8237
SUN.GA.98.L14 TA...AC---GTTAG-GA-T---A-CAAG--CA--CAGCTAC--GAATTT-AC...--C----G------GG--C-GT-TC-A---T-TCTA--C-------ATGCAG-CC----TA----CATTA-AA---CAGCT-----TC--AG-TT-A-CA-ACAACAGA-CT-- 8647
SYK.KE.x.KE51 -G--------G-------TG--T--TC-TACTA-----C-AG------ATTCC...C------GC------G-TC-GT-G--A---T-CCA---CC-T--GA--GGAT-CT-TGCCA---C--CTA-A--GATA------G--C--AG-TT--CTTGGGGC-----A-GA 8008
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--A--G--G-GA----TG--T--TC--ACAA-G---C-GG------ACTCG...-------GC------G--T-GT-G--A---T-C-TT---C----GA--GGAT-TTATG--A------CT--A--GCT------GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA-A--G 8318
TAL.CM.00.266 -G--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC---...C-C----GC-----C--TT-GT-TGCC---T-TA-A-GGC-T-GGA--GCAG----AG------CTA-TC-TA-CTTAC-T--G--T--AA-GTACA--G--AA-G-GC-C--G 8169
TAL.CM.01.8023 -A--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC--C...C-C----GC-----C--TT-GT-TGC----T-TA-A-GGC-T-G-A--GCAG----AG------CTA----AA-TTTGC-T-----T--AA-GTACA-TA-CAA-G--T-A--G 7719
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -G--AG-GC-G--A---ATGG-TACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC-...-G------CATC---G--G-CT--TCA---T-C----GG--T----GGGGAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T--G--G-C--GGCT-A-TTGGGGATGCA-AGC- 8432
VER.KE.x.AGM155 -A--AG-G---------TTGG-T-CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G---...--T---TC------CG-TT-TT----A------AACAT-T----GA--GG-T-TT--GC----AT----G-TA----G------T-GC---ACA-AT--TA-A--TGCA-AGC- 8455
VER.ZA.10.VSAC4004 CT---G----G--A--CATGG-T-C--ATCAAA--C-GTCAG-T---T----C...--C----GC------G--C-G-GTCG----T-CAAC---C----GA--GG-T-CT-AG-GA---T---AA-TA----A--G---T--C-C-A-A-A---TAC-TGTGCA-CTC- 7956
VER.ZA.10.VSAG1003 -A--AG-G---------TT-G-T-C--ATCAAA----GACCTCG---T--GAC...--C----G-------G--T--T-T--A---T-TAATATCC-T--G---GG-T-CT-TG--A-CAT---AA-AA----C-----GT-GC-A-A-AG---GTA-CT-TGCA-AGCA 7913
VER.ZA.10.VSAM0022 -A--AG----G--A---TTGG-T-CT-ATCAAA--C-TACCTCG---T--GA-...--T----GC------G--C-GT----A---T-TAATAT-C--------GG-T-CT-T--CA-CAT----A-AA----G------T-GC---ACA-A---TACA-ATGCA-AGC- 7941
WRC.CI.98.98CI04 --ACAG--C-------CATGTTT------CAAA-G--GC-AG-T---A---CA...-G-G-C-G----C-CC-GTGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGGGAT-GC-T--TA-----ATAG-A-----CA--------T-AGGATGGC--A-GA---GCA-T-GG 8509
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CT--AG--C--TCA---ATGTTT--G---CA-A-----AC-G-T---A-TCAA...-G-G-TTCA---C-CTCATGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGG-TC-TT-AG--A-----TTAG-A-----AA-----G-TT-AGGATGCT--T--A---GTC-T-GG 7405
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
H1B.FR.83.HXB2 AGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC.....................CCGAGGGGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAC...AGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACT 8488
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__.__.__.__P__E__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__.__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T_
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__.__.__.__R__G__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__.__D__P__F__D__*_
Env _R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__.__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------C-----TC-G-------------TTGC-----T-.....................--AGA---T-T--G------A-G-A----C------------------CA--G--A----...-----G-----C-------G-----T---A--GA- 7918
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------C----------------------TTA-----CA-.....................-------------------T--G------C------------------CA--G-------...--------A--C-------------T---A---A- 7864
H1F1.BE.93.VI850 ---------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-.....................-----------------------------C-------G----------CA--G--A----...------G-G--C-------C-----T---A--T-- 7765
H1O.BE.87.ANT70 -ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-AAGA--A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC-...--G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C---- 8536
H1O.CM.91.MVP5180 -ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-.....................-G-CA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC-...-AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--A 8561
H1O.CM.98.98CMA105 -ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-AA--ACCA-.....................-AAG---A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...-AG-GG-CAACC--GCC-CCA--G-T----CA--- 7997
H1O.CM.98.98CMABB197 -ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---AGCA-.....................-G-GA--A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC-...-AG-TG-GA-CC-CGC--C-A--T-T----C---- 7969
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-.....................-AACC--A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC-...-CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C---- 8603
H1O.US.99.99USTWLA -ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-A-CA--A-GTA-GA-C---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG-...--G-GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA--- 8012
H1N.CM.02.DJO0131 --------------------T--CC-C-----G-------TTA-------AACAACA...............A-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------...------G-GA-------C-G-----T----A---- 7921
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...-----TG-G----------------T---A----- 7893
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A----R--C--------GC-T-----R-CA--------G-...------G-G----------R-----T---A----- 7958
H1N.CM.95.YBF30 --------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................G-A--------A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T--CA--T-- 8039
H1P.CM.06.U14788 -A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGCA-.....................GG-G-CCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G-A----TA---C-T-- 8046
CPZ.CD.06.BF1167 -AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA---A---AGCG.....................--------A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G-------...--G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA--- 8655
CPZ.CD.90.ANT -AG---------------CAT--TC-G--A------......A----T---CAAAAC...............-A-CA--AT--A--GCA---A----A----AG-------------AGA-A------GAT-...--G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C----- 7947
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----C--------T--C-----CC-C-----G-------TTA-----G--.....................-A-----A---A-GA-C--T--G--A--C--GC-G-------------CC--G---C-G-...------G-GA-------A-CA--G-G--G-C-G-- 8072
CPZ.CM.05.LB715 -----C-----------C-----TC-G--A----------TTT------T-.....................-----------A--GCA-----G--A--C--G----------------CA-----AC-T-...-----------G--GC-------G-T----C---- 8653
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -AG-----------------T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A--------A--------A-G-----C-------------------CC--G-----G-...-C-----CG--C-------G-----T------T-- 8054
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------------------T--CC-C-----G-------TTA-------G.....................A-TC-------A--------A---A---C---------C-C-------CT-----AC-G-...------G-G--C-------G-----T---A--T-- 7974
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----C-----------C-----TC-G--A----------TTTC---C-T-.....................----------T--CTCA-----G-----C-------------------CA--G--C----...-----AG-GA----GC--G------T---A----- 7999
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------------------TC-G--A----------TTA-----G--.....................-G-----AT-GA--------A----A---C-------G----------CC-----AC-T-...-----A-----C-------G-----T---A----- 8112
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------------C-----T--G-----C-------CTT-----GT-.....................-G-----AC--A--------A--------C-------G---------A-AC----AC-T-...-----AG-G--C-------G-----T---A----- 8002
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---AG------------C-----T----------------TTA-----G-A.....................A-AG-------A--AGT---A--------C-G--G--G----------CA--------G-...-----TG-GA-------C-G-----TT--A--T-- 7875
CPZ.TZ.00.TAN1 CA------------T---A----CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--ACA---A-G------C-C--G--G--------GC-------ACAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA- 8144
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC--A-G-GGAG.....................CA--AT--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA- 8138
CPZ.TZ.09.UG38 CA------------T---ATG--CC-G-TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................-ATCA--AT--A--ACA---A----A--CC-CC-G--G--------GA-C--G--AC-T-...--G-GG-C--CC--GCAC-GA----T---CATTG- 8094
CPZ.US.85.US_Marilyn -A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT-------A.....................A-TC---A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T-...-----A-CGA-------C-G-----T---A----- 8496
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --G-----------C--C-----T--G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-T-- 7986
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC-----AC---...-----G--CA----GC--GCA----T---AC-T-- 8055
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGC--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-G-- 8039
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----C-----------C-----T--G--A--G-------TTGG--AG-A-.....................AG-G-CCC-G-A-GA-TAG-AAC-----C---C-------------GAGCC-G---C-T-...-----G--CA----GC--G------T---AC---- 7925
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -ACA-----A--------CA---TC-C-----A-------CTTC----CA-.....................--C-C--A---A-GA-C---A---AA--C--G--G------------AG------AGC--...-AG-GG-C--C---GCCACCA----T----CAT-- 8038
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----C-----------C-----T--G--A--A----T--TTGG--TG-A-.....................AG-G-CCT-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C----------------T-----AC-G-...-----G--CA----GC--G------TA--AC--A- 7929

Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat end
MAC.US.x.239 -AGT-A--------G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCAACAG......-AC--G-CACT---AACCA--GA--GCA-----A-A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CAA--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8909
Env _K__L__R__Q__G__Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__.__.__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__.__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__.__.__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__.__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__.__.__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__.__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y_
H2A.DE.x.BEN ---T----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GGTTATCT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA--G-AC-----AA-AC-TCG---G-GACAGT...G-T-A-GACTTG-GGCCTTGGCC-ATAAACTATG- 8964
H2A.PT.x.ALI ---C-C---A----C---AGG--TG-T-TC-CCTCCC-T-C-GGTTAC-T-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-AG--ACA---AACCA--GG----AC-----AA-AC-TTG------AC-TT...G-GGA--GATTG-GGCCCTGGCCGAT-GCATATT- 8948
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---C----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GCTTACTT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG--ACA---A-CCA--GA----AC-----AA-AC-TTG--A----C-TT...G--GA--A-T-G-GGCCCTGGCCGATAAGATATA- 8394
H2B.CI.x.EHO --GC-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A---AC--G...G-C-A--GATCT-GGCCCTGGCAGAT-GAATACA- 8926
H2B.GH.86.D205_ALT ---C-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A--GAC-GG...GAC-A--GATCC-GGCCCTGGCAGATAGAATACA- 8940
H2G.CI.92.Abt96 ---C-------A--G---AGG--TG-T-YT-C-TCCC-T-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCGCAAG......-AC-AG--ACW---AACCAA-GA----AT------A-A-AGTG--A---A--GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8337
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --GC-----A-A--G---AGG---G-G-TC-CCTCCC-T-C-T-GTATGTTCAACAGATCCATACCCACGAG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GA----AC------A-AC-GTG------AC-TT...G-C-T--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATAT-- 8433
H2U.FR.96.12034 --TC-----A-A--T---AGG---G-T-TC-C-TCCCA--C-TCTTATGTTGAACAGATCCCTATCCAACGG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GG----AT-----AA--C-CTG-------C-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAAGATATA- 8448
ASC.UG.10.RT03 -TG-----AGCA--C----T---TC-CG-CCAGACCC-TTT--A--AGC-TCAGGTA........................--A-GTC-A-GA-G--A--C---C--------------CG------AC-T-...------G-G-----GC-------G-T---A---G- 7934
ASC.UG.10.RT08 -TG-----AGCA--C----T---TC-CG-CCAGACCC-TTT--A--AGC-TCAGGTC........................--A-GTC-A-GA----A--C--GC-GC-----------CG------AC-T-...------G-G-----GC-------G-T---A---G- 7967
ASC.UG.10.RT11 -TG-----AGCA--C----T---TC-TGTCCAGACCC-TTT--A--AGC-TCAGGTT........................--A-GTC---GA-G--A--C--GC-G------------CG------ACAT-...-A----G-G-----GC-------G-T---A---G- 7928
COL.CM.x.CGU1 G---C-TTCAGA-TTA-GGG-TTTCAGCA-A-AGGC-GGACTAATGTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-AGAC-GG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGA-ATACACAGAGAGCA-...GAAAACAGCAGC-G-A---TT........ 7884
COL.UG.10.BWC01 G---C-TATAGATT-AGAGGCTTTCAGAGA--AGGT-GGG-G-CTTTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-G-AC-AG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-----AGAGCTAGACAG-GAGCA-GAAGACAACAACAGC-GGCTCGTGCAA..... 7713
COL.UG.10.BWC07 --T-GCTTTAG-A--AGAAAGTTTCA-AG-C-AGGC-GAG-AGAGGAGCTAACCACTATTTTG.........-A--TCCCTA--C-G-CA-AG...T-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGAGCTAGAC......--CGATTCAG--AGCAGC-G-A-CAGA--T..... 7896
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AGT-GT-T-GA--------T--TC--CA-ACC-CTTT---GAAG..............................GA--AT-T---GCTT--A-G--A-GG-----G--GC-T-----GC--CAC---GAGA...C-G-GG-C--CC-CGCC-C-A----T----AGT-- 8301
DEB.CM.99.CM40 -AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GA--A-GTGCTTC-A-T--C--A-GA--G--GCAG-A------GAGAC-G---G-C-...--G-GG-CAGC---GCC--GA----T---CAGT-- 8210
DEB.CM.99.CM5 -AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GT--A-GTGCTTCAA-T--G----GA--G---CA--A-------AG-C-T--AGAG-...--G-GG-CGAC--CGCCC-GA----T----AGG-- 8131
DRL.DE.11.D3 --GT----------T---CGC--TC-TC-T-A-GTCTTTA-GGA-G--TA-CGCCCAGAGACG......ACCAACTACCACAGAC-GCCAGA-A---A--A--G------GCAA-ACAGAG----GT-GA-T......AT--GATC-GAGCCCTC-AAGC-AGAAT-TTC 8245
DRL.DE.11.D4 --GT----------T---CGC--TC-TC-T-A-ATCTTTA-GGA-G--TA-CGCCCAGAGACG......ACCT-CTACCACAGAC-GCCAGA-A---A--A--G------GCCA--CAGAGAC--GT-GA--......A---GATC-GAGCCCTC-A-GC-AGAAT-CTC 8201
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ATA--------------AAT--TC-CC-C........................CAGATCCATATCCACAGT......TC-G-G--AC----A--CAACGG--G--GGC---ACA---GTG----A--CAG-AGC--CAAAT-GAT-AG-T--C-G-A-GAG-CCT--AC 8474
GSN.CM.99.CN166 --GA----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTA-----CAAGCAGTG.....................-A--G--GTCC---A--C-C--CC-------GC-T---C-C-CA--G--AG-T-...--G---G-GA---ATC-A-CA----T--C-AGT-- 8422
GSN.CM.99.CN71 --G-----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTAC----CAGCAAGTG.....................-A--G---TCC---A--C----C-AG-A----C-----C-C-CA--G--AC-T-...--G---G-CA---ATC-C-CA----T--C-AGT-- 8434
LST.CD.88.SIVlhoest485 -A-A-GT-TAG-------AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGGA...GA-AAC--A--ACA---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---AGACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTGC--GAA-GAA-CTT-CA- 7668
LST.CD.88.SIVlhoest524 -AGA-GT-TAG---C---AGGGTTC-CG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTTCAAGTGGGAGAACGGA...GA-A-C-AA--ACA---A--CAA-GA--G---GAC--AGAA---C-----A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTTTCAG 7674
LST.KE.x.lho7 -A-A-GT-TAG---G---AGGGTGC-C--CCCCTCTGTTT-TA-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGAA...GA-AAC-AA--ACA---A--CA--GA------GA----A-C---T-C---G-CTAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTT-CAG 8746
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --G-----------T-----T--C-----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAGG--ACA---A--CAACGC--G--G-----AC-AC-GTG----G---TT-AAG-CCAAATCAG-CA-CTG-C-GAA-GAA-CT-G-AC 8587
MND-1.GA.x.MNDGB1 --GT----------C---CG---TG-C-TT-CA...............CAGGACTGCCAGCAGAACCTATAC......C-CAAACGGCCAGA-A-C---GA-------AGCAACA-CTTAGA-CTAG----G......CA--ACTCCGAGAACTTG.........AAGGA 8071
MND-2.CM.98.CM16 -AGT----------T---CGC--TC-TC-T-A-GTCTT-A-GGGAGACTATCTCCGTCCC............-AC-ACCTCAAAC-GCCAGG-A---A--G---------GCCC-ACTCAGA-A-ACAGAGT......A---AATC-GACAGCTC-AA-GTAGAATTTGG 8632
MND-2.GA.x.M14 --GT----------T---CGC--TC-TC-T-A-GTCTTAA-GGGAGACTATCTCCGACCT............-GC-ACCTCAGAC-GCCAGA-----A--G-----G---GCTCAACTTAGA---ACAGA--......AT--AGTC-GAGAGCTC-AAGAAAGAATTTGG 8561
MND-2.x.x.5440 -AGT--------------CGC--TC-TC-T-A-GTCTT-A-GGGAGACTATCTCCGGCCC............-AC-ACCTCAAACGGCCAGA-AG--A-GG--G------GCCA-ACTTAGA-A-ACAGA--......AT--AGTC-GAGAGCTC-A--CAAGAAT-TAG 8268
MNE.US.x.MNE027 -AGT-A-----A--G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-CTTCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCGACAG......-AC-AA-CACT---AACCAA-GA--G-AC------A-AC-GTG-------C-GT...G-CAA--G-TCC-GGCCTTGGCAGATAGA-TATA- 8386
MON.CM.99.L1_99CML1 --GT-AG----------C--T-TTC-T--T-C-----T--CTA-----T--.....................-ACGC-----AGCCA-C------C----C--GC-C--GC-----C--CG-CAG--ACTC-...-----GCCAGC--ATC----A----TT--TA-CA- 8448
MUS-1.CM.01.CM1239 --GA-C--------C-----T--CC-T--TCCA----T---TAC--A-C-T.....................--AGA--C-G-A--GCC---A-------C-----G--GC-T---CAGC--C-G---GAC-...------G-G----ATC---------T----T-G-- 8388
MUS-2.CM.01.CM1246 --GA----------C--C--T--CC-C--TCCA----T---TAC--G-..........................................-AGTC--C-GA-C----GC--CAA-A-A-A-C---A-A--G-...GCTGGA-GAA-CGGCAG-C--A--------T-G-- 8496
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --G------G----C-----T-TTG-G--TCCG----A--CTA---ATC--.....................-A-GA-----AAAGACA---A---------A---G---C-T------CG---G--AC-T-...-A---AG-G--C--GC---------T------GTG 8017
OLC.CI.97.97CI12 -TTA-GC-------T---GTGT-T--GCA-C-C-CA..................TTTTCAGATACCCTC......CA--ACAAG--ACA---A--CAACGG-----G-----ACA-C---TTCTT-GAGAG-......A--T-CAACGAGTG----T-TA--ACA-AGTG 8094
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AGC----AGCA------A-T--T--GCTC-C--CCC-A-C-TATTATCATTCACAGATCCCTATCCGCAAC-TC-A-AAGGAG--ACA--AA-CCAA-GG--------G--AGTTCAGTG----AG-C-GTGGCTACAAATCATACAACTG-C-GAA-GGA-CTTTCTA 7968
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AGA----AGCA--G---A-T--T--G-T--CG-CCC-A-CTTATTATCATCAGCAGACCCCTATCCGCAAC-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GG-----G---CTC------AGA--GTG-T......TACAAATCG-CCAGCTG-C-GA--GGA-ATTTCTA 8040
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -ATC-------A--G---AGG--TC-C......TCCC-A-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAACA--G---A---GC-A-CT--A-G--A--A-AG------C--------AGA--GTG-C......-ACAAGTACAACAATTG-CTGA--GAA-ATTGCTG 8172
SAB.SN.x.SAB1 -AGT----AA-A--G---G----TC-C--C-CC-TCC--TCTTCT-ATTAA...CAGATCCATATCCACCTG......-ACAAG-GACA---A--CAA-GA------GC----CA-C-GTG-GCTA-ACAG-GAC--CAGGTCATACACTTG-C-GA--GAA--CTTGAG 8789
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AGC-----A----C---AGG---G-T-TC-CCTCCC---C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAAG......----AG--AC----AACCAACGA--G-AC-----AA-AC-GTG------AC-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA- 8062
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --GC----CA--------AGG--TG-G-TC-CCTCCC-T-C-TCTTATCA-CAGCAGATCCATACCCACAAG......-TC-AG--ACT---AACCAA-GA--G-AT---C-AA-A--GTG--A----C-GT...G-TA---GATCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA- 8006
SMM.SL.92.SL92B --GT-A--------T---AGG--TG-T-TC-CCTCCC---CATCTTATCATCAGCAGATCCATATCCAGCGG......-AC-AG--ACT---A-CCAA-GA--G-AC------A-A--GTG--A--G---GT...G---A--GATTG-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8357
SMM.US.06.FTq -AGT-A--AA----C---AGG---G-G-TT-CCTCCC-T-C-ACTTATCG-CAGCAGATCTATATCCACAAG......----AG--ACA---AACCAA-GA--G-AT-----AA-AC-TTG------AC-TT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8194
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --GT-A--A-----T---AGG---G-G-TC-C-TCCC-T-C-GCTTATGTTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......--C-AG--ACC---AACCAA-GA--G---------A-AC-GTG---------GT...G-CAA--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8918
SMM.US.86.CFU212 --GT-A---A-A--G---AGG---G-T-TC-C-TCCC-A-CTAATTATCG-CAGCAGATCCATATCCACAAG......-AC-AG--ACA---AACCA--GA--G-AT-----AA----GTG-TAT-GAC-GT...G-CAT--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA- 8176
SMM.US.x.H9 --GT-A--A-----T---AGG---G-G-TC-C-TCCC-T-C-GCTTRTGTTYAGCAGATCCCTATCYARACG......--C-AG--ACT---AACCAA-GA--G---------A-AC-GTG---R-----GT...G-CAA--GATCT-GGCCTTRGCAGATAGAATATA- 8398
SUN.GA.98.L14 --GA-GT-T---------AGGGTG--G--CCC-TCTG-TT-TG-TGA-CAGGATTGGCTCCAGGAAACCTGC--C-AACCCA-A----AAGAA----A-GA---GAC---GAAA-A-AGA-TCT---TCA--TTAGAGCAGTCCAAGAA--AATCTTTGC-ACCAC-TTG 8817
SYK.KE.x.KE51 -ATA-GTT-GGA--C-----T--TC-T-T-CAGA--C-G--G-C---T---........................CTCTAC-A-A-GGCC--A-C---GCC--------G-ATA-A-ACAGATACAGACA-T...TACAAGCCCA-CG-CTCT-CGTTCAG-AGA-A-T- 8151
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -ATT-GTT-GGA--C---GTT--TA-T-T-CAGA-CC-TAC-.................................CA---C-GGA-GGAC--A-GCAA-CCC-C---C----AA-A--GC--T-GAGACAGA...GA-GGAC-CAACG-CTCT-C-TTCAG-AGA-A-TC 8452
TAL.CM.00.266 TTGC-C--------C--C-T---TC-TC-----A------CTA----G-G-.....................AAC----AT--A--AGC---A-G----GAC-CTAC----------A--CA--G---CT--...-AG-GG-ACA---CGCAAGCA----T----AGCA- 8315
TAL.CM.01.8023 TTGC-C--------C--C-T---TC--C-C---A------CTA----G-G-.....................AAC----A---A-GAGT---A----A-GA--GTAC----------A--CCC-----GAG-...--G-GG-GAAC--CGCCTC-A----T---T--CA- 7865
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G-----------T--C-TT--T--G--TCC-.....................CAGATCAATATCCGCCTG......--GAGG--ACA---A--CAACGC--G--G-----ACAA---TTCCAG---CAG-AGAGACAAGTCG-CGCCCTCAGTGAA-GAA-CTTT-T- 8575
VER.KE.x.AGM155 --G-----------T--C--T--T-----TCC-.....................CAGATCCATATCCATCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG--AGA-C--G-AAA--CAAATC-ACGCATTA-C-GAA-GAA--T-GGGG 8598
VER.ZA.10.VSAC4004 --G-----------T---A-C--T--G--TCAA.....................CAGATCCATATCCACCCT......T-GAAG-GACA---A-GCAACG-C----G-----ACA--AGTG-----GA-TC-AAG-ACAAATCAGACA-CTG-C-GAA-GAA-CT-G-AC 8099
VER.ZA.10.VSAG1003 --G-----------T-----T--CC-TCTTCCG.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-AC-GTG-C-G--ACA--AAG-ACAAGTCAGAGC-TTG-C-GAA-GAA--T-GGGA 8056
VER.ZA.10.VSAM0022 --G-----------T-----T--TC-G--TCCA.....................CAGATCCACATCCACCCG......T-GAGG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG----A-ACAG-AAG--CAAGTCAGAGCACTG-C-GA--GAA--T-G-A- 8084
WRC.CI.98.98CI04 -T--C---------T--C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAGCCACCTCAACAACTT-GAA-AGGGACTGCCAGA-AG--A-GA-----C-----AA-ACA-C--TACTTT----GTC--CGATTGG-AG--CAA---A-A---TGCAAT-AC 8661
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -T--C---------T-----TAAGC-TGT--C----..................CAGAGTCATATCCTGAAC-T-GAA-AGGGACTGCCAGA-A-C-A-GA-AC--------AA-ATTTC-T--C--T---AGAATC-GA-TGG-AG--CAA---A-A---GC--AT--- 7557
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Rev end (TAA) in some lineages
H1B.FR.83.HXB2 TATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA.....................CGCAGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGG......................... 8612
Rev exon 2 _Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__.__.__.__.__.__.__.__T__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.
Env __I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__.__.__.__.__.__.__.__R__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A -GC---------C-------A------------------------A-----------CGC----------G----AGC----------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT---------G-G----------CT-......................... 8063
H1C.ET.86.ETH2220 -T-T--------C-----------------------T---------------------A---------C-G------CA---------------CGCAGCAGTCTCAAGGGACTA-AG------------A----T------CT-......................... 8009
H1F1.BE.93.VI850 -GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGGCCTG.....................A-G--------------T---------CT-......................... 7889
H1O.BE.87.ANT70 GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................GTGATCAGCTATCTGA-GCTT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGTTTGCAGAA 8676
H1O.CM.91.MVP5180 GT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----........................CTGATCGACTACCTGG-ACT---ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGTAGAC 8701
H1O.CM.98.98CMA105 GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTG--G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................GTGATCAGCTATCTGG-ACTT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAACTAGTGCTTGCAGAA 8137
H1O.CM.98.98CMABB197 GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AATAT-G-GG-TT-G-----T------C-C----GCA-CAGGGA-CCA---A........................GTGATCAGCTATCTGG-ACTT--ACT--GGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAA 8109
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-........................GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-TGGA-T--G...GGACA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGAC 8743
H1O.US.99.99USTWLA AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA--A-........................TTGATCAGCCTGCTGG-ACTT--ACT-TGCA-T--A...-GGCAA...AGGATAACTGAAGCCTGCAGAC 8152
H1N.CM.02.DJO0131 -G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C------CGGAGCCTCATCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T-......................... 8066
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C-C----GA-C------CAGAGCCTCAACAGGGGACTG-AACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T-......................... 8038
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G-------G--CTKCA---A----GTGA--C--CT--G--R--------S---------------AM--CA-----C-C----G--C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGR-W-CGCYT-......................... 8103
H1N.CM.95.YBF30 -G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T-......................... 8184
H1P.CM.06.U14788 C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A--............CTGTGGATACACCTGG--...CAACTACTGAA-AGT........................AACTGCCTGC 8177
CPZ.CD.06.BF1167 ---------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G-CACC-TTG--CAT-GA-CA-GT-GA-CCATCAGTGGAGCCTATTGCTGTGGGAG-CT-T-A-AC--TTG--GCGCAGGCTCATACACCTCCTGACA.......... 8815
CPZ.CD.90.ANT CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC--CT-CAGA..................ATT-CTTTCA-ACTGTG-AA-C-TCTGGA-......................... 8074
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C-----------C--C--C-A----GT-A---GG-------GGA------C-AG----GC--GC-----TTG---ACAGT-----AAGT-----CAACTGTTAATCAACATCCTCA-ACT-ATACA---GAAA--G-CTCTACT-......................... 8217
CPZ.CM.05.LB715 -G-----A----C---A--GA------T-G----CT---------------------T----------CC-G-----C-T--------G-----CAACACCTGCTGAAGGGACTGA-ACT--T------GA----ACT----CTT......................... 8798
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -GC------------C----A---CCTA------CTT--------A----T-----------CA--CC-G-G-----CAT-----A--------CAGAACATCAACAAAGGACTG-AGT--CT-A----CAT-AG--G-C-CCT-......................... 8199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -GCG-----G--CT-CA---A---TCTA------CT--------------C-----GT----CA--CC-G-G-----CCT-----------A--CAGAACATCCACAAGGGACTG-AACTACTTAAT---CT-AGA-T-----T-......................... 8119
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -GCT---A----C---A--GA-------------CTT--------A----C-------G----A--A-CG-G-----CAT----GA--G-----CAATACACTCTGAAGGGACTGA-ACT--T------------ACT----CT-......................... 8144
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -GC----A----C--A---GA------T------CTT--------A--------------------A--GCT-----CAT-------GG-----CAGACCCTCCTCAAGGGACTGA-AC----AC----------A-T-C-CCT-......................... 8257
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -GC---------CT--A---A-----------------------------------------G---A--G-G-----CGC----GA--G-----CAGAAGTTCCTYGCAGGACTGA-ACT--T-------A----A-C---C-T-......................... 8147
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 CTG---------CA-C----A----ACGA-----CT-----G--T---------T-GT----C-G-CC-TTG---CC-GC------AAT-----CAACAGGTCCTGAGAGGACTGA-ACTACTCA----GCTT--G-GCC-GCT-......................... 8020
CPZ.TZ.00.TAN1 CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG--TC-GCC--C--GCA---AA-CAGGGGATAATCAGCTTGGCA-A---CCTAGTAAT--TG-AT-G-AC-ATCATAGTAGGAGTTAGACAGATC.... 8310
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G-C-GC-GGG--CC--AC-CC--GCC---AA-CAGGGGACCATTAGCTTCATA-AG-CCATAATAAT--TA-AT-G-A-C-TAGTGCTTAAGTGGAGACTATTT.... 8304
CPZ.TZ.09.UG38 CG-------G--C--CA---C---CCT---G-GG-T------GAC--GTCA-A----CGG--G-C-CC-CTG--C---CC--A--ACA---A--CAGGGAATAATCAGCCTAACA-AG--ACTCATTAT--TA-AG-G-G-CATAATACTTAAAAGTAGACAACTT.... 8260
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG......GA---AC-AT---TTCT--GGAG-AC-G-A-AAATCCTGGGACAGAACATCAACAAGG-ACT-CAACT-TTGAATGAACTCAGAGCACGCTGC................... 8641
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C--------------CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGYACCTGACCAGACTACTGARA--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C......................... 8131
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C------------A-CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGTACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C......................... 8200
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C--------------CA-A-C----ATTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GAA--AACACTCAGC---ATCGAGCACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C......................... 8184
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 C-----------C---AA--A-T--GTGG-G-GG-T------GAT----GTCAG--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-A-C-A-C---T-GATACACCTGAGACACCTGCTGAA--AA--ACTTA-TTGTG-G-G-G-C--C......................... 8070
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CT-A-ACCTG--C--CA---CAA-AAT---G-GG--T-----T-T------CAG----G-A-CC-GGA-CCA------AC-AAGC--C------CTGGGACTGCGGATCCTCGGA-AA-A-AC--TT-----TTG----ACACTT......................... 8183
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CG--------------AA--A-T--GTGG-G-GG-T-----GGATA--AGCCAC--GCA-A---GGGACC-AAGACC-CC--A-CA-C---T-GATACACCTGAGACACCTACTGAA--A---AATTA-CTG-T-G-G-G-C--C......................... 8074

Rev end
MAC.US.x.239 -CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGTATACCA-ATC--C-AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTACA-A--ATTCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA................... 9060
Env __H__F__L__I__R__Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__.__.__.__.__.__.__
Rev exon 2 _S__F__P__D__P__P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
H2A.DE.x.BEN GCAG-TCCTGATC-AC-TACTGACTC-------G-T-GGG-TATA-AAC-TCTG-AG-GA---AC-ATCC-A--ACTCCCC-............ACCCGCCGACTGATCTCCCAGA-TCTAACAGCAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAG................... 9103
H2A.PT.x.ALI ACAT-TCCTGATC-AC-T-CTAGCTC-------G-T-GGG-TGTA-AGC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G--TCTCCCC-ATC--C-AACCGATCTTCCGGAGTCTTCAGAGAGCGCT-ACAACAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAA................... 9099
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ACAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC-------G-A-AGA-TATA-AAC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G---CT-CCA-ACC--C-AACT-ATCTCCCAGAGTCTTCGGAGAGCATT-ACAGCA-TCAGAGA-TGGCTGA-ATTTAAC................... 8545
H2B.CI.x.EHO CCA--TCCCGAT--GC-AACTGAG-GA------G-TT-GG-TATA-AGCG-CTG-AG-AC---AT-ATC--A--CCT-CCAAACC--C-AACC-GTACTCCAACCGCTCAGGCTT-CACCT-CA.............................................. 9050
H2B.GH.86.D205_ALT -CAT-TTCTACTG-GC-A-CTGAG-AA------A-TT-GG-TATA-AACG-CTG-AG-AC---AC-GT-G-A--CCT-CCAAATC--C-ACCA-ATCTCAACCAATCTCCAACCA-T----CTCCC-........................................... 9067
H2G.CI.92.Abt96 -CAT-TCCTGMTC-GC-A-CTAGG-AA------G-CT-GG-TATA-AGC-ACTG-AG-GC---AC-ATCC-G--TCY-CCA-ACT--C-AACCGCTGTTCCAAAGAATCTCCAGGAC-CTCCAAGCAATTAGAGAAC-TCTCC--CTAGAA................... 8488
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC-------G-CT-GG-TATA-AGC-ATTT-AG-GCT-G-C-ATCGCA---CT-CCA-AGC--C-AA-CGGCCTGCCAGAGAGTACTGACAGCA-TCA-AGAAC-TCTGAGGCTTG-GG-AGCCTACCTRCAGTATGGGTGCCAGT 8603
H2U.FR.96.12034 ACAT-TCCTGATC-AC-AACTGA-TC----G--G-CT-GG-TATA-AGC--CTG-AGGGA----C-ATCC-G--TTTGCCA-AGC--C-A-CCGTTGTTC.....................CA-A-CATCAGAGAACGTCTGCACCTTGAA................... 8578
ASC.UG.10.RT03 -G----------CT--A-AGCGA-CGT---G-GG-T-----GGACA---GTCA-----GGT-G-C-GA-CCGTCACC-GTG-A-CGG----ACTGACTGGTGGTTTGGACGTGCTTATCCTC-C-T-AT-CTAGCAGC-G-AGCAACAGCAGAAGCAACCAGAAGAGCA. 8103
ASC.UG.10.RT08 -G----------C---A-AGCGA-CGTT--G-GG-T-----GGACA--AGTCA-----GGT-G-C-GA-CCGCCACC-GTG-AGCAG---ATCTGACTGGTGGTTCGGAAGTGCTTATCCTC-C-T-AT-CTAGCAGC-G-AGCAACAGCAGAAGCAACTAGCAGAGCA. 8136
ASC.UG.10.RT11 -G----------C---A-AGCGA-CGT-T-G-GG-T-C---GGACA---GTCA-----GG--G-C-GA-TCGTCATC-GTG-AGCAG---AACTGACTGGTGGTTTGGAAGTGCTTATCCTC-C-T-AT-CTAGCAGC-G-AGCAACAGCAGAAGCAACTAGAAGAGCA. 8097
COL.CM.x.CGU1 ......................................................................TG-C-AT-GA-----GAGTG-T-GAGCAGCTTGTTGCGTCATTGCA---AT---ATCCTTA-TG--CTGCC-CAACATCCGCCAACAACCTCAGACAAGA 7984
COL.UG.10.BWC01 .........................................................................TT-C-GAAA-G-T-G...T-GAAACGCTTTGCTCAAGCGTGCA---AT---CTCC-TA-T----TG-C-CA-AGGCCAGAGACCTTCAACACCAGGA 7807
COL.UG.10.BWC07 ......................................................................TG-CTAT-G---A--GAGTG-T-GACACACTTGTCCAGAATCTGCA-A-AT---ATCC-TA-T---C-GGGGGA-CAACCGTTACCAGATGGAGAGACCC 7996
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --------GA--C----A-CAG----TGAGT-GGCT------GAC---C--GA----CA---G-C-GC-G------GGA-CA--GA-C---CA-GAACAAATATATAGACTGAGCTTTGCTATT---ACTTTG--AC--AGACTTGGGGAACAACTAAGAGTACTT.... 8467
DEB.CM.99.CM40 C--------G-----C-AACAA---CTGACG-GGCT------GAC---TC-CA---GCA-T-G-C-GA-T-GA--AGGCT-T---T-A---CA-GAAGGAATATATAGACTGTCATTTGCTCTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACGCTTTAGAGTGCTT.... 8376
DEB.CM.99.CM5 C-----------CA-CTCACAG--TCTGACG-GGCT------AAC------GA---GCGC--G-C-GA-T-GA--AGGCT-T--G--C---CA-GAAACAATATATAGACTTTCATTTGCATTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACATTTAAGAGTGGTC.... 8297
DRL.DE.11.D3 A-GA-CTTGGAGCAAAGAA.........ACAG-AG-GAC-TGGTTGAA-GA-TCGAG-GGA-AC--CTGGCT--A--AC---A--GCAG-TCTTGAATATGGGTGGTCAGAA.......................................................... 8348
DRL.DE.11.D4 C-GG-CTTGGAGCAAAGAA.........ACAG-AGAGAC-TGGTTGAA-GA-TCGAG-GGA-AC--CTGGCT--A--ACT--AT-GCAG-TCTTGAATATGGGTGGTCAGAA.......................................................... 8304
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ACCT......TCGAG-ATC-A-AAC--GTGGC---A--T-A-GA---GC--CTTGAG-A-AAG--C-TGGTGTTAC-ACA-CTGC--GACCCTC...........................CTCATATTCAT-AGG-C-GCAGT-GGA...................... 8589
GSN.CM.99.CN166 CT-G--------C---A---A----GTGA-T-GG-T------GAT----GCCAG----GC--G--C-C-CCGTG----C-G-A-GT-C---T-GGAACAGCTGCAGAAAGCAATC-AG-AA-CAATCC-GCAAGCG-G-C-GCTCAGGGAAGTAGCAGCCAGAGTG.... 8588
GSN.CM.99.CN71 CT-G--------C---A----T---GTAA-T-GG-T------GAT----GCCAC----G---G--C-C-CCA------C-GCA-GT-C---T-GGAGCAG............CTG-AG-A--C--TCC--CAAGCG-G-C-GCT-GGGGAAGTGGCAGCCAGAGCA.... 8588
LST.CD.88.SIVlhoest485 -CCACC-TGGA-CG--GACT-GAGCGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCAT---GAATT-----CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-CTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTT 7835
LST.CD.88.SIVlhoest524 GCCACC-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGC-G-A-GC-TGG-GAAT---G--CCTCACCCTCGTGTGGCAATTCCTCACTT--CT-G-AC-TATAG-G-TCCT--CTTACCAC...CATGGGCAACATCTTT 7841
LST.KE.x.lho7 GCCACT-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAAG--TCG-TG--AGTGACTC-C--GAA-TGGC-C-A-GAAGGG-GAAT---C--CCT-TCACTAGTGTGGCAGAGCCTCA-TT--CT----C-TTTGT-G-TCCT--TCTTCCAA...AATGGGCAACGCCTTT 8913
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ACAA......--CAA-A---T-AAT--GTG-AAGG-A-TGAC-A-T-G-TT-TCAACG---AGC-C-TGGCTATAC-A-C-CTGC--GACCCTC...........................CTAATCA-GCTTAGAGGGGC--TCCAG...................... 8702
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGAA-CCTTAA-CAGATCCTTGA-AGAGGA-C-G-C-AG-TTTGC-AG-GAGTGACC-A-T-G-C--TGGCT--AA-A-C--AG-GCAGCAATTGAATATGGGTTC....................................CTCGCAGTCCAAGAAGCG.........A 8196
MND-2.CM.98.CM16 G-AGCCTTGGAGCAAAGA-.........-AAA----AG-TTGG-TGAA--CTTCAAGGGG--ACG-GTGGCT--A--A-C-AC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG.......................................................... 8735
MND-2.GA.x.M14 C-GACCTTGGAGG-CAGA-.........-AAA-A--GA-TTGGTTGAA-GAGTCAAC-A-T-AC---TGGCT--A--A-C--C-GGCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG.......................................................... 8664
MND-2.x.x.5440 G-AGCCTTGGA-G-CAGA-.........-AAG----GAG-TGG-TGAAA--GTCGACG--T-AC---TGGCT--A--ACC-CC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG.......................................................... 8371
MNE.US.x.MNE027 -CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C-AACC-ATATTCCAGAGATTCTCCACGAC-CTACA-A-A-TCCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA................... 8537
MON.CM.99.L1_99CML1 ---------A-----CA---A---TGT-----GG-CA-----GAT-----A-----C-G-A--AG-GA-CTACC----CC-CC-GAGAG--TCCCAGAGGCTGCCACCCCTCCTG-A--TAC-CCT-CTCCAA--GTGGG-AA-CCTT.....................A 8597
MUS-1.CM.01.CM1239 GT-T--------C--C--C-A---AGTGA---GGTTT-----GACA--AGTCAG--C-G-A-CA-CCC-TCGCT----AC-CC-GAGGGCA-CTCACCTGATACAGAAGTGGTCAGTAC-ACT----ATC-TGA-T-GGG-ACAAGCCCGCCGCTGCAGTGAACTCTTAG 8558
MUS-2.CM.01.CM1246 GT-T-CA--A--C--C-AC-A---AATGA-T-GG-CT-----GAT-----CCAG--CCGC--C--ACC-CTG-T--T-GACTC--AGAA-CTACCACCACCTGACAAAGGGGCTAGTA-ATCC----ACTCTG--T----CC-TTAGGGAAGCCTTAGGGCGCTTCATCG 8666
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -G-----A----C--C--AGA-T--ATAG-G-GG-T------GACA------AG--C-----CA-CCC-TGT-T--GCGA-TC-GGAAAGT-CTCGGAGGATTTGGACACTGCTAAATC-CCTC---C--A----G-GGG-ACA-GCAGCACGCCTTAGAGAAGTGATAC 8187
OLC.CI.97.97CI12 --CA.................................GGGACATTGAGAGT-A-T-GGAGAGACT-AC--T-ACACC-GTG-A-GGGAG-A-TGAGAGTCACTCGT................................................................ 8167
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CT-AT-CTC-GC-CA-TAG--AC------TCAAACG-TGT-GAAC-ACTTAA-CAG---AC-AT-GCT---TTACCA-AGC--C-AATC-ATCCTTTCACGAATCCAGCAT-CTCT-TT----AT--TAGCT---GTGCAA......................... 8113
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CTC-CT-ATACTC-GC-C--TAGA-AT-T-A--G--GGCG-TGT-GAAC--CTG-AACAG----C-ATC-GT--TCT-CCA-AGC--C-G-TC-ATCCTTTCTCAAATCCAGCAGACTCT-C-----AT-ATAGCT--GATACAA......................... 8185
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G--TCAACTGATC-AC-C-TTGAGCA-GA-T-GG-CGC-G-TATCGCA--TTTG-AG-AG--GC-GCTC--TA-TCT-CCA-AGC--C-G-T-GATTTTAGCT................................................................... 8275
SAB.SN.x.SAB1 ACA-.................................CTGTGT-A-AGATTGAT-ACTTGGC-C-GGAATTT--CC-G-TG-TTCTCGACAATC.........TTCAGCAAC......CTCCATC-CTGCCT--AGG-CATCCAACAG...............AGAACCA 8896
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAA-TC-T-----G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTG-AGGGA---AG-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C-AA---ATCTTCCAACTAGTCTCT.........CAAGCA-CCAGGAA--GGATCA--CCTAGG................... 8204
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-ACAT--T--G-CT-GG-TATA-AAC--CTG-AG-GC---AC-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C-AACC-ACATACCAGAGACTCTTAAGC-TG-TAA-CA--ATCCGTGAT-TCCTGA-AAGAGCA................... 8157
SMM.SL.92.SL92B -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-AC-GA-A--G-CT-GG-TATA-AAC-ATTTGACT-G---AGCATCC-GAGCCTACCA-A-C--C-AACA-CTGTGCCAGAGACTCTCAGAGAT---TCA-CC-ATTAGAGAGCTTGTCA-AAGAGAAGCAGGC............. 8514
SMM.US.06.FTq -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC----A--G-CT-GG-TGTA-GAC-ACTG-AG-ACT-G-C-AT-G-AC--CTACCA-AGC--C-A-CC-GTGCTCCGGGGGATCTCCAGAGCGTT-CA-A-A-TCCGAGAAGTCATCA-ACTTGAA................... 8345
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC--CTG-AGGGAT-G-C-AT-G-G--CCTACCA-ATC--C-AACC-GTACTCCAGAGCCTCTCAACGACGTC-CAAA-A-TCCGTGAAGTCATCA-AATTGGA................... 9069
SMM.US.86.CFU212 -CAT-TCCTGATC-GC-A-TT-A-TC-------G-CT-GG-TGTA-AGC--TTG-AG-AC----C-AT-G-G--TCTACCA-A-C--C-AACC-GTGCTCCAGAGACTCTCCAGTGTGCT-CAAGCAAT-AGGGAG-CCATCA-AACTGAG................... 8327
SMM.US.x.H9 -CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC--TTG-AGGGAT-G-C-AT-G-G--NCTGCCAAATC--C-A-CC-GTGCTCCAGAGCCTCTCAAGGACGCT-CA-A-A-CCCGTGAAGTCATCA-AGTTGAGATAACC............. 8555
SUN.GA.98.L14 G-CAGTA---TGGGACGA-CCTT--A-AGA--CTCTG-TAGTGACTC-TCTCA-G-GG--GAAAGC-TGGGGA-TAG-CC-A-C--AAAACATCTACCACCTGCTAAGTTTCTTGT-GCACCTACTTACGA-TTC-TTCC--CATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCCTCA 8987
SYK.KE.x.KE51 -T-GA-AC-ATCG--CGCAGAAGC-CAGAAAC-TT-GA--AGAGTT-C-GAGAG--GCAGA-CAC-GA-T-GAG-AC----AATTGCCTG----............................................................................ 8245
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -T-GA--C-ATC-T--GAAGCAGGACAG-AGC-TT-GAGGACAGT--GC--CAG---CAGA-CTC-GA-T-GACA-C--ACTATCACCTG----............................................................................ 8546
TAL.CM.00.266 ---T-----A------ACAG-T---AT-AGA-A--T------GAC---AGCCA-----GCT-G-C-GA-TTG-GACC---C-A--GC-GC-AA-GCCAAGAGCCAACAGGTAGCG-AAGCCACA-AC-CCTT---ACG-CTCCACCTGACAGCAGCAGCAGCGACTCTCC 8485
TAL.CM.01.8023 ---------G--C--CAAC-----CCT-AG--A---T-----GAC-------A-----G-T-G-C-GAGTTG-GACC-CC--A-G-GC---AA-GCGACCACCCAACAGGCAGCG-AAGCCACA-AC-CCTA---G-G-AT-AAATTCACAGCAGCAGTA.......... 8025
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GCC-.....................AA-AGAGGAG-GAT---AGCGGA-GAGAGAGCTTGGCG-CAGCATTT--CC-A-TG-TGCT-GACAATC.........AGCAGTTGGTTATTG--ACTT-ACC-GAT----CGCAGGA-CCTCACGACTCTTCTTCAACTGCTTA 8715
VER.KE.x.AGM155 ACGA......--CAA-A---C-AGT--GTG-AGGCAA-TGAC-AAT-G-TTCTTGAC----AGC--CTGGTTACAC-ACAGCTGC--GACCCTC...........................CTTCTCA-GCTTAGA-GCGCC---CAG...................... 8713
VER.ZA.10.VSAC4004 ACAA......--GAA-A-C--A-AC--G---AG---A-TGAC-A-T-G-TT-TCGACTGC-AGC-C-TGGCTATAC-A-C-CTGC--GACCCTC...........................CTAGTTC-GCTTAGA---GC----CAG...................... 8214
VER.ZA.10.VSAG1003 C-G-......A-CAG-A---T-AGC--G-A-AAGC-A-TGAC-A---G-T-CTCGAC----ACC-CCTGGCTATAC-ACAGCTGC--GACCCTC...........................CTACTCA--CTTAGA-C-GC--TTCAA...................... 8171
VER.ZA.10.VSAM0022 ACCA......AGCAG-AA--A-AGT--GTC-AAGC-A-TGAC-AA----T-CTCGACG---AGC-CCTGGCTATAC-ACAGCTGC--GACCCTC...........................CTAGTCA-GCTTAGA-C-GC--TACAG...................... 8199
WRC.CI.98.98CI04 CT-G-T-A--AGCT--ATA-A-T-C-TATCTGCAGT--G---AAC-C-CCTTC-AA--G-G-G--G-C-CCTTGC-TGCC-CTTCTGGTG-ATCCAGCATGGGTGGAATCTT...........................CTCAAAAGAATC................... 8785
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CT-----A--AGCT--GCA-C-T-ACTTTA-AG--TT-G--TGA--C-CCTGC-GC--AG--AC-GCC-TCT---CTA-C--TGGA-AGGAAT-CAGAATGGGTGGAGTCTT...........................CTCAAAAGACTC................... 7681
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H1B.FR.83.HXB2 ........TGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTA.........CAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATA 8765
Rev exon 2 __.__.__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env .__.__.__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__.__.__.__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I_
H1A1.UG.85.U455_U455A ........--------T--G-T-------G---G---------A-T-------A---CT-----TG-C--TGT---AG------------G-T---T----------------A---G-.........---AC-AT-G------------T-A----------------C 8216
H1C.ET.86.ETH2220 ........G-A-GC--TG-G---------G---T---G-----A--G------A---ATC----T---A-------A----T-----G---A--A--------AT--------T--A--.........---A--AT---G------T-CT--A----------------- 8162
H1F1.BE.93.VI850 ........G--------ACG-G-------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G.........---A-----G--------G---T-A----------------- 8042
H1O.BE.87.ANT70 TTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA--.........---A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T 8834
H1O.CM.91.MVP5180 TTTGT...G-AGC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC--.........---A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T 8859
H1O.CM.98.98CMA105 TTTGT...GCAGC-G-AAC---A------CTA--A---T-GC-----------ACA--T-----AG--A-AGTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-TA-A--CTC--GGA--.........----C-ATAG-A----GA-----TA----C--A-CT-----T 8295
H1O.CM.98.98CMABB197 TTTGT...G-AGC-T-TAC---A--C---CTA--A---T--C-----------ACA-----A--AG----A-TT--AG-G--------CA-TT----T--C--CA-A--CTC--G-A--.........---A--ATAG-A----GA---A-GA----C--A--G-----T 8267
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TTTGC...ATAGC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T 8901
H1O.US.99.99USTWLA TTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T 8310
H1N.CM.02.DJO0131 ........---GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C 8219
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........---GGAA-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C 8191
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........---GGAR-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------TR--A-A-Y---T--T--------A-----A---------M-Y------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA---G-C-----------T 8256
H1N.CM.95.YBF30 ........---GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C 8337
H1P.CM.06.U14788 GAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-- 8338
CPZ.CD.06.BF1167 ..CAATTTCTAC-C--A--GG-AAC----G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TTT---AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--.........AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C 8974
CPZ.CD.90.ANT ........AAC------AGCACCCTC---...ACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C.........---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C 8224
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........A--GGGA-AA-C--A------G-AAGA---T---GA-C-------ACA-----AT-AG----A-----T--T-------GA--A--C--------AA-C---AG--C---G.........---AT--TA-TC---ATC--AG--A-------CC-GC-C--- 8370
CPZ.CM.05.LB715 ........AA-GG-G-T------------G-AAG---------AGT-------A-A--------TG--A-A-----A-----------A--A--A---------A-A----------C-.........---A--TT-G------GC--A-TTA-T--C--C-C-C-G--T 8951
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........---GGAG-GA--GCA------G-AAG---G---C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T-----------A--A--------AA----------T--G.........---A--ATAG------G-----TA--T-----A---C-C--T 8352
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........---GGAA-AA--GCT--C---G-AAG---G-----A-T-------A-A-A------TG--A-T-----TG-T--------A--A-----------AA-C-----GC----G.........---A--ATAG-AC-G-GA--A-TA-----------G-----C 8272
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........CA-GGAA-T------------G-AA----G-----A-C------CAC---------TG--A-A-----A-----------------A--------AA-C------A-----.........---A--AT-G------GA--ATTA--T-----------G--T 8297
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........A--GGCA-T-----A------G-A-----G-----A-C------CA-A--------TG-CA-A-----T-----------A--A--A--------AA--------A---C-.........--GA--TT-G------GC--A-TGA----C-----------C 8410
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........AA--GCA-T--C---------G-A--A--G--G--A-C-------A-A--------TG-C--------A-----------A-----A--------AA-Y------A---C-.........---A---T-G-C----GC---TTG--T--------------T 8300
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........AAAGGGA-AGG---A------CTG--A-------GA-C-------A-----C----TG--A-T-----A--TAT------C--AA-A--T----CAA-A----------C-.........ACTA--ATAG-G----GC--ATTG--T-----A--------C 8173
CPZ.TZ.00.TAN1 ........ATTG-GTGGAGCAGTA--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GGTG-T--------TTAA-C-------G---G.........GTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T 8463
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........A-AG--TGG--TGCCA--GCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGCTT--A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-.........GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C 8457
CPZ.TZ.09.UG38 ........-TCG--TGG--TAGCA--ACATA-AGTATCT---GA-CCTCGCT-A-ACAGGCAA-AG--AGGTT---T-ACTTCAC--GCTG-T----G--CTT--------C--G----.........GC-TTT-TAGCCCA--GC--CA-GA-T--C--A--G-----T 8413
CPZ.US.85.US_Marilyn ........---GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-.........AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T 8794
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------GG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T--CCAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------A-----G--T 8284
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T 8353
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T 8337
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ........-T-GC-G-GTGTGGC--C---GTG--A---T--C-ACGC-----AACC-ATC--T-GG-CA-T--T--AG-G-----T-----AT----T---CAA--G--CTT-A---GG.........---A--ATAG-G----G---A-TGA-------C--R-----T 8223
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ........AA-GC-ACAGC---A------CTA--A---T-GC-A-GA--CR--AC--A---A--AG--A-TGTT--AG-G-----T--CA-TT----T--C--CA----CTT--GT--G.........--GA--TTCG-A--G-GA----TTA----C--A--------- 8336
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ........-T-GC-G-GTGTGGC------GCA--A------C-AC-G-----AAC------AT-GG-CA-TGTT--TG-GAG---T-----CT----T--CCAA--G--CCT-----GG.........---C--ATAG-G----GC--CTTGA-------A------C-T 8227

Nef start
MAC.US.x.239 ........CT--CCTA------A---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAGGC-G-CTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G-A---TGG--A-T-GCA--C--C--G--G--T 9213
Env .__.__.__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__D__L__W__E__T__L__.__.__.__R__R__G__G__R__W__I__L__A__I__P__R__R__I_
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E__T__Y__G__R__L__L__.__.__.__G__E__V__E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L
H2A.DE.x.BEN ........GC-GCC-AA--G--A---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGC-TTCCAAGCA--CGCG-GGA-T--GAGAGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAT--T-ATGG----C--CG.........-G-C-CATCG-G--G-GA--A-T-GCAG-T--A--------C 9256
H2A.PT.x.ALI ........GCAGCCTA---G------G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGGGC---TGCA-GGATTG-GAGAGAGA-TC-TA-AA-CACCTGGAGAGACT-GTGG-GG-C---G.........--GT-G-TCG-G--GAGG--A-T-GCAG-C--A--G--G--C 9252
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ........ACAGCCTA---G--A---G--G-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGAGC---CGCG-GG--T--G-GAGAGA-TC-TA-AA-C-CCTGGAGAG-CT-CTGG-GGAC-C-G.........GG-CA-AT-G-G--G-GA--A-TTGCAG-C--A-----G--C 8698
H2B.CI.x.EHO ..............TA---C-GA---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCAATCCAAGCAGCAGC--GG--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-G-GAGG-CCTCGTGG-G---CC-C.........AGGA----GGCAG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C 9197
H2B.GH.86.D205_ALT ........GTTGCGTA---C------G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCGCTCCGAGCGGCAGCA-GG--T--G-GAGA-A-TC-T--GAGT-CCGG---G-CCT-ATGG--G-CTC-C.........AGGA----GGCG-----A--CAT-GCG--C--C--G-----C 9220
H2G.CI.92.Abt96 ........GCAGC-TATT-CAGC---G--TTC-GCTGG--CC-AG-AGCGTGCACCGCAGCAACT-GG--TG-GCAAGAGA-TC-TA-AAGCAC-TGGAGAGCCT-ATGGA--ACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA-----G--------C 8641
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GGTTC...CAAG-AGCG--C--AGCAG-CT-GA---CTRCG-GAG-G-C-CT--CA---GC-TGG-GA-A-TT-TGGGAGA-TC-G-GACG--TTGG-AGAG--A-AC-C-C-A-CCCG..........................................--G--G--C 8728
H2U.FR.96.12034 ........ATAGC-TA------A---G--T-G---T-TT-C--AG-AGCATTCCAAGCG--CGGG--A--TG-GCGAGAGA-TC-TAGCCGCAC-GGGAGAGAAC-ATGG--GACTC-G.........GGGC-G-T-G-A---TGGC----AGCT-----A--G--G--C 8731
ASC.UG.10.RT03 ........GTAGC-TA-A-T--C---G--CTC--A---T-C--AGCAGCA-TCA-CTCAGCCTGGG-----CTC------TTCACCTGGA-CT-------AGCT--AC-G-CGTATC-T.........-GGC--CT-GCCCAG-GG---ATTGC---C--G--G-----C 8256
ASC.UG.10.RT08 ........GTAGC-TA-A-T--C---G--TTC--A---T-C--AGCAGCA-TCA-CTCAGCCTGGG-C---CTC------TTCACCTGGA-CT-------AGCT--GT-G-CG-CTT-G.........-GGCAGCT-GCCCAG-GA---ATTGC---C--A--G--G--C 8289
ASC.UG.10.RT11 ........ATAGC-TA-A-T--A---G--CTC--A---T-C--AGCAGCA-TCA-CTCAGGCTGGG-CA--CTT------TTCACCTGGA-TT-------GGCT--AT-G-TG-CTC-G.........-GGC--CT-GCCCAG-AGT--ATTGC---C--G--G-----C 8250
COL.CM.x.CGU1 GGAGGAGT...............GC----...---ACT--TCG-T--CTA......TTGG-A-C--GG-GTC--AG-C-TCAGA-TCT----ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........GCGC-T-GC--GC-TCGAGCG-CTG-ATAT-TGC--G--TGG 8121
COL.UG.10.BWC01 GGACTGTG-TCC-GACT.....................--TTG---CTTA......CTGG-A-CG-GGTGTC---A-C--T-GA-TC-----ACACTTTCGC--TGGC--CG-TCT-CG.........ACGC-TCGC--GC-TAGAGCATCTG-ATAT-T----G--TGG 7941
COL.UG.10.BWC07 ACCAGCCCA---GG.........ATGCCTCTC----CT--TTG-CG-CTA......TTGG-A-C--GGAGTG--AA-C-G--GA-TC--C--ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........ACGA-T--AG-GC-TAGAGCA-TTG-ATCTTG-G-C---TGG 8142
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ........---GGATA-T-G--A---G--T-GA-----T-C--AG-C-CAATC--CT-GGCAGGAGGA-AATTG-GGCA-A--T-TCAAAG-T--G----GGT--CGC--C-G---C-T.........GGGA---GAATC----AA----TTGC------AGCC-----C 8620
DEB.CM.99.CM40 ........G--GGGTA-T--------G--T-GA-A---T-C--AG---CCATCACGT-GGCAGGTGGG-AGCTTTGGCAGTGGC-CCAG-G-ATTG-T--G-T--CGT--C-G-G-C-T.........GTCA----AG-AG----A----T-AGAG-G---GCT-----C 8529
DEB.CM.99.CM5 ........---GG-TATTGT--A---G--T-GA-A---T-C--AG-C-CCATCA--T-GGCAGGGC-A-AA-TCTGGGAGTGGC-CCAA-G-ATTG-TC-GGT--CG---C---G-C-T.........GTCT-G-GAG-C---AACC---T-GC---T---GC------C 8450
DRL.DE.11.D3 ..............----A-G-AGCGG-A--AGGCAT-TGC...-CGCT-CTACGGGAGGCTGCGC-GAGGCT-TGGCGC-G--GGAGGC-ATTTGG-CTATCA-CAGCTAG--CCC-C.........-G---CCT-GC-CAG-GAG-GGCGA----T--C-----G--T 8492
DRL.DE.11.D4 ..............----A-G--GCGG-A--AAGCAT-TGC...GCGCT-CTACAGGAGGCTGCGG-GAGGCT-TGGCGC-G--GGAGGC-ACTTGG-CTATCAACAGCTAG--CCC-C.........-G--CCTT-GC-CA---AT-GGCAA----T--C-----G--T 8448
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............TA---G------G--CTC---C----CC-AG-GGCA--AACAG-GC-TGCTC-A--TCTG--G-GG--T-CGAGG--A-CCTGG-GC--AC-GGGT-CTA-T--C.........-G-TCC----A-C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-G 8736
GSN.CM.99.CN166 ........ATAGCCTA-A-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA--AACAG-AA-C---G-CAG-CTT--T--CTTCACGTGGA-CT-------GGCC--AC-TC-C-CTTGT.........AG-C---TA--GC---AAT---TGGCT--C--CC--C-C--C 8741
GSN.CM.99.CN71 ........GCAGCCTATA-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCTCAG-AA-C---G-CAG-CTT--TG-CTTCAC-TGGA-CT-------GCCCC-CG-TC-GACT--T.........GG-C---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--CC--C-C--C 8741
LST.CD.88.SIVlhoest485 GGAAAGCCA-C-GCGGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCGC-CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATATCA-CAG-TC--GC-AGAGACATCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAA---TGG-GATT-AGAT-CAGAG-G----GT 7996
LST.CD.88.SIVlhoest524 GGCAAACCCTC-GCAGAT-C-T-GTGGA----GCTC-GAA--CTGCG--CTGGA-C--GAACAAG-GCAGA-GGAA--G--G--AGCTATCAAAA--TA--G-AACA-ACATTAGGT-G.........GG-CA-AACA-A---AGATGG...AGAT-CAGATTC----GT 7999
LST.KE.x.lho7 GGCAGACCA-C-GCAGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTC-G--CTGGC-C--GGA-AAATGCAGA-GGAA--G--G-CAGTTATC-A-C--T-----AAAA-ACATCCA-T-G.........GGCAA-AAGAAG---TGG-GA-T-AGAT-CGGAG------GT 9074
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..............TA---G--A---G--TTCGG------C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAGCTCGC--TGTG--G-GCTTT-C-CAAA-C-CAG-CC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---G--A--CAT-A--TCT--A------G-G 8849
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCAGAAGC-T-GG-TCG----TCGTCA-CTT-GC--C-A-T-GTTGG--G--C-G-TA-ACCGGATGGCTACA---A-ATAG-A-CTTCACA---TGCAGAGAA-CA--CATT-CT-CG..................G-G-CGTGC--AT-G-------TC-----G--T 8348
MND-2.CM.98.CM16 ..............---AA-ACAGCAG-AG-AA-AAT-T-T--AGTACTACAA-GCTATGC--AGGGGCTATGGAG--G--GGCACCAATG---ACT-TCA-CA-C-GC-TGCT-CAG-............-CCAT-GC---G-GC---AT-A----C--A--------T 8879
MND-2.GA.x.M14 ..............---AA-GCAGCGG-AGCAAG-AT-TGCC-AGTATTACAAAGCTTTGC--AG-GGCTATGGAG-GG--GGCACCAACTT--ACT-TCAGTTA---G--G--C--CG............-CTAT-G-A--G--C---G-GA----C---C-GC-C--C 8808
MND-2.x.x.5440 ..............---AA-GCAGCGG-AGCAGCATT-TATC-AGTATTACAA-GCTTTGC--AG-GGCTATGGAG--G--GGTACCAACTT--ACT-TCAG-T----G--G--C--C-............-CCTT-G-C--G-GC--CT-GA----C---C-CC-C--C 8515
MNE.US.x.MNE027 ........CTA-CCTA------A---G--T-GAGCT-CT-CC-AG-AGCG-TCCAAGT-GCCTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A---TGG--A-T-GCA--C-----G--G--C 8690
MON.CM.99.L1_99CML1 GACGCTTGCTAGCCTA-TGC------G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCACCTCTC-C---G-C---CTT--T-GGTTCAC-ATC-TCT----G---GC-C-AC-TC-T-CT-G-.........GG-C--CTA--G-----A--CGTGGCT--C--C---C-C--C 8758
MUS-1.CM.01.CM1239 CGCGCCTC-TAGCATA-A-T--A---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-GAACAGCAGCC--TG-CCAGCTC-----CTTCACCTGGA-CT-------GCCCA-AC-TC-GA-T-GT.........AG-C---TA--G----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--C 8719
MUS-2.CM.01.CM1246 CACAC............GC---A---G---TC--AA----CC-AGCCGCA-TCTCAG-AGC----G-C---CTT--G--CTTCAC-TGGA-CT----C--ACC-A-AC-TC-GT-TAGT.........---AA-ATA--G---AAAT-C-TGGCT--C--C---C-C--C 8815
MUS-3.GA.09.09GabOI81 GGAGAATAATAGCCTA---C--A---G--CTC--A-----CC-AG-AGCA--AACAG-A--C---G-----CTT--T--CTTCACCTGGA-CT-------GGCC--GC-TC----TT-G.........-G-C---TGGCC----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--C 8348
OLC.CI.97.97CI12 .................TGGATC...CA--AGAGCTTG-A-C-CGTCT-GAGAACCTTAAAA-AG--GAGACA-..................CATGGGATC-ATT-GCAGC-GAAGAA-.........--GA--AGGG-A--TC--C-A-AGA-GGCT-AGGAGCA-T-G 8290
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................G--G--T-G--A--GT-C--AGCATTC--A--CT-GC-TGGTG-GATGG-G--AGA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ACAGTCGC-G-C-.........-G-CA-CT-GCAG--TGGCCAGC-ACGTGTGGC-----G--C 8251
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................G--G--T-G--A--G--C--AG-GTTCAG--GCT-GC-TGCAG-AATGG-GCAACAGAAT-CTTACTTC-TCTGGAGAG-CT-ATGC-TTACT-C-.........----ACAT-GCA---TGGCCCG--ACGG-GTGC-----G--C 8323
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..............AAGA----A---G--T-G--A--GT-C--AG-ATTCAGCAGCT-G--TGCTG-GATGG-GCTTCA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ATGT-CG--G-C-.........-G--ACTT-GC-G--TGGCCAGC-ATGG-GTGC-----G--C 8422
SAB.SN.x.SAB1 GACAG.........--AAC-GCTC--CTTGAAT-T-GGTGGC-AG-GCTCAAA-CAGCAGCAGCGTCACT---T-TGGCT-TG--CCAA-CT-C----AGCGCCAG-GATTC----CG-CATGCTTGCAG-TCCAT-GT---G--AG-CAT-GCACAT--A--------G 9057
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ........ATCGCCTAT--T--A---G--T-G--AT-TT-CC-AG-AGCGTGCCAGGAAGCCGCACGG---G-GCGAGAGA-TC-T--AAGC-C-GGGAGAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-GAT-G-A----GGT-A-TTGCAGCC--G--G-----T 8357
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ........GTAGC-TA-A-CAGA---G--T-G--AT-CT-C-TCG-A--CCTGCAAGAAGCCGCA-TC--TG-GAGACA-A-TC-T-TCAGCAC-GGGAGA-CAA-ATGGC-GACTC-G.........GG-CACAT-G-A----GG--CGCAGCG--C--A--G--G--C 8310
SMM.SL.92.SL92B ..............TATA-C-GT---G--T-GA-TT-CT-C-TCG-AGCCTGCCAGGAAGCATGG-GAT-TG-GCAAGA---TA-T-TC-GC-C-TGG-GACTCA-ATGG--GACTC-G.........GG-C-G-T-G-A----GG--CGCAGCA--C--A--G--G--C 8661
SMM.US.06.FTq ........CT--CCTA---C--A---G--T-GAGCTGGT-CC-AG-AGCA--ACAAGCGGCAT-T--A--TG-GAGAGAGA-TC-T--AAGC-C-TGGAGAGACC-ATGG--GA-TC--.........-G-C-G-T-G-AG--TGG--G-TTGCA--C--G--GC-C--C 8498
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ........ATAGCCTA------A---G--T-G-GTT-TT-CC-AG-AGCA-TGCAGGCG-G-TGG--ATTTG-GCGAGAGA-TC-T--AAGC-C-TGGAGAGACA-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA--C-----GC-CG-C 9222
SMM.US.86.CFU212 ........CTC-CCTATA-TGGA---G--T-C-TTTGGT-C--AG-AGCGCTGCAGGCAGCAGGA-GG--TG-G-GACAGA-TC-T--GAGC-C-TGGAGAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-TTA----C--G--G-----C 8480
SMM.US.x.H9 ..............TA----------G--T-G-GTT-C--CC-AG-AGCA--GCARR---G-TGG--ATTTGYRCGAGAGA-TC-T--AAGC-C-TGGAGAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A--G-GA--A-T-GCA--C--MR--C-C--C 8702
SUN.GA.98.L14 GAGGT...---CTGGGTTCG--CCT-ATTCAGGCTACGAGC-G--TC--GAAC-CGT--AGAAC--GCAGGGAGAGAG--T--TCGT--C--AA-G--AGA--TAGA-CCTTTAGTC-C.........GGCA--AAA--G--GC-C-AAT-GA-T-G-A-A---G---GT 9145
SYK.KE.x.KE51 ..............T--A-CAGT---G--GTCACA--G--C--AG-AGCA--CA-CTCGC--GGACGA-AAGTG--GCACCAGA-G-TG-CCATTTGGC-AGCCC-AC-C-CCTAT-CC.........AG-C---T-GC-GAGAA-G-CGCAGC-T----AC-----C-T 8392
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..............T--A-CAGC---G--TTCA-C--G--C--A-TCGCA--A-C-TCGC-CGGA-GG-AA-T-CG-GATTGG--G--G-CTATTTGGC-AGCAA-ATAC-CC-CTACC.........AG-C---T-GTCGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-T 8693
TAL.CM.00.266 AGTAT.....................G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGGCGAGA-GGCA---CA--GCTT--A-GGTTCAC-TGGTG-T----GA--G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AG--GA---G--CGCAGCT--C--C--GC-C-CG 8625
TAL.CM.01.8023 ...........GCAACAA-C------G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGG-GAGA--GCG---CA--GCTT--A-GGTTCACCTGGCGCT----GTC-G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AGTGCAG--A---GCAGCG--C--GC-G----CG 8175
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GACAGGAG--CC-ATA-A-T------G--T-G---C--T-C--AG-GG-A--A-CA--G-CTT-TG-G--TTTG--G-GC--T-CGCAAAGC-CC-GTCG--C-C-ATGGA-T-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--C-T-G-ACAT--A--------G 8876
VER.KE.x.AGM155 ..............TA-T----A---G--CT-GG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-T--CCATCTG--G-GCTTT-C-CGCA-C-C-G--C-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-G 8860
VER.ZA.10.VSAC4004 ..............TA---T--C---G--CTCAG------CC-A-CCGCA--ACAAGAA---GCTC-A-TTGTG--A-GC--T-C-CAAA-C-C-G-CC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCCAT--A---GA-AG-CAT-A--TCT--A------G-G 8361
VER.ZA.10.VSAG1003 ..............TA-T-G------G--CTCGG------CC-A-CCGCA--ACAAGAAGCAGCTCGCA-TGTG--GCGCCTT-C-CAAA-CCTCGGTC-CCA-A-ATGGCTTACTTGC.........AG-TCC----A---G--AG-CGT-G--TCT--A------G-G 8318
VER.ZA.10.VSAM0022 ..............--T-----A---G--TTCGG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAGCTCGC--TGTG--GGGC-TT-C-CAAA-C-CAG-CC-CCA-A-ATGGCTTA-T--C.........AG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-G 8346
WRC.CI.98.98CI04 .......................AG-G-AGCAGC-C-TGC-TGC-TAC-CAAGAAG-TTACAAAG-GCAGG-AG-AA-C-A-G-AGAAA---ATAT----A-ATAGC-ACAG--AGAC-.........AC---TAGCA------TCTGGAAA-TT--TA-C---CTCTGC 8923
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................-G-G-AGCAGC-T-TGCTGC-CTACAG-AGAAG-TTGCTGCGCG-CGGCAGAAA-G-AAG-AGAAG---ATATACACGCCT-GC-GCAG--AGAC-.........AGCA--AGCA-C--CATC-GGG-AATT-CTG-C---CTCTGC 7819
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Env gp41, gp160 end Nef start
H1B.FR.83.HXB2 AGACAGGGCTTGGAAAGG......ATTTTGCTATAAG............................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA....................................GCT 8865
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A_
Env _R__Q__G__L__E__R__.__.__I__L__L__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----A-----A------......GC----------C............................----------------------AG--CAGAG-G-A-------GAG--T---A-----------GA-....................................A-- 8316
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------GCA......GC-----A----A............................-----G----C-AT-------T-----CCAG-A---------G--A----A--------A------....................................--- 8262
H1F1.BE.93.VI850 ---------GCA------......GC------G---A............................-----G-----------------C---A-AG-----------G-----G---------------A-....................................A-C 8142
H1O.BE.87.ANT70 -----------A-----A......-G---AT-G---C............................-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A---------......AGA.........AGAACT...AGAACTTTCCCTGAGT-- 8952
H1O.CM.91.MVP5180 -----A--TGCA-----A......--C--AG-G---C............................-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----A--T------......AGA.........CGATCCTCCTCTGATCCTCAA...... 8974
H1O.CM.98.98CMA105 -----------A--G--A......-G-C-AT-G---C............................-----AMA-GTA-T-GG-----A--AATATGAG------G-AG-A-----AC--------......AGG.........AGAACW...AGAATTTCCCATGAGC-- 8413
H1O.CM.98.98CMABB197 -----------T---C-A......GC---AT-G---C............................-----AAA-GTA-T-GG----G---AAT-TGCA------GA--GA-----A---------......AGA......AGAATTTCCCCTGAGACTTCCCCTGAGT-- 8391
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----------A-----A......-G---AT-----C............................-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A---------......AGA.........GGAACTTCCCCT.........GATC-- 9013
H1O.US.99.99USTWLA --------TGCA-----A......--C--AK-----C............................-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA--------AG-A-----AAG-------......AGA.........CAAACTTCCCCT.........GATC-- 8422
H1N.CM.02.DJO0131 ---------C-A-----A......GCAC-T-------............................-----AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA...............CAACGACCTCACGAGCCA--A 8337
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---------C-A-----A......-CAC-TT------............................-----GAAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA............CAAAGACAAACT......CAA--A 8306
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------C-A------......-CAC-TG------............................-----GAAA-TT-T------G-AC--A--AGCA------T-AGAAA-C--A---------...A--AGG...............CAAACTCAAGAGCCAGCTCAA 8374
H1N.CM.95.YBF30 -----A---C-A-----A......GCAC--A------............................-----AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--AGA..................CAAACGCAAGAACCA--A 8452
H1P.CM.06.U14788 -----A--GC-A-----A......-GC--A--G---A............................-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A...AAGCAGACTACCCCGACTACCCCTGACCCG...ACTACCC-A 8468
CPZ.CD.06.BF1167 --G-----A--A----TT......GC-C-AAAC---CA...........................-----A-CTGTACTAGG--CC--ATTCCCA...--GATAGAC-ACA-GTT-A-C-----T......AGA.................................AAC 9069
CPZ.CD.90.ANT -----A--G-------TT......GCA--AAAT---AC...........................------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G-----GCA.........--AC--GC---T...A-GAAA..............................ATACA- 8319
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----A---C-A--G--A......-C---A--T---ATCTTGCTTTAAAATAGTCTTGCTTTAAG-----A-CTC-------T--------CC-AG-A---------GAAA-C--AA-------A...AA-GAG.................................--- 8498
CPZ.CM.05.LB715 -----A--A--A-----A......GC----------A............................-----A-C---A--------G--C--CC-AG-A---------GAG--G--A--------C...A--CAA.................................A-A 9051
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----A-----A--G--A......-GC---------C............................-----CAA---A-----------C--CC--G-A--------AGAA-----A-CT-----A...A--CAA.................................--- 8452
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----A--TC-A-----A......GCAC-TT-----A............................-----AAAAGTT--------G-----CC-TG-G--G-----ACAA--C-TA--T------...A--AGA.................................CAG 8372
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----A--T--C------......GC---AT-----A............................-----AA----A--------------CC--G-A---------GAA--T--AAG------T...A--CAA.................................-AA 8397
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----A---C-T-----A......GCA--AT-----A............................-----A-----------------C---C--G-G--C-----AGAG-----A--C---C-T...A-GAGG.................................A-A 8510
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----A--T--A-----A......GC-----------............................-----AAA---A--------------CC--G-A---------G-A--------C---C-T...A--AGG.................................A-A 8400
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--A--T--A-----A......GC---A---G--TAAA.........................-----CAA---A-----T-----C--CA-TG-A--------GCAG--C--A--G---C-T...A-GCGG.................................A-- 8276
CPZ.TZ.00.TAN1 --------TC-----CTA......GCC--AAAT---A............................-----AAA--TA-TTGGT-G-T-GCC-......--GGCC-GG-AA-CC-TC---GATC-T..........................................CA- 8551
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----A--T--A----TA......GC---AAAT----............................-----AAA--TT-TTGGC-G-T-GGC-......--TGCTA--.........--GGTCC-A...--CAGA...........................TTGCAT--- 8548
CPZ.TZ.09.UG38 ---------C-A----TA......GCC--AAAT---C............................-----AAA--TC-TTGGC--GT-GCC--GAGCCCA-A--G-A-TCCA-GC-AT-.............................................CAT-AG 8504
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--A---C-A--G--A......-GC--AT----..............................------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-..............................ACTCAGA-A 8898
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----A--A--A-----A......-GCC-AT-----..............................----AAA-GCA---AA---G-----CT-TG-A--------AG-A---------------......AGG...........................CAAACCAGC 8385
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----A--A--A-----A......-GCC-AT-----A............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A---------------......AGA...........................CAAACCAAC 8456
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----A--A--A-----A......-GCC-AT-----A............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A---------------......AGA...........................CAAACCAGC 8440
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----A--GC-A--G--A......-G---A--C---A............................-----GAA-GCA---AAG---------C--G-A--------AG-A--C--A--C--G---.................................CACCAGACTA-C 8326
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----A--G--A---CTC......-G---AT-G---C............................-----GAATGCC---AAG-----C--CT-TG-G--------AG-A--------T------..............................AGGCAAACTTCCC-- 8442
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----A--AC-A--G---......-GC---------CATC.........................-----GAATGCA---AAG---------T-AG-A--G-----AG-A--C--A--C-----A.................................CACCAGACTA-C 8333

Env gp41, gp160 end
MAC.US.x.239 -----A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................GGGACAGAAA 9253
Env _R__Q__G__L__E__L__.__.__T__L__L__*_
Nef __D__K__G__L__S__S__.__.__L__S__C__E#__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__Q__K_
H2A.DE.x.BEN --G-----AGCA---CTC......GCCC-C--G-G-............................................................................................................................GGGACAGCAG 9296
H2A.PT.x.ALI --G-----GGCA----TT......GCCC-C--G-G-............................................................................................................................AGGACAGCGG 9292
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --G-----GGCA----TC......GCCC-C--G-G-............................................................................................................................GGGACGGCGG 8738
H2B.CI.x.EHO -----A--GGCT---CTC......GCCC-CT-G-G-...................................................................................................................................... 9227
H2B.GH.86.D205_ALT -----A--AC-T---CTC......-CCC-CT-G-G-...................................................................................................................................... 9250
H2G.CI.92.Abt96 --G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................AGGGCAACAA 8681
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --G-----A--T---CTT......GCCC-C----G-...................................................................................................................................... 8758
H2U.FR.96.12034 --G--A--A--T--GCTC......GCGC-TT-G-G-......................................................................................................................AGCTCAGGGCCAA-GC 8777
ASC.UG.10.RT03 --G-----AGCC--G-TA......C-AC-CAAT--G...................................................................................................................................... 8286
ASC.UG.10.RT08 --G-----AGCC--G-TA......C-CC-CAAT---...................................................................................................................................... 8319
ASC.UG.10.RT11 --G-----GGCC--G-TA......C-CC-CAAT-G-...................................................................................................................................... 8280
COL.CM.x.CGU1 -T-T-T-A-CGTCCCCAA......GG-CCTGCC---...................................................................................................................................... 8151
COL.UG.10.BWC01 CT-TTT-A-CGTCCCGA-......-GCCCTGCC---...................................................................................................................................... 7971
COL.UG.10.BWC07 -T--GA--AGATCCCCA-......GGACCTGCC---...................................................................................................................................... 8172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----A--AGCT---TT-......T-CC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8650
DEB.CM.99.CM40 --------AGCA--GCTC......--CC-CAAC-G-...................................................................................................................................... 8559
DEB.CM.99.CM5 -----A--AGCA--GTT-......T-AC-CAAC-G-...................................................................................................................................... 8480
DRL.DE.11.D3 -----A---GCA----TA......C-CC-CAAC--G...................................................................................................................................... 8522
DRL.DE.11.D4 -----A---GCA---GTC......C-CC-TAAC--G...................................................................................................................................... 8478
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C-G--A---C-T----AA......G-CC--GGG---...................................................................................................................................... 8766
GSN.CM.99.CN166 -----A--GGC---G-TA......C-A--TAAC-G-...................................................................................................................................... 8771
GSN.CM.99.CN71 --------GGC---G-TA......C-AC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8771
LST.CD.88.SIVlhoest485 G-GTTTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCGCT--G--G...................................................................................................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 G-G-TTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACT--G--G...................................................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 G-GATTTC-AGT---GCCACAGAG-CCGCTT-G--G...................................................................................................................................... 9110
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C-G----AG-GT--G--A......--CC-TAAT---...................................................................................................................................... 8879
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----AA-TGCA---C-A......CCCC-TAAC---...................................................................................................................................... 8378
MND-2.CM.98.CM16 C-------AGCA---GTC......C-CC-CAAC-G-...................................................................................................................................... 8909
MND-2.GA.x.M14 -----A--AGCT---GTC......C-GC-CAAC---...................................................................................................................................... 8838
MND-2.x.x.5440 -----A--TGCT--GGCC......C-AC-CAAC-G-...................................................................................................................................... 8545
MNE.US.x.MNE027 -----A-AGC-T--GCTT......-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................GGGACAGAAA 8730
MON.CM.99.L1_99CML1 C-------AGC-----TA......T-CC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8788
MUS-1.CM.01.CM1239 C-------GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8749
MUS-2.CM.01.CM1246 C-C-----GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8845
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --G-----AGC-----TT......C-C--TAAC-G-...................................................................................................................................... 8378
OLC.CI.97.97CI12 G-GAGA-AAGGA-C-GAA...ACA-C-GGAG-C-G-...................................................................................................................................... 8323
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G--A---C-C--G--A......C--C-CAAT--G...................................................................................................................................... 8281
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G--------C--G--A......C--C-TA-C--G...................................................................................................................................... 8353
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --G------C-C--G--A......C---GTAAT--G...................................................................................................................................... 8452
SAB.SN.x.SAB1 C-C--A-AGC-T--G--A......TGG--TAAT--G...................................................................................................................................... 9087
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G-----AC----GCTC......GC---CT-G-G-...................................................................................................................................... 8387
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G-----A------CTT......-CAC-CAAT-G-...................................................................................................................................... 8340
SMM.SL.92.SL92B ---------C-T---CTC......--GC-TAAC--G.........................................................................................................................GGATGGATATAAA 8704
SMM.US.06.FTq --G------C-T--GCTC......-C-C--T-G-G-...................................................................................................................................... 8528
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-...................................................................................................................................... 9252
SMM.US.86.CFU212 --G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-...................................................................................................................................... 8510
SMM.US.x.H9 --G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-...................................................................................................................................... 8732
SUN.GA.98.L14 ---ATTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACTT-G---...................................................................................................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 C-------GC----G-TC......TACC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8422
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C----A--------G-TC......TACC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8723
TAL.CM.00.266 --G--A--AC-T---TAT......TGC--TACT-G-...................................................................................................................................... 8655
TAL.CM.01.8023 --G--A--GC-T---TAT......TGCC-TGCT-G-...................................................................................................................................... 8205
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 C----A-AAC-----C--......TGG--CAAC--G...................................................................................................................................... 8906
VER.KE.x.AGM155 C----A--GC-T--GGAA......G-CC-TAAT--G...................................................................................................................................... 8890
VER.ZA.10.VSAC4004 C-G--A-CTC-T---CAA......--CC-TAAC-G-...................................................................................................................................... 8391
VER.ZA.10.VSAG1003 C----A-AAG-C--G--A......--CC-TAAT-G-TAA................................................................................................................................... 8351
VER.ZA.10.VSAM0022 C----A-AAA-T--G--A......--CC-TAAT---...................................................................................................................................... 8376
WRC.CI.98.98CI04 TC-AGCCTTAATA-G--CAGAAGA-GAC-CT-C---...................................................................................................................................... 8959
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -C-A-CCTTAATCCGT-CAGAAGAGGACA--AG---...................................................................................................................................... 7855
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H1B.FR.83.HXB2 GAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA.........GAGGAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAG 9026
Nef _E__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__.__E__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R
H1A1.UG.85.U455_U455A CCTG--------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--T------T--T----T-----CAG------------G-----G---.........-----A-GA--C--A--C--C-----T-GG--A-------------- 8477
H1C.ET.86.ETH2220 -CT-----------GG-A--A--------G---------T-A--C---T----G---C-T-----C-----C---C-C--C-AT---C---A------------G-----G---......GAG-----A--A-----A--C----------G------------------ 8426
H1F1.BE.93.VI850 CCTA----------AG------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G---------.........-----------A--A--C----------G-------------G---- 8303
H1O.BE.87.ANT70 --A---TGC---CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAG.........--A--A--A-----------AG-------A--G---C---- 9113
H1O.CM.91.MVP5180 C-A---TGT---CC-G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC--CAAAGAT.........-----T--A--C--C-----A-G------A--G---C---- 9135
H1O.CM.98.98CMA105 --A---TGT---CC-G-A--A---CAGATT--CA-G---T-A-C-GCTAGA--R-GG--AC---T-TC-C----TC-T-AA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--A--------C-----A-GG-----A------C---- 8574
H1O.CM.98.98CMABB197 --A---TGT---CC-G-A--A---CA--TC--CA----GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGC--TCAAGAG.........--A--A--A-----------A--------A--G---C---- 8552
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A---TGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A--C--C-----A-G------A--G---C---- 9174
H1O.US.99.99USTWLA C-A---TGT---CC-G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT---A-TC--------CT-CCAGGAT.........-----C--A-----C-----A-G------A--G---C--CA 8583
H1N.CM.02.DJO0131 -TAGAGC------TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------...CAAGAA...--A--A-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G-- 8501
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -CAG---------TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G--------...CAAGAA...--A--A-----A--A--C--------ACGC-----A-----A--G-- 8470
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------------TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTAA-T------------...CAGGAA...-----A-----A--A--C--------ACGC-----A-----AA---- 8538
H1N.CM.95.YBF30 -TAGAGC------TAG-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T------------...CAAGAA...--A--A-----A--A--C--------ACGC-----------A----- 8616
H1P.CM.06.U14788 -TAA--C-T---CCCG----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--TGAGGAA.........--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C----- 8629
CPZ.CD.06.BF1167 ACA------------GCACCA--GT--CA-GA-......T--C-T--CAGA----GCC-T......-CA-CA-ACA-CATAGGA-CA-AACA-GA--TA-TA-A-C-TT--GG-GACCAT...ACA--A--A-CA--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G-- 9224
CPZ.CD.90.ANT --AA--AATC-----GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT--TACAGAG.........--A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-- 8480
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CCAAT---------AG-A--A----AG-TT---AAG--T--A------T-------T-----T-----AC-----C--AG---T---CAAA---TA--A---T----T-A-ATGAAACAT...C-T--A--A--A-----C--------T-G---A-----G--A----- 8665
CPZ.CM.05.LB715 C-A-----------AG-A--A---C---TG--AA-------A--C--T---------------GTC--A-----TC--CAA--T---CAAA-CCT-------T------AG--GAAAGAG.........--A--A--A-----C-----A-GG-----------A----- 9212
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 C-A-----T---CCAG----A---T---TC--A-----TT-A--GGC------------A--C-C---A-----CC--CAA-A----CAAA--CTA--A----------A-ATGCAGGGA...C-T--A--------A--C--------T-G---A--A-----CC-T-- 8619
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C-AGATC-------AG----A-------TT----A---T--A-CT--T-GA--G--T--T--C-TA--A-----TAAG-AG-AT---CAA--CCTA--T----------AG---AAAGAG.........--A-CA--A--C--------ATGT-----------A----- 8533
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ACTGT---------AG-A--A---C----C--A-A------A-CT-GG-----G-----T--------T-----CC--CAA--T----AGA-CAT-------T----G-AG---AAGGAG.........--A--AA-AT-G--------A-A------------A----- 8558
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C-AA-T--------AG-A--A---C---T---A--G-----A-C--G------------A--C-----A--C---T-CCAG--A----AGA-CCT-------T------A-GT-CAAAAT.........--A--A--A--C--------A-GG-----A------C---- 8671
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 CCT-----------AG-A--A--GC---TC--G--------A--G-G------G--T--A--------G-----TC--CAG--A----AGA--CT-------T----G-AG---AGGGAC.........--A--A--A--A--------A-G---C--A--G-------- 8561
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C--GA---------AG-A--A----A--TG----AG--TT-A-C--GG-G---------A--TTCC--AC----CC-TCAG--T---CAAA--CT---A----------A-ATGGAACAG.........-----T--A--G--------A-G------------------ 8437
CPZ.TZ.00.TAN1 A-CA-CT--AGT--GCCT--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-AA-ACTCT-C--AC--TACTGAA.........--A--A--A-------------G---AGCA-----CA-G-- 8712
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CA--T--TCAT---G--CA--CCT--AA-GAA......--TC-TG--AGA----GGC--......-CT--C-ATA-CATAGGA-CA-AAAAAGA--TTGCC-ATT-CT-T---GACCAT...ACA--A-----A--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G-- 8703
CPZ.TZ.09.UG38 AGTAATC-TA--ATA...AAA--GCA------A-AG-----CC-GGC-AGG----GGT-G--T-C-----C-CT--G-A-AT-AGCA-A--TAATAAAT-ACTCTC-T-AC--CTCTGAA.........-----A--C--C--C-----T-GG--AGCA-----AA-G-- 8662
CPZ.US.85.US_Marilyn ACAG----------AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTAAT...C-T--AAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A----- 9065
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CCTGAGC---ATCCGGCTCCA--G-TG-GTGAAGTGTCTA-A-C-TT-GCACA-AG-GGAGGG-TACCTGCA-A-TATA--C-A--AAACAA-CAA--T-TAGC-TTCCT-G--GCTCATGAAA-T...-----A--A--C---------GT------A--G-------- 8552
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CCTGAGC--AAGCCGGCTCCA--G-TG-GTGAAGTGTCTAGA-C-TT-GCACA-AG-GGAGGG-TACCTGCA-A-TATA--C-AC-AAACAA-CAA--T-TAGC-TTCCT-G--GCTCAT...--A--T--A-----A--A----------G------A--G--G----- 8623
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CCTGAGC--AAGCCGGCTCC---G-TG-GTGAAGTGTCTAGA-TGTT-GCACA-AGGGGAGGG-TACCTGCA-A-TATA--C-ACGAAACAA-CAA--T-TAGCGTTCCT-G--GCTCATGAA--T...--------A--A---------GY------A--G-------- 8607
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 CCAGA...--A--CAGCACCT--G-TT-GGGAAGTCTC-AGA---TTGGCAAAG-G--AAGG--TACC--G--A-TACAA-G-A-GGAACAA-GCA----TAGCTTTCTT-G-TGCTCATAGA---...--A--A--A--A--C--C----G------A--G--C--G-- 8490
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C--T-AGC--TG-GCCCCT--G-T--G-ATAGTTTCTAGA---TT-GCACAGAA-GGAGGC-TACCA-GCT--TACA-AC-TC-GAACAA-GCA---CTTGCGTTCCT-G-CAGTCATACA---...--A--A--A-----C-----T--------A--G---C---- 8609
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CCAGAGAT--ACCCAGCACCT--G-TG-GGAAAATCTC-AGA---TTGGCAAA--AG-AAG---TACCT-GC-AGTACAA-T-A-GAAA-AA-GAG--A-TAGCTTTCTT-G-GGCTCATGAA--T...-----A--A--G--------G-AG--C--A-----CC---- 8500

Premature stop in SMM239
MAC.US.x.239 T-CAATCAG-G-C-GTATA--AATA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-GA---A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-TA-..................--T--T--CTT---A--GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC---- 9402
Nef _Y__N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__.__D__E__*__.__.__.__.__.__.__D__D__D__L__V__G__V__S__V__R__P__K__V__P__L__R
H2A.DE.x.BEN T-T-AGCAG-G---GTACA--AACAGCC---GGA--A---CA-C--C-G-AA--CAG-AAGATTTGTAT-GGCAGCA-AA--TGG---A--TA...-AT-CTGAT..................--T--T--CCTAA-A--AG----T--T-----AAGA-----ACGG-- 9445
H2A.PT.x.ALI T-T-AGCAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA--AC--CA-C--C-G-AA---AG-AAGA-TTGTA---GCA-CAGAA--TGG---A--TA...-AT-TAGAT--T...............--T--TAGCCTA--A--GG-CT-T--------AAGA----AA----- 9444
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 T-T-A-CAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA---C--CA-C-...G-A--G-AG-AAGGCTCGTA---GCA-CA-AA--TGG---A--TA...-AT-CAGAT..................--T--T--CCTA--A--GG-C--T--------AAGA-----A----- 8884
H2B.CI.x.EHO .........................................T-G-C--A-GACTTTGGGAG--GAAG-GGGAGG-AA-CAAGATTCA-A-......-AGGATGAT..................-----CA-T--A--A--GG-C-GT--A-G---CGG---C--AC-G-- 9332
H2B.GH.86.D205_ALT .........................................--G-C--A---CCCGGGGGG--GAAG-GGGAGGGCA-CAAGATGCA-A--AA...AGTGATGAG..................--C--T--A-T--GA-CCA-ATGTAAG--C--AATA-----AC-G-- 9358
H2G.CI.92.Abt96 T-CA-GCAG-GTC-ATTTA--AATA-CC---GGA--A---CA-C--C-G-AA------AGTT-GCATA--GGYAGCA-AA--ATG---A--TA...-ATA-TGAT..................--TA-T--CTTA--A--AG-A------TAC--CA-A--C--GC---- 8830
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...........G-GACA--CATATAGT-A-GGG-AGTT-A--A-T-CC-CGT-GAG--A-C--GCAG-AG-AGGG-A-AAGCTA--ATA-AGACAACAGAACA-G--T-ATGT-GATAGTGAT--T--T--CTTA--AAAAG-AT----A-GG--AAG---T--A--G-- 8917
H2U.FR.96.12034 T-TAGT-A--G---GTTCA--AATA--C-T-GGA--AC--CA-C--C-GGGAA--AT-AATT-CAATAT--GCA-CA-AAC-TGG---A--TA...-ATGAAGA-..................--TA-T--TTTA--A--AG-AG----A-G---AAGA---G-AC-G-- 8926
ASC.UG.10.RT03 ............................................-G--G-AAC---CGAG---GCC-AG-GAGGG-A--T-GTACC--TAAGA-ACAA-GAAGGT--CAGCACCCGAGATGAT--T--A--A-GA--------C-----ATGC--A--A-----CC-C-- 8412
ASC.UG.10.RT08 ............................................GG--G-A-C---CCAAC--G-AGAAGTAGT-C-CTTA-GGT-CAAC-AGG---A--ACACCCG-A-T.........GAT--T--A--A--A--------C-----ACGC--A--A-----CA-C-- 8436
ASC.UG.10.RT11 ............................................-G--G-A-C----GCAG-C-AG--AGGAGA--TT-TAC---TGAGGTACAA--AAG-TGACA-CA-C-G-GATGAT...--T--A--A--A--------C-----ACGC--A--A-----CA-C-- 8403
COL.CM.x.CGU1 .............................T-GC-CTTG--C-CTTTGCT--A--CATCCAGATGTATATT-CCACAAC.........C-A-AACCA-AGGACG--..................--A--T-TA--A-CA--A-G-TAT--G-TGT---GAC-G--AG--C- 8265
COL.UG.10.BWC01 .............................T-G--C-TGT-CTTTGTGCT--C-CCATCCAT-TGTGTA-T--CATT--.........C-A-AGCCA-AAGATGC-..................--T--A--A--A-GA----GCTTT--GCA-G---GA--T---G---- 8085
COL.UG.10.BWC07 .............................T-G--CGTGT-C-CTTTGCT--C-CCATCCACGGGTATA-TT-CACT-T.........C-A-AACCA-AAGAT---..................-GA--AA-T...AACA-C-G-TTC--GTGTG-C-GA-----AG-C-- 8283
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...................................G--AACCTTT-T-GGAAATC---GA-G-GAA-T---GTGTA--CAG-GAC-ACAACAAGA-TTTGAC.....................C-AC-A-----A-----A-----T----A---CAG---C--AA-T-- 8764
DEB.CM.99.CM40 .........................................-TTCTGGGGAA-TC-T-GA-G-GAA-TA--GTGCA-CAA--AGC-ACAACAAGACTTAGAT.....................C--ACA--A-CA--A--C--C-----ACGC--C------T-CA-CC- 8667
DEB.CM.99.CM5 ...................................G--A-CACTCT-TGCA-ACC-CCA--G-GAG-TA--ATGCA-TCAG-GAGCCCAG-AG---TATGAT.....................-----AC-T-G-A-A--C---G-T----G---AAG---C--AA-T-- 8594
DRL.DE.11.D3 ..........................CAGC-TAGATACTACTCCT-T---A-C----GCAG--GCA...G-G-A--AT-TC---CT-C-CA-AGAA-AAGAA-A-CCCT--......GAAGAA--A--A--A--A--A--C--------ATAT-----ATGC--G--G-- 8657
DRL.DE.11.D4 ..........................CAGC-TAGATACTACTCTT-TG--A-C----GCAG--GCA...G-G-A--AT-TC---CT-C-CA--GAA-AAGAA-A-CCCT--.........GAA--A--A--A--A--A--C--------ATAT----GATGT---C---- 8610
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........................................................-GGT-A--TG-CTCCAGAC-GCCGCCG-CTGCAA-AAG-A-A-ACCT-T--T-AGTGGGATGATGAT--A--A--A...--A--C--C--T--GCA-----GA--C--C----- 8877
GSN.CM.99.CN166 .............................................................................--AGC-A--AC-CAAGA-A-GAA-C--C..................------T-T--ACCATCA-GC-----A-G---A-G------AC-T-- 8846
GSN.CM.99.CN71 .............................................................................--AAT-ACCCT-CAGGCAAAAT--CA-C.....................--TT-T--ACCATCA-GC-----G-G---A-----G--GC-T-- 8843
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 9110
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ............................................G--GAGACC-A---AGGGT--G-TG-C-C-G-A--GACGACG-CTGCAAGAG-GAGACACTTGG-A-G--TGGAGTGAT--T--A--A--AA-A--C--C-------AG---AGA--G---C-CC- 9005
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................................................................AGATG-G-A-CTT-ACTTA-CACAGCAGGA-C-AGAAGAG..................-----A--A...--T--A-----T--GTGT-GC--A--TT-C----- 8462
MND-2.CM.98.CM16 ..................................................................................................-GAAGAG..................--A--AAC-......--C--------ATAT--A---TGC--AG---- 8957
MND-2.GA.x.M14 ............................................................................................AGTA-ATGATGAGC--...............A-A--A--A...AG---C--------TTAT--CACACAG---G-GC- 8898
MND-2.x.x.5440 .........................................-CGGG-T-TAA-GCACCAGCAGGA-GTA-C-CTCC-CT-AGAA--A-AGCAACCAAGTGATGA-..................-----A---...--A--C---------TAC--AAC-CAG--AG-GCC 8653
MNE.US.x.MNE027 T-CAATCAG-G-C-GTTTA--AATA-TC---GGAA-A---CA-CTGG-G-GA-G-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-GA-..................--T--T-GCTT---A--GG-A-----G-GG--A-GA--T--C----- 8879
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................................GG-C--A---GGCAA-CAACG-CGGCAAC--.........--G--C-AC......GACGAC--C--C--C-GT--C----G------A-GG--C-GA--T--GC-TC- 8881
MUS-1.CM.01.CM1239 ..............................................................-G-A------GAGCGGC-ACT--TC....................................--A--AC-T---CGTTCA-GC-----GCGG--G-GA--G--CC--C- 8821
MUS-2.CM.01.CM1246 ..............................................................--AC-AGGGCCGCAGGCAA-T--TA....................................--A--AC-T---TGCTCC-GC-----ACGC--GA-A--C--GA-TC- 8917
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..............................................................-G-G-AAG-CCGCAG-C-GGT--T-.................................GAC--A-----T...CGTTCC-G--AT--G--T--AA-ATGTGGCC-GC- 8450
OLC.CI.97.97CI12 .......................G-ACCAGCA-......-AAAC---T-TG-C-AT-GAGT-TTTA-TG-C-GGG-AC.....................ACTGAC..................AC---T--TCT--AA--A--------G-AG--------G--AG-GC- 8425
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .....................................................--G-GGGTTT-C--TAG-A---CAGCAGT-AGTA-A----ATG-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--CACCTT---A--A----------AG--A--A-----A----- 8389
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .....................................................G-G-GGA-T--CA-TAG-A---CAGCAA-GTGTA-A----ATA-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--TACCTT---A-----C-----G-A---A--A-----A----- 8461
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........................................A-G-GGCAT-AC----GAA--GCAAGCTTCA-T--AT-AC...-T--ACTGG-A--AAGATACT..................--T--CACCTT---A--A--------G-A------A-----AC-T-- 8560
SAB.SN.x.SAB1 .............................GCAAG-----TCCTCT-G-ACA-A-..................GA--GT-TA-AA-TGAAACA-CAA-GAA-A-AGCCCT-GTGGTATGATGAG--T--A--A--A--A--C--------A-GG---TGCT----AC--C- 9210
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...........--GGCAAACTTATT---AGGGG-A-TTTA--A-T-CT-C-T-GAA--A-C--GT--AAG-A-G--G-AAACT---GTA--GGA-ACAA--CA-GA-TAATGT-GGTGAAGAT--TA----CCTA--A--AG-AG-T--G-G---AA-AA----AC-G-- 8546
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............GCA-AAATACAGCC--GGGGA-T--A--A-T-CC-CAT-GAG--A-C--GC---AG-A-G--A-AAG..............G-AGAATA-G--T-ATAT-GATGAGGAA--T.........--T--GA-AG----A-GG---A--A----A----- 8473
SMM.SL.92.SL92B T-CAAT-T--GG--ATTTA--AACA-CC---GGA--A---CT-CT-C-G-AA--CA--AGCA-CAGTAT-GGCAGCAGTG--TGG---A-ATA...-ATGA-GAT..................--T--T---CT--CT--AG-AGTT---TGG--AA-A-----CC---- 8853
SMM.US.06.FTq ...........G-GAGA-AGTTACAGTCAGGG--AGTTTA--A-T-CC-CCT-GAG--A-C--GC---AG-G-G--A-AAATTGGCATA-AGGCAACAAAATA----T-ATAT-GATGATGATA-T--T--TTTAA-A--AG-A-----ACACT-AA-A--C--C----- 8687
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ...........GCC-CA-AAATATAGT-AGGGA-A-T-TA--A-T-CC-CCT-GAGG-A-C--GCA-CAG-A-G--A-AAATTAGG-TA-AGACAACAAAACA-G--T-ATGTGGATGATGAA--T--T--CTTA--A---G-CT----GCAC--AAGA--C--C----- 9411
SMM.US.86.CFU212 ...........GCC-CA-A--TATAAT-A-GGC-AGT--A--A-T-CC-CCT-GAG--A-C-TGCA--AG-A-G---CAAATTAGCATA-AGGAAACAAAATA-G--T-ATGT-GATGAGGAG--T--T--ATTA--A--GG-AG----ACAT--AA-A--T--A----- 8669
SMM.US.x.H9 ...........GCC-CA-AAATATTGT-AGGG--A-TT-A--A-T-CC-C-T-GAGG-A-C--GCA-CAG-AGG----AAATTAGG-TA-AGACAACAAAACA-G--T-ATGTGGATAATGAA--T......TTA--A----G------G-GC--AAGA--C--CG---- 8885
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 .............................-C-CATCTTGGATCCC---AGA-AC.........TT-GA-TC-GGG-GGAAA-AATGGAA---GG-A-A-ATCTGTC-T......GATGAGGGA--T-----TCTA--A--C-----T--TTT---A--A-----C--G-- 8548
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................GC-CATTGAC-C-C--GG-CCGG-CAGA-ACTGG......G-ACATTCGGG--G-CAA-AATTCT-AC--G-A-ATATAG-GC-G......GATGAAGGA--CACA-GTCTC--A-----C--T--GTGT-----AAC---AC-C-- 8858
TAL.CM.00.266 ....................T-A--A-TGGCAAGC-ACAGGA-CGG-CT-CATG...............GGC-AG---TTA--AC-A-GA-AGGT-TGG-ATGA-A---A----GAAGAAAAT--CAT---ACTA-----C--C--T--G-GG---A-A--T--G--G-- 8790
TAL.CM.01.8023 ....................T-C--G-TGGCAAGC-TC-GAC-C---TTGGATG...............GGG-AG---CTCT-GG-A-GA-AAGTCTGG-ATGA-A-G-AG---GAAGAAAAT--CAT----CTT--A--C--------A-GG-----A--T--A--G-- 8340
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .....................................................GAGGGGA-AG--C-C-CC-GA--G-AGA-AATTG--A---GA--A-ACATGG--T-ACTGGGAACCAGAG--A--A--A...-----C--------A-G---A-GA--G-------- 9020
VER.KE.x.AGM155 ...............................................GA-GA--AATGG--AC-TG-CTCCAGA--G-AGACGTCTACAG-ACG-G-A-CAATGG--T-A-TGGTCAGATGAA--A--T--A...-----A--------A-G---AAGA--G--AC---- 9010
VER.ZA.10.VSAC4004 .............................GGGAGA---AAAA-GC-G--CAA-GAATGGA-A--TG--ACCAGA--GTAGATATCTACAG-AAG-A-A-ACCTGG--T-A-TGGAGTGATGAT--------A...--A--C--------G-AG--AAGA-----AA---- 8529
VER.ZA.10.VSAG1003 .........................................-CCC-GGA-GAA-AATGGG-AC-TG-CTGCAGA--GGAGG-GATTACAACAAG-A-ATGA-TGGAGC-A-TGGTCCGATGAT--A--A--A...--C--C--C-------A---A-GA--T--AC-T-- 8477
VER.ZA.10.VSAM0022 .........................................ACC--G-A-AA-GAATGGA-A-CT--CAG-GGAC-G-AGG-GACTACAA--AG-A-ATAACTGG----ATTGGACTGATGAC--A--T--A...-----C--C-----G-G---A--A--C---C-G-- 8502
WRC.CI.98.98CI04 .........................................................................................A-AAGA-AGT-CTGAT..................--T--A--A...--A--C--------TCAT--------T--AA---- 9019
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........................................................................................A-AAGACT-A-CTGAT..................--T--T-CA...A-A--A--C--T----G---A--A--T-------- 7915
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 ACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGG.... 9192
Nef __P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T----------A--G-A---------A---------------G----T-----------A-T-----------G------T-----------------A.... 8643
H1C.ET.86.ETH2220 ------------T--------AT-C-----C----T-------------------------------T-----T-----A-G-A---G--G--G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------.... 8592
H1F1.BE.93.VI850 ---------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----GG-----C-------------G-T----------------------------G-------------------------.... 8469
H1O.BE.87.ANT70 G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A.... 9279
H1O.CM.91.MVP5180 G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----A.... 9301
H1O.CM.98.98CMA105 G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-AG---GC---A-----G-----T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---------T--------A-----A.... 8740
H1O.CM.98.98CMABB197 G--------C--T--A-G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------C-A----GC---A-----A-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A.... 8718
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------.... 9340
H1O.US.99.99USTWLA G--------C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----GC---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----A.... 8749
H1N.CM.02.DJO0131 G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A.... 8667
H1N.CM.04.04CM_1015_04 G--------C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A.... 8636
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G--------C--T--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--AG--G-----G--T--A--C--C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A.... 8704
H1N.CM.95.YBF30 G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C-------C-G---T--------------------A.... 8782
H1P.CM.06.U14788 -TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A.... 8795
CPZ.CD.06.BF1167 ---T-----AG-A--ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C--AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------A.... 9390
CPZ.CD.90.ANT ---C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A.... 8646
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------------A-G---CT-T--C---TC-----------G--G-------------------T--G--T-------G-A---G-----A---T-A-----C---G-T--T--T----------T---------C-G------------C-----A-----A.... 8831
CPZ.CM.05.LB715 ---------C-T---A-GT--GT-T-----C-------------------GA---------------------T-T---AG------------G-----------C---G-T--T-------------T------A--C-G---A--------------A-----C.... 9378
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-----A-TT--A-G----T-T---T-AG--T--------------------------------------T-----AG------------G---T-G-----C---G----T--T--------A-T-----------G------T-----------A-----A.... 8785
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------A-----A-A----T-T------TC-TT--------G-------------------------G--TGG--AACC-AG--------A--T--A--C--C---G-T--T--T--T-----AAT---------C-G------------T-----A-----C.... 8699
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 G----------TT--A-AG---T-T------G--T--------------------------------T--G--T----TA---AG--------A--------C--CG--G-T--T-----------AAT---------C-G------T-----C------------.... 8724
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------C-TT----G----T-T-----C---------------------------------------G--T-----A---AG--------G-----------T---G----T--T--------A-T-----------G---A---------------------.... 8837
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 G--C-----C--T--A--G--CT-T-----------------------------------------------CT-------------G-----G-----------C---G----T--T----------T-----------G---A--------------A------.... 8727
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---------A--T--A-----CT-T-----C------------------------------------T--G--T-T---A-G-----------G-----G--C--C---G-T--T--T--C-----A-------------G-A-T-----T--T--T--A-----A.... 8603
CPZ.TZ.00.TAN1 ---C-----AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----GC--CC-----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T--A--C-G------------C--T--A-----A.... 8878
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C-----AG-A--ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA-----A--C-G------T-----C--T--------A.... 8869
CPZ.TZ.09.UG38 ---C-----AG-A--ACT---A--------GTCATGG--CC----------------------T---T--CC-TT----AC--AG---GC--CC---T-A---A-------G--TA-T--------AATA-----A--C-G------------T--T--A-----A.... 8828
CPZ.US.85.US_Marilyn G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A.... 9231
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G--------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT------------------A------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T-----T--G--A-----------C-G------T------------------.... 8718
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT---------T---------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T------------------.... 8789
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G--------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT-------------------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT--G---T-A-----C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T--T---------------.... 8773
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -TGC-----C-T---A-GG--AT-T--C--C---TT---------T--------A--------T---T-----T----A-CTGAG---GC---A-----A-----C---G----T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T------------.... 8656
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------C-TT--A-G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---------T------C-CAG---GC---G--T--G-----T---G--Y-T-----T--G--A-T-----------G------------------------A.... 8775
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 G----------T---A-G---AT-T-----C---TT---------T--------A--------T---T--G--T-T--A-CTGAG---GCC--G--T--A-----C---G----T-----T--G----T-----------G------T-----C-----T-----A.... 8666

3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 -A------G------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A.... 9568
Nef __T__M__S__Y__K__L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__.__
H2A.DE.x.BEN -GA------C--T--ATTG--AA-----A-GTCA--T---A----------A---------C-----A-GT--T--AGTAGG--G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------A.... 9611
H2A.PT.x.ALI -A-------A-----ATTG--A------A-GTCA--T--AA---------G----------------A-GT--T--AGTG-G--------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT--------A.... 9610
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -GA------A--T-G-TTG--AAG----A-GTCA--T--GA----------------------------GTA-T--AGTG-T--G----GTAGAG----A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-G--AATAA-TGGA--C-G---------T--T-AT--A-----A.... 9050
H2B.CI.x.EHO G--------A-T---ACT---A-----CA-GTCT--T-------------------A----------A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------A.... 9498
H2B.GH.86.D205_ALT ---------A-----ACT---A-----CA-GTCT--T---A--------C-----------------A-GTA-T-TAGTG-G--------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT---------.... 9524
H2G.CI.92.Abt96 -GT-----G------ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TAGA-----A--CA-A-AC--GG-AA-GGAG-----TATAA-T--A----G------T------G----A-----T.... 8996
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---------------ATGGC-A-----CA-GTCA--T------------------------------A-TTA-T--AAT-----------TAGA--AT-A---A---ACT-AG-AA-TGAGG----GATAG-TG-A----G------T-----TGA---------A.... 9083
H2U.FR.96.12034 -A-------------ATTG--A------A-GTCA--T---A----------A-----------T---A--T--T-T--T--G--------TAGA---T-A---A-C-ACT-AG-AA-TGAGG-G--AATAA----A----G------T-----CT----A-----A.... 9092
ASC.UG.10.RT03 --A------A-T----A-G-----G---T-CTC-TGG-----------------A------------T-GT--T-T----CTGAG-----CA-G-AAT-G--C--A-ATGCT--TA-TGT-TGG--ACTAG-T--A-GG-G---AGGA-----C-AG--------C.... 8578
ASC.UG.10.RT08 -A-------A-T---AA-------G---T-CTC-TGG-----------------A---------------T--T-T----CTGAG-----CC-G-AAT-G--C--A-ATGCT--T--TGT-TGG--ACTGACT--A-GG-G----GGA-----C-A---------C.... 8602
ASC.UG.10.RT11 -AACC----A-T---AAT------G---T-CTC-TGG-----------------A------------T-GTA-T-T----CTGAG-----CA-G-AAT-G--C--A-ATGCT--T--TGT-TGG--AGTAG-T--A-GG-G---AGGA-----C--T--C-----C.... 8569
COL.CM.x.CGU1 --AGGC---CATT---CT-CTG--G--CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--G-A--ATGC----ATTGAGTGG----G---AAAA-G--G-TT-G-G--TGA-GAT-A--TG--AGAGG 8435
COL.UG.10.BWC01 --A-GGA--AAT----CTTTTA-----CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--A----ACGC----ATAGA-TGG--AGTA--GAAA-GA-G--TTG-A--TGA-GAT-A-A-T-ATGAAA 8255
COL.UG.10.BWC07 --G-CCC--CAT---ATTGTTGT-T--CA-CTC-TT------G-----------A--------G---A-T---AGAA---CTGA---GG-CAGAC-G--G--GAGA-ATTG---TATTGA-TGG--AGTGC-AAG-----G--T-G-A--TGAGGAT-A-A-CAATGAGG 8453
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -GACCCC--C--T--ATT-ATGA----CTACTCT--T-----------------T--------G-ATA-TT--T----AGCC--G--G--T-CA---T-G--A---CATGC-C-AA-TGA-TGG--AATAA-A----G--G--TCC-G-----TGAG--C------.... 8930
DEB.CM.99.CM40 -GACCCC--A--T---TT-ATGA----CTACTCT--T-----G-----------T--------G-ATG-TT--T----TGCC-----G--T-C---TT-A--G--TCATGC-C-GA-TGA-TGG--AATTA-A--A-GC-G--TAC-G------AAG--A--T--A.... 8833
DEB.CM.99.CM5 GGA-CCC--------ATTGATGA----CTACTCT--T-A---------------T--------G-ATA-TT--T----TGCT--------T-C---AT-A--AA-CCATGC-C----TGA-TGG--AATAA-A--A-G--G-TT---G------GA---C-----A.... 8760
DRL.DE.11.D3 -GA-CCA--------A-AGTTA-----CT-CTC----------------------------A-----A-TTGGTGG--T-TC------G--TCA---T-G-----T-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-GC-G---A-G------CAAG--A--T--C.... 8823
DRL.DE.11.D4 -GA-CCA--A--T--A-ATCTG-----CT--TC----------------------------A-G---A-TTGGTGG--T--C-AG---G-GACA---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-GC-G---A-G------CAG---A--T--T.... 8776
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --AG-----C--T--ATT---A--G--CT--TC-------------TC---------------T---A--TA-T----TG--------G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G---.... 9043
GSN.CM.99.CN166 -GACCCC--C-----A-TCATG--G-----CTCT--------G-----------A--------G--CA-GT--T---GTG-GGAC--G--CC-G-AGT-G--A-AA-ATGC---T-TGGAGTGG---CTGG-G----GA-G--TCTCA-T---T-----C-----A.... 9012
GSN.CM.99.CN71 -GACCCC--C-----ACTTATG--G-----CTCG--------G-----------A--------G-CCA-GT--T-T-GTG--GAT-----CC-A-AG--A--GAGC-ATTG---TT-TGAGTGG---ATTG-G----GA-G--TCC-G-GG--T-----A-----A.... 9009
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...CCCT-----T---A-TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-GTG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--C-------GAT--A------.... 8195
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...CTCT--C--T--AA-CTTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G-----GA-T--C---T-AACA--C-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A.... 8198
LST.KE.x.lho7 ...CCCT--C--T---A-TCT-A----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A.... 9273
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB C-A------------ACTT--A--G---T-CTCG--------------------A------------A-TTA-T----AG----G---G-TA-G-----GA--T-A-ATGC--TAA-TGA-TGG--AAT---GGA-----G-A-TGCA-GG--------A-----A.... 9171
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GTGCCAT-A-----A-ATCTGA----CT-CTCT--T---A---------------------G----A--TA-T-TAG-AGG------G----A-----A-----C-ATGCAG-GA-TGAGTGG--A-TTGAA----GA-G---AC-G--T--GA----T-----A.... 8628
MND-2.CM.98.CM16 -GA-CCC--C-------ACTTG--T---A-GCC----------------------------------A-TTGG--T--TA--------G----G---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG--A-T-A-T---ACC-G---ATCT--T--TGAT--C------.... 9123
MND-2.GA.x.M14 TGA-GCA--C-----AAACCTGA-----A-GTC----------------------------------A-TTGGTT---TAG-------G----G---T-AA-C----ATGCTC-GA-TGA-TGG--A-T-A-A--A----G---AG-A-----TT-----------.... 9064
MND-2.x.x.5440 TGA-GCA--C-------ACTTGA----CA-GTC----------------------------------A-TTGGTGG--TA--------G----G---T-G--C--T-ATGCAC-AA--GAGTGG--ACTAA-A---A---G-------------AAG--A--G---.... 8819
MNE.US.x.MNE027 -G-------------ATTG--A------A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TA-A---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-G-G--A----G----G-T-----CT-G--A-----A.... 9045
MON.CM.99.L1_99CML1 CGACCCT----GG---CTCATGA-G--C--CTCT--T-A---G-----------A-------G--A-A-GT--T---GTG--GAC-----TAGA-AGA-A--G-AA-ATGC---T-TGGA-TGG----TAA----A-GA-G--TAC-A--T--GGA----------.... 9047
MUS-1.CM.01.CM1239 GGATCCC--A------ATGATGA-T--C--CTCT--T-A---------------A------------A-GT--T-T-GTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACT-AT-C---TGTGGACTGG--AATTG-A--A-GA-G--TAC-G-TT---GAG--C--G---.... 8987
MUS-2.CM.01.CM1246 TGATG-C-AC-----ACTCATGA----C--CTCT----A---G---A-----A-A-----A-----AA-GT--GTG-G-AT-GAC----TGC-A-AA--A--GACT-ATGC---TGTA-A-TC-AAAATAG----AAGA-CA-TA-TA-----GGAT--C-----C.... 9083
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TGACCCC--C-T----CTTATGA-T--C--CTCT--T-----G--------A-----------TA--A-GT--T---GTAC-GAT--G--TC-G-AAT-G--GACT-ATGC---TATGGAGTGG--AATAG-G--A-GA-G--TACGA-TT--------C--G---.... 8616
OLC.CI.97.97CI12 --A-GCC-----T---A-TCTAA-T--G--CTCG--T--------------------------G---A-GTA-TGG--A-CT-----GG-GA--T-GA--T------ATGCT-TGA-TTGTTGG--AATAA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAG-TAGA--A-.... 8591
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G------G--T---ATTG--AA----CA-GTC----------------------------------A-TTA-T-T--AAT---------TAGA--T--A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATAA-T-------G------T-----T-----A--T--T.... 8555
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---T-------TT--ATTG--AA-------CTCA--T------------------------------A-TTA-T-----ACC--G-----TAGA---T-A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATTA---------G------T------AA---A-----T.... 8627
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --------G-------CT---AA----CA-GTCT---------------------------------A-TTA-TGGAGTATC---------AGA--AT-G---A---ACC-GG-AA-TGAG--T---ATAA-A-------G---A--------T-----------A.... 8726
SAB.SN.x.SAB1 -G-------A--T---TTG--AA----CT--G-----------------------------------A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T.... 9376
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GGA------------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A------.---A---------------A--TA-T--AGTG-G--G-----TA-A-----G---A---ACT-GG-AA-TGAGG----AATAA-A--A----G------T-----CT----------A.... 8711
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GG-------A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T-TAGTG----------TA-A--AT-G---TCA-ACT-A--TA-TGAGG-----AT-A-A--A----G------T-------G---A-----A.... 8639
SMM.SL.92.SL92B -G-----T-A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A----------------------T---A-TTA-T--AGTG-G--G-----TAGA-----A---A-A-ACC-AG-AA-AGAGG----TAT-A----A----G------T--T---AGT--------A.... 9019
SMM.US.06.FTq -TGC-----------ATT---A-----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AAT--G--------TAGA--A--A--CA-T-ACT-AG-AA-GGAGG----AAT-A-------C-G------T------T----A-----A.... 8853
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GG-C-----A-----ATTG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AATG-G-A------TAGA--AT-A---A---AC--GG-AA-GGA-G----AATAA-A--A----G---A--T------T----------A.... 9577
SMM.US.86.CFU212 -G-----T-A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A----------------------T---A-TTA-T--AGTG-G--------TAGG--T--A--CA---ACC-AG-AA-GGA-G----AATAA-A--A----G------T-----CT-T---------.... 8835
SMM.US.x.H9 -ATC-----A-----ATTG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------G-TTA-T--AGTATT--------TA-A--AT-A-----R-ACT-AG-AA-RGA-G----AATAA-A--A----G---A--T------G----------A.... 9051
SUN.GA.98.L14 ...GCCA--A--T---CAGCTAA-------CTCA--T---A-------------T--------------CTGGT-----AG--CC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--A.... 9344
SYK.KE.x.KE51 ---CT-A--------ACTT--CA-------CTC---T---A-----AG------A------C-G--CA-GT--TT--GT----AG-----T--G--T--AC-G----ATT-AA-GA-TGAG--T--TGTGA-AGA---C...ATC-C---T--GAGT--------A.... 8711
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--T-A--C-----ATTG--AA----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A--T---C----C-ACC-AC-GA-TGAG--T--AAT-A-A...--CAG-ATC--T-----CT----------A.... 9021
TAL.CM.00.266 -A-CTGT-----T--ACT--G-A----CT-CTCGTT------G-----------A------A-G---A--T--T--AA-A--C-T--G--T-CA---T-GA------ATGC-C--A-TGA-TGG---ATAC-G--A--C-G-------------GAG--A-----A.... 8956
TAL.CM.01.8023 G--CTGT-A------ACTG-G-A----CT-CTCGTT------G--------A---------A-G---A--T--T--AA-A-C-----G--T-CA---T-AA-C----ATGC-C-TA-TGAGTGG---ATAC-G--A----G----TCA------GA---------A.... 8506
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A------A--T---TTG--A------T-CTC---------------------A--------G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C.... 9186
VER.KE.x.AGM155 --A---A--A-----ACTT--A------T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---.... 9176
VER.ZA.10.VSAC4004 --AG------------CTT--A--T---T--TCG--------G-----------A--------T---A-TTA-T-----G-G--G--GA-TA-G-----G-------ATGC-CTGA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-TGC--GG--------A--T--C.... 8695
VER.ZA.10.VSAG1003 G-AG-----C--T--ACTT--A--G---T-CTCT--------------------A------AGT---A-TTACT----AG--------A-TA-G-----GACC--T-ATGCTCT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGAC--C-G-A-TGC--GG--C-----T-----A.... 8643
VER.ZA.10.VSAM0022 --A------------ATTG--A--G---T-CTCT--T-----G-----------A------AGT---A-TTACT----AG--------G-TA-G-----GAC---C-ACGCACT-A--GA-TGG--AAT-A-AGA-----G-A-CGCT-GG--C--G--A--T---.... 8668
WRC.CI.98.98CI04 --A-GCT--A-TT--ACTGCTA--------CTCG--T--A--T-----------A--------GTATA--T--TGG--T-CT------G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C.... 9185
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --AGGCA--A-T----ATCTTA-----C--CTCT--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGGAGT-CT------G----A--AG-GA-CT-A-ATGC---T--TGA-TGG--TATAG-GGAG-GA-G---AGC------CGAT--A------.... 8081
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H1B.FR.83.HXB2 .................GTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC.........CCGGAGAGAGAA 9333
Nef .__.__.__.__.__.__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__.__P__E__R__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A .................A-------C-----A--A--------------------------------T----C-G-AG----G--A--T...-C-GG-----------A---TC-AC--------A-AT---AA-----AG-A-----T.........GAA----A---- 8784
H1C.ET.86.ETH2220 .................-------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G-----AAT-...---G------------A-T-----C-G-------C------------A-----G--T.........GAA--C------ 8733
H1F1.BE.93.VI850 .................A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G--T.........GAA--C------ 8610
H1O.BE.87.ANT70 .................AC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T.........A-AC-T-A---- 9423
H1O.CM.91.MVP5180 .................CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--T.........G-AC-CG-G--G 9445
H1O.CM.98.98CMA105 .................ACT----TC--------A-----G---CTA-TT--------------GACAG----AG-AGC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-TCATC-CC-G-----A-C-T-TTCC-----CT-T-G---T.........--AC-TG-G--- 8884
H1O.CM.98.98CMABB197 .................AC------C---T----A----------TA--T---T----------GTCAGA----G--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-TG-TC-CA-G--T--A-C-T-TGCC-----AT-T--A--T.........--AC-T-AG--- 8862
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---.........AACC-CG-GC-- 9484
H1O.US.99.99USTWLA .................CCT-----C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T.........-ATC-CG----- 8893
H1N.CM.02.DJO0131 .................ACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T.........GGAC-C-A---- 8808
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .................-----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A--T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A---- 8777
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................--T-----C--C-------------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A---...---G-------C----ATGC-C-CC-G-----CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GA-C-C-A---- 8845
H1N.CM.95.YBF30 .................A-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----T.........GATC-T-A---- 8923
H1P.CM.06.U14788 .................-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T.........--TC-T-AG--G 8939
CPZ.CD.06.BF1167 .................--T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---CCAG-AGAG--T--AAGGAAT..................CTAC-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA------.........--TA-TG----- 9516
CPZ.CD.90.ANT .................--T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--A...TCACCACCT--T.........G--......----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA---.........--AC-T-A---G 8772
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................-AG-----C----CCTG--------------TT--A--------TT-GACAA-T--GC-AG-G----CA---...---G-G-----T----A-T----AC-G------A-AT-T-A------A-----G--T.........GAAAGT-A---- 8972
CPZ.CM.05.LB715 .................-----------------------C-------T----T----------GCCT-----GG-AG-G---AGA---...---G------------ATGTGC--C-G--T--AA--T---A------C-----A--T.........GAA--TC----G 9519
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................--------------A--A-----G-------TT--A--G--T---C-GACA-----AG-AG-G---A-A---...---G-------T-C--A--TAC--C-T-----CA-CT---A-----AA--A--A--T.........GAAC-TG----- 8926
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................--------C--C-------------------T-------------C-GTCA--T--GG--G-------A--T...---C-------C----ATGT-C-------T--CA--T---AA-----A-----A--T.........--A--C-A---- 8840
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................A-T---------A-A--------CG------T-------------C-AACC-----AG--G-G--G-----T...----------------ATCTAC-AC-G-----AA-AT---A------A-----A--T.........GAA--C-A---- 8865
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................A----------------------C-------T---A---------T-A--A-----AG-AG-G---AGA--A...---G-------C----A--TA--------T--CA-CT---A---C--ACAA--G--T.........GAA-CA------ 8978
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .................--------C--GG-------C--C-------T---------G--T--A--T---ACAG-TG-G--G--A--A...---G-------C----ATGTGC-A-----T---A--T---A---C--ACAA--A--T.........GAAC-C------ 8868
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................--GC-T-----GT------A-----------T---------G-----ATCA-----GGCAG-------A---...--C--G------G-T-ATCT-C-A-----T--CC--T--ACT-----AT-T--G--T.........GAA----AG--G 8744
CPZ.TZ.00.TAN1 .................A-------C------TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT...............G-T...-----G-A--T----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T.........--A--TG----G 9004
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .................--A-----C-----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---CC-G--GAC...............G-T...--A-GG-A--T----C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--G---...CCAGATGGA--CG-C--G 9001
CPZ.TZ.09.UG38 .................A-------C-----ATG-AGA--G---CTG-TT--A--G--------A--C---CC-G-AGAT...............G-T...----GG-A--T----C--------TACT-TTCT-----A-GA--A--T...CCTGCAGGA--AG----G 8960
CPZ.US.85.US_Marilyn .................--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T.........GAAC-TG-C--- 9372
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................--A--------C-------A-------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TA---C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----G 8862
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG--G---ATGGGA-CATC-AAT-----GG---TGC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AT-TG----G 8933
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TAC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----G 8917
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .................-----------TT----------G---CTG-TT--------G-----CTCTGAG-CAG-AGCT--G--AATGGGA-----GAAC----GAG-T-AGC----------A-CCT-TGCTT----AT-CTCG--T.........--AC-T-AG--G 8800
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .................AYT-----C----------A---G----TG-TT---T----------ATCAGA--C-G--GC------AATGGGC-----GAAT----GGG-T-AAC-CC-------A-CTT-YAAT-----CTAT-GG--T.........GA-C-TG--C-- 8919
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .................-------GG--C-----------G---ATG-TT--A--------C--CTCTGAG-CAG-AGCT--GT-CATGGGA-----G-AT----GAG-T-AG-----------A-CTT--ACCT-----T-TTCA--T.........--AC-C-AG--G 8810
MAC.US.x.239 .................A-T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GG-T...---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G 9703
Nef .__.__.__.__.__.__I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__.__V__S__D__E__A__Q__.__E__D__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__.__.__.__P__W__G__E_
H2A.DE.x.BEN .................--A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A...CTCTCACA---G-CA-AG...G-AG-T...---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA-ACAT-----T.........GA-C-TG-G--G 9746
H2A.PT.x.ALI .................A-A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T...-TCCCACA-----G--AG...G-C-CT...----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCA--CAT------.........A--C-TG-G--G 9745
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .................--A--G------AA-TT------G----TA-GG--------------A--T...-TCCCACA---G-GA-AT...G-C-GT...----CTCA-T----AG-G--T--A-CACAAACAAGCA--T-T------.........---C-TG----- 9185
H2B.CI.x.EHO .................--A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T...ATG-TAGC----CCA-AG...G-CG-G...--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC-CATG-------.........--CC-CGA---G 9633
H2B.GH.86.D205_ALT .................A-A--G-----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-TGCCAGC--CGACCCGA...G-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGA-CTCCTCATG-------.........ATCC-TG-G--G 9662
H2G.CI.92.Abt96 .................A-A---------R----G-----C---CTA-GG--A-----------CAC-...-TCTCTGAT--G-CACAG...G-GG-C...----CTCATT-----G----T--A-CACAAACTAGCCCATG-------.........-------CC--- 9131
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .................--T--G-T----AA---A-----C---CTA-GG--A--G--G-----AC-T...-T-TCAGAT--G-CAAG-...---G-T...----CTCATT--C--G-G--T--A-CACAGACCAG-CA-GA---G---.........-GATG-G----- 9218
H2U.FR.96.12034 .................ACT----GG---A--TG----------CTT-GG-------A------A--T...-CA--TGATA---CACAG...G-GG-T...----GGCTGTATC--G-GGGTT-A-CACAGACCAGCT-CGA---G---.........-ACTG-G----G 9227
ASC.UG.10.RT03 .................ACA--G-TC---ACATG------CATCCT--GGG-AT-G--C--G--G---...ATAGG-CC-C-G-GCCTGGGAG-AGG--AT--A-GAG-ATCG---C-C--TG-G-G-CAA-AAGTCTACCA---C............--CC-TT-T--G 8716
ASC.UG.10.RT08 .................CCG--G-TC---ACATGT-----CATCCT--GGG-AT-G--C--G--G---...-TAGG-CC-C-G-GCCTGGGAG-AGG--AT--A-GGG-A-AG---C-C--TG-A-G-CAA-AATCATTCCA---C............--CT-TG-T--G 8740
ASC.UG.10.RT11 .................CCG--G-TC---ACATGT-----CATCCT--GGG-AT-G--C--G--G--T...-TGGG-CC-C-G-GCCTGGGAG-AGG--AT--A-GGG-ATTG---C-C--TG-G-G-CAA-AAGCATACCA---C............-TCC-TG-T--G 8707
COL.CM.x.CGU1 ATGGAGCATTAAAAGAG-A----A-G--T---GTTGC-------CTT-GG--AT----CTACA-A---...C-ACTT............................................................................................. 8509
COL.UG.10.BWC01 ACATGCAAATAAGAGAA-AA---A-G--TT-AGTAGC-------CTT-GG---T-G--CTTCA-A--A...C-GCTA............................................................................................. 8329
COL.UG.10.BWC07 ACGGGACACCAAAGGAA-AA--GCTC--G--TG-T-G-------CTA-GG-----G--C-TTC-G--C...TC--TA............................................................................................. 8527
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................A-T--------TAA-TA------G-TCCT--TT--------G-----A---...ATAGCAGACCC---CTAT...G-G--T-AT--A-GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GG-CA------A---.........--TT-T-AG--G 9068
DEB.CM.99.CM40 .................--T--G------A-TTA---C--G-TCCT--TT--A--G--G-----A--A...ATAGCAGACCC---TTAT...G-G--T-AT----GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GGGAT------A---.........--CC-T-----G 8971
DEB.CM.99.CM5 .................CCA--G------ACATA------G-TCCTA-TT--------G-----A---...ATAGCAGATCCT--CTAT...G-G--T-AT----GA-AT-T-C-C-----TGA--CCCA--AAGGACAAGCA--A---.........--CC-T-AG--G 8898
DRL.DE.11.D3 .................A----G--C---AA-GTA-----G-TCCTG-T----T-G--C--T--G--T...-TAG-TGAT--CCT-ATA...G--C-G...CC-TGT-A---GC----GA--T-CAGCCAGA--GG-CCT--T------.........T-A--AG----- 8958
DRL.DE.11.D4 .................A----G--C---AAAGTG-----G-TCCTG-T------G--C--T--G---...-TAG-TGA---T-T--TA...---C-G...CC-TG--A----C-----A--T-CAGCCAAA--GG-CCT--T------.........--AA-CG----- 8911
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................A-A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C...CTGC-TGAG--G-CACG-...--CTGT...----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG-AAGATCC---TGGAATA...GATC-TG----- 9184
GSN.CM.99.CN166 .................AC-C-C-----TAC--TACCA----TC---AT-TGT--GCGG-----A-CC...ACA-CTGAG--CTCT-AG...CC-GGG-AT--TG-ATATCTGC--ACC-------CCTAT-A-GGAC---GT--A---.........-A-C-T-AG--G 9150
GSN.CM.99.CN71 .................A--C-C--C---ACT-TGCCA--C-TC----GGTGCT--CGG-----G-CC...ATG-CTGAG--CTCT-AG...CCCGGG-AT--TC-ATATCTG---AAC--T--C-CCTAT-A-GGACA-CAA--G---.........-ACC-T--G--G 9147
LST.CD.88.SIVlhoest485 .................ACAC-T--C---T-A--A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CCCTC--AT-CC-G-CAAT--C--C-G---T-AAGCCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G----G 8333
LST.CD.88.SIVlhoest524 .................ACTC-T--C-----CG-----------CTG-GGC--T-G-AG-----A-CA...TG-G-TGAGTTTA-A-AT...CCCTC--AT----GACAAT-T---C----TT-AAGCCAGT--GGG-TCC-A--A---.........--CTG-G----- 8336
LST.KE.x.lho7 .................ACA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG-G-TGAGT-TA-A-AT...CCCTC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG-TCC----A---.........--CTG-G----G 9411
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .................A-A--------G-GCTG------C-TC----TT--------------A---...TTAC-TGA-----CACAG...---TGT...----GGCA-T--C--G-C-----C-CCCAGA--ATA-AAGACCCC--TGGAATC...AACC-TG----- 9312
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................AC---------TAA---A-------TCCTG-TT-----G-A------GAGCAG--C--TAGG---T---TAT...GCAGCT......----ATCATC--------T-CTCCCAGT-ATG-CCTCA---A--T.........--A--AG----G 8763
MND-2.CM.98.CM16 .................A-A-----C--GAA---A---A-G-TC-TA-T------TTGC--G--G-CA...-TGCCTCC---CC---AG...--C--T...---TGT-A--AA---C-C--GT-CTCTCAG---GGAATCCA---A--A........T--TTG-G----G 9259
MND-2.GA.x.M14 .................A-A-----C--GAA--GA-----G-TC-TA-T----T--A-C-----AC-A...-TACCACC---CC---AG...--CC-G...---TGT-A---GC--C-TA--T-CTCTCAG--AGGAATCCA---A--A........T--ATG-G-G--G 9200
MND-2.x.x.5440 .................A-A--G-----GAA---T--C--G-TC-TG-T------G--C--G--G-CA...-TGTC-CCCCCCCT--AG...G-GG-T...--ATG--A---GC--C--A--T--TCTCAAA--GGAATCCA---A---.........--A---G----G 8954
MNE.US.x.MNE027 .................CCT-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GGGT...---G-G-ATTAT--AC-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G 9180
MON.CM.99.L1_99CML1 .................-----G--C--GACT-TGCCC--G-TCCTG-GGTGCT-GCGC--G--A-CC...ACC-C-GAG--TTCC-AG...G-GGG--AT---G--TT-CT-C-AACC--T--G-CCTAT-AAGGCC-------G---.........--CC-T---C-G 9185
MUS-1.CM.01.CM1239 .................AC-C-G--C---ACACTGCCA--G-TCCTG-GGTGC---AGGGA---C-CC...ATA-CTGAG--CTCT-AG...G-GGGG-AT---G-ATATCT-C-CACC--TG-A-CCTA--AAGGCAA-GA---G---.........--CC-T-AGC-G 9125
MUS-2.CM.01.CM1246 .................AC-C-T--C----G-CAACCA--G-TCCTG-GGTGCT-GAG---G--A-CC...ATG-CAGAG--GTC--AG...CCAGG--AT--CC-GTA-CT-C--AC------G-CCTATG--GG-C--GAT--A---.........-ACC-C-A---G 9221
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .................AC-C-G--C---ACA-TGCCA--G-TCCTA-GGTGC--CAG---G--A-CC...ATGC-AGAG--TTCA-AA...GCAGG--AT--TG-ACA-CT-C--ACC-----G-CCTT--A-GGAA-AGAC--G---.........ATCC-T-AG--- 8754
OLC.CI.97.97CI12 ...........GGCACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A---TTGCCTGAGACCCTT-AA...G-G-G---G..................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .................CC---G--C--GACCTT---C-------TG-GG-T---G--------G--T...-TG-GTGAT--G-CAAAA...G-GG-T...---G-ACAT--TC-CC-G--T--A-CAGAAAGTAG------T--G---.........--TTG-G----- 8690
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .................A-T-----C---A---TG---------CTG-GG--AT----------A--T...-TG-TTGAT--G-CTAAG...G-AG-T...--AG-GCAT---C--C-------A-CTGAGACTTG---------A---.........--CTG-G----G 8762
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .................A-A---------ACACTG---------CT--GGC-AT-G--G-----A--T...-TATCTGAT----CAAGA...G-AG-T...--AG-GCAT--T---C----T--A-CAGAAACAAG---------A---.........--ATG-G-G--G 8861
SAB.SN.x.SAB1 .................AC---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C...CTGTCAGAG--G-CTAAG...----GT...------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCTATGA-------.........G-CTG--A---G 9511
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .................A-------C---A---TG---------CTA-GG--AT----------GA-C...-TCTC-GAT--G-CACAA...G-GG-T...----GACA-T--C-AG-C--T----CACAGA-CTC-CATT-A------.........--ATG-G-G--G 8846
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .................A-T-----C---A--TT------C----TA-GGC--T----------G--T...-TCTCAGAT--G-CTAAT...G-AG-T...-----TCATT--C--C-T-.-----CTCAGACTT--AA----AG---T.........--ATG-G----G 8773
SMM.SL.92.SL92B .................A-A--G--C---AA-TT------G---CT--GGC----G--G-----A--C...-TCTC-GAT--G-CAAA-...---G-T...----C-CATT-----G----T--A-CCCAGACAT--CA-CATTCA---.........--TTG-G--A-G 9154
SMM.US.06.FTq .................A-A-----C---A---TG--C------CTG-GG--A-----C-----A---...-TCTCAGAT--G-CACAG...---G-T...----CACATT-TC--G-G--T--A-CACAGAC-GGCCAATG-------.........---TG-G--A-G 8988
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .................ACT-----C--TA--TA--A---G---CT--GG--AT----C-----A--T...-TCTCAGAT----CTCAG...G-AG-C...----CACATT--C--A-G--T--G-CACAGACT---CA-TG-------.........--CTG-G----G 9712
SMM.US.86.CFU212 .................A-A-----C---A--TT------C----TA-GG--A--G--------A--T...-TATCAGAT----CTCAA...G-AG-T...----C-CA-T-TC--G-G--T--A-CACAGACAT--CA-TG-------.........--TTG-G----- 8970
SMM.US.x.H9 .................A-------C--TA--TT----------CT--GG--AT---WC--G--AA-T...-TCTCAGAT----CTCAG...G-AG-C...----CACATT-----A-G--T--A-CACAAACTTC-CA-TG-------.........--CTG-G----G 9186
SUN.GA.98.L14 .................--G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT-G-TGA---CAG--AT...CC---TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAG-AAGGG-TT-AT--A---.........--TTG-G----G 9482
SYK.KE.x.KE51 .................ACA-----C--G----T---C--G----TA-GGG-AT-G-CC--TAA---A...ATAG-AGGGT-CTT--TA...G--G-G...--AG----ACTGA--A-G-----A-CAGCAGGAGTG---GCTTCA--AGAC......--AC-T--G--G 8849
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................AC-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----...ATAG--GG-TGCTT--AG...T--G-G...---C-T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCTGGA--G----GTTCGAG-ATGGGAGAA--TC-TGTG--- 9165
TAL.CM.00.266 .................ACA-----C---T--TG------TATCCTG-GG--A--CTGC-----A---...ATCC-TGAG--T--CA-G...G-GG-C...-GAC-T...CT-C-CCCG--T--A-CATATGATGGGCA-GCA--A---.........--ATG-G----- 9088
TAL.CM.01.8023 .................ACA--G--C---T-ATG---C--TATC-TG-GG-----GTGC--C--G---...ATCC-CGAG--C--CA-G...G-GG-C...-GAC--...CT-C-CA-G-----A-CATATGACGG-CA-CA---A---.........--CTG-G-C--- 8638
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .................AC---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T...-TCTCCCAG----CCCAG...G--......----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT--GAAAGC---CCTTGG...AAA----C-TTG 9324
VER.KE.x.AGM155 .................A-A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC...CTGC-TGAG----CA-AA...-CATGT...--A-GGCATT-----G-------A-CACAA-------AAGACCC---TGGTATA...AATC-TG----- 9317
VER.ZA.10.VSAC4004 .................A-TC-T--C--G-GCTG------T-TC----TT---T-G--------A--T...CTGC-TGA-----CACAA...-CATGT...--A-GACATT--C-TG-T-----A-CTCAGA--GGA-AAGACCCC--TGGAATA...AACC-TG----- 8836
VER.ZA.10.VSAG1003 .................A----G--C--G-GC-----C--C-TT----TT-----T--T-----A-TC...CTGC-CGAG----CA-AA...-CATGT...----GACATT--C-CG-C-----C-C-CAGA--GGA-AAGACCCG--TGGGATA...T-CC-TG----G 8784
VER.ZA.10.VSAM0022 .................A--C-C-----C-G------C--G-TC----T---AT-G-----T--AA-C...CTGC-TGAG--G-CA-AG...-C-TGT...----GACATT--C-TG-C-----C-CCCAG---GGA-AAGACCC---TGGCATA...AACC-TG----G 8809
WRC.CI.98.98CI04 .................A-AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A...TT--GTGA---GTCTAAT...G-C-GC...TCTC-GTA-TA-GA-AAGA--AAGC--TTA-AT-CA--CTGCC-A--ATCAGAGGAT--TTG-G----- 9329
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................---C-C--C---AA---A-----C-------GG--AT-G--T-----GC-C...TTC-GTGA---GTCTC-T...--CTC-...--CC-AGG-TTTGA-AAGA---TGC--CTA-AT-CA-CAG-A-C---GTCAGAAGAT--ATG--AG--- 8225
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H1B.FR.83.HXB2 GTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCAC...GTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG.......................................................................................AACTG 9413
Nef _V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__.__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__C
H1A1.UG.85.U455_U455A ------AT-----A---------TAC---G-----AA-A---...AGA--TTAT----------------T--AT--A..........................................................................................GA 8861
H1C.ET.86.ETH2220 --A---A------A---------T-A-------CGCAGA---...A-------C-----A-----------T-A---A.......................................................................................G---- 8813
H1F1.BE.93.VI850 --AC-GAG-----A----------A----G---C-GAGA---...A-A---A-----AGA----------T--A-C-A..........................................................................................GA 8687
H1O.BE.87.ANT70 A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T...--T--TATGATAACT--C--A---CT----C--.......................................................................................--GGA 9503
H1O.CM.91.MVP5180 A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T...A-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCCAAG......................................................................................... 9523
H1O.CM.98.98CMA105 A-AC--AT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T...--T--T-AGATAACC--C--A---CT----C--.......................................................................................--GGA 8964
H1O.CM.98.98CMABB197 A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACATC--T...--TT-TAAG-TAACC--C--A---CT----CT-.......................................................................................--GGA 8942
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T...--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--CAAG.......................................................................................GA 9564
H1O.US.99.99USTWLA A--C--A-A---CA------T---TCA----GCA-CACC--T...--A---ATG-TAACT--C--T---CT-----TC.......................................................................................--GAA 8973
H1N.CM.02.DJO0131 ---C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-TT-A----AACTGCTGACAAGGGACTTTACTAATGGGGACTTTCCGCCAGGGACTTTCCAGGG..................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-T--A----AACTGCTGACAAGGGACTTTACTGCTGACAAGGGACTTTACACATGGGGACTTTCCGTCAGGGACTTTCCAGGG.................. 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---...T-A--AA----------------C-TT-A----AACTGCTGACAAGGGACTTTACACATGGGGACTTTCCGCCGGGGACTTTCCAGGG..................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 -----G-T----C-A---------TC-------AGAAGA--T...--A--AA------------------TT-A----.......................................................................................----- 9003
H1P.CM.06.U14788 A-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T...--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-TTAAAGACTAAATTGCTGACGCCACGTAGCTGCTAAAGCTGCTGACACTGCAGGGACTTTCCGGGGACGGAAAGTCCCGAGGGCGGA......A 9100
CPZ.CD.06.BF1167 C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA---...A-A---A-----AGA-----------------A............................................................................................ 9591
CPZ.CD.90.ANT A-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---...A-T--AA----AAGA--C--T--A--T----GAGACTAAGACTGCTAACAGGCGGATATAAAACCGCTGACAGAGCAGACTTGTGGTCTGGGACTTTCCACTATGGGAGTGACTATGGGCGGGCA 8939
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C---ATA---C-C---------A-A--G--T--AAGA--T...A-A--AA-----AAA-----------T-A---A..........................................................................................GA 9049
CPZ.CM.05.LB715 --CC-GC-A---C-C--------T-A---C--CC-GAGA---...A-A---A------AA-------------A---A.......................................................................................G---- 9599
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --C--G-TT-----A-A-------A-G-----T--GAGA---...A-T--TA----A-AA-------------A-C--GACTGAAGCCCAGAGCCCAGCGCCTGCGCAGTAGAAACTGCTGACAAGGGACTTTCTAAGGGACTTTCCAAGGGGGGTGGTTCAGGGCGGGA 9093
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---C-G-T----C-C---------TC-------AGAGTA---...AGA--AA------------------T--A-C--.......................................................................................----- 8920
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C-GATA----AA-A--------AG--C--CC-AAGA---...A-A--T------------T---------A----.......................................................................................----- 8945
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---C---TC----CA-----------G--T---C-GA-G---...AGA--T--------A-------------A---A.......................................................................................G-T-- 9058
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---C-GAT----CA-----------A-T-G--CC-GACA---...AGA-------------------------A---AGACTGCTGACAAAGGACTTTGTAAAGGGACTTTCCACAAGGGGTTGTCCGGGAGGCGTGCCTAGGGCGGGGGTAGGGAGTGGCTTGCCCTCA 9035
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --TC-GATA----A---------T-AA-----CC-G-GG--T...C-T--AA----AAAA-----T-----T-A--GA..........................................................................................GA 8821
CPZ.TZ.00.TAN1 ACTC-GATC---C-C---------A--------AGAAGG---...A-A---A----AAGAT----------------A............................................................................................ 9079
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ACTC-CAT----CA--------C-A--------AGAAGA---...A-A---A-----AGA-----------------A............................................................................................ 9076
CPZ.TZ.09.UG38 AATC-GATC---T-C---------A-T---T--AGAAGA---...A-A---A-----AGAT----------------A............................................................................................ 9035
CPZ.US.85.US_Marilyn --C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---...AGA--TAA------------A---------CG-.......................................................................................---.. 9450
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ACCC-T-TC--------C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T----T-C--AA---C-----ACTG--TC--AGAGACTAAAACTTGCTGACAGCATGAAAAAGCTGCTGACACTGCAGGGACTTTCCGTGGGGGAAAGTCCCCGGGGGCGGAACATGGG-GGA 9029
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T---TT-C--AA---C--A--ACTG------AGAGAC...................................................................................... 9014
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T--ATT-C--AA---C--A--ACTG------AGAGAATAAAGACTAAAAAACTTGCTGACAGCATGAAAAAGCTGCTGACACTGCAGGGACTTTCCATGGGGGAAAGTCCCCGAGGGCGGA.. 9082
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 A-T--GAT-----A---------ATCA----G-A-CACA--T...--T----T-C-AAA---C-----ACTG--TTCTAAAGACTGAACTGCTGAAGCTGCTGACACTGCAAAAGTGAAACTGCTGACACCGCAGGGACTTTCCGGGGACGGAAAGTCCCGAGGGCGGGA 8967
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 A-AC--A-----CA------T--ATCA----GCAACA-C--T...--T--T-TG-CC--T--C--A--------T...AAGAACTAAAACTGCTGATYACTGCAAAGCACACTGAAGACTGCTGACGCGGCAGGAAACTGACACGRCAGGGACTTTCCAGAGTGGG-GG- 9083
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-CC---TC----A--A------ATCA----G-ACA--G--T...--T----TGAT-AAA--C--A---CTG--T-TCAAAGACTAAACTGCTGACACCGCTGAAGCAGCTAACTGCTGACACCGCAGGGACTTTCCGGGGAGGAAAGTCCGAAAGTCCCCGAGGGCGGA 8977

TCF-1 alpha binding
MAC.US.x.239 --TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGC......CTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAA-CTC- 9864
Nef _V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__Y__.__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__R__R__L__T__A__R__G__.__.__L__L__N__M__A__D__K__K__E__T__R
H2A.DE.x.BEN ACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT--...AA----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-CACAAGTCAGGATTGCCAGAGAAAGAATGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGG......ATACCATATAGTGAA................. 9890
H2A.PT.x.ALI ACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T--...AAA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG-TACAAGTCAGGCCTGCCAGAAGATGAGTGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGG......ATACCATTTAGTAAGAACAGGAACAGC..... 9901
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ACA----TT------------CC-ACG-----T---AGCT--...-A----TTTATT-GAT-C--A---G-G--TGG-TACAAGTCAGGCCTGCCAGAGGATGAATGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGG......ATACCGTTTAGC.................... 9326
H2B.CI.x.EHO ACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-T...------TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-TATCAGTCAGGAATGCCAGAGAAAGAGTGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGA......ATACCTACA.....................GA 9773
H2B.GH.86.D205_ALT ACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-T...-----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG-TACCAGTCAGGGCTACCAGAGGAGGAGTGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGG......ATACCTACA.....................GA 9802
H2G.CI.92.Abt96 -----G-C-----A-------CCTACAT----C-A-G-CT--...AG---ATTTATAT-------T---G-G----G-TGGAAGTCAGGGCTACCAGAAGCAGTATGGAAAGAGAAACTAAAACAGAGAGGA......CTGCCTATAGAA.................... 9272
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --A--G-CA----A------TGCAACG--G--T-A-G-CT-T...AAA--GTTCATA---T----A--AG-G--TGGTAGTAAGTCAGGACTGCCAGAGAAAGAGGTTAAGAGAAGGCTAGCCGCAAGAGGC......CTTTTGAACATGGCTGACAAGAAGGAA-CTA- 9379
H2U.FR.96.12034 -CC----TA----A------TTC-TCT--G----A-AGCT-T...CA---ATTTATTAA-TGC--A--AG-G--TGG-AGTAAGTCAGGTCTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGGAGGCTAACCGCAAGAGGC......CTCCCAGTAAAG...............--T-- 9373
ASC.UG.10.RT03 ACCC-G-TA---CAC--CA-TCC-AC---T--C---G-G-CAGGCA-ACTGAAG-CTGACA-GTT--GAC-GAAGCCTTTGCCTGGGCAAAAGACCTTTCTAACAGGAAGAGAC........................................................ 8830
ASC.UG.10.RT08 --CC-G-C----CAC--CA-TCC-AC---T--C---G-G-CAGGCA-ACTAAAG-CTGACA-GTT--GAC-GCAGCCTTTGCCTGGGCAGGAGACCTTTCTAACAGGAAGAGAC........................................................ 8854
ASC.UG.10.RT11 ACCC-G-T----CAC--CA-TCC-AC---T--C---G-G-CAGGCA-ACTGAAG-CTGACA-GTT--GCC-GCAGCCATTGCCTGGGATGAAGAGCTGCATAACAGGAAGAGAC........................................................ 8821
COL.CM.x.CGU1 .....................G-AGAGTAT----ACAGCT-T.................................G-CTTGAGTCTGTTGAGCGTTACAAGCAGGAAGAAGAAGAAACCACAACAG.....................GTTGCCATAGAGATGGTGG--.. 8602
COL.UG.10.BWC01 .....................G-A-AGTGG--T-ACAGCT-T.................................G-CATGTCTCTGCTCAGCATTAACAACAGGAAGAAGAAACCGCAGCAGCAGCAG...GTTGCCGTGGACACGGTTGCTATAGAAACACCAG--.. 8440
COL.UG.10.BWC07 .....................G-AAAGTGG--T-A-TGCTTT.................................G-CCCAGCTTTGCTTAACAGGCCTGTGACTAAGAAGAAGAAACAGGATGCGCCAAACCGCAGCACGGTTGCCATGGAGATAGAGACTGTGG--.. 8641
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AG-C-G-TA----A------TTCA-AA-----C-ACTGCT-T...AAA--AG-C............C-TG-AGCTC-TACTAAAGAGACACATACTAGGAGATGTATGTTCCCTAAGAGGAAG............................................... 9176
DEB.CM.99.CM40 AG---G-TT----A----------ACT--G--C-A-TG-T-T...AA---AG-C............C-T...GCTG-ACAAAGA...GAGCATACTAGAAGATGTATGTTCCCTAAGAGGAAG............................................... 9073
DEB.CM.99.CM5 AG-C---TA----A------TTC-TC---T--C-A-TGCT-T...AAA--AG--............C-TG-AGC-C-TAAACCA...GAGCATAACAGAAGATGCATGTTCCCTAAGAGGAAG............................................... 9003
DRL.DE.11.D3 AGAC-CAT----CA------TGCAA----G----ACACCTTT...CA---TT-TATT-AC-----A---G-G---GGACATGTTACAAGTATAAGACATGATAAAAGAGAAGAGCCAGATTGTTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAG.......................... 9099
DRL.DE.11.D4 AGAC-CAT----CA------TCCAAC---G----A-TCCTT-...AA---TT-TATT-AC-----A---G-G--TGGACATGCTAGAAGTATAGAGCAC...ATAGCAGAGGAGCCAGCCTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAG.......................... 9049
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--GG-GG-GT--...CGCC-GGAC.................................ATGTTTAAGGACATGCACGAACATGCAAAGCGC.................................................. 9268
GSN.CM.99.CN166 T-C--G-TC-TCTCC--CTG-TC-AAG--G--CA-AA-GTCAGGCA-ACAG-T-.................................GACCAGCTGCAGCAGGAGGAGCGGAAGATGCGCCTAACCGCAAACCGCTTCCTA............................. 9258
GSN.CM.99.CN71 A-C--G-TC-TCTCC--CTG-TCTA-G-----C--GA-ATCAGGCTG-CAGATG.................................AACCAGCTGCAGCAGGAGGAGCGGAAGAAGCGCCTAACCGCAAACCGCTTCCTA............................. 9255
LST.CD.88.SIVlhoest485 AG-C-TATC---CAC--CAGTCCTATG------G-GG-CTTT...--A----TCAGAAAA--A--TA--AG-A-AC-AGCATCATCTCTTAGCTTGAACTGTAAGAGGAAG........................................................... 8441
LST.CD.88.SIVlhoest524 AG-C-CATC---CAC---A-TCC-ATGT-----G-GG-CT-T...--A----TGAGAAA---A--A-CAAGTG-TC-AGCAACTGCTATGAGATTTAACTGCGAGAGGAAG........................................................... 8444
LST.KE.x.lho7 AG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTT...A-A----TCA-AAA---G--T-C-A-GA-AC-AAATACTGCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG........................................................... 9519
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --CC-G-TT----A-------CCAATG--G--GG--G-GTTT...AA---AG-G...A-A--C...........................TTTTCAGACATGCATGCGACAGTTGGTAAAGGA.............................................AA 9404
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACCC-CAT----TCTGGGAC-CT-AT-T-GC-TA-GAC-TTG...CA-CAT....................................................................................................................... 8811
MND-2.CM.98.CM16 AG-C---T-----A-------TCTG----T--T-ACACCTTT...TAT----CCATAAA-AGA--A-GTG-A------CATGTG...CAAAGCATCAGCCATATTGCTTATGCTAAG......GAGCATAAGCCAGAGTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTC..... 9412
MND-2.GA.x.M14 AG-C-GAT-----A-------CCTGAAT-G--T-A-ACATTT...TAT----CCATAAAATGC--AA--G-A-A--G-CATGTT..................ACAAGCCTCTCCTAT...ACTGCCTACCAGGAGAAATCAGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGC-G-T 9346
MND-2.x.x.5440 AG---GAT-----A------TTCAG-G--T--T-A-ACGTT-...TAT--T-CTATAA-TAGG--A---G-A-A----TGTGTGACAAGTCTGAGCTATGAAGCCTACAAGAAGGAGGAAAAGCCTGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTC.............. 9107
MNE.US.x.MNE027 --TC---TA----A------TCCAACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATATATTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTCTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACTAGC..... 9342
MON.CM.99.L1_99CML1 T-C--G-TC-TCTCA--CTG-TC-AAG--G---G-CA-GAG-GGCAGACAG-T-.................................GCACAGCTTCAGCAAGAGGAGCGGAAGAAGCGCTTAGCCGCAAACCGCATCCTC............................. 9293
MUS-1.CM.01.CM1239 T-C--G-TC-TCTCA--CTG-TCT-----C--CA-GA-GTCAGGCAG-CAATT-.................................GATCAAATACAGCAAGAAGAACGGAAGAGGCGCTTAACCGCAAACCGCATCCTA............................. 9233
MUS-2.CM.01.CM1246 T-CC-G-TC-TCTCC---TG-TCTA-G--G--CC-AA-GTCAGGCCC-CAG-TT.................................AATCAAATACAACAAAAAGAGCGGAAGAGACGCTTAACCGCAAACCGCATCCTC............................. 9329
MUS-3.GA.09.09GabOI81 T-C----TC-TCTCA--CTGTTCTAAG--T--CA-AA-GTCTGGCAA-CAG-TT.................................GATCAGCTTCAGCAAGAGGAGCGGAAGAAGCGCCTAACCGCAAACCGCTTCCTA............................. 8862
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ACA--G-CT----A----A-TCCTATGT-----G-AG--T--...A-A-G-TATAGA-----C--T--C-T---TGGAGAGAGA...AAGAACAAGACCCAG.................................................................... 8786
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C----CT----A------TCCTATG------A-AG--T-T...----G-TATA-A-----C--A---G----TGGAGAGAAG...AAGAACAAGACCCAA.................................................................... 8858
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --C--G-CC----A----A-TCCTATG--G---G-AG--T--...A-A-G-TATAGA--------A----T---TGG-GAAAGG...AAGAACAAGACCCAG.................................................................... 8957
SAB.SN.x.SAB1 ACCC-G-T-----A-------CCA-TA------G-GG-CT-T...--T--TT-GAG-..........................................CTGCACCCAGAGCAGGTGCCGTCAGCACAAGGC...................................... 9598
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --C--G-CA----A-------CCA-AAT-G--T-A-A-CT-T...-A---ATTCATAAGAT-C--T--AG-G--TGGTTCCAAGTCAGGGCTGTCAGAGGATGAGGTTAAGAAAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTTTGAAAATGGCTGACAAGAAGGAAAATAGC..... 9008
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ACCC---CC----A----A-TCCTATGT----T-ACACCT-T...-A---ATTT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGATGGAAGTCAGGACTGACAGAGGAAGAGGTTAAGCGTAGGCTGGCTAGCAGGAAGAAGCCTAACCACAAAAAGCAACATGGCGCAGAAG-AG- 8940
SMM.SL.92.SL92B --CC---CC----A----A-TCCT-A------C-ACACAT-T...-AA--ATTT-TAAG---C--A--AG-G--TGG-TGGAAGTCAGGCTTGACAGAGGAAGAGGTTGAGAGAAGGTTAGCTAACAAGCCAAAACCGCAGAAGAAGATGGCGGATAAGAAGGAA-CAA- 9321
SMM.US.06.FTq --C--G-CA----A-------CC-ACT--G--T-A-ACCT-T...-A---ATATATTAA-T-C--A--AG-T--TGG-GACAAGTCAGGCTTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACTAG...... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --AC-G-CA----A------TCCAGAAT----T-A-AGCT-T...AA---ATTTATTAA-T-C--A--AG-G--TGGTAGTAAGTCAGGCTTGTCAGAGGAAGAGGTAAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTATTAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC..... 9874
SMM.US.86.CFU212 --CC---CA----A------TCCAACAT----T-A-ACCT-T...CA---ATTT-TTAAAT-C--A--AG-G--TGGATATAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTT.TTAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACCAG...... 9130
SMM.US.x.H9 --AC-G-CA----A------TCCARAGT----T-A-R-CT-T...AA---ATTT-TTGA---C--A--AG-G--TGGTAGTCAGTCAGGCTTGTCAAAGGAAGAGGTGCAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTTTAAAAATGGCTGACAAGAAGAAAACAAGC..... 9348
SUN.GA.98.L14 AGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C-A-G--TTT...AG----AT-C-AAA---C--T--AG-G------CATGTTACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG................................................................. 9584
SYK.KE.x.KE51 AATC-CAT-----AC--CA-TCCA-A-T----C-A-ACA-CAGGCTG--AAATG....................................GCTCGTCAGCAATTAGAGAGACAAACAGGAAAGCGC............................................ 8939
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C-TCA-CCCCCACCTGGCT-T-CA-CAGGTTGGGAGATGGC-...CGCTTG-AG....................................TTAGAGAGACAAACAGGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC.................... 9276
TAL.CM.00.266 TCCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-C-GGA-C-AAGATG.................................GCCGAGTGGGACAGGTTGGAGAGAGAGAAGCGGATGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCCTCT................. 9208
TAL.CM.01.8023 -CCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-CAGGA-C-AAAATG.................................GCTGAGTATGACAGGTTGGAGAGGAAGAAGAAGGAGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCCTCT................. 8758
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----GGA-A-TT-ATCCACT-CTAGCAG-TCAG-ACA-C-CG...-ACAG-TTT.......................................AAGGACATGCATGGTCTTGTTAAGAGGAAG............................................... 9405
VER.KE.x.AGM155 A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--TG----GT--...-ACC--TC-...........................AGGGAGTACTTTACAGACTTATATTCAACAGTTGGTACAGGAAAC............................................ 9413
VER.ZA.10.VSAC4004 --CC-G-T-----A------TCCAATG--T--T-G---GGC-...CG-C-AG-G.................................CAATTTAATGACATGCATGAGCTGGTGAAGAGGAAG............................................... 8923
VER.ZA.10.VSAG1003 --C--GATC---CA------TCC-ATG-----C-G---GGCT...AG-C-AG--.................................CAGTTTACTGATATGCATGATCTTGTCAAGAGGAAG............................................... 8871
VER.ZA.10.VSAM0022 ---C-G-TT---GTA--C---CC-ATGT-G--C-G---GGC-...CGAC-AG--.................................CAGTTTAATGACATGCATGAGCTTGTTAAGAGGAAG............................................... 8896
WRC.CI.98.98CI04 CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C-G-G-CTTTGTG-CAAGTA--CTC-CTGGA-ATATAATAGC-C-AGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTG......AAGCGGCACAAG................................... 9458
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TAC--G-TC----A------TCCTA-G--G--T-G-G--TTTGTG-CT-GGA--CT-GCCG-CGGTC--ATAGC--CTGGTATTGAGACCCTC......TATGAGATG...AAGAAG......AGAAACAACAAG................................... 8345
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TCF-1 alpha binding

H1B.FR.83.HXB2 CTGA.........................................................................................................CATCGAGCTTGCTACAA..............................GGGACTTTCCGCTG 9448
Nef __*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----................................AAGACTGCTGACA..............................................................CA--AG-----GAC-..............................----------A--- 8907
H1C.ET.86.ETH2220 ----..........................................................................................................CA-AGA-.......................................------------C. 8837
H1F1.BE.93.VI850 ----............................................................................GACTGCTGACACAGAGA.......TTGCTG-CAC--AAGAA-CT--AA............................----------A--- 8746
H1O.BE.87.ANT70 --A-...............................AAACTGCTGACCTG..............................................................AA--TTGCTGACACTGT............................--A-------AGCA 9552
H1O.CM.91.MVP5180 .-A-...........................................................................................................CT--CAC---...................................----------AG.. 9548
H1O.CM.98.98CMA105 --A-...........................................................................AAGCTGCTGGCCTG..................AA--TTGCTGACACTGT............................----------AGCA 9013
H1O.CM.98.98CMABB197 --A-............................................................................AGCTGTTGACCTG..................AA--TTGCTGACGCTGT............................----------AGCA 8990
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A-............................................................................AACTGCTGACCTG..................AA--TTGCTGACACTGC............................----------AGCA 9612
H1O.US.99.99USTWLA --A-............................................................................AACTGCTAACCAG..................AA--AGA-TGCTG-CAACGC.........................----------AG.. 9022
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 ----..........................................CAA...........................................................................................................--------A-TGCT 9024
H1P.CM.06.U14788 -AAGGGGAGGAGCAGGGGAGTGGTTTCACCCTCAGA..GCTGCATATAAGCAGCTGCTTCACGCTTGTACTGGGTCTCTGTGACAGACCAGATTAGAGCCTGGGAGCTCTC-G-TCTAA--AGA-CCCACTGGTTAAAAA.............................. 9238
CPZ.CD.06.BF1167 .-A-...GGACTGCTTCCGGCAACCACACAAGAACTGCAGACGAAGGACTTTTACTAA...................................................................-..............................----------A... 9657
CPZ.CD.90.ANT G--GGAGTGGCTTTCCCCTGACTGCTGCATATAAG.CAGCTG.CTTTGCG..CTTGTTAAGGGCTCTCTGCCTAGGAGCCAGATCAGAGCCTGGGAGCTCTCTGGTAATTT-T-GCAGGAGAC-CTGCTTCTT..................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----................................CTGGCGCATGCGCCTA..............................................................--AAGTGCTG-CTGTGC.........................----------AA.. 9098
CPZ.CM.05.LB715 ----..................................CAAAGGACTTTCTATCA.....................................................................................................----------A-C. 9633
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---..GGCGTGGTTTTACCCTCAGAAGCTGCATATAAGC....AGCC..GCTCTCTGCTT.GTACTGGGTCTCTCTTGCTAGACCAGATTAGAGCCCGGGAGCTCTCTGGTCA-TAGAGAACC--CTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGA..-TGAC--G..... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----..........................................CAA...........................................................................................................---------TA--T 8941
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----..........................................CAA...........................................................................................................-A------T-TGAC 8966
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----...............................CAAAGGACTT.............................................................................GTGCTG............................----------A-A. 9091
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GA-CTGCATATAAGCAGCCGCTTCTCGCTTGTACTGGGTCTCTCTTGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAATAGGAGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCT-GC--GAGTAACTTG...................................... 9167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----......AACCGCAACTGGCGCATGCGCTCT..AGAACTGCTGAG........................................................................-CTG--CTTTTACAA.....................----------AA.. 8888
CPZ.TZ.00.TAN1 .-A-.GGACTTCCGGGTGCCATGACTCAGAACTGCTGACAGAGGACTTTTGGAC......................................................................TC..............................----------AA.. 9145
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .-A-...GGACTTCCGGGTGCCCTAGTACAAACTGCTGACAGAGGACTTTGGACT......................................................................C..............................----------A... 9139
CPZ.TZ.09.UG38 .-A-.............GGACTTCCGGGTGCTCTTTGC.AGAACTGCT.........................................................................G----..............................--A-----GA-ACT 9087
CPZ.US.85.US_Marilyn .---................................TGGCTGTAACCGCGCAGGCGCAAT.........................................................AAAACTGCTGACTG.........................A--------TAA.. 9503
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GCAGGGGAGTGGTTTCACCCT..CAGAGCTGCATATAACCTCTGCTTTGCGCCTGTACTGGGTCTYTGTGACAGACCAGATCAGAGCCCGGGAAGCTCTCTGGTCTTAC--AAACC...................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-A-.............AACTTGCTGACAGCATGAAAA.GCTGCTGACACTGC........................................................................-..............................-----------T.. 9065
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..ACTGGGAGGAGCAGGGGAGTGGTTTCACCCTCGGAGCTGCATATAAGCAGCTGCTTTGCGCCTGTACTGGGTCTCTGTGACAGACCAGATCAGAGCCTGGGAGCTCT-TGGTCTTAGCAG-ACCCACTGCTTAACGCTCAATAAAGCTTGCCATT-AGTGAATT.... 9246
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -AA-GGGAGGAGCAGGGGAGTGGTTTCACCCACAGAGCTGCATATAAGCAGCTGCTTTGCGC............................................................................................................ 9029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ACA-GGGCGGTTTAAGGGCGGTTCGGGGAGTGGCTAACCCTCA.GATGCTGCATATAAGCAGCTGCTTTCTGCTTGTACTGGGTCTTAGTTAGAGGACCAGGTCTGAGC-CGG-----CC--GG--CTCTAGCTGAACCCACTGCTTAACGCTCAATAA........... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ACC-TGGGAGGAGCAGGGGAGTGGTTTCACCCTCA....................................................................................................................................... 9012

Nef end NF-κ-B-II
MAC.US.x.239 ----..............................................................................................................-A-AGCA...................................----------A-AA 9889
Nef __*_
H2A.DE.x.BEN .-A-................CAGGAACAACCATACTTG.GTCAAGGCAGGAAGTAGCTACTAAGAAACAGCT.............................................GA-GCTGC-..............................----------AGAA 9967
H2A.PT.x.ALI .---..................TTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.GAAAACAGCTG..........................................................A-ACTGC-..............................----------AGAA 9963
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .-A-................AAACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAACAGAAAACAGCTG...........................................A-ACTGC-..............................----------AGAA 9406
H2B.CI.x.EHO G-AG...........ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACTAGC...........................................TGATACTGC-...............................---------AGAA 9858
H2B.GH.86.D205_ALT T-AG..GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAAGGAAACTAGC.....................................................AGACACTGC-..............................----------AAAA 9887
H2G.CI.92.Abt96 .-A-...............................GCAGAAAGAGGAC......................................................................AAGCTG-CACAGCA........................----------AG-A 9316
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----.................................GCTGACAGAAGG.....................................................................AAACTAGCTGAGCTGACA....................----------AGAA 9427
H2U.FR.96.12034 ----................................CAGAAAGGAAAC......................................................................AAGCTG-GACAGCA........................----------A-CA 9417
ASC.UG.10.RT03 .-AG.....CTTAACCGCAAACCGCATCCTATGCAAGGTCCC..................................................................................................................----------AG-T 8880
ASC.UG.10.RT08 .-AG.....CTTAACCGCAAACCGCATCCTATGCAAGGTCCC..................................................................................................................----------AG-T 8904
ASC.UG.10.RT11 .-AG.....CTTAACCGCAAACCGCATCCTATGCAAGGTCCC..................................................................................................................----------AG-T 8871
COL.CM.x.CGU1 .---...........................................G......................................................................-TGCTG-GACAGCA........................-----------T-C 8634
COL.UG.10.BWC01 .-A-..................................................................................................................A-ACTGCTGACACGGC.....................G------------CC 8474
COL.UG.10.BWC07 .-A-..................................................................................................................GAACTGCTGACACAGC......................---.---C-GCTGT 8673
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAAACCACATCCTATGCAAGGTCTA...................................................................................--T-------A... 9228
DEB.CM.99.CM40 .-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAACCACATCCTACAGCAGCGCCCG...................................................................................----------A... 9125
DEB.CM.99.CM5 .-AG...............................CTAGCTTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCAGAGAGCCC..................................................................................--T-------A... 9056
DRL.DE.11.D3 .-A....................................................................................................................................................................... 9101
DRL.DE.11.D4 .-A....................................................................................................................................................................... 9051
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .-AG................................................................................................................TG-CAGCACTTTGCGGTT......................------------CA 9303
GSN.CM.99.CN166 .-AG...................................AACTCTGCCC...........................................................................................................----------A... 9282
GSN.CM.99.CN71 .-AG...................................AACTCTGCTC...........................................................................................................----------A... 9279
LST.CD.88.SIVlhoest485 .-AGCCAAACCGCAGACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCTGGTTGCCAGGGCAAC..............................................................CA-GCTAGCGCATGCGC......................A-------G-TGAT 8526
LST.CD.88.SIVlhoest524 .-AGCCAAACCGCAAACCGCAGAACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCCCTAGCAACC..............................................................G-GCTAGCGCATGCGC......................ACA-GC--G-TGAA 8529
LST.KE.x.lho7 .-AGCCAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAACCGGGCTAGCGCATGCGCAATG........................................GC-TGCTG-CGAGCA.........................----------AGGA 9623
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB --AG......CCGACCACA.GGCTTGC..GGTTTCCTGGTTGCCTAGGAGATGACATTAAAGAACTGCTG...............................................AC-GG--TTTCCAAGC.......................----------AGG- 9495
MND-1.GA.x.MNDGB1 .-A-CATATCACCCTGAGTGTTTCAATAAGGCTAAGAGTATTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGGAAGTAG...CCTAACCGCAAAACCACATCCTACTGCAGAACTGT-GTTGC...TTGG---CCTGCTTAGCAACCTGGACTGGCGCTTGCGC-CTAGGAA..... 8969
MND-2.CM.98.CM16 .-AG.........CCGACCACAGAAGGTTGCCATGGAGATGACCTGCAGAAAT.............................................................GCTGACTCTGG-..............................----------A--A 9481
MND-2.GA.x.M14 --AG.........CTAACCACAGAAGGTTGCTATGGAGATGCTCTTTAATTCA.............................................................GCTGACTCTGG-..............................----------A--A 9416
MND-2.x.x.5440 .-AG.........CTAACCACAAAGGGTTGCTATAAGCAACTGCTAACTCTGG........................................................................-..............................----------A--- 9165
MNE.US.x.MNE027 .---..............................................................................................................GA-AGCA...................................----------ATAA 9366
MON.CM.99.L1_99CML1 .-AG....................................AACTCTGCCC..........................................................................................................----------A... 9317
MUS-1.CM.01.CM1239 .-AG....................................AACTTTGCCC..........................................................................................................----------A... 9257
MUS-2.CM.01.CM1246 .-AG...................................AACTCTGCTAGAGACCTTCCA.............................................................................................................. 9353
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .-AG....................................AACTCTGCTC..........................................................................................................----------A... 8886
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .-A-........CCACTTCCTATGGAGTTGCCTTGGAGACCGCGCATGCACA........................................................GA-GAA-CTGCTAACAC-GAA...........................----------A--- 8864
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .-A-........CCACATCCTATGGGGTTGCCAAGGAGACAGCACCTGCGCAC.......................................................T--AGA-CTGCTGAGAC-GAA...........................----------A--- 8937
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .-A-........CCACATCCTCTGGGGTTGCCTTGGTAACCAGGCAGAAGAA..............................................................TCTGCTGATGC-AAA...........................----------A--- 9029
SAB.SN.x.SAB1 .-A-....CCACAAAACCA.................CATCCTATGGAGTTGTCATGGTGATGACATTA.A................................................GAACTGCTGACTGAGA......................----------AG.. 9673
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .---.......................................GACAGC....................................................................A......................................-----------... 9029
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AA-CTAGCTAAGACAGC....................................................................................................A......................................----------A... 8969
SMM.SL.92.SL92B ----...........................................GA...................................................................-AGCA...................................----------A-AA 9346
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .---.......................................GACAGC.....................................................................A.....................................----------A... 9895
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.H9 .-AGGA..............................................................................................................-AGCA...................................----------A-AA 9372
SUN.GA.98.L14 .-AGCTTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCTAGGCAACGGGGCTAGCGCAT........................................................-C--GCTAG-GT-..............................-----------GAC 9667
SYK.KE.x.KE51 .-AGCTCACCGCAGAAACCACAGGGTACATCTCCTAGGAGACACCTAGGAGACAGAGACCGCCCAGGGGAGGAGTCGGGGCGGGGGAGGCTCACCCAACCTGCATAAAAGCC...-A-GCTCTGT-GCTATCC..................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .-AG...............................GAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGG................................................AGGA--CTGGGCGGGGGAAGGCTCA.............................. 9336
TAL.CM.00.266 .---....................................................................................................................AGGACTC.............................----------A... 9229
TAL.CM.01.8023 .---...................................................................................................................AAGGACTC.............................-----------... 8780
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .-AG.....CCTAACCGCA.GGCTTGC..GGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAG.................................................AAGTGCTGAT.CAGCA.....................----------AGG- 9495
VER.KE.x.AGM155 .-AG.....CC.GACCACA.GGCTTGC..GGTTTCC.........TGGTTGCCTAGGAGATGACATTAA.................................................GAACTGCTGAC...........................----------AGCA 9488
VER.ZA.10.VSAC4004 .-AG.....CTTAACCACA.GGCTTGC..GGTTGAGCTAACTAGGACGTTACCTAGGAGATGACATTA.A................................................GAACTGCTGACA..........................-----C---TA-G. 9008
VER.ZA.10.VSAG1003 .-AG.....CTTAACCGCA.GGCTTGC..GGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGGGATGACATTA.A................................................GAACTGCTGACAA.........................------G---AGC. 8957
VER.ZA.10.VSAM0022 .-AG.....CTCAACCGCA.AGCCTGC..GGTTGAGCTAAAGAGGACGTTGCCTAGGAGATGACATTA.A................................................GAACTGCTGACAG.........................-------C-A--.. 8981
WRC.CI.98.98CI04 .-AG...................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .-AG.......................................AGACTTG..............................................................TC--AGGAA...................................-CTGG---G--G-T 8378
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H1B.FR.83.HXB2 ............................................GGGACTTTCCAGGGAGGCGTG..................................GCCTGGGCGGGACT.GGGG.AGTGGC.GAGCCCTCAG.ATCCT....GCATATAAGCAG..CTGC....TT 9526
H1A1.UG.85.U455_U455A ............................................----------GA--GA-G.--T...............................GGTTTG--C.--AGT-.---.G------.T---------.--G--....------------..----....-- 8986
H1C.ET.86.ETH2220 .........................GGGACTTTCCACTG.....---.-G-------AG-AG-G...................................-T------------.---..------.C-A-------.--G--....------------..----....-- 8926
H1F1.BE.93.VI850 ............................................----------...............................AGAGGGCGGTCC.A-A.G--C.------.----.------.TCA-------.--G--....------------..-C--....-- 8824
H1O.BE.87.ANT70 A...AGACTGCTGACAC.......................TGCG----------.................................AGTGGGAGGGACAGGG--C....GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....-- 9647
H1O.CM.91.MVP5180 ......ACTGCTGACAC.......................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C....GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------.CTGC.....-- 9642
H1O.CM.98.98CMA105 A...AGACTGCTGACACTG.....CAAAGACTGCTGACACTGCG----------.................................AGTGGGAGGGAC.AGG--C....GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....-- 9125
H1O.CM.98.98CMABB197 G...AAGCTGCTGACAC.......................TGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGAT.AAG--C....GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....----.................... 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G...AGACTGCTGACAC.......................GGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGACA.GG--C....GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..-C--....-- 9708
H1O.US.99.99USTWLA ......CTTGCTGACAC.......................GGCA----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C....GG-CC---G------.T-A-------.-AG--....------------.CTGC......- 9115
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 GACAA....GGGACTTTATA.CTTGGGGACTTTCCGCCA.....-----------------T---GT.............................................-G----.------.TT--------.-.G--....-----A------..-C--....-- 9125
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.06.BF1167 ................................................................-TATGGGAGTGGTTAGGGGGGTGGCTT.........................--GT-----TTTC---G-T-.-GA-.....A-----------.CTGC.....-- 9726
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ............................................----------G--------G-................................TC.-AG---A-T-GT-.----.-----TTTC--------..AG--....------------..-C--....-- 9177
CPZ.CM.05.LB715 ............................................---GA-----G---GA-GCGTAACCGGGGCGGGGTTGGGGAGTGGCTAACCCTCA-ATGCT.........................................------------..-C--....-- 9712
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G........................GGGACTTTCCAGCA.....----------G--...............GAGG...................TGTG-TT-............---G------TT.--------..AG--....------------..----....-G 9023
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 CA..........................................-----------CCA---G...........CTTCCGGGGAGGCGTGTCAAGGGAGG-TT-............---G-----TTT.A-------.-AG--....------------..-C--....-C 9059
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ............................................---GA-----G-------...................................GT-A-CAT-G-C-GGGGA-A-G------TT.--------.-AG--....------------..-C--....-- 9170
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 9167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................................................................GG......................GGGGTGGGTTCAAG--A...-GAGTC---GT-----TTT--------..AG--....------------..----....-C 8956
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................................................................................TGTGGGTGGTTA-TG--C...-GGACA---G-----TTTT.G--.-GCTGAG--....------------.CTGC.....-- 9212
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................................................................-GGTGGGTGGT........................TA--------AGGCA-.--G-----TTTT----G-T-..AG--....------------.CTGC.....-- 9208
CPZ.TZ.09.UG38 C...........................................------------..................................AATGGGTGGTGACT--GT---GACA---G-----TGTT------T-..AG--....------------.CTGC.....-- 9168
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................-----------A--GACGT-C.C........................AAGGGGGT-GG-CA-G-C-GAACA.--GC----TTTTA------A.-GA--....-----A------..-C--....-C 9592
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........................................................-----AAA-T.....................CCCCGGGGGCGG..AACT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--....------------.CTGC.....-- 9144
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 9246
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 9029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 9012

NF-κ-B-I TATA box
MAC.US.x.239 G...........................................---.A-G-TA......................................CGGGGAG-TACT--G-A-G.AGCC--TC-G-AAC-CC-A--TTC.T-G......ATG-----AT-TCA----...A-- 9966
H2A.DE.x.BEN ............................................---G--G-AACC....................................AAGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCT--TG-G-AAC-CC-T-AT-CTTA-T.....-T---A-T-T-C..-C--...T-C10046
H2A.PT.x.ALI G............................................--G--G-AACC....................................AGGGGAA-GACAT-G-A-G.AGCT--TG.G--AACGC--TCATACTC-T.....-T---A-T-T-C..-C--...TGC10041
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ............................................---G--G-TACC....................................AGGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCC--TG-G-AAC-CC-T-AT-CTT--T.....-T---A-T-T-C..-C--...TAC 9485
H2B.CI.x.EHO ............................................---G--G-AACA....................................GTGGGAG-GACAT-G-A-G.AGCA--G.AG-AAC-CC-ATCA--AC--T.....-T---A-T-T-C..-C--...T-- 9936
H2B.GH.86.D205_ALT ............................................-A-G--G-AACA..................................TGGGAGGAGCAAG--A...-G.GGTT--TT-G-AAC-CC-AT-A-ATC--T.....-T---A-T-T-C..-C--...T-C 9965
H2G.CI.92.Abt96 ............................................T--G--G-AACA--G-AG....................................GTA--AT-G-A-GGACT--TT..G--AACGC---...AA-AT--..CT-T---A-TAT--..----...A-- 9394
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ............................................T--G--G-AACAA-G--A...................................GGTA-.AT-G-T-GAGCT---A...--AACGC--TCT-AA-CT--....-T---A-TA--A..-C--...TC- 9505
H2U.FR.96.12034 G...........................................A--GAGG-AACCA-G-AG.....................................-AGCAA-G-A-GAGCCAT...-G--AACGC--..TCAA--GA-..CT-T---A-T-T-C..-C--...TC- 9495
ASC.UG.10.RT03 G......................................................................................................................................................................... 8881
ASC.UG.10.RT08 G......................................................................................................................................................................... 8905
ASC.UG.10.RT11 GCC....................................................................................................................................................................... 8874
COL.CM.x.CGU1 ............................................-----------A-TT--GAG-..................................-A-CT--G.C-GAGG-AA-GGCGT-.....----GCTA-A.--GCTT-T---A---TCAG.AGC-....-C 8714
COL.UG.10.BWC01 ............................................------------A-T--GAG-...................................G-CT--G-C-GAGG-A-AGGCGT--CTGCT-AAACTGC......TT-T---A---ACAG.GGCTTGAGAA 8558
COL.UG.10.BWC07 TA..........................................-----------CA-T--GCG-...................................AGG-AAG-C-...............T-CC--GCTTCTCG-A...GT-T---A---............... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................................................................GTTGCTAAGGAGACACCATGGCAACTGAGGGAG-G-C................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 ..................................................................GTTGCCTAGGAAATATCATGGCAACCAGGGGAG-G-CT--GT--TAC.----AG.----CA..G--CGCTG-A---....A----A----C-..A---....-C 9215
DEB.CM.99.CM5 ..................................................................GTAGTCAAGGAGACTCCATGGT.TACAGGGGAG-GACT--GC--TAC..---G-----TTTG.----GCTGT-A--....----------T-..A---....-C 9146
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 9101
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 9051
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ............................................-----------CA-T--G.....................TGGATCGGAGGCGGTACAGG--C...-GTAC.T--G------TTTC-------.-.G--....-----A------..A---....-C 9392
GSN.CM.99.CN166 ..............................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG--AGG-.C---G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A-----A.A-GC.....-C 9394
GSN.CM.99.CN71 ..............................................-TTACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--AGGC.C.--G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A------.A-GC.....-C 9390
LST.CD.88.SIVlhoest485 AAGC................A.......................-----------................................................--A----CGGG--A-G.T-CA.....---A-..TT.G--....-----A..----..----....-C 8588
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAGC................A.......................-----------................................................--A----CGGG--A-G.T-T-.....---A-..TT.G--....------------..----....-C 8593
LST.KE.x.lho7 CGGGCGG.....................................----GG--TG...........................................................................---A-T...-G--....------------..----....-C 9668
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ...............................................................................CGGG...TCATGGGCGGTCC................---G------TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-C 9555
MND-1.GA.x.MNDGB1 ............................................----------.AAA....................................................CAGG-A--GG-A---TCG.---CA..TG.-TG....CT----------..----...A-- 9029
MND-2.CM.98.CM16 GTGCATGCGCACTAGACT..G.......................--------T-CA-ACT-A............................................................................................................ 9518
MND-2.GA.x.M14 GTGCATGCGCACTGGACT..G.......................--------T-.A-ACT-A.......................................-GTC-G-.....T----G-----TCAG.---CATCTGA.--....------------.C-C--...T-G 9506
MND-2.x.x.5440 GTGCATGCGCACTGGACT..G.......................----------.A-ACT-A.......................................-GTC-G-.....T----G------CAG.---AA.CCTGG--....------------.CT---...T-G 9255
MNE.US.x.MNE027 ............................................---GA-G--......................................ATGGGGGG-TACT--G-A-G.AGCT--TC-G-AACACC-A--TTC.T-G......ATG-----AT-TCA----...A-- 9443
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGCGGCAACC.GGGCGGTCCAAAGGACTTG-T-G-T-GACCC---G------TTG.-----TCGT-T.....CA----A------.A-GC.....CC 9428
MUS-1.CM.01.CM1239 ..............................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--AGG-ACT--G-----.CTT--------AT-T-.....-----A----CA.G-GC.....-C 9369
MUS-2.CM.01.CM1246 ..............................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGCAGCAACCGGGGCGGACTCA.GGGCGGACT-G-A-GGACCT-AG------TTG.-------ATC-A.....-----A------.A-GC.....-C 9464
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..............................................-T-AC-ATGACT-C-G-C.CTGGTTGCTGAGGCAACCRGGGCGGACTCATGGGTGGAACTG--CGGACC---G-----.CTTA-------AT-T-.....-----A------.A-GC.....-C 8997
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GCGCCTGCGCGCCAGTGCAA........................------------A............................................---ACGT--GAG.----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....-- 8953
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GTGCATGCGCACTGGTGAA.A.......................------------A............................................---ACGT--GAGG----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....-- 9027
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GTGCATGCGCACTGGGGAA.........................----------............................................G-GA--AC..-TGGGA----G-----TCAG.-----TCCT.G--....------------..----....-C 9116
SAB.SN.x.SAB1 ............................................................................................GGTGGAGA-TG--C...-GTAC.T--G------TTG.---CGT-CT.G--....CA----------..----....-- 9735
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............................................................................CCGGGGGAGGTGACAGTGGGA-GA-CAAG--AGGGGCT--T.-G-AAC.GC--A-ATAATCT--....-T---A-TAA--..-CTG..CT-- 9111
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............................................................................AAAGGGGCTGTAAC.ATGGGA-GAACATG--AGGGGCT--TG-G-AAC.GC--A-A-AATCT--....-T---A-TAT-...-CAGC...-- 9049
SMM.SL.92.SL92B ....................G.......................----G-G-A--A--G.....................................AGGAGTCT--GC--GGGGAA..C..G--AACG.---CT-AAC--TG....TAG-----AT-TAC-C--..TT-G 9425
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .............................................................................C.AAGGGGCTGTCA.TGGGGAG-TACT--G-A-G.AGCT--CT.G-AAC-CC-A--T-TTC--T.....-T---A-TAT-A..----...A-- 9974
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.H9 A...........................................---GA-G-TAC......................................GGGGAG-TTCT--G-A-G.AGCT--CT.G-AAC-CC-A--T-TTC--T.....-T---A-TA--A..----...A-- 9449
SUN.GA.98.L14 ...............................................................................................................AGG-A--GG-A---.TTA---A-T...-A--....------------..----....-C 9712
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............................................CCCT......ACT....-CATAAAAGCCG..ATGC....TC.......TGTAGCTATCC-CG-A-TTGCAACTA.........................GCT-TCTCC---G-CCT...GGG.AG 9409
TAL.CM.00.266 ..................................................................CGTTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A-GAGTT.--G------TTG.-------A-.--A....------------.ATGC.....-C 9320
TAL.CM.01.8023 ..................................................................CGCTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A-GAGCT.--G------TA..-----.................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TGGTGCGA....................................................................GGGCGG....TACTTGGGAGTGGC.........................T.TC-------.-.G--....-----A------..A---....-C 9555
VER.KE.x.AGM155 C...........................................---------.......CAAG-CGGG..A.CATGGGCG.....GTACGGGGAGTGGC.........................TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-C 9563
VER.ZA.10.VSAC4004 ............................................---------.......CA-G-CGGG..A.CAAGGGCG.....GTCCGGGGAGTGGC...................................................................... 9049
VER.ZA.10.VSAG1003 ............................................---------.......CA-G-CGGG..C.ACGGGGCG.....GGACGGGGAGTGGC...................................................................... 8998
VER.ZA.10.VSAM0022 ............................................---------.......CA-G-CGGT..G.CGAGGGCG.....GGACGGGGAGTGGC...................................................................... 9022
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AGGCTAGTA............................................................TCCGCTAGCTGTGTACCAACGGCCTTAGCAA--AT-CTAATGAACT---ACTCT-GGAG-AGACTT-TGGTT-TGCCCT---A---T--ATGCT-TGTAGC 8488

300
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:PLV

G
enom

es



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Genomes

3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

H1B.FR.83.HXB2 TTTGC.CTGT..ACTGGG..TCTCTC...TGGTTAGA.CCAGAT.CTGAGCCTGGGAG.CTCTCTGGC.....TAA............................CTAG.............................................................. 9590
H1A1.UG.85.U455_U455A --C--.----..------..------...-T------.------..C-----------.---------.....--G............................-G--.............................................................. 9049
H1C.ET.86.ETH2220 --C--.T---..--C---..------...-A-G----.------.-------------.---------.....--T............................--G-.............................................................. 8990
H1F1.BE.93.VI850 --C--.----..------..------...-A------.------.T----------G-.---------.....--G............................--G-.............................................................. 8888
H1O.BE.87.ANT70 -C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCCGCTCGTTAACGCTCAATAAAGCT-GCCTTGAGTGAG.................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 -CC--.T---..--C---..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.............................................................. 9705
H1O.CM.98.98CMA105 -C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.T------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACC......................................................................................... 9195
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ACC--.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.............................................................. 9771
H1O.US.99.99USTWLA C----.T---..------..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC........................................................................................ 9186
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 C-C--.T---..------..------...-T-C-G--.------.TA---T-------.-ATAT---G...................................................................................................... 9182
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.06.BF1167 -GCA-T----..-GA--CTC-TGTCTGAGCTACC--...................................................................ATCT-AACCTGGG.AGTTCTCTGGTAGTCA.......................GGGCATGAGACCAC 9803
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -C---.T---..------TC--..-T....CAC-G--.------.-------C-----.-------C-......-G.............................-GA.............................................................. 9238
CPZ.CM.05.LB715 C-C--.T---..------TC-----T.....-G----.------.-------------.---------.....--T............................-AG-.............................................................. 9776
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C-C--.T---..------TC-----T.....------.------.TA-----------.---------.....--G............................-A-............................................................... 9086
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G............................---A.............................................................. 9123
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G............................---A.............................................................. 9234
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 9167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -C---.T---..T-----..-----T...A--CAGA..------.-------------.---------.....-G-............................----.............................................................. 9019
CPZ.TZ.00.TAN1 -GC--T----...AAA--.C---TG-....CTAATCTG------.-------------.--------......--G.............................-G-CTGGC......................................................... 9280
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GC--T----..-AA---.C---TG-....CTGA-CTG----....................................................................ATCTGAGCCTGGG.AGCTCTCTG......................GTAGTGACTGGTAAG 9280
CPZ.TZ.09.UG38 -GC--T----..-AA---.C---TG-....CTGAGC-G------.-------------.--------T.....AGCGA............................................................................................ 9232
CPZ.US.85.US_Marilyn -C---T.---..------.TCTCT-...CGCTAG-...------.AA-----C-----.---------.....--G.............................-GTA............................................................. 9655
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GC--.----..--GT--TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA............................................................................................. 9204
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 9246
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 9029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 9012

3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

MAC.US.x.239 -CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--GCTAGACTCTCACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAG.........................10098
H2A.DE.x.BEN --GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC----A---GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG--G-ACTCTC.ACCAGTACTTGGCCGGTACTGGGCAGA............................10177
H2A.PT.x.ALI --GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGTGCTTGGCCGGCACTGGGCAGA............................10172
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGTGCTTGGCCGGCACTGGGCAGA............................ 9616
H2B.CI.x.EHO G-GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGA............................10067
H2B.GH.86.D205_ALT -CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTAGGCCAGTGTTGGGCAGA............................10096
H2G.CI.92.Abt96 -CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--C-----GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGCGGCTCCACGCTTGCTTGCTTACAACG 9553
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG................................................................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 --GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAAAAG............................................... 9607
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 8881
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 8905
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 8874
COL.CM.x.CGU1 GAGAGCT-CGAGG-............................................................................................................................................................ 8728
COL.UG.10.BWC01 GCCTTCGA-GCTGGA-TTAGAACTCTTGCCT-GCT-CA--T--GC-CTGAGAG-CTT-T-AGC-ATC-AACTAGCCTGAGCCCTGAGTGGCTTGCTAGAGTGGAAGG-CAAGCGGACTGCTCCAGTCCCC........................................ 8688
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......---..-GCTATCCA..................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......---..-GCTATCCA..................................................................................................................................................... 9158
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 9101
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 9051
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..A---------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCCGGT.TGGCCA.CCGGGGG--A.............................................................. 9481
GSN.CM.99.CN166 .......---.AG-GACTCT--GGAGTC.............................................................................................................................................. 9414
GSN.CM.99.CN71 .......---.AG-GACTCT--GGAGTC.............................................................................................................................................. 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 -......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 -......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 -CC--.T---..T-G--AGTC--T.GCTC.T-GGGA..----CAGTC-CT------T-AGCACACT-GT...CAGCTAAGC.AGTCAGCCCTGGGAGGCTACA.....CTTAGC.......................................................A 9767
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB GC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..--------A---.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.............................................................. 9644
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CGCT..---..T-G--AG.-----ACTACA-AGGCTAA.................G-GT-G-A-CT........................CTGAGCAGATCCC--.................................................TAGAGCAAGGACCAG 9104
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 CCGCT..---.ATT.-A-TC----C-T............................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 CCGC-..---.A-G--A-TC----C-T..GA-AGGCTG------.TGAGC.-----..TTGT---CT.GG.TGAGTTCTTG.AAGGAG..TGCCTGCTTGTAGC-CT-GGCGGT.............................TCGCAGGCCCCTGGCTTGTGGCTCTGG 9382
MNE.US.x.MNE027 -CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--................................................................ 9536
MON.CM.99.L1_99CML1 .......---.AG--ATCCT--GGAGTC.............................................................................................................................................. 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 .......---.AG--ATCCC--GGAGTCAGTTC---.CT-C-CA.GC-G.--------C-CTCGGAA-T....AGGTAAAGCGGCCT...GAGAGCCCTTGCCTAGGAGAACT..GGTTCTCGGCTTGCTTTGCTTCGAAGCTTATTGAGCCCACAATA........... 9508
MUS-2.CM.01.CM1246 .......---.AG--ATCCAA-GGAGTC.............................................................................................................................................. 9484
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......---.AG--ATCCC-TGGAGTCAGCTC-T-TCT-C-CA.GC-G.--------C-CTCGGA--T....AGGTAGAGCGGCCT...GGGAGCCCTTGCCTAG--AG.TGCTGATTCTCGGCTTGCTCTTGCTTCGGCTTTATCAGCCCAAATAAAGTAGTTGCTTG 9149
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -GC--T----.A-TCA-...------CCTG--AG.CTG-M.---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT..............................................AGT.TCTCTGAA 9061
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -GC--T----.ATTCA-...------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT..............................................AGT.TCTCTGAA 9137
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -GC--T.---AA-AC---..------CCTG--AGGCTA--G---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAACTCCAGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT..............................................GGTGTCTCTGAA 9229
SAB.SN.x.SAB1 -.GCGC----AA-ACA-...-----GC.T---AGGCTG------..----------T-.T-------T.....A-GTCTG..AACCAGCT.TGAG...CCTGGGTGTTCGCT........................................GGGGAAGGCAAGCCTAAG 9846
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GCACTG.-A-.TCTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-.................................................................................................................................. 9147
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --GCAC.---ATTTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-.................................................................................................................................. 9086
SMM.SL.92.SL92B CCGCTC.---.ATTCA-TC.G----AC.GGA-AGGCTG------.AGAGC--C-A---GT------CA.....GC-CTTAGTAGGTGAGCCTGGGTGTTCTCTA---AACTCTCAACCAGCAACAGGCCATTGCTGGGTAGAC........................... 9558
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG----ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAG...........................10106
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.H9 -CGCTC.---.ATTCA-TC.A----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCA.....GC-CTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTG--G-ACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGTRGCTCCACGCTTGCTTGCTTAAAGAC 9608
SUN.GA.98.L14 --C--C.---..T-G--AG.-----..GC-CAGAG-..AT--GCGAC--C----A---.G----ACCT.....AG-GCTGGCTTGTCGCTCCTGAGTGAGCACTTGCTAAG........................................................... 9809
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CCCTGAGA-ACTGG-A-AGCGGC-C.GGGA.................................GCCCTTGCCAGT-AAGGCTAGTGAGGTCCGGGTTTGGCCGC-CG-TCTTCGGCAGCTCTCCGTTGCTT....................................... 9506
TAL.CM.00.266 .......---.AG--ATCCT-TG---................................................................................................................................................ 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..------------.T--G----T.....G-GCCTA...ACCTGGTCTGGCCATCCAGGGG--A.............................................................. 9646
VER.KE.x.AGM155 GC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.............................................................. 9652
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 9049
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 8998
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 9022
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A-CTGG-TGCAGTCTTCTGC--GAGGCTA---GCCTGAGT-G-GG-CCCA--T--CCTAG----CTTGGTGCCTGAGTGGTGGTCCCACTTGGCCAAGAGACT-AG-TAGGAG.......................................................C 8603
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
H1B.FR.83.HXB2 ...........GGAACCC.....ACTGCTTAA........................................................................................GCCTC.....AATAAAG...CTTGCC.......TTGAG..TG.CTTCAA. 9637
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........-------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..GTG---G--. 9097
H1C.ET.86.ETH2220 ...........-------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..--........ 9031
H1F1.BE.93.VI850 ...........-------.....--------........................................................................................................................................... 8903
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 ..........CT------.....G--------........................................................................................CG---.....-------...------.......-----..--AGAAGC-G 9755
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 9195
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........CT------.....G--------........................................................................................CG---.....-------...------.......-----..--AGAAGC-G 9821
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.06.BF1167 TGCTT.AACGCTC.....................................................................................................................-------...------.......-GAGAG.--TTA.TC-G 9843
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...........-------.....-------......................................................................................AA..-----.....-------...------.......-----..--CT-CA... 9284
CPZ.CM.05.LB715 ...........-------.....---------A.......................................................................................-----.....-------...------.......-----..--CTGCA..A 9824
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...........-------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..--CT-AA... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........-------.....---------A.......................................................................................-----.....-------...------.......-----..--CTGCA... 9170
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...........-------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..--A---A-.. 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 9167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ............------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..--CTC-A..A 9065
CPZ.TZ.00.TAN1 .........TA-AG---......G--------........................................................................................CG---.....-------...-C----........----..A-.TG-T.-. 9326
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AGACCGCTGCTT.---G-TCAAT-AA----GCCTGAGAGTGTT............................................................................................................................... 9322
CPZ.TZ.09.UG38 .....CTGGTAA--GA--.....---------........................................................................................CG---.....-------...-C----......TGA---..--TTA..... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn ............------.....---------........................................................................................-----.....-------...------.......-----..--CT--A..A 9701
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .........GCA------.....---------........................................................................................CG---.....-------...------......A-----..--AA--.... 9252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 9246
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 9029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 9012

TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 .......................................................................................TGACTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...C----TTC..-------...--.---ATT....--AGA..A-TAAG-T-.10160
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..-------...--.---AG.....--AGA..A-CAAGTT-.10238
H2A.PT.x.ALI .......................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TT...-------...--.---AA.....--AGA..A-CAGGTT-.10232
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAAAAG...A----TT...-------...--.---AG.....--AGA..A-CA...... 9672
H2B.CI.x.EHO .......................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA...C----TT...------A...--.---TA.....--AGA..A-CAAGAC-.10127
H2B.GH.86.D205_ALT .......................................................................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA...C----TT...------....--.---AA.....--AGA..A-CAAGT-..10154
H2G.CI.92.Abt96 ACCTCTTAATAAAGCTG-CAAATTAGAAG---GCAAGTGTGTGTGT............................................................................................................................ 9599
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 8881
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 8905
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 8874
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 8688
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 9101
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 9051
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...........---CT--.....TTG----C-TAT.....................................................................................AG---.....------C....C---TCGC....--AGT..C-CTA-ATTG 9535
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 CCCACCTGGGCCTG-T-AGCCTAGGGAGC---G.................................GGCTCCTAGCTTGCTACTT..TAAA...GCCTTC..............................------.....AA-TTGCTCATTG-T--AAA-TACAAGCT 9864
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ...........---CT--.....T-A-----GAA......................................................................................AG--......-------...T-G........................... 9676
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGTCCTGAGTGACTGGGTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATCACCTC.......................................GAGGTAGTGGAACTCCTTGC.TTGCTTGCTA..TTG--TTC..-------TAA--.TAGAA.....--AGA...-CA...... 9215
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 GTAGCTCGTCA--TGTT-TGGAA-GGCT-ACGGGAGGACACTCTTGCTTGGTCTTGATAGACCTCTAGCAATCCCTTAGGCCTGGAGATTGTGGGATTGACTACCGCTTGCTTGCTATTATTGC-C....-------....C-TA-CTGATTAGAATAGCAAGTAAG-G. 9543
MNE.US.x.MNE027 ........GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGTGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..-------...--.---AT.....--AGA..A-TAAG-C-. 9636
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-3.GA.09.09GabOI81 AGTCAAGTCTAA-CC-T-ATTA..T-CGCGGTGTGGTGTGCCTTCGGGAGGCTCCGAGTCGGGAAGGACTCAGGAAACCTTCCAGTTGGCGCCCGAACAGGGACCCGAGTAGCCCAGAAG--TCGGGCCCGGAGGC-GAGGACCG-GTGAGGAG--CCCCA-C-GAGTGA 9317
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .GGGCTTGCTG--G-G-GCTCTGG--.GGGTCGTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCACTTGCTTGCAGCTAATTGT...............TA---.....------.CTA-A----.......A-T--TTGAA--G---C 9199
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .GGGCTTGCTG--G-GTACTCTTG--TGG.TCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCGCTTGCTTGCAGTTAAGATTGT.............TA---.....------C.TA------.......A-T--TTGAA--G---C 9277
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CAGGCTTGCTG--GTG--TCTCGCTCTTCGGGTAGACCGCCA.....GTTGAGGCTCGGCCGGCCTCAACGGGA..GAGATCACCGCTTGCTTATAGCC..TTGA..................................................AGCTC.......... 9330
SAB.SN.x.SAB1 AGCACTCTGGT-AGG.T-.....TTG-TAG-CCC.........TCGCCTGGCGACT.GGCCATTGCCAGTAGCA..G.AGACTCCGCTTGCTTGCTTGATT...................-----.....-------.T.------.......--AGTTTACAAG-A--G 9964
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 9147
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 9086
SMM.SL.92.SL92B ........................................................................................GGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTGA........---TC...-------..G--.--AAC.....--AGA..A-CAAGTC.. 9613
SMM.US.06.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .......................................................................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG...A----TTC..-------...--.---AT.....--AGA..A-TAAG---.10167
SMM.US.86.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.x.H9 CTCTTCAATAAA-GCTG-CAGTT-GAAG-A............................................................................................................................................ 9638
SUN.GA.98.L14 .....CACCTCACCCGAGCCTGAT-A----GGGGAGCTAGAGG............................................CTCCTTGCTTTGCAGTACAAG............C-T--.....-------...-C----.......--AG...-TTTACTGCA 9900
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ............-CTTTGCTTACG-..TGAT.........................................................................................CAGC-CA...-------T.GTGGTAAACGCAAG-A.....ACGTC-GCT. 9563
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..........GA-CCT--.....TT.-----GAA......................................................................................-G--ATTGCT-------...T-GC-TGCTTAAGAGTCTATCTGAGCA-GT 9711
VER.KE.x.AGM155 ...........---CT--.....TTG-----GAA......................................................................................AG--......------....------TG...CA--AGA..G.CT-ATCTG 9704
VER.ZA.10.VSAC4004 .......................................................................................................................................................................... 9049
VER.ZA.10.VSAG1003 .......................................................................................................................................................................... 8998
VER.ZA.10.VSAM0022 .......................................................................................................................................................................... 9022
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TGACCACGCTT-CTTGTTAGGGTGT-TGCAG-T.................................................................................................-------...AG-CTTTTGCTTAGCA--AAGCGTG-GGTT 8673
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3’ LTR U5 end
H1B.FR.83.HXB2 GTAGTG...TGTGCCCGTC.TG.TT..GTG.TGACTCT...GGT..AA.CTAGAGA...............TCCCT..CAGA....................CCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA..................................... 9719
H1A1.UG.85.U455_U455A ------...----------.--.--..A-T.-------...---..--.-------...............-----..----....................--AC-A---A-T----.A-------------..................................... 9178
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 9031
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 TGT---CTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGA--..................................................................................................................................... 9792
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................................................................................................................................................... 9195
H1O.CM.98.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TGT---CTCATCTGTTCGACCCTGGTATCTAGAGA--..................................................................................................................................... 9858
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.06.BF1167 TGT---CCCATCT-ATTC-GC-CCGGCCCTGG-GTAGAGATCCCTC-GATCTCT--AGGCTAAGCAAAAATCT-TAC..C-GGCCC.................................................................................... 9927
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 9284
CPZ.CM.05.LB715 ------...-------A-TCC.T--GT-CTCG------...---..--.-------TCC................................CTCAGATATCTTAG-C-GT-CGGTGCG-A-------------..................................... 9915
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 9170
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 9167
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------...-----T-A--TG..--C..A-.-A-----...---..GT.-------TCC...................................CTCAGAC.TAAA.CATAA.G-A-----------------..................................... 9146
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 9326
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 9322
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn ------...------TA--.C..--C..A-.-------...---..--.-------TCC...................................CTCAGAA.-T---AA-A..GTA-GT--------------..................................... 9781
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 9252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 9246
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......................................................................................................................................................................... 9029
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 9012

3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 .GT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGCC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAATA....ATAAGAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCA--------C------.....................................10279
H2A.DE.x.BEN AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-TCTGA....GTAACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCTCGCTT.TGGGAATCCA--GCA--------C------.....................................10359
H2A.PT.x.ALI AAG---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-CCTG...AGT.AACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CGG--GCA--------C------.....................................10353
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .......................................................................................................................................................................... 9672
H2B.CI.x.EHO AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-..GCTCCAC......TA..GAAA-CCTGGTCTGTTAGGACCCCTTCTGCTT.TGGGAA-CCA--GCA--------C------.....................................10242
H2B.GH.86.D205_ALT AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-C..GCCTGG-...CAC..TCGG-..GCTCC.....ACT.GA.TAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCTTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCG--------C------.....................................10269
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 9599
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .......................................................................................................................................................................... 9540
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
ASC.UG.10.RT03 .......................................................................................................................................................................... 8881
ASC.UG.10.RT08 .......................................................................................................................................................................... 8905
ASC.UG.10.RT11 .......................................................................................................................................................................... 8874
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
COL.UG.10.BWC01 .......................................................................................................................................................................... 8688
COL.UG.10.BWC07 .......................................................................................................................................................................... 8733
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DRL.DE.11.D3 .......................................................................................................................................................................... 9101
DRL.DE.11.D4 .......................................................................................................................................................................... 9051
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .G---CAAG--CT-ATTG-TGCGCCGA-CCT.CTAGAGG......TG-A-CTCTCTTACTGGGTTCTCCTG-A--CAGGT...................................G-G..-G--A---C----..................................... 9623
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 AGT--CTCA-AGTAGTC--T-TC-CCTTC-CCC.........TGGTTCAG-GATC..................T--CA-TAGAGAGATTGGAGCCTTGTGAT--GGGAC--GGCT-CCA-.................................................. 9957
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .......................................................................................................................................................................... 9676
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 9215
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
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MNE.US.x.MNE027 .GT---TGC-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC............................................................................................................................................ 9664
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
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